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TGSIN 

SEQID 1997 

ATGGTAAAAGTTAGTGTAAGTTCTGTAGGAACTCAAGCATCftACAGTAGCTATTTCTATGTTTAGTCGTGTATCGGCTTTAAATGATGCAATAACA 
AAACTATCATCTTTTGCAGAGGCTGCAACTCTTCAAGGGACTGCTTATTCAAATGCAAAAAGCTATGCTACTGGAACGTTAACTCCGATGCTTCAA 
GGAATGATTCTTTTCTCTGAAACATTGAGTGAGAAATGTACAGAATTACAAACCTTATATGTCTCAATTTGTGGTGATGAGGATTTAGACTCTGTC 
GTTTTAGAATCAAAATTAGCAAGTGATAGGGCATCATTAAAGATTGCTGAAGCACTTTTAGAGCATCTTAACGATGATCCAGAACCTTCCAAATCT 
GCCATAAGTTCTACAAAAAGTAATATTAAAAAATTAAAAAAACGTATAAAATCTAATCAAAAGAAATTAGACAACCTTAATGAATTTAACGCCCAT 
TCAGCAACAGTATTTGCGGACATTTCTAATGCACAGTCAACTGTTAACCAAGCACTAGCGGCTGTTTCAACAGGATTTTCTGGATATAATAGTAAA 
ACCGGAGCTTTTGGAAAACCAACATCCGGACAGATGGAATGGACAAAGACAGTTAAGAAGAATTGGAAAGAGCGAGAAGACGCCAAAGCTGAAGAA 
CTGAAAAGTAAAAAGGCTGAAGAAAGTAAGAAAGCTTCAAAAATTGAAAATACTACTAAAAAAAGTAATGTTTCAGTTGATAAAAAGAAATTAATA 

AAAGAGGTAGCTAAATCAAAATTGACTGACACAGCTCGGCTATTGATG 

SEQID 1998 

MVKVSVSSVGTQASTVAISMFSRVSALNDAITKLSSFAEAATLQGTAYSNAKSYATGTLTPMLQGMILFSETLSEKCTELQTLYVSICGDBDLDSV 
VLESKLASDRASLKIAEALLEHLNDDPEPSKSAISSTKSWIKKLKKRIKSNQKKLDNLNEFNAHSATVFADISNAQSTVNQALAAVSTGFSGYNSK 
TGAFGKPTSGQMEWTKTVKKNWKEREDAKAEELKS KKAE ES KKAS KI ENTTKKSNVSVDKKKL I KAANEAYKLGE I KKDTYES 1 I SGLSNASAALL 
KEVAKS KLTDTARLLM 

SEQID 1999 

ATGACTGAACGAACATTCGAAGATATTG-AACTTGACTTAAAGTTATTCCAAATAAAGCTTGATAATGCTGAGAATAGTAAAAGGCTCTTACAAAAA 
TTGAAAAACGACGTCATGGAGTTACAAATAGAGTTACTAGAATCATTAAAACTCGGTGATGCCTATTTAACAGAATCAGAAGAATTAGAAGAGAAT 
AATGACTTTATTCTAACGGTAAATAGTGAAACACTAAGTTTAGAAGAATCCTATGACAATAGGATAAACTTAGTTTCTAAAGAGATTATGGATTAT 
GAAAATGCATTAGATAAGTTGTATTATGAAAAACAGAGTrTGATGCAAAAAAGTAATGAAAGAAAAGGAGGT 

SEQ ID 2000 

MTERTFEDIELDLKLFQIKLDNAENSKRLLQKLKNDVMELQIEIiLESLKLGDAYLTESEELEENNDFILTVNSETLSLEESYDNRIHLVSKEIMDY 
ENALDKLYYEKQSLMQKSNERKGG 

SEQ ID 2001 

ATGGCAAAAATACAAAGTGATGCCTCCGTCGCATCCACCTGTGCAACTGCAATACAAT'CAGGAGCCAGTGGAATCACAGCAGTAGGAGCTCCAACT 
AAGGATTCAAACAGTGATTATAGTGGTAATAGCGATGCTTCAACTTACATCGATGGAGAGGCAAGTAGTAGTAGCCAAATTGCTGAAAAAATAAAT 
GAGTTCATAGCTCTCATTCATTCTACGGTGAATGAGTTTGAAGCTATTGACCAAAAAATTAGC 

SEQ ID 2002 

MAKIOSDASVASTCATAIQSGASGITAVGAPTKDSNSDYSGNSDASTYIDGEASSSSQIAEKINEFIALIHSTVNEFEAIDQKIS 

SEQ ID 2003 

ATGAAATTCAAATCTGGGGGGGCTGATTATGAAACATCATTAACTAAGAAAGTTATGTCAGCTTATCAATTTTACGAAGGCTATCCTGATTTTCAC 
CGCTCACCTCGTATTATTTATCGTTCCAGTGAAGATAAAATTACAGTTAATGCGCCTGGTAATGAACCTAATAAGTCTAAAGATGAACTGTTAAAA 
TTAATTGTTCCTCCTCTAGTGATGATTGGAGTCAGCATTCTTATTTCTATTTTTCGTCCTCGTGGTATCTATATCATTGCAACAATGTCAATGGCT 
CTAGTGACGATGATTTTCTCTATCACTGGTTACTTTAAAAATCGTAAACAGTATAAGCAGGACTTACAAGAACGCATTGATTCCTATCATGACTAT 
TTATCTGATAAGTCAATTGAACTTCAGAAGTTAGCTAAAGAGCAAAAGCGTGGGCAACACTATCATTACCCAACGATTGAAGGTTTACAGGAAATG 
GCTGATACTTATCACCATCGTATTTATGAAAAGACACCACTTCATTTTGACTTCTTGTATTATCGCCTAGGTTTGGGAGAAGTACCAACGAGCTAT 
AATATTCATTATTCTCAACCAGAACGTTCTGGGAAAAAAGATCCTTTAGAGAACGAAGGCTATAACCTCTACTTTAACAATCGTTATATTAAAAAT 
ATGCCGATTGTTGCGAATTTATCACATGGACCAGTTGGCTATATAGGACCACGAGGTTTAGTATTGGAGCAACTCCAATTGATGGTTAATCAATTA 
GCTTTTTTCCATTCTTACCATGATGTTCAATTTATTACTATTGTTCCAGAGGAAGAGATGGATAAGTGGTCTTGGATGCGTTGGTTGCCACATGAA 
ACCTTACAAGATGTCAATGTTCGTGGCTTTGTTTATAATCAAAGAAGCCGTGATCAAGTGCTCAACAGTCTTAACCAAATTTTAAAATTACGTCGC 
ACACAACGCGAAGATAAATCTGCCAAAGAAGGGACTTTATTTTCTCCGCATTATGTCGTTATTGTAACTGATGAAAAGTTAATTTTAGATCACGTC 
ATCATGGAATTCTTTACGGAAGATCCTACAGAATTGGGATGTTCTCTCATCTTTGTTCAAGATGTTATGAGTTCACTTTCAGAAAATATCAAAACC 

TATGACAAGGAAAATATTTCACGTCGCCTAGCTCCGTTAAATCACCTACAAAATCTTAAATCTTCAATACCAGAAGCAGTTACTTTTATGGAAATG 
TATCAAGCAGAAGAATTTGAAGATTTGCATGTTCAAGAGCGTTGGATAAGCCATGCTCCGTATAAAAGCTCAGCTGTTCCACTTGGCTTACGTGGT 
CAGGATGATATTGTTTATCTAAACCTACATGAAAAAGCTCATGGTCCTCATGGATTAGTTGCAGGAACAACGGGATCAGGGAAGTCAGAAATTATA 
CAGTCCTATATCCTTTCTTTAGCTGTTAATTTCCATCCACACGATGTAGCTTTCCTTCTCATAGACTACAAAGGTGGGGGGATGGCAAACCTCTTT 
AAGGACCTGCCACACTTACTTGGCACCATCACCAACTTAGATGGTGCCCAATCGATGCGTGCTTTGGTTTCTATTAATGCTGAATTGAAACGTCGT 
CAACGTTTATTTGCTAAAGCTGATGTTAATCATATTAACCAGTATCAGAAGAAATACAAACTTGGAGAAGTTTCa 



CACTTAATCCTAGCGACCCAAAAACCATCTGGTGTGGTAGATGACCAAATCTGGTCAAACTCACGCTTCAAACTAGCTCTTAAAGTAGCAGACCGC 
GGCGACTCCATGGAAATGCTCCATACTCCAGATGCCGCCGAC-ATTACACAAGCAGGACGTGCCTACCTCCAAGTTGGTAATAATGAAGTCXATGAA 
CTCTTCCAATCAGCATGGTCAGGAGCAGATTACCAACCTGAAAAAGACGACCAAGGGATTGAAGACCATACCATTTATTCCATCAACGACCTTGGC 
CAATACGAAATCCTAAATGATGATCTTTCAGGCTTAGACCAAGCCGAAAATATTAAAGAAGTACCTACGGAATTAGATGCTATCGTTGAAAACATT 
CAAGCTTTAACCAAAGAAATGGGCATCTCAGACTTACCTCAACCGTGGCTACCGCCTCTAAGCAATCAGATTGCAGTAACCGATCTCCGTAAGGAG 
GGATCAGTAGACCTCTGGAGCAAGGCCCCATCTTACAAAGCTGTTCTTGGCTTTATGGATATACCAAGCCAACAAGCACAAGAAGTGGCTTACCAC 
GATTTTGAAGACGATGGGCATTTGTCAATTTTTGCAGGACCAAGTATGGGGAAATCCACAGCCCTTCAAACTGTAACAATGGACTTAGCACGTCAT 
AATAGTCCAGAATTTTTAAACCTTTACCTCTTTGATTTTGGTACCAATGGCCTCTTACCTCTAAGACGTTTGCCACATGTAGCAGATTTCTTTACC 
ATTGATGATGACGAAAAAATAGCCAAGTTTATTGCCCGTATCAAAGTTGAAATGTCTGATCGTAAAAAAGCCCTCAGTCGCTACAATGTCGCGACA 
GCAAAACTTTACCGTCAGGTATCTGGGGAAACCATGCCTCAAATCCTGATTGTTATTGACAGTTATGAAGGGCTACGGGAAGCTCAAACACCGACT 
AACTTAGAAGCTTGTTTCCAAAATATTTCGCGTGATGGGTCGTCACTTGGCATTTCCTTAGTTATCTCAGCTGGTCGTACGGCAGCTTTGAGGTCG 



GATATTCCAGGACGTGGATTAATCAAACGTGATGACATTGAAGTGTTACAAGTGGCTCTCTCAACAGAAGGCACTGAAACCTTTGACATCATCAAT 
AACATCCAAAACGAATCTGACGCCATGAACAGCAAATGGACTGGACCAAGACCAAAAGCAATACCAATTGTTCCCGAAGAATTAACCTTTGACGAC 
TTTATGGCTACAGATAGTGTTCAAGCTGACCTATCAGCTAATCGTTTACCACTTGGGCTTGAAATGGTrGACGTTGAAAGTTATAGTTrAGCACTT 
AATCGCTTTAAGCATATGCTTTACATGTCTGATTCTGACGAGTCACTCGAAGCAGTTGGTTCCCATATCATCAAGGTCTTGCTTAACGTCCCAAAT 

GATCAGTTGATCTATGAGTTGCAGCAACGTGAAAGCCAATCTGAGATAGCTGAATGGTTTATCATGATTCCAGATTTTGAAAGCTTTGTGGCTAAG 
AGCAATATGAAGCTTGAACAGGTTCAGGCATTGCTTGACAATGGACCACGCTATGGTTTACATCTGATTCTTGGATCAAGCTATAACTATGTTGGG 
ACTAAGATCGATGCTGTGCCTAAATACGTTCGCACAACGACCCAGTATGTGCTGGCTGGCATGAGGCTCATGGATCAAACCTTCCTTGAAAAAGTG 
TATAATAGTAAGGAAATCCGTCCAAACAAAGACGAAGCCTACATTCACGATAGAAAAACCTATCAAAAATTAAAACTCACCATAGAC 

SEQ ID 2004 
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MKPKSGGADYBTSLTKKVMSAYQFYEGYPDFHRSPRIIYRSSEDKITWAPGNEPNKSKDELLKLIVPPLVMIGVSILISIFRPRGIYIIATMSMA 
LVTMIFSITGYFKNRKQYKQDLQERIDSYHDYLSDKSIELQKLAKEQKR3QHYHYPTIEGLQEMADTYHHRIYEKTPLHFDFLYYRLGLGEVPTSY 
NIHYSQPERSGKKDPLENEGYNLYFNNRYIKNMPIVANLSHGPVGYIGPRGLVLEQLQLMVNQLAFFHSYHDVQFITIVPEEEMDKWSWMRWLPHE 
TLQDVHVRGFVYNQRSRDQVLNSLNQILKLRRTQREDKSAKEGTLFSPHYWIVTDEKLIIjDHVIMEFFTEDPTELGCSIjIFVQDVMSSIiSENIKT 
IIKIKDRNTGQLVIEEGELKETDFELDHFLEDYDKENISRRIiAPLNHLQNIjKSSIPEAVTFMEMYQAEEFEDLHVQERWISHAPYKSSAVPLGLRG 

qddivylnlhekahgphglvagttgsgkseiiqsyilslavnfhphdvafllidykgggmanlfkdlphllgtitnldgaqsmralvsinaelkrr 

QRLFAKADVNHINQyQKKYKLGEVSEPMPHI,FLISDEFAELKSNQPEFMKELVSTARIGRSLGIHLILATQKPSGWDDQIWSNSRFKLALKVADR 
GDSMEMLHTPDAAEITQAGRAYLQVGNNEVYELFQSAWSGADYQPEKDDQGIEDHTIYSINDLGQYEILNDDLSGLDQAENIKEVPTELDAIVENI 
QALTKEMGISDLPQPWLPPLSNQIAVTDLRKEGSVDLWSKAPSYKAVLGFMDIPSQQAQEVAYHDFEDDGHLSIFAGPSMGKSTALQTVTMDLARH 
NSPEFLNLYLFDFGTNGLLPLRRLPHVADFFTIDDDEKIAKFIARIKVEMSDRKKALSRYNVATAKLYRQVSGETMPQILIVIDSYEGLREAQTPT 
NLEACFQHISRDGSSLGISLVISAGRTAALRSSLMANLKERIAIiKLTDDSESRTLVGRHQHIMEDIPGRGLIKRDDIEVLQVALSTEGTETFDIIN 
NIQNESDAMNSKWTGPRPKAIPIVPEELTFDDFMATDSVQADLSANRLPLGLEKVDVESYSLALNRFKHMLYMSDSDESLEAVGSHIIKVLLNVPN 
YHNMIIDSLGEYESYQGQVRTYVGSDMIEDMADQLIYELQQRESQSEIAEWFIMIPDFESFVAKSNMKLEQVQALLDNGPRYGLHLILGSSYKYVG 
TKIDAVPKYVRTTTQYVLAGMRLMDQTFLEKVYNSKEIRPNKDEAYIHDRKTYQKLKLTID 

SEQ ID 2005 

GTGCAGCAGTTACCTTTAAGTTTAGGTGATGAGATTAGCTTCCAAGGAACAATTGTTAAGCTTTTCCCAGATGAAATTCAAATCTGGGGGGGC 

SEQ ID 2006 

MQQLPLSLGDEISFQGTIVKLFPDEIQIWGG 

SEQ ID 2007 

ATGAAATTTACTGACAAAGACAAAGCCTTATCTAAATCCAAGACAT'TCA.AGGCTAATCGTAATTTTTCAGATAAAGTTTCTTTTTTAAAGCTTTCA 

SEQ ID 2008 

MKFTDKDKALSKSKTFKANRNFSDKVSFLKLSKNRACASVWN 

SEQ ID 2009 

ATGGAAACAGATTCGTTTGTATTTGAAGAACAAGACTTTCAATTTGAAAAAGGACCAGATTTTTGGCAGTTATCTCTTAAGCGTTCAAAAGTAGGA 
ACTCAAAATCTGCAACAACTGCAATTGTTAGAAATTCACCATTCTTTGTTGATGCCTATGACAACTGCAATTGATGCAGATACCATTCAATTTCAA 
TTCCAGACAGAAGCGCACGCTCTATTTTTTGAAAGCTTTAAAAAAGAAACTTTATCTGAAAAATTACGATTAGCCTTGAATGTCTTGGATTTAGAT 
AAGGCTTTGTCTTTGTCAGTAAATTTCATTTTGCATCCCTCTAATCTATTTTTAACAAAAAATGCAACTGCTAAAATAGCTTATCGTAGCCTTCCT 
GGGATTATGAGACCTGAGAAATTTGGTCCAGAAGAGTTTTTATATCAATTCAAATGTTTTGTCTTTGCATTATTGACGCAACATGACTATATAGAG 
TTGTATAATGGTGCTATTTCTGTTATTGAAGTATCAGATTTCCTAAAAAGCATTTATCATGCAGAAACTATTCAGGCTGTTAGAGACATCATTACT 
ATTGATTATGAGCAGCAAGTAGAAGTAGAAACTCATACGTTAGCAAAAGTATCAAGGGCAAAATATAAGCTTTATAAATACATAAGTGTTTGGCTA 
GGAGCTTTATCTACAATACTCTTGATTCCGCTAGTATATCTGGTTTTTATTCACAATCCATTCAAAGAAAAAATGTTGGCAGCGGATACTTCATTT 
ATTAAAGTTGATTATAATCAAGTGATTAATCGACTAGAACATGTAAAAGTAAGTAAGTTACCTTATACACAGAAGTACGAGTTGGCCTATTCCTAT 
ATTAATGGAATGTCATTTTCTGAAGAACAGCGTGAAGTTATTTTAAACAATGTTACGCTCAAGACTGATGAGCTCTATCTTGATTATTGGATTAAT 
ATTGGCCGTGGTTTAGATGATGATGCTATTGATGCTGCCAAACGTTTAGACGATTCTGACCTTGTTATTTATGCTATTGTTCAGAAAATGGATCAG 
GTTAGAAAAGACAATAGTTTATCTGGTAAAGATCGTGAACAAAAACTTTCTGAGCTACAAACAGACTATGATAAATATTGGAAAGACCGTAAGACA 
GCCTTAACAGATGAGGAATCCAAATCGAAAAATAGCAATAATCATTCGACAAATTCCAACAAAGAGTCATCTGAATCATCAAGTACTACAGCAAGT 

SEQ ID 2010 

METDSFVFEEQDFQFEKGPDFWQLSLKRSKVGTQNLQQLQLLEIHHSLLMPMTTAIDADTIQFQFQTEAHALFFESFKKETLSEKLRLALNVLDLD 
KALSLSVNFILHPSNLFLTKNATAKIAYRSLPGIMRP3KFGPEEFLYQFKCFVFALLTQHDYIELYNGAISVIEVSDFLKSIYHAETIQAVRDIJT 
IDYEQQVEVETHTLAKVSRAKYKLYKYISVWLGALSTILLIPLVYLVFIHNPFKEKMLAADTSFIKVDYNQVINRLEHVKVSKLPYTQKYELAYSY 
IKGNSFSEEQREVILNNVTLKTDELYLDYWINIGRGLDDDAIDAAKRLDDSDLVIYAIVOKMDQVRKDNSLSGKDREQKLSELQTDYDKYWKDRKT 
ALTDEESKSKNSNNHSTNSNKESSESSSTTASTSSKTKSR 

SEQ ID 2011 

GTGAGGTTGTTGATGAAGTTGAAACGATTTTTAGCCTGTCTACTAATATTATCCTGTATGAGTCAAACATCAGTATTTTCTGATGGGTTAAAGAAT 
• AATGATATTCATTTTGATACAAAACGTTTAGAATCAGATTCACAAAAAAATTCTGGTTTTCAAACTGAATTAACTAAAGATTTATTTAAAAAAGAA 
GACCTTAAAAAATTGGATAAAAACCGTCAATCTAAAGTCTCACTCCAGAAAAAGCAGTCTAAGCAACTGTTTCAATATTCAAATAAAGGACAATCT 
GATAGGAAAAAACGTATCAAACAATTATTTTCTGAAGAAAGTAATCAATTTAAATTTGTTACAAGAACAGAAGAACCGACTGTTTCGGCTGATATT 
GGTCATATAATTATATACCTGGTTCTCATTAGTTTGGTACTAATATTAGCTTCTATAATGACTTTTAAAATAAAGGACAAAAAGGATGAATACACA 
TAT 

SEQ ID 2012 

MRLLMKLKRFLACLLILSCMSQTSVFSDGLKNNDIHFDrKRLESDSQKNSGFQTELTKDLFKKEDLKKLDKNRQSJtVSLQKKQSKQLFQYSNKGQS 
DRKKRIKQLFSEESNQFKFVTRTEEPTVSADIGHIIIYLVLISLVLILASIMTFKIKDKKDEYTY 

SEQ ID 2013 

ATGTTATCAGAAGCTTCTAAAGATTTTTTCAGTGATTCGTTAGCAGTAATGGAACTACTAGACTGGTTAACGAGGGCTGGAAAGATATTTrGGAAA 
TTAGTTGCAGAATCTAAAAGATTTTTTTGG 

SEQ ID 2014 

MLSEASKDFFSDSLAVMELLDWLTRAGKIFWKLVAESKRFFW 

SEQ ID 2015 

.TTGTTGAAAATAAAATATATTTTAGGAAGAATTATGAAAAGAAATAACTTTAGAATACTTTGGTATATTATAGCTGTTGCTCTCTTTTTAGTAGCT 
ATTGCTGGCCTTAATCTTAAGCTTCAAGGCGATCATGCAAAAGAGAATAAAACAACACAGTCAGCTACTAACACTAAACTAAATATAGCATTAGTC 
AACGAAGATCAAAATGTATCTAATGGTAAAGAAAGTTATAATTTAGGAGCTAGTTATATTAAGTCTATCGAACGTGATAATAGTCAAAATTGGTCA 
GTTGTTAGTCGAGGTACTGCTCAAAATGGATTAGACAAAGGTGATTATCAATTAATGGTTATCATCCCTAATAACTTTTCTCAAAAACTTCTTGAT 
GTCAATAAAGCAAATGCAGAGCAAACAACTATCTCTTATAAGGTTAATGCCAAGGGGAATTTAGCATTAGAGAAAAAGGCAACTGAAAAAGAGAAA 
GATATTGTTrCAGAGTTAAATAGCCACTTAGTAAArATGTACATGGCAAGrATTTTAAGTAACTTATArACAGCTCAAGAAAATGTACAGGCCATG 
GTAAATGTTCAGTCAGGTAATATCTCAAATTACCAAAAAAATCTTTTAGATTCTGCAACTAATTTCCAAAATATCTTTCCAGCCCTCGTTAACCAG 
TCTAGTAGTTCCATTACTGCTAACGAATCACTGAAAAAATCTTTAGAAGCTTCTGATAACATGTTTAATGATTTGGTGACAACCCAGACAAATACT 
GGAAAAGATTTATCAAGCTTAATAGAACAGCGCCATCAAGATAGCATTTCGTATGAAGCGTTTTCGACCTCATTACTAGAAATGAATAACGAGTTA 
TTAGAGAAGCAATTATCTGATATTATCACACAAGCACAAAAAGACCAAGAAACATTATCATCACAACTCAATAGTATTATGGGTGATGATAACAAT 
CATAATCATAAAGAAAACTCATCAGCTTATCTAAATGTTGCAAGGCAAAAAATCCAAGAACTATCTGAAGCACTCAAGTCACAAGATAACATTGCT 
AAAGATCAAAGTGAACAACTAGATAAAATTGTTAGAGAGGGACTAGCAAGTTACTTTGCTAAGAATAATAAAGATAATATTACTTTATTAGAATTA 
TTGAAGAGTCATTCTACTAATGAGAAGACTTTGAAAGATTTTAAAGCTAAGGTAGCAGATTTCACAAATTCTCTCATTTCAAGCATTCCTTCACTA 
AACCTTTCGGAGTTGCACTTAACCCAAGAAGAAGAAAAAGCCATTCAGTTTACATCTTCTGATTCGGAAATCATTAAAAAAGTAAGCAACGAAAGA 
ACTCTGTATTTAAATACTAATTTATTGAATCGTCTTTTTGAAGCTAGGAAAAATAGAGATGAAGCTAAAAATAAAGTTAATCAATTAAAATTGTCA 
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TCTAGTTCTACTCGAACTGGTGAGCAGATAGTTTCTGTTGAATCAAATAATCCAGATTACAGGGTAGATACCTGGACGGTTAATGGTAAGCAAACA 
AGAACCTTGGACCCCAGCCAAAACAATAATATTATTATCAATAGCAGTTATCAAAGGGAATCATCTAACTCTAGTATTACGAAACCAAGCTATACA 
ATCACTATCGGGAATCAGAAACAAATTGTACAAAATGATGACGGTAAAATCCAACGGTCTTACTTTGAGGCAGAGGCAACGTATCAACGAACTCTA 
CAAGAAGTAAATGATGCATATAACACCACTCACGGATTAGTAGCTAAATACTACATTATTTCTGATGGCGAAGAACCGCAAAATTTATTTGATCAA 
TTTTTAAATCAAAGTGTTAACGATACGATGGTTGATCTGGTCAAAAATGGTATAACTAAGTATTTGATGGATGAAAACACTGCTGATGCGCAACAG 
AAAGTTAAAGATGTCATGGAGGAAGTTGAAAATAGTCAAGATGAATTGGCGGATCAAATGGCAAAAGTAACTGAGACAAATGTACGACTAACAGAT 
GCAATCAAAAAACAGCTTGAAACCCTTCAATCAATTAACATGAAGGTCCAAAACATCACACAGGATCAATCTAAAGTAAACGACTCACAGAAAACA 
ACTGATCAACAATTATCTGATTTGAAGAACCAGCTAGATGGGCTAATGACCTCTGCAGCGGGCGTAAAAGATATGTCCAAATCTAATAGTCAAGAG 
GCGGACCAAGTTAATCAAATATTCACATCATTCAATAAAGATGTTCAAGATGCTAAAAATTCGGGCAACAAACTTTCGACGGATGCAACCGATTTA 
ATGGCTAACTTCCAAAAAGAATTGGCCAATAATGGTGATTTCGTAGCTTCTTTCTCTAAAGTTTTTAATACTGCTTATAAAAATGGAGTGCCAAAT 
GATATTCTCCTTAATTTCTTATCACGACCTGTCGCTGAATCAGCGTCTGCAGTTAGGGCAACTGAAAATACTTATCGCCCATTCACTTGGATACTA 
TTATTAGAAGTTGTTAGCCTATTTACAGCATATATCTTTGCGACTCAAAACCTTATTAAGAAATTGACAGATAGGTATAATGTCAACCGCTGGCTT 
CAAACAGACTTTTTAAATGTCATTGTCATTTCAGGCCTCTCTCTTGTTATTGGTTTAGCACTGGGAGTTATCTCAAGCAGAAGTCTTCATGTCATG 
CCTGAATATGTACCATCTTGGTTCCTAGTTATGACTCTGTTTAGTTTTTTATTAATTCATAGTCAGTATTTCTTTATTAAAAATTTTAAAGCAGTT 
GGTATGGGTTTAGCTTTGTTTATGATTATTAGTTTTGTGTATCTATCAAATGCCGTAGGCACAGTAGCGACTGTTAGTGGACTTCCAAAATTACTA 
AAAGCTATTAATCCACTATCTATCCTTGAAAATCAATTATCATCTTATTTTGATAATGTGACAACTGGATTTATTTTCCTTATCTTAGTACTTCTT 
GTGGATGTTGCTTTTATTATCATGAATATTTTTATCACCTTAAATTTTGAAGCTAAAGTAAAAGAG 

SEQID2016 

MLKIKYILGRIMKRNNFRILWYIIAVALFLVAIAGLNLKLQGDHAKENKTTQSATNTKLKIALWEDQNVSNGKESYNLGASYIKSIERDNSQNWS 
WSRGTAQNGLDKGDYQLMVIIPNNFSQKLLDWKANAEQTTISYKV1IAKGNLALEKKATEKEKDIVSELNSHLVNMYMASILSNLYTAQENVQAM 
VNVQSGNISNYQKNLLDSATNFQWIFPALVNQSSSSITANESLKK'SLEASDNMFNDLVrTQrNTGKDLSSLIEQRHQDSISYEAFSTSLLEMNNEI, 
DEKQLSDIITQAQKDOETLSSQLNSIMGDDNNHNHKENSSAYLNVARQKIQELSEALKSQDNIAKDQSEQLDKIVREGLASYFAKNNKDNITLLEL 
LKSHSTHEKTLKDFKAKVADFTNSLISSIPSLNLSELHL.TQEEEKAIQFTSSDSEIIKKVSNERTLYLNTNLLNRLFEARKNRDEAKNKVWQLKLS 
SSSTRTGEQIVSVESNNPDYRVDTWTVNGKQTRTLDPSQNNNIIINSSYQRESSNSSITKPSYTITIGNQKQIVQNDDGKIQRSYFEAEATYQRTL 
QEWDAYKTTHGLVAKYYIISDGEEPQNLFDQFLNQSVNDTMVDLVKMGITKYLMDENTADAQQKVKDVMEEVENSQDELADQMAKVTETNVRLTD 
AIKKQLETLQSINMKVQHITQDQSKVNDSQKTTDQQLSDLKNQLDGLMTSAAGVKDMSKSNSQEADQVNQIFTSFNKDVQDAKNSGNKLSTDATDL 
MANFQKELANNGDFVASFSKVENTAYKNGVPNDILLNFLSRPVAESASAVRATENTYRPFTWILLLEVVSLFTAYIFATQNLIKKLTDRYNVNRWL 
QTDFLNVIVISGLSLVIGLALGVISSRSLHVMPEYVPSWFLVMTLFSFLLIHSQYFFIKNFKAVGMGLALFMIISFVYLSNAVGTVATVSGLPKLL 
KAINPLSILENQLSSYFDNVTTGFIFLILVLLVDVAFIIMNIFITLNFEAKVKE 

SEQID2017 

ATGTTAGAAGAATTGAAAACACTTATTAAAAATCCAAAATTAATGATTACAATGATTGGTGTGGCCCTAGTGCCTGCCTTATATAATTTATCCTTT 

ACAATTGGGAATGATATGGTGGACAAGATGTCTAAAAGTAAAGATTTAGAGTATCATTTTGTCTCAGCTAAGCAAGCTCAAGAGGGACTTAAAGAA 
GGTGATTATTATATGGTTATTACTTTACCCGAAGATCTTTCTCAACGGGCAGCAACCTTATTAAATCCCGAACCCCAAAAATTAACTATCCGTTAC 
CAAACGAGTAAAGGACATGGAATGGTCGCTGCTAAGATGGGGGAAACAGCGATGGCTAAGCTGAAAGAGTCTGTTTCGCAAAACATTACGAAGACT 
TATACCTCAGCAGTTTTTAGCAGTATGACAGACCTCCAATCAGGATTAAAAGAAGCCTCAGCTGGAAGTCAAGCACTTGCTTCAGGAGCGAAGACT 
GCTCAGGCGGGGAGTCAAACACTTTCGACGAACTTAGCAGCCTTAACGGGTGCTAGCCAACAGTTTCAACAAGGTACTGGTCGATTGACATCAGGT 
TTGACTACCTATACAGATGGTGTCAACCAAGTCAAGAATGGGTTAGGAACATTATCAACGGACATCCCCAATTATCTGAATGGGGTTTCTAGGTTA 
TCCCAGGGAGCTTCTCAGCTTAATCAGGGTCTTTCACAGTTGACACAAGCAACA/vCACTTTCTGACGAGAAAGCTAAGGaAATTCAATCCTTAATT 
GTAGGACTACCAGTCCTAAATCAAGGCATTCAGCAACTAAATACAGAGCTATCAACATTGCAACCCCCTAACCTTAATGCTGATGAGTTAGGTAAT 
AGCTTAGGAGCTATCGCTCAAGCTGCCAAACAAGTCATTGCTGAAGAGACTGCCGCTCAGAATGAAGAATTATCGGCTCTCCAAGCTACTAGCGTT 
TACCAATCATTAACTGCTGAACAACAAGGAGAGTTAGCTGCGGCCCTCAGTCAATCTGATAAAAGTCAGACCGTATCTGCAGCCCAAACTATTTTA 

GCTAATCAATCCAATCAAGCTTTGCCGGGAGCAAGTTCTGCTTTAACTGAATTATCAACGGGATTAGCAAAGGTAAATGGTAGCTTAAATCAACAA 
GTTCTACCAGGAAGTAATCAATTGACAACAGGATTAGCACAATTAAACAGGTATAATACTGCCATTGGTTCTGGGGTAATAAAACTCTCAGAAGGT 
GCCAATGCCTTGTCATCCAAGTCCGGAGAATTACTAGATGGTAGCCATCAATTATCAGAAGGTGCTACTAAACTAGCTGATGGTAGTTCTCAATTG 
AGTCAGGGTGGTCATCAATTAACGAGCGGATTGACTGAATTATCAACAGGATTGTCAACCTTAAATGGTTCCTTAGCCAAAGCCTCTCAGCAGTTA 
TCGCTTGTTTeTGTGACTGATAAAAATGCTAAAGCTGTCGCAAAACCTCTTGTGTTAAATGAGAAAGACAAAGATGGTGTTAAGACGAATGGGATC 
GGGATGGCACCTTATATGATTGCTGTrTCTCTAATGGTTGTGGCCCTTTCAACCAACGTCATTTTTGCTAATTCTTTArCTGGTCGrCCGGTCAAA 
GATAAATGGGATTGGGCTAAACAAAAATTTGTTATTAATGGTTTTATTTCGACTATGGGATCCATTGTTCTCTACTTAGCTATTCAATTATTAGGG 
TTTGAAGCCCGTTATGGTATGGAAACCTTAGGATTTATTATGCTAAGTGGTTGGACGTTTATGGCTCTTGTCACAGCTTTGGTCGGTTGGGATGAT 

AAGTTACATCCTTTCTTACCAATGAOTTATGTGGTArCrGGTTTACGACAAACCATrrCATTATCAGGTCATATrGGAGrAGAAGTGAAAGTCTTA 
ACTGGTTTCTTACTGGCATTTATGGTATTAGCACTACTCATTTATCGTCCCAAGAAAACAGTC 

SEQ ID 2018 

MLEELKTLIKNPKLMITMIGVALVPALYNLSFLGSMWDPYGRVNDLPIAWKHDKPAKRADKSLTIGNDMVDKMSKSKDLEYHFVSAKQAQEGLKE 
GDYYMVITLPEDLSQRAATLLNPEPQKLTIRYQTSKGHGMVAAKMGETAMAKLKESVSQNITKTYTSAVFSSMTDLQSGLKEASAGSQALASGAKT 
AQAGSQTLSTNLAALTGASQQFQQGTGRLTSGLTTYTDGWQVKNGLGTLSTDIPNYLNGVSRLSQGASQLNQGLSQLTQATTLSDEKAKGIQSLI 
VGLPVLNQGIQQLNTELSTLQPPNLNADELGNSLGAIAQAAKQVIAEETAAQNEELSALQATSWQSLTAEQQGELAAALSQSDKSQTVSAAQTIL 
SSVQTLSTSLQSLSQEDQSKQLEQLKEAVAQIANQSNQALPGASSALTELSTGLAKVNGSLNQQVLPGSNQLTTGLAQLNRYNTAIGSGVIKLSEG 
ANALSSKSGELLDGSHQLSEGATKLADGSSQLSQGGHQLTSGLTELSTGLSTLNGSLAKASQQLSLVSVTDKNAKAVAKPLVLNEKDKDGVKTNGI 
GMAPYMIAVSLNWALSTNVIFANSLSGRPVKDKWDWAKQKFVINGFISTMGSIVLYLAIQLLGFEARYGMETLGFIMLSGWTFMALVTALVGWDD 
RYGSFASLVMLLLQVGSSGGSYPIELSGAFFQKLHPFLPMTYWSGLRQTISLSGHIGVEVKVLTGFLLAFMVLALLIYRPKKTV 

SEQ ID 2019 

ATGGCACAAATTAAATTAACACCAGAAGAACTTCGCTCATCAGCACAAAAGTACACAGCTGGTTCTCAACAAGTAACAGAAGTTCTTAATTTGCTT 
ACTCAAGAGCAAGCAGTTATTGACGAAAATTGGGATGGATCTACTTTTGATTCTTTTGAAGCACAATTCAATGAATTATCTCCAAAAATTACAGAA 
TTTGCTCAATTACTCGAAGATATTAACCAGCAATTATTAAAAGTTGCAGATATCATTGAGCAGACGGATGCAGATATTGCTTCTCAAATTAGTGGA 

SEQ ID 2020 ' 

MAQIKLTPEELRSSAQKYTAGSQQVTEVLNLLTQEQAVIDENWDGSTFDSFEAQFNELSPKITEFAQLLEDINQQLLKVADIIEQTDADIASQISG 

SEQ ID 2021 

ATGATTCCAGATAGTAGTTTTAAAGTGCTATCAGATATGGCATATAATATTGAAAAATCCAAAGCAGAAAGTAATGGACACCTTCAAATTATAGAA 
GGTAGTCAAATTATTGATTTCCATCAAAAACGCTCTTTTATGGTATTAGAGGTTAATGATGATATCAATAATGGTATGCAGGCTATGGCATGTCAG 
TCTTTGGATGAAAGTAATCATATTGTTATAGCATATTCAGGAACGAAC3CTTTTAATAAGAAAGATATCTTAACAGATATCGATTCAGTTGTATTG 
GGGAAGAACAATAAATTGCTAACTTGTCCTTCAAGTATTACCCTGAGAGAGGATGGCATTTCTCTGCCTTGTAAAAATCCAAGTCAAATTACAACA 
TCTAAACTATTTGCACAAAAAATrAAGATGAACTATCCTGATGCAACCCTCTGGTTAACAGGCCATTCTCTAGGTGGTTATTTGGCCATGATTGTG 
GCTTCAGAAATGAGATTATCAGCGCGTGTTTTTAATTCCCCTAGTCCCATTAACAATATGTCTGAAGCAGCCACATCCTATGTAATTTCACATCCA 
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GAGAAGTATCATAGTTACCGTATTAATAAAGATTACATTGGTAATTTTGGTATTAaTAGTTCAGATGATT^AATTAGGTATTTCTAAAAGAGTCAAT 
GCTAAGAAGCAACATGGTTTTTATAAAAAGATTTTCTTTCACGAATTGACACGATTTCGATTAAATCAACAAGGACAGATTGTTGATATAGATGAA 
AATAAACAGGAT 

SEQ ID 2022 

MIPDSSFKVLSDMAYNIEKSK^ESNGHLQIIEGSQIIDFHQKRSFMVLEVNDDINNGMQAMACQSLDESNHIVIAYSGTNAFNKKDILTDIDSVVL 
GKNNKLLTCPSSITLREDGISLPCKNPSQITTSKLFAQKIKMNYPDATIiWLTGHSLC^yriAMIVASEMRLSARVFlJSPSPINNMSEAATSyVISHP 
EKyHSYRINKDYIGNFGINSSDDKLGISKRVNAKKQHGFYKKIFFHELTRFRLNQQGQIVDIDENKQD 

SEQ ID 2023 

ATGCCAAAGCGCACAGACATACGTAAAATTATGGTTATCGGTTCTGGCCCGATTGTGATTGGACAAGCAGCAGAGTTTGACTATTCTGGTACACAA 
GCCTGTCTCTCTTTAAAAGAGGAGGGATACCAAGTTGTTTTGGTCAATTCGAATCCAGCTACTATCATGACAGATAAAGATATTGCTGATAAAGTT 
TATATTGAACCTATTACCTTGGAGTTTGTCACAAGAATTCTCAGGAAGGAAAGACCTGATGCTCTCCTTCCAACTCTTGGAGGTCAAACTGGATTG 
AATATGGCTATGGCTCTATCAAAAAATGGTATCCTAGAAGAATTGAATGTTGAACTATTAGGGACCAAATTATCAGCCATTGATAAAGCTGAAGAT 
CGTGATTTATTTAAACAGTTGATGGAAGAACTCAATCAACCTATTCCAGAATCTGAGATTGTTAATTCGGTAGAAGAAGCTATTCAATTTGCAGAG 

ACGAAGGGGTTAAAGTTATCGCCTGTGACACAGTGCCTTATTGAACGTTCAATTGCTGGCTTTAAAGAGATTGAATACGAAGTTATGCGTGATGCA 
GCAGATAACGCTCTTGTTGTTTGTAATATGGAGAATTTTGATCCTGTTGGtATCCATACAGGGGACTCTATAGTTTTTGCACCCGCACAAACGTTA 
TCTGATGTGGAAAATCAGTTATTACGAGATGCGAGTTTAGATATTATAAGAGCTTTGAAAATTGAAGGAGGATGCAATGTTCAACTAGCCCTTGAT 
CCGAATAGTTTTAAATACTATGTCATTGAAGTTAATCCAAGAGTATCAAGATCTTCTGCTTTAGCTTCAAAAGCTACTGGATATCCAATTGCTAAA 

GTAGTCGCAAAAATGCCGAGATTTCCTTTTGATAAATTTGAAAGTGGCGATAGAAAATTGGGAACACAGATGAAAGCTACAGGCGAAGTCATGGCA 
ATAGGACGGAATATAGAAGAATCTTTGTTGAAAGCTTGTCGTTCACTAGAAATAGGTGTCGATCACATTAAAATAGCAGATTTAGATAATGTATCA 
GATGATGTTTTATTAGAAAAAATAAGAAAGGCAGAAGATGATCGCTTATTTTATCTAGCAGAAGCTTTACGTAGACATTATAGTATTGAAAAATTA 
GCAAGTTTGACTAGCATTGATTCTTTCTTCCTTGATAAGTTAAGAGTGATTGTAGAGTTAGAAGATCTATTATCTAAAAACAGACTGGATATCAAT 
ATTCTCAAAAAGGTTAAAAATAAAGGTTTTTCAGATAAAGCTATAGCGAGTTTATGGCAAATAAACGAAGATCAAGTTCGTAACATGCGAAAAGAA 
GCAGGAATTCTTCCAGTTTATAAGATGGTTGATACATGTGCGTCTGAGTTTGATTCAGCAACGCCCTACTTTTATTCGACTTATGCCGTAGAAAAC 
GAGTCATTGATATCAGATAAAGCCTCTATTTTGGTTTTAGGATCGGGCCCAATCCGAATTGGACAGGGAGTTGAATTTGATTATGCAACGGTTCAT 
TCTGTTAAAGCCATCAGAGAGTCTGGTTTTGAAGCGATTATCATGAACTCTAATCCAGAGACGGTCTCAACGGATTTCTCTATTTCAGATAAGCTT 
TACTTTGAACCTTTGACTTTTGAAGATGTTATGAATGTTATTGACTTAGAAAAACCTGAAGGGGTCATCTTACAATTCGGTGGTCAGACTGCTATT 
AATCTAGCAAAAGATTTAAACAAGGCAGGGGTTAAAATACTAGGCACACAATTAGAAGATTTGGATCGTGCTGAAAATAGAAAACAATTTGAAGCC 
ACTTTACAAGCTCTAAATATCCCTCAACCACCAGGTTTTACCGCCACTACGGAGGAAGAGGCAGTTAATGCAGCGCAAAAGATTGGTTATCCCGTG 
TTGGTTAGACCATCATATGTTCTTGGTGGACGAGCTATGAAGATAGTTGAAAACGAAGAAGATTTACGTCATTATATGACAACCGCGGTAAAGGCA 
AGCCCAGATCATCCAGTGCTTATAGATGCATACCTTATAGGTAAAGAGTGTGAGGTTGATGCTATATCCGATGGTCAGAATATACTGATTCCTGGA 
ATAATGGAACATATAGAGCGATCTGGTGTTCATTCAGGAGATTCCATGGCTGTATATCCTCCTCAAACATTGTCTGAGACCATTATCGAAACTATT 
GTAGATTATACAAAACGCTTAGCAATTGGATTAAACTGTATCGGTATGATGAaTATTCAGTTTGTAATCAAGGATCAGAAAGTATATGTTATTGAA 
GTTAATCCTCGTGCTAGTAGAACACTTCCATTCTTATCAAAAGTAACTCACATTCCTATGGCCCAAGTAGCAACAAAAGT'JATCTTAGGAGATAAA 
CTCTGCAATTTTACATATGGTTATGATCTCTATCCAGCTTCAGATATGGTCCACATTAAAGCCCCTGTCTTTAGTTTTACCAAACTTGCTAAAGTA 
■ GATAGTTTATTAGGTCCTGAAATGAAATCAACAGGCGAAGTGATGGGATCAGATATTAATCTTCAGAAAGCCTTGTATAAAGCCTTTGAAGCAGCA 
TATCTCCATATGCCAGACTATGGTAACATTGTTTTTACAGTAGATGATACAGATAAAGAAGAAGCTTTAGAACTTGCAAAAGTCTATCAAAGTATT 
GGTTATCGTATTTATGCTACCCAAGGGACTGCAATTTATTTTGATGCTAATGGTTTAGAGACAGTTTTAGTAGGTAAGTTAGGAGAGAACGATCGA 
AATCATATTCCTGATTTAATTAAAAATGGTAAGATTCAAGCAGTTATCAACACAGTTGGACAAAATAACATTGATAACCATGATGCTCTCATCATC 
AGACGTTCTGCAATTGAACAAGGAGTTCCTCTATTTACATCTTTAGATACTGCACATGCAATGTTCAAAGTTCTTGAAAGCAGAGCATTTACATTA 
AAAGTACTAGAT 

SEQ ID 2024 

MPKRTDIRKIMVIGSGPIVIGQAAEFDYSGTQACLSIjKEEGYQWL'WISNPATIMTDKDIADKVYIEPITLEFVTRILRKERPDALLPTLGGQTGL 
NMAMALSKNGILEELNVELLGTKIiSAIDJCAEDRDLFKQLMEELNQPIPESEIWSVEEAIQFAEQIGYPIjIVRPAFTLGGTGGGMCDNQEQLVDIT 
TKGLKIiSPVTQCLIERSIAGFKEIEYEVMRDAADNALWCNMENFDPVGIHTGDSIVFAPAQTLSDVENQLLRDASLDIIRALKIEGGCNVQLALD 
PNSFKYYVIEVNPRVSRSSALASKATGYPIAKLAAKIAVGLTLDEVINPITKTTYAMFEPALDYWAKMPRFPFDKFESGDRKLGTQMKATGEVMA 
IGRNIEESLLKACRSLEIGVDHIKIADLDNVSDDVLLEKIRKAEDDRLFYLAEALRRHYSIEKLASLTSIDSFFLDKLRVIVELEDLLSKNRLDIN 
IDKKVKNKGFSDKAIASLWQINEDQVRNMRKEAGILPVYKMVDTCASEFDSATPYFYSrYAVEWESLISDKASILVLGSGPIRIGQGVEFDYATVH 
SVKAIRESGFEAIIMNSNPETVSTDFSISDKLYFEPLTFEDW.m'IDLSKPEGVILQFGGQTAINLAKDLNKAGVKILGTQLEDLDRAENRKQFEA 
TLQALNIPQPPGFTATTEEEAVNAAQKIGYPVLVRPSYVLGGRAMKIVENEEDLRHYMTTAVKASPDHPVLIDAYLIGKECEVDAISDGQNILIPG 
IMEHIERSGVHSGDSMAVYPPQTLSETIIETIVDYTKRLAIGLNCIGt/IMNIQFVIKDQKVYVIEVNPRASRTLPFLSKVTHIPMAQVATKVILGDK 
LCNFTYGYDLYPASDMVHIKAPVFSFTKLAKVDSLLGPEMKSTGEVMGSDINLQKALYItAFEAAYLHMPDYGNIVFTVDDTDKEEALELAKVYQSI 
GYRIYATQGTAIYFDANGLETVLVGKLGENDRNHIPDLIKNGKIQAVINTVGQNNIDNHDALIIRRSAIEQGVPLFTSLDTAHAMFKVLESRAFTL 
KVLD 

SEQ ID 2025 

TTGGCTCTAAAAGAAGAAGGCTACAAAGTCATACTTGTTAATTCAAATCCTGCAACGATTATGACAGATAAAGAAATCGCTGATAAGGTATATATT 
GAGCCTTTGACTCTTGAATTTGTTAATCGTATCATTCGAAAAGAAAGGCCAGATGCCATACTGCCAACCTTAGGTGGCCAAACGGGCCTCAATATG 
GCAATGGCGTTATCTAAAGCTGGTATTCTTGATGATTTAGAGATTGAATTGTTAGGTACTAAGTTATCTGCGATTGATCAGGCAGAAGACAGAGAC 
CTTTTCAAACAATTAATGCAAGAACTAGACCAACCCATTCCAGAATCTACAATTGTTAAAACAGTTGATGAAGCTGTTACATTTGCTAGAGATATC 
GGTTATCCAGTCATTGTGCGCCCAGCTTTTACTCTTGGTGGAACTGGTGGAGGAATATGTAGTAGTGAAGAAGAACTTrGTGAAATTACTGAAAAC 
GGCCTAAAGTTATCACCAGTCACACAGTGTTTGATTGAACGCTCAATTGCTGGCTTCAAAGAAATTGAATACGAAGTAATGCGAGATAGTGCTGAT 
AACGCGCTGGTTGTTTGTAATATGGAAAACTTTGATCCCGTAGGGATTCACACAGGAGATTCTATTGTATTTGCACCAACACAGACCCTTTCTGAT 
ATTGAAAATCAAATGTTACGTGATGCTAGTTTAAAAATAATTCGAGCTCTGAAAATTGAAGGTGGCTGTAACGTCCAGTTAGCACTAGATCCTTAT 
AGTTTCAAATATTATGTTATTGAAGTAAATCCTAGAGTGTCTCGTTCCTCTGCCCTTGCTTCAAAAGCAACAGGTTATCCCATTGCCAAATTGGCT 
GCAAAGATTGCTGTTGGCCTAACACTTGATGAAATGATTAACCCTATCACAGGCACTACTTACGCTATGTTTGAACCTGCCCTTGATTACGTTGTT 
GCTAAAATTCCGCGTTTTCCGTTTGATAAATTTGAACATGGTGAACGCCAACTGGGAACTCAAATGAAAGCAACAGGTGAAGTCATGGCTATTGGC 

GAGTTAGTGACTAAAGTGATTAAAGCTCAAGATGATCGACTTTTTTACTTGTCAGAAGCAATACGACGAGGTTATAGTATCGAAGAACTTGAGAGC 
TTGACCAAGATTGATTTATTTTTCTTGGATAAATTACTTCATATTGTTGAAATAGAGCAAGAATTACAAATGCATGTTGACCATTTGGAAAGCCTC 
AAAAAAGCAAAGCGTTATGGATTTTCAGATCAAAAAATTGCAGAAATTTGGCAAAAGGATGAAAGTGATATCAGAGCGATGAGACATTCTCATAGC 
CTGTATCCTGTCTATAAAATGGTAGATACTTGTGCAGCTGAATTTGATGCTAAAACCCCTTATTTTTATTCAACATATGAGTTGGAAAATGAATCT 
GTTCAGTCGAATAAAGAATCAATTTTAGTTTTAGGTTCA'GGCCCTATTCGTATTGGTCAAGGGGTTGAATTTGACTACGCAACGGTTCATTCTGTT 
AAAGCCATCCAAAAAGCTGGCTATGAAGCCATTATCATGAATTCAAATCCGGAGACTGTATCTACAGATTTTTCGGTATCAGATAAATTATATTTT 
GAACCGTTAACCTTTGAAGACGTCATGAATGTGATAGATTTAGAGCAGCCTAAGGGAGTAATAGTTCAGTTTGGAGGACAAACTGCTATTAACTTA 
GCACAAGCACTTTCTGAGGCGGGTGTTACAATATTAGGAACACAAGTAGAGGATTTGGATAGGGCTGAAGACAGAGATTTATTTGAAAAGGCGTTG 
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AAAGAGCTTGGAATCCCACAACCACAAGGTCAAACGGCAACTAATGAAGAAGAAGCTTTAGAGGCAGCTAAAAAAATTGt3TTTTCCAGTCTTAGTT 
AGACCTTCTTACGTACTTGGTGGCCGGGCTATGGAAATTGTTGAAAACAAAGAAGATCTTAGAGAATATATAAGAACAGCGGTTAAAGCAAGTCCT 
GAACATCCTATCTTAGTGGACTCTTATATTTTCGGTAAGGAGTGTGAAGTGGATGCCATTTCAGATGGAAAATCAGTCTTAATTCCTGGTATTATG 
GAGCACATCGAAAGAGCAGGTGTTCATTCAGGAGATTCAATGGCAGTTTATCCGCCACAGCAATTATCTAAGCAAATTCAAGAAACAATAGCTGAG 
TATACTAAACGTTTAGCCATTGGGTTAAATTGTATTGGTATGATGAATGTTCAATTTGTTATTAAAAATGAACAAGTTTATGTTATTGAAGTGAAT 
CCACGCGCTAGTCGTACCGTACCTTTCTTATCAAAAGTAACAGGTATTCCGATGGCTCAGATTGCTACTAAGTTGATTTTAGGTCAAACATTAAAG 
GATCTAGGATATGAAGATGGTCTTTATCCCCAAAGTCCACTGGTGCATATCAAAGCGCCTGTGTTTTCATTTACAAAGTTGGCACAGGTTGATAGT 
CTTTTAGGTCCTGAAATGAAATCAACTGGAGAAGTAATGGGTTCGGATACTAGTCTTGAAAAAGCACTTTATAAAGC3TTTGAAGCCAATAATTCT 
CATTTATCAGAATTTGGTCAAATTGTCTTTACTATAGCAGATGATAGTAAGGCAGAAGCTCTAAGTCTAGCAAGACGATTTAAGGCGATTGGCTAT 
CAAATTATGGCTACTCAAGGTACAGCAGCTTACTTTGCTGAGCAAGGCTTAAGCGCGTGTTTAGTTGGAAAAATTGGTGATGCTGCCAATGACATC 
CCGACACTCGTGCGACATGGTCACGTTCAGGCAATTGTTAATACAGTTGGAATTAAACGCACAGCTGATAAAGACGGACAGATGATTAGAAGTTCA 
GCTATTGAACAAGGAGTTCCTTTATTTACAGCTTTAGATACCGCAAAAGCTATGTTAACGGTTTTAGAAAGCAGATGCTTTAACATCGAAGCGATA 

SEQ ID 2026 

LALKEEGYKVILVNSNPATIMTDKEIADKVYIEPLTLEFVNRIIRKSRPDAILPTLGGQTGLNMAMALSKAGILDDLEIELLGTKLSAIDQAEDRD 
LFKQLMQELDQPIPESTIVKTVDEAVTPARDIGYPVIVRPAFTLGGTGGGICSSEEELCEITENGLKLSPVTQCLIERSIAGFKEIEYEVMRDSAD 
NALWCNMENFDPVGIHTGDSIVFAPTQTLSDIENQMLRDASLKIIRALKIEGGCNVQLALDPYSFKYYVIEVUPRVSRSSALASKATGYPIAKLA 
AKIAVGLTLDEMINPITGTTYAMFEPALDYWAKIPRFPFDKFEHGERQLGTQMKATGEVMAIGRKILEESLLKACRSLEIGVCHNEMTSLSNISDE 
ELVTKVIKAQDDRLFYLSEAIRRGYSIEELESLTKIDLFFLDKLLHIVEIEQELQMHVDHLESLKKAKRYGFSDQKIAEIWQKDESDIRAMRHSHS 
LYPVYKMVDTCAAEFDAKTPYFYSTYELENESVQSNKESILVLGSGPIRIGQGVEFDYATVHSVKAIQKAGYEAIIMNSNPETVSTDFSVSDKLYF 
EPLTFEDVMNVIDLEQPKGVIVQFGGQTAINLAQALSEAGVTILGTQVEDLDRAEDRDLFEKALKELGIPQPQGQTATNEEEALEAAKKIGFEVLV 
RPSYVLGGRAMEIVENKEDLREYIRTAVKASPEHPILVDSYIFGKECEVDAISDGKSVLIPGIMEHIERAGVHSGDSMAVYPPQQLSKQIQETIAE 
YTKRLAIGLNCIGMMNVQFVIKNEQVYVIEVNPRASRTVPFLSKVTGIPMAQIATKLILGQTLKDLGYEDGLYPQSPLVHIKAPVFSFTKLAQVDS 
LLGPEMKSTGEVMGSDTSLEKALYKAFEANNSHLSEFGQIVFTIADDSKAEALSLARRFKAIGYQIMATQGTAAYFAEQGLSACLVGKIGDAANDI 
PTLVRHGHVQAIVNTVGIKRTADKDGQMIRSSAIEQGVPLFTALDTAKAMLTVLESRCFNIEAI 

SEQ ID 2027 

ATGAAGCGTCTATTATTACTGGAAGATGGTAGTGTGTTTGAGGGTGAGGCTTTCGGAGCGGATGTAGAAACAAGTGGTGAAATCGTTTTTAGTACA 
GGAATGACAGGGTATCAAGAATCTATAACAGATCAATCTTACAACGGTCAAATTATTACTTTTACTTATCCTCTTATTGGAAATTATGGGATAAAT 
CGAGACGATTACGAATCTATTAGACCAACATGTAAGGGAGTAG^TATrTATGAATGGGCAGAGTATCCAAGTAACTGGCGTCAACAGATGACACTT 
GATGAATTTTTAAAATTAAAAGGAATACCTGGAATTTCAGGTATAGATACTCGAGCATTAACAAAAATTATTCGAAAACATGGAACAATGAAAGCT 
TGTTTAATAAACGAGGGAAATTCTATTCATGAAGCACTAGAAAACCTTCAAAAAAGTGTTCTTTTAAATGATCAAATTGAACAAGTATCAACCAAA 
TTAGCTTATGCTTCGCCTGGAGTTGGCAAAAATATTGTATTAGTTGACTTTGGTTTAAAACATTCTATTCTAAGAGAACTGTCACAACGTCAATGT 
CATATTACAGTCGTTCCTCATACTACGACAGCGCAAGAAATCTTAAATCTCAATCCAGATGGAGTACTCTTATCTAACGGCCCTGGGAACCCAGAA 
CAATTACCGAATGCTTTACAAATGATCCAAGAAATTCAAGGTAAAATTCCAATTTTTGGTATTTGTATGGGACATCAACTATTTGCTAAAGCTAAT 
GGTGCAAAGACTTATAAAATGACTTTTGGTCATCGAGGTTTTAATCATGCTGTTCGTCATTTGCAAACAGGACAGGTTGATTTTACAAGTCAAAAT 
CATGGTTATGCTGTCTCGAGAGAAGATTTCCCTGAGGCTCTCTTCATTACACATGAAGAGATTAATGATAAAACTGTCGAAGGTGTTCGACATAAA 
TACTATCCTGCCTTTTCAGTGCAGTTTCACCCAGATGCAGCACCAGGGCCGCATGATACATCTTATCTTTTTGATGAATTTATTAATATGATTGAT 
' GATTTCCAGCAAAAAAGC 

SEQ ID 2028 

MKRLLLLEDGSVFEGEAFGADVETSGEIVFSTGMTGYQESITDQSYN3QIITFTYPLIGKYGINRDDYESIRPTCKGWIYEWAEYPSNWRQQMTL 
DEFLKLKGIPGISGIDTRALTKIIRKHGTMKACLINEGNSIHEALENLQKSVLLNDQIEQVSTKLAYAEPGVGKNIVLVDFGLKIISILRELSQRQC 
. HITWPHTTTAQEILNIiNPDGVLLSNGPGNPEQLPNALQMIQEIQGKIPIFGICMGHQLFAKANGAKTYKMTFGHRGFNHAVRHLQTGQVDFTSQN 
HGYAVSREDFPEALFITHEEINDKTVEGVRHKYYPAFSVQFHPDAAPGPHDTSYLFDEFINMIDDFQQKS 

SEQ ID 2029 

ATGACAAAACGATTACTTATTTTAGAAGACGGCACTATTTTTGAAGGAGAACCCTTTGGTGCTGATATTGATGTGACTGGTGAAATTGTCTTTAAT 
ACAGGAATGACAGGCTACCAAGAATCCATCACTGACCAATCCTACAATGGGCAAATTTTAACCTTTACCTATCCTTTGATTGGAAATTATGGGATT 
AATCGAGATGACTATGAGTCCATTTCACCCACCTGTAAAGGGGTTGTTGTGTCTGAAGTCAGTCGGTTGGCAAGTAATTGGCGCAAGCAAATGACG 
CTAGATGCGTTCTTGAAAATAAAAGGGATTCCAGGGATTTCGGGAATTGATACGAGAGCTTTGACCAAAATTATTCGGCAACACGGTACCATGAAA 
GCTACGATGGCAGATGATGGAGATAGTATCCAGCATTTAAAAGATCAACTGCGTGCAACAGTCTTACCGACTAACACCATTGAACAAGTGTCAACT 
AAAACAGCTTATCCTGCACCAGGGATCGGGAAAAATATTGTATTGGTTGATTTTGGTTTAAAACATTCTATTTTAAGAGAATTTTCTAAAAGACAA 
TGTAATATCACCGTTGTCCCTTTCAACATCACTGCAGAAGAAGTGCTCCAACTAAATCCGGATGGCTTGATGCTATCTAATGGCCCAGGAAACCCA 
GAAGATTTGCCAGAGGCTTTAGACATGATTCGTGGGGTACAAGGTAAGATTCCTATTTTTGGTATTTGTATGGGACATCAACTCTTTAGTCTAGCA 
AATGGTGCTAAGACTTGTAAAATGACCTTTGGTCATCGTGGCTTTAACCATGCCGTTAGAGAAATTGCAACGGGAAGAATTGATTTTACCAGTCAA 
AACCATGGTTATGCCGTTGAACGTAGTAGTCTACCTGATACTTTAATGGTTACGCATGAAGACATTAACGATAAGACGGTCGAAGGAGTGAAACAT 
AGAGATTTTCCAGCTTTTTCAGTCCAATTTCACCCTGATGCGGCTCCAGGACCTCATGATGCCAGCTACTTATTTGACGAATTTTTGGAAATGATT 
GATTCTTGGAGATGTACGAGTAAA 

SEQ ID 2030 

MTKRLLILEDGTIFEGEPFGADIDVTGEIVFNTGMTGYQESITDQSYNGQILTFTYPLIGNYGINRDDYESISPTCKGVWSEVSRLASNWRKQMT 
LDAFLKIKGIPGISGIDTRALTKIIRQHGTMKATMADDGDSIQHLKDQLRATVLPTNTIEQVSTKTAYPAPGIGKNIVLVDFGLKHSILREFSKRQ 
CNITWPFNITAEEVLQLNPDGLMLSNGPGNPEDLPEALDMIRGVQGKIPIFGICMGHQLFSLANGAKTCKMTFGHRGFNHAVREIATGRIDFTSQ 
NHGYAVERSSLPDTLMVTHEDINDKTVEGVKHRDFPAFSVQFHPDAAPC-PHDASYLFDEFLEMIDSWRCTSK 

SEQ ID 2031 

ATGAATGATCAAACACAAACACTTTCATTAGAACATTTTGTCAGTTTAGAAGAATTATCAAATCAAGAAGTTATGTCTTTGATAAAGAGAAGTATC 
GAAGTTAAAGAAAATCCTAGCAACATTGGTTTTGATAAAGAT^ACTATGTGTCAAATCTCTTTTTTGAGAATTCAACAAGAACACATAAGTCATTT 
GAAATGGCAGAACTCAAATTAGGATTAAAAACAATTGAATTTAATGCTGATACAAGTTCTGTTAATAAAGGAGAAACCCTTTATGACACTATCTTA 
ACAATGAGTGCTCTAGGATTGGACGTTTGTGTCATTAGGCATCCTGATATTGACTATTATAAAGAATTGATTGCTAGTCCGAACATTCATTCAGCT 
ATTGTCAATGGGGGTGATGGCTCAGGCCAACATCCAAGCCAATCACTTTTGGATTTGGTAACTATTTACGAAGAATTTGGATACTTCAAAGGGCTA 
AAAATTGCGATTGTAGGAGATTTAACTCACTCACGGGTAGCTAAATCTAACATGCAAGTGCTAAAACGATTAGGAGCTGAAATTTTCTTTTCTGGA 
CCCAAAGAATGGTATAGTAGTCAATTCGATGAATATGGGGAATATTTACCAATAGATCAGTTAGTTGATCAAATTGATGTCCTTATGCTTTTACGT 
GTTCAACACGAACGTCATGATGGTAAAGGGGTGTTTTCAAAAGAAAGCTATCATCAACAATTTGGTCTTACAAAAGAACGCTATAAACATTTAAGG 
GATACAGCAATTATTATGCACCCAGCACCCGTCAATAGGGATGTAGAGATTGCTAGCGATTTGGTAGAAGCAGATAAGGCTCGAATAGTGAAACAG 
ATGAGTAATGGCGTCTATGCAAGGATAGCTATCTTAGAAGCAGTGCTCAATAGCAGA 

SEQ ID 2032 

MNHQrQTLSLEHFVSLEELSNQEVMSLIKRSIEVKENPSNIGFDKDYYVSNLFFENSTRTHKSFEMAELKLGLKTIEFNADTSSVWKGETLYDTIL 
TMSALGLDVCVIRHPDIDYYKELIASPNIHSAIVNGGDC-SGQHPSQSLLDLVTIYEEFGYFKGLKIAIVGDLTHSRVAKSKMQVLKRLGAEIFFSG 
PKEWYSSQFDEYGQYLPIDQLVDQIDVLMLLRVQHERHDGKGVFSKESYHQQFGLTKERYKHLRDTAIIMHPAPVNRDVEIASDLVEADKARIVKQ 
MSNGVYARIAILEAVLNSR 
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SEQ ID 2033 

TTGTTGTTAGACCACTTACATAGTCATCAGTCGTTAGTGATAAAGGGGATAATCATGTCAGTTGTAAATAATCGCGTTGCACTTACCAATTTAGTT 
TCAATGGAAGCATTAACCACCGAAGAAGTTTTAGGTCTTATCAACCGTGGTTCAGAATATAAGGCTGGTAAAGTTGTTATTTCGGATCATCAAAAG 
GATCTTGTTGCCAATTTATTCTTTGAAAACTCCACCCGAACCCATAAGTCTTTTGAAGTGGCTGAGAAGAAACTCGGCTTGACAGTTCTTGATTTC 
AATGCTGATGCAAGTGCGGTTAACAAGGGAGAAAGTTTGTATGATACTGTGTTAACCATGAGTGCACTTGGAACAGACATCTGTGTGATTCGTCAC 
CCAGAAGATGATTATTACAAGGAATTAGTAGAAAGTCCAACTATTACAGCTTCCATTGTCAATGGAGGAGATGGTTCTGGACAACACCCGAGTCAA 
TGTTTACTTGACTTATTAACCATCTATGAAGAATTTGGACGCTTTGAAGGCTTAAAGATTGCGATCGCTGGTGACTTAACTCACTCTAGGGTGGCA 
AAGTCCAACATGCAAATCCTCAAAAGATTAGGAGCAGAGCTTTATTTCTATGGACCTGAAGAATGGTATTCAGAAGCCTTTAATGCTTACGGCACT 
TATATTGCTATTGACCAGATTATTAAGGAATTGGATGTTCTTATGTTGCTGCGTGTACAGCACGAACGTCATGACGGCCATCAGAGTTTTTCAAAA 



GTGGAAATTGCAGATAGTTTGGTGGAAGCTCCTAAAGCGAGAATTGTATCTCAGATGGCTAATGGTGTCTTTGTTCGCATGGCTATTATTGAAGCC 
ATTTTGAATGGTAGAAATAAAAACTCA 

SEQ ID 2034 

LLLDHLHSHQSLVIKGIIMSVWNRVALTmVSMEALTTEEVLGLINRGSEYKAGKWISDHQKDLVANLFFENSTRTHKSFEVAEKKLGLTVLDF 
NADASAVNKGESLYDTVIiTMSALGTDICVIRHPEDDYYKELVESPTITASIVNGGDGSGQHPSQCH,DLLTiYEEFGRFEGLKIAIAGDIiTHSRVA 
KSNMQILKRLGAELYFYGPEEWYSEAFNAYGTYIAIDQIIKELDVLtlLLRVQHERHDGHQSFSKEGYHQAFGLTQERYQQDKDSAIIMHPAPVNRD 
VEIADSLVEAPKARIVSQMANGVFVRMAIIEAILNGRNKNS 

SEQ ID 2035 

TTGGCAAAGTTAGAGAGGACAGATATGTATATCATTAAAAACGGATTGATTATCGACCCTCAAAGTGGTTTTAATCAAGTATCAGACATGCTGATT 
GATCAAGGAAAAATTAAACAAATATCGAAAGAAATTGATATTAAAGGCATTCCAATCATTGATGCAAGCAATAAAATTGTAGCTCCAGGATTAGTC 
GATATTCATGTACATTTTCGTGAGCCTGGACAGACACATAAAGAAAATATCCATACAGGGGCCCTATCAGCTGCAGTAGGTGGTTTTACGACAGTT 
CTTATGATGGCCAATACTAACCCAACGATTTCTAGCCCAGAAATTGTAAAACAAGTTAA3GAGAGTGCAGCAAAAGAAGCAATTAAGATTGAAACA 
GTTGCTACAATTACTAAATCTCTGAATGGTAAAGATTTAGTTAATTTCGAAGAACTATTAGAGGCTGGAGTTGCTGGATTCTCAGACGATGGTATT 
CCTTTGACAGATACTAAGGTTTTGCAAGAAGCTATGAACTTAGCTAGAAAACATGATGTTGTCCTATCGTTACATGAAGAAGATCCATCGTTAAAT 
GGTGTCCTTGGTATCAACGAACATATTGCTCAGAAAATTTATCATGTCTGTGGAGCTAGTGGTCTTGCTGAATATTCAATGATTGCGCGAGATGCT 
ATGATTGCTTACCAAACACAGGCGAAAGTCCATATCCAGCATTTGTCAAGTTCAGAATCAGTAGAAGTAGTTGATTTTGCGCAGAAGCTTGGTGCT 
AACTTAACAGCAGAAGTAACCCCCCAACATTTTTCAAAGACAGAGAACTTACTTTTAACTAAGGGTGCTAATGCAAAATTAAACCCACCACTGCGA 
CTTGAAAAGGATAGACAAGCCCTCATTGATGGACTTAAAAGTGGTGTTATTTCAATTATTGCAAGTGACCACGCTCCCCATCATATTATGGAGAAA 



TCAATGATTGACTTTTrGGCAAAAATGACATGTAATCCTGCACAGT'TArATGGATTTGArGCAGGTTATCTCAGAGAAGGrGGACCTGCAGATATC 
GTTATTTTTGATCAAGCTGAAGAGAGAATAATAAAGGCAGAATTTGCCTCCAAATCCAGCAACTCTCCTTTTATCGGTGATAAATTGAAGGGAGTT 
ATTCACTACACAATTTGCAATGGTGAAATAGTCTATCAAAAAGATAGCCACGCAGCGACATTGGTA 

SEQ ID 2036 

MAKLERTDMYIIKNGliIIDPQSGFNQVSDMLIDQGKIKQISKEIDIKGIPIIDASNKIVAPGIiVDIHVHFREPGQTHKENIHTGALSAAVGGFTTV 
LMMANTNPTISSPEIVKQVKESAAKEAIKIETVATITKSI.NGKDLVKFEELLEAGVAGFSDDGIPLTDTKVLOEAMNLARKHDWLSLHEEDPSLN 
GVLGIHEHIAQKIYHVCGASGLAEYSMIARDAMIAYQTQAKVHIQHLSSSESVEWDFAQKLGANLTAEVTPQHFSKTENBLLTKGANAKLNEPLR 
LEKDRQALIDGLKSGVISIIASDHAPHHIMEKAADNISQAPSGMTGLETSLALGITYLVSTKELSMIDFLAKMTCNPAOLYGFDAGYLREGGEADI 
VIFDQAEERIIKAEFASKSSNSPFIGDKLKGVIHYTICNGEIVYQKDSHAATLV 

SEQ ID 2037 



GCTTCAGCTATTGAATGCCAAGAAGCTCAAGTGATTGATGCTAGTGGTCTTATTGTTGCCCCGGGTTTGGTCGATATTCATGTGCATTTTAGAGAA 
CCCGGTCAAACGCACAAAGAAGATATTCACACGGGAGCCTTC-GCAGCAGCAGCAGGTGGTGTGACTACGGTTGTCATGATGGCTAATACCAATCCT 
GTCATTTCAGATGTCGAAACTTTACAGGAAGTGCTAGCTAGCGCAGCTAAAGAAAAGATrCATATTrACACCAATGCCAGrGTCACCCAAGCCTTT 
AATGGAAAAGACGTGACTGATTTTAAAGCTTTGTTGGAAGCAGGAGCAGTAAGCTTTTCAGATGATGGTATTCCCTTAGAAAGTTCTAAAGTTTTA 
AAAGAAGCCTTTGATTTGGCTAATGCCAACCAAACTTTCATTTCTTTGCATGAGGAAGATCCTCAGTTAAATGGGGTTCTTGGTTTTAATGAAGGT 
ATTGCTGAGGAGCATTTTCATTTTTGTGGGGCAACTGGTGTAGCAGAATATAGTATGATTGCAAGAGATGTCATGATTGCTTATGACAGGCAAGeT 
CATGTTCATATCCAACATTTATCTAAAGCAGAATCGGTTCAAGTAGTGGCTTTTGCTCAGCAGTTGGGTGCTAAGGTAACTGCTGAAGTGTCCCCA 
CAACATTTTTCAACAACTGAAGATCTCTTATTGATCGCAGGTACCAGCGCCAAGATGAATCCTCCCCTTCGTACACAAAGAGATCGCTTAGCTGTC 
ATAGAAGGCTTGAAATCGGGTGTTATCACAGTCATTGCCACTGATCATGCTCCTCATCACAAGGATGAAAAAACTGTGGATGATATGACTAAAGCC 
CCATCTGGTATGACAGGACTTGAAACTTCTTTGTCATTAGGTTTGACGCATTTGGTTGAACCAGGTCATCTTACACTTATGTCACTATTAGAAAAA 
ATGACGCTTAATCCAGCTTTGCTTTATGGTTTTGATGCGGGTTATTTGGCAGAAAATGGTCCAGCAGATTTGGTTATTTTTGCAGACAAGCAAGAA 
CGTCTGATCACTGAGAATTTTGCTTCTAAAGCTAGTAATTCCCCATTTATTGGTAACAAACTCAAAGGTGTCGTGAAATACACTATTGCAGACGGA 
GAGGTTGTTTACCCTAAT 

SEQ ID 2038 

MILIKKGRVMDPKSQRDQVADVLIDGKQIVKIASAIECQEAQVIDASGLIVAPGLVDIHVHFREPGQTHKEDIHTGALAAAAGGVTTVVMMANTNP 
VISDVETLQEVLASAAKEKIHIYTNASVTQAFHGKDVTDFKALLEAGAVSFSDDGIPLESSKVLKEAFDLANANQTFISLHEEDPQLNGVLGFNEG 
IAEEHFHFCGATGVAEYSMIARDVMIAYDRQAHVHIQHLSKAESVQWAFAQQLGAKVTAEVSPQHFSTTEDLLLIAGTSAKMNPPLRTQRDRLAV 
IEGLKSGVITVIATDHAPHHKDEKTVDDMTKAPSGMTGLETSLSLGLTHLVEPGHLTLMSLLEKMTLNPALLYGFDAGYLAENGPADLVIFADKQE 
RLITENFASKASNSPFIGNKLKGWKYTIADGEWYPN 

SEQ ID 2039 

ATGGATTTAGCAAGACAGATTGCCATGGAACTATTAGATATTCAAGCTGTTTACTTAAGACCCCAACAACCCTTTACTTGGGCTTCGGGGGTCAAA 
TCGCCAATTTACACTGATAATCGTGTAACCTTATCGTATCCTGAGACAAGGACACTGATTGAAAATGGTTTTGTTAAACAAATACAGAAACATTTC 
CCAAACGTTGATATCATAGCAGGGACAGCGACTGCAGGCATACCACATGGCGCTATTATAGCTGATAAGATGAACT'l 
TCGAAGGCAAAGGATCATGGTGTGGGGAATCAAJ 
GGATCTGTTTTAGAGGCTGTTACGGGTGCGCAGAGTCAAGGTATTGAGGTTTTAGGGGTAGTAGCGATATTTACATATCAATTAGCTAAGGCTGAA 
CAAGCATTTCGTGAAGCTGATATTCCTTTGGTGACTTTGACGGATTACAATCAATTAATTAAAGTTGCTAAAGTTAATGGATATATTACAGCTGAC 



SEQ ID 2040 

MDLARQIAMELLDIQAVYLRPQQPFTWASGVKSPIYTDNRVTLSYP3TRTLIENGFVKQIQKHFPNVDIIAGTATAGIPHGAIIADKMNLPFAYIR 
SKAKDHGVGNQIEGRVYSGQKMVIIEDLISTGGSVLEAVTAAQSQGIEVLGWAIFTYQLAKAEQAFREADIPLVTLTDYNQLIKVAKVNGYITAD 
QLVLLKKFKEDQMNWQS 

SEQ ID 2041 

ATGACACTAGCAAGCCAAATTGCAACTCAATTACTTGATATTAAAGCTGTTTATTTAAAGCCTGAAGACCCTTTTACGTGGGCATCTGGCATTAAA 
TCACCTATTTACACTGATAATCGTGTCACCCTTTCTTATCCTAAGACTCGTGATTTAATTGAGAATGGGTTTGTGGAAACTATCAAGGCTCATTTC 
CCAGAAGTTGAGGTCATCGCTGGTACAGCTACAGCAGGTATTCCTCACGGTGCCATTATAGCAGATAAAATGACTCTTCCTTTTGCTTATATTCGC 
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AGTiUiGCCAAAAGATCATGGAGCAGGCAACCAGATTGAGGGGCGTGTGCTTAaAGGCCAAAAAATGGTTATCATTGAAGATTTGATTTCAACAGGT 
GGTTCGGTACTAGATGCAGCCGCAGCAGCCAGTCGTGAGGGAGCTGACGTTCTGGGAGTTGTTGCGATTTTCACTTATGAGTTACCAAAAGCTAGT 
CAGAATTTTAAAGAAGCTGGTATCAAGTTGATTACGCTTTCTAATTATACTGAGCTAATTGCAGTTGCAAAGTTGCAAGGCTATATTACTAATGAT 
GGTTTACATTTACTTAAAAAATTTAAAGAAGACCAGGTAAACTGGCAACAA 

SEQ ID 2042 

MTLASQIATQLLDIKAVYLKPEDPFTWASGIKSPIYTDNRVTLSYPKTRDLIENGFVETIKAHFPEVEVIAGTATAGIPHGAIIADKMTLPFAYIR 
SKPKDHGAGNQIEGRVLKGOKMVIIEDLISTGGSVLDAAAAASREGADVLGWAIFTYELPKASQNFKEAGIKLITLSNYTELIAVAKLQGYITKD 
GLHLLKKFKEDQVNWQQ 

SEQ ID 2043 

TTGTGTCATACTGGTACATTTCCAACAATTATTATTTCTATAGAGAGGAATTATATGTTAGAAAAATGCCCTATCATTGCCTTAGATTTTTCTGAT 
TTGGCTTCrGTAACAACTrrTTTAGAACATTTTCCAAAAGAAGAATTGCTTTTTGTCAAAATAGGAArGGAGCTTTATTATTCCGAAGGTCCCTCA 
ATTATTAGATATATTAAATCCTTAGGACATCGCATTTTTTTGGATTTAAAATTACATGATATCCCTAATACAGTTCGATCATCTATGTCTGTCTTA 
GCCAAATTAGGCATTGATATGACTAATGTGCATGCTGCAGGAGGAGTCGAAATGATGAAAGCAGCTAGAGAAGGTTTGGGGAAGGGTCCAATACTA 
TTAGCAGTGACACAATTAACCTCGACTTCACAAGAACAAATGCAGGTGGATCAACATATTAACTTAAGTGTAGTTGATTCGGTTTGCCATTATGCT 
CAAAAAGCTCAAGAAGCAGGCTTAGATGGAGTAGTCGCATCGGCTCAAGAGGGAATGCAAATCAAGAAACAGACTAACGAACATTTCATTTGCTTA 
ACGCCTGGTATCAGACCTCCACAAACCAATCAGTTAGATGATCAAAAAAGAACGATGACTCCTGAGCAAGCACGTATAGTTGGGGCTGATTATATC 
GTTGTGGGAAGACCTATAACGAAAGCAGAAAATCCATATCAAGCATATCTAGAGATAAAAGAAGAATGGAATCGTATTAAA 

SEQ ID 2044 

MCHTGTFPTIIISIERNYMLEKCPIIALDFSDLASVTTFLEHFPKEELLFVKIGMELYYSEGPSIIRYIKSLGHRIFLDLKLHDIPNTVRSSMSVL 
AKLGIDMTNVHAAGGVEMMKAAREGLGKGPILLAVTQLTSTSQEQMQVDQHINLSWDSVCHYAQKAQEAGLDGWASAC3EGMQIKKQTNEHFICL 
TPGIRPPQTNQLDDQKRTMTPEQARIVGADYIWGRPITKAENPYQAYLEIKEEWNRIK 

SEQ ID 2045 

ATGAAAGAAGAACGCCCAATTATTGCTTTAGACTTTTCATCATTTGAGGAGACTAAAGCATTTTTAGACTTATTTCCAGCAGAAGAAAAACTATAC 
GTGAAAATTGGTATGGAATTATATTATGCGCAAGGACCAGATATTGTTCGGTATATCAAATCGTTAGGGCATAATGTATTTTTGGATTTAAAATTA 
CATGATATTCCAAATACTGTTCGTGCTGCTATGGCAGTTCTTAAAGAATTAGATATTGATATGGCAACTGTTCATGCAGCTGGTGGTGTAGAGATG 
CTAAAAGCAGCTCGAGAAGGACTAGGTCAAGGCCCTACCTTAATTGCGGTAACGCAGCTAACTTCAACCAGTGAAGACCAAATGCGTGGTGATCAA 
AATATTCAAACGAGTCTTTTAGAGTCTGTTTTGCATTACAGCAAGGGGGCAGCTAAAGCTCAGCTAGATGGGGCGGTTTGTTCGGCACAAGAAGTA 
GAAGCTATCAAGGCGGTGACGCCTACGGGATTTACTTGCTTAACTCCTGGCATTCGTCCTAAAGGCAGTAATATTGGCGATCAAAAACGAGTGATG 
ACTCCAAACCAAGCAAGACGCATTGGAAGTGATTATATTGTGGTAGGGCGACCAATTACCCAGGCAAAAGACCCAGTGGCTGCTTACCAAGCCATA 
AAAGCTGAGTGGGCAGGC 

SEQ ID 2046 

MKEERPIIALDFSSFEETKAFLDLFPAEEKLYVKIGMELYYAQGPDIVRYIKSLGHNVFLDLKLHDIPNTVRAAMAVLKELDIDMATVHAAGGVEM 
LKAAREGLGQGPTLIAVTQLTSTSEDQMRGDQNIQTSLLESVLHYSKGAAKAQLDGAVCSAQEVEAIKAVTPTGFTCLTPGIRPKGSNIGDQKRVM 
TPNQARRIGSDYIWGRPITQAKDPVAAYQAIKAEWAG 

SEQ ID 2047 

ATGCAAAATGATATGAGCGTTGTTCTTAGAGCAGGTAAATTACTGATTGAAAGCGGAGCAGAAGTCTATCGTGTCGAAGACACAATGAAGCATTTT 
GCTAAGGCTCTTCAGATAGAAAATTTTGAAGCTTATGTGGTTAGTAGCAGTATTATCGCTTCCGGGATTAACCGCTATGGTAAACAAGAAGCTAAA 
GTATGCAATACAGATGGTGTAACAGCAAATTTAGGTAGACTrGAAGCTGTTAATAACCTTTCTAGGCAAATTGCTAAACAAGACTTAGTATCTCCA 
GAAGAAATTGTAAAGCAGTTAGACTTAATTGAACATCAAAAAGATTATAGTTTACTTGTTACTTTAATTTCTTATTTTTGTGGAGCGGGTAGTTTT 
TCTTTAGCCTTAGGTAGTTCCTTATTAGATTCATTTTCCGCTGCTGTAACAGGCTTAATTTTAGGATATTTTCTGAATTTGATGGAAAGTCGTATA 
CATACAGGATTTCTTTTGACCATTCTAGGTAGTTCTGTAGTGGCTTTAAGTGCTAATTTATTATATTTTTCAGGATTAGGTGAGCATCGTAGCATT 
ATTATATTAGGGGCACTAATGGTTATGGTGCCAGGGGCTGCCTTTGTTAATTCGGTGAGAGAATTTTCACAGAATAATTTTTCAACAGGTTTAGCT 
TTGATTATGTCTGCTTTACTCATTTGTATTTCTATATCAGCAGGTGTGGCTATTACAATTGAAATTATTCCGTTTGCAGAACAAATGACAGGTTCT 

AAACGTTATTTCCTTGACTTAGGTATACTAGGAGCAATATCTTGGATGCTCTACCTGATCTTATGGCAACAATTTCACATGGATGCTATAGCCGTA 
TTTTTTCCAGGGCTTTTCATCACTTATTTTTCACGGCTATTAGCTGCTAAACGTAAGTGTCCTGCCACTGTCTTTTTAGCGACAAGTATGTTTCCT 
CTTATTCCAGGACTTAGCTTCTATAGAGCTGTTTACTTTTTATTGACGGGAGCAGATGCCGTAGCAATGGAATATTTTAGATCCTGTTTTGTAACA 
GCTTTTACAATTGCTATAGCAATCAGTATTGTACAGCAGATTCCTCTATCGTTCTTTATTAGACGTAAAATGATAAAA 

SEQ ID 2048 

MQNDMSWLRAGKLIiIESGAEVYRVEDTMKHFAKALQIENFEAYWSSSIIASGINRYGKQEAKVCNTDGVTAHLGRLEAVNNLSRQIAKQDLVSP 
EEIVKQLDLIEHQKDYSLLVTLISYFCGAGSFSLALGSSLLESFSAAVTGLILGYFLNLMESRIHTGFLLTILGSSWALSANLLYFSGLGEHRSI 
IILGALMVMVPGAAFVNSVREFSQNNFSTGLALIMSALLICISISAGVAITIEIIPFAEQMTGSFSGVPNTILEIIIRTLMAGLGTIAFSILYHVP 
KRYFLDLGIDGAISWMLYLILWQQFHMDAIAVFFPGLFITYFSRLI.AAKRKCPATVFLATSMFPLIPGLSFYRAVYFLLTGADAVAMEYFRSCFVT 
AFTIAIAISIVQQIPLSFFIRRKMIK 

SEQ ID 2049 

TTGAACGATGTTATCAATATTGTCTATCATGTTGAAAATCAAGATTTAGTAAGATATTCCGGTGATTATACTAATTTTGAATCAGTCTATGCAATG 
AAAAAGGCTCAATTAGAAGCAGCCTATGAACGTCAACAAAAGGAAATAGCTGATTTACAAGATTTTGTTAATCGTAATAAAGCACGCGTCGCAACA 
CGTAATATGGCAATGTCTCGTCAAAAGAAACTAGACAAAATC-GATATTATTGAGTTACAAGCAGAGAAACCAAAGCCAAGTTTCGAATTTAAAGAA 
TCTCGCACACCAGGACGTTTTATTTTCCAAGCTAAAGATCTTCAAATTGGATATGATCGTGCTTTAACAAAACCTCTAAACCTAACATTTGAACGT 
AATCAAAAAATAGCTATTGTTGGAGCAAATGGGATAGGAAAAACAACATTACTTAAGAGTTTACTAGGTATTATCCCCCCTATTTCTGGTAATGTT 
GAACGAGGTGATTTTATTGATTTAGGTTATTTTGAACAAGAAGTACCCGGAGGAAATCGCCAAACTCCACTCGAAGCAGTATGGGATGCTTTTCCT 
GCTTTGAACCAAGCAGAGGTTAGGGCAGCTCTTGCTCGTTGTGGTTTAACTTCAAAGCATATTGAAAGTCAGATTCAGGTGTTATCTGGTGGGGAG 
CAATCAAAGGTCAGATTTTGCTTATTAATGAATCGCGAAAATAATGTCCTTGTACTTGACGAACCAACCAATCATTTAGATGTAGATGCTAAAGAT 
GAGTTAAAACGTGCTTTAAAAGCTTATAAGGGATCAATCTTGATGGTATGTCATGAACCGGACTTTTATGAAGGATGGATGGATGATGTTTGGGAC 
TTTAACCAACTTAGT 

SEQ ID 2050 

MNDVINIVYHVENQDLVRYSGDYTNFESVYAMKKAQL3AAYERQQKEIADLQDFVHRNKARVATRKMAMSRQKKLDKMDIIELQAEKPKPSFEFKE 
SRTPGRFIFQAKDLQIGYDRALTKPLNLTFERNQKIAIVGANGIGKTTLLKSLLGIIPPISGNVERGDFIDLGYFEQEVPGGKRQTPLEAVWDAFP 
ALNQAEVRAALARCGLTSKHIESQIQVLSGGEQSKVRFGLLKNRENNVLVLDEPTNHLDVDAKDELKRALKAYKGSILMVCHEPDFYEGWMDDVWD 

SEQ ID 2051 

TTGACGGCTTTTTTGATGACAGTTAAGGAAGAAACGATGAGTATTTrAGAAGTTAAGCAGTTGAGTCACGGTTTTGGGGATCGGGCTATTTTTGAA 
AATGTGTCATTTCGCCTCTTAAAAGGCGAACATATTGGACTAGTTGGGGCAAATGGTGAAGGAAAATCAACCTTTATGAGTATAGTCACAGGACAT 
TTACAGCCTGACGAAGGAAAAGTAGAGTGGTCGAAGTATGTCACTGCAGGTTACCTGGATCAACATACAGTGTTGGAATCAGGACAAACCGTTCGT 
GATGTCTTGCGAACTGCTTTTGATGAGTTATTTAAGACCGAGAATCGTATTAATGAGATTTACGCGTCAATGGCAGATGATAAAGCTGATATTGCT 
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GTTTTGATGGAAGAAGTAGGTGAGCTTCAAGATCGTTTAGAA, " 5TGAT 7AT FT GGATGCTAAGATTGATGAAGTAGCGCGTGCGCTT 
GGTGTTATGGATTTTGGAATGGAGTCAGATGTTACATCCTTATCAGGTGGGCAACGAACAAAGGTTTTATTAGCCAAATTACTATTAGAAAAACCT 
GATATTCTGCTATTAGATGAACCAACTAACCATTTGGATGCTGAGCATATTGAATGGTTAAAACGCTATTTACAACATTATGAAAATGCTTTTGTG 
TTGATTTCGCATGATATTTCTTTCTTAAATGATGTGATTAATATTGTTTATCATGTTGAAAATCAAAGTTTAGTTCGCTATACTGGGGATTATTAC 
CAATTTCAAGCTGTTTATGAGATGAAACAATCTCAACTTGAAGCAGCCTATGAACGTCAACAAAAAGAGATTGCTAACTTGCAGGATTTTGTCAAC 
CGAAATAAGGCTCGGGTAGCGACACGTAACATGGCAATGTCTCGCCAAAAAAAACTTGATAAGATGGATATAATTGAACTTCAAGCTGAGAAACCA 
AAACCAAATTTTGAATTTAAGCAAGCTAGAACTCCCAGTCGATTCATTTTTCAAACAAAAAATCTTGTGATTGGTTATGATTACCCATTGACCAAA 
GAACCCTTAAATATAACGTTTGAAAGAAATCAAAAAATTGCTATTGTTGGGGCCAACGSTATTGGAAAATCTACTTTGCTAAAAAGTTTATTAGGT 
GTTATTGAGCCTTTAGAAGGTCATATTGTCACAGGGGATTTTTTAGAAGTTGGCTACTTTGAACAAGAAGTGACAGGTGTTAACCGACAAACTCCG 
CTAGAAGTAGTTTGGGATGCTTTTCCTGCCTTAAATCAGGCAGAAGTTCGAGCGGCACTAGCTCGTTGCGGACTAACATCAAAACATATCGAAAGT 

AATCATCTTGATATTGATGCTAAAAATGAGCTCAAACGTGCTTTAAAAGCATATAAGGGTTCTATTTTAATGGTTTGTCATGAACCTGATTTCTAC 
AATGGGTGGGTAACCGATACTTGGGATTTTAGTAAGTTAACC 

SEQ ID 2052 

LTAFLMTVKEETMSILEVKQLSHGFGDRAIFEWVSFRLLKGEHIGLVGANGEGKSTFMSIVTGHLQPDEGKVEWSKYVTAGYLDQHTVLESGQTVR 
DVLRTAFDELFKTENRINEIYASMADDKADIAVLMEEVGELQDRLESRDFYTLDAKIDEVARALGV1/1DFGMESDVTSLSGGQRTKVLLAKLLLEKP 
DILLLDEPTNHLDAEHIEWLKRYLQHYENAFVLISHDISFLNDVINIVYHVENQSLVRYTGDYYQFQAVYEMKQSQLEAAYERQQKEIANLQDFVN 



VIEPLEGHIVTGDFLEVGYFEQEVTGVHRQTPLEWWDAFEALNQAEVRAALARCGLTSKHIESQIQVLSGGEQAKVRFCLLMNRENNVLILDEPT 
NHLDIDAKHELKRALKAYKGSILMVCHEPDFYNGWVTDTWDFSKLT 

SEQ ID 2053 

TTGACGCTGTCTGGTTGTGCTAATTGGATTGATAAAGGTCAATCAATCACCAGCGTTGGTTCAACCGCCTTACAGCCACTTGTAGAAGCTGCAGCA 
GATGAGTTTGGTAAGACAAACCTCGGTAAGACTATCAATGTCCAAGGAGGAGGCTCAGGAACAGGCTTATCACAAGTACAGTCTGGAGCTGTTCAA 
ATTGGTAATAGCGACTTATTTGCAGAAGAAAAAGAGGTATTGATGCTAAGAAAT 

SEQ ID 2054 

MTLSGCANWIDKGQSITSVGSTALQPLVEAAADEFGKTNLGKTINVQGGGSGTGLSQVQSGAVQIGNSDLFAEEKEVLMLRN 

SEQ ID 2055 

TTGAAAGACCATCAAGTCGCAGTAGCTGGATTAGCTGTTATTGTTAATAAAAAAGTTAATGTTAAAAATCTAACCACCCACCAACTTCGTGATATT 
TTTGCAGGAAAAATCAAGAATTGGAAAGAAGTGGGAGGACAAGATTTAGATATTTCCATCATCAATCGAGCAGCAAGTTCTGGATCCCGTGCAACC 
TTCGATA.ATACTATTATGGGAAATGTTGCTCCTATTCAAAGCCAAGAACAAGATTCAAATGGTATGGTGAAATCAATTGTTTCTCAAACACCTGGT 
GCGATTTCATACCTCGCTTTTGCATACGTTGATAAATCTGTCGGAACATTAAAACTAAATGGTTTTGCGCCAACAGCTAAAAATGTTACTACCGAC 
AACTGGAAACTTTGGTCATATGAACATATGTATACAAAAGGTAATGAAACAGGTCTAACAAAAGAATTCTTAGACTACATGAAAAGTGATAAAGTT 
CAAAGTAGTATCGTACAACATATGGGATATATCTCTATTAACGACATGAAAGTTGTTAAAGATGCTGAAGGTAAAGTAACCCCAAAA 

SEQ ID 2056 

MKDHQVAVAGLAVIVNKKVNVKNLTTHQLRDIFAGKIKNWKEVGGQDLDISIINRAASSGSRATFDNTIMGNVAPIQSQEODSNGMVKSIVSQTPG 
AI S YLAFAYVDKS VGTLKLNGFAPTAKNVTTDNWKLWS YEHMYTKGNETGLTKEFLDYMKSDKVQSS I VQHMGY I S INDMKVVKDAEGKVTPK 

SEQ ID 2057 

TTGATCCTAGGAGGAATTATGAAAAATCAAGAATTAGCTAAAAAATTAACATCTCCTTCAAAAAACTCTCGATTAGAAAAATTTGGTAAAGGAATA 



AAATTAACAGACTTCTTATTTAATACAAAATGGGAACCAAGTGCTAAGTCATTTGGTGCTTTTCCAATGATAGCTGGATCATTTATTGTTACTATT 

GTTGAATTACTAGTTGGGATTCCTTCTGTTGTTTACGGTTTTATTGGTTTACAGATTATTGTTCCCTTCGTTCGCTCTATTTTTGGGGGAACAGGT 
TTTGGCATTTTATCTGGGGTCTGTGTCCTCTTCGTCATGATTCTACCAACTGTTACTTTCATGACAGrAGATAGCCTTAGAGCTGTGCCACGTCAC 
TATAAAGAAGCAAGTTTAGCCATGGGGGCAACTCGTTGGCAAACAATTTGGCGTGTTATATTAAACGCTGCACGTCCAGGAATTTTCACTGCAATT 

GCAACATTAACGTCTGTTCTAACAATGGGTATTGGTAATACTGTAATGGGAACTGTACAAAACAATGTCCTCTGGTCGCTAGCCTTAGTACTTTTA 
ATTATGAGTTTAGCATTTAATACAGTTATTAAGTTAATTACAAGGGAAGGAAAGAAAAACTATGAACGC 

SEQ ID 2058 

MILGGIMKNQELAKKLTSPSKNSRLEKFGKGITFLSLALIVFIVAMILIFVAQKGLSTFFVDGVKLTDFLFNTKWEPSAKSFGAFPMIAGSFIVTI 
LSAIIATPFAIGAAVFMTEISPKYGSKILQPAVELLVGIPSWYGFIGLQIIVPFVRSIFGGTGFGILSGVCVLFVMILPTVTFMTVDSLRAVPRH 
YKEASLAMGATRWQTIWRVILNAARPGIFTAIVFGMARAFGEALAIQMWGNSAILPTSLTTPAATLTSVLTMGIGNTVMGTVQNNVLWSIiALVLL 



SEQ ID 2059 

TTGTATAATTGTATTCCAATACCGCCTCCTGCTTCATATGA^GATGATTTCCCAGTTAAAAATGACCAAGATACGTGTGGCAATCCGCGAACAAGA 
ATAAAAATTAAAAGAGAGGCGAGGATTGTAACGATGATAGCTGCAATACTA 

SEQ ID 2060 

MYNC I P I PPPAS YDDDFPVKNDQDTCGNPRTRI KI KREARI VTMIAAIL 

SEQ ID 2061 

ATGAACGCTAAAAAGGCTGACAAATTAGCAACTACAATACTCTATAGTATTGCAGCTATCATCGTTACAATCCTCGCCTCTCTTTTAATTTTTATT 
CTTGTTCGCGGATTGCCACACGTATCTTGGTCATTTTTAACTGGGAAATCATCATCATATGAAGCAGGAGGCGGTATTGGAATACAATTATACAAT 
TCCTTTTTCCTACTTATTGTTACTCTGATTATTTCTATTCCTCTATCTTTAGGAGCTGGAATATACCTCTCAGAATATGCTAAAAAAGGACGTTTA 
ACAAACTTTGTTAGAACATGTATCGAAATTTTGTCATCTCTTCCTTCTGTTGTAGTTGGTCTGTTTGGTTACCTAATCTTCGTTGTTCAATTTCAA 
TATGGCTTCTCAATTATCTCAGGTGCCTTAGCACTTACTGTTTTTAACTTACCCCAAATGACACGTAGTGTTGAAGATAGCCTTCAAAATGTACAC 

GGTGTTGTGCTAGCTTCAGGACGTATTTTCGGTGAGGCAGC. G ?ACTTATT . ^TACAGCTGGTCAATCTGCTCCAGCACTTGATTGGTCAAATTGG 
AACGTCCTTAGTGTTACAAGTCCAATCTCAATTTTCCGTCAAGCAGAAACTTTAGCTGTTCATATTTGGAAAGTTAATAGCGAAGGGACAATCCCT 
GATGCAACACAAGTATCTGCCGGTAGCGCCGCAGTCTTATTGGTTGTTATTCTTATTTTCAACCTTTCAGCTCGCTCGATCGGTAAGAAACTTCAT 
TCGAAATTAACCTCGTCTAAT 

SEQ ID 2062 

MNAKKADKLATTILYSIAAIIVTILASLLIFILVRGLPHVSWSFLTGKSSSYEAG3GIGIQLYNSFFLLIVTLIISIPLSLGAGIYLSEYAKKGRL 
TNFVRTCIEILSSLPSVWGLFGYLIFWQFQYGFSIISGALALTVFKLPQMTRSVEDSLQNVHHTQREAGLALGISRWETVIYWVPEALPSIVT 
GWLASGRIFGEAAALIYTAGQSAPALDWSNWNVriSVTSPISIFRQAETLAVHIWKVNSEGTIPDATQVSAGSAAVLLWIBIFNLSARSIGKKLH 
SKLTSSN 

SEQ ID 2063 
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ATGGCAGAATATAATTGGGACGAACGCCATATCATTACCTTCCCTGAAGAAAATTCAGCTCTCACCACAAAAGATTTACACGTTTACTACGGTGaG 
AAAGAAGCTATCAAGGGAATTGATATGCAATTTGAAAAAAATAAAATTACAGCCTTAATCGGCCCATCTGGATGTGGAAAATCAACATATCTTCGT 
AGCTTAAATCGTATGAATGATACGATTGATATTGCACGCGTGACTGGACAAATCATGTATGAAGGAATTGATGTTAACGCTCAAGATATCAATGTT 
TACGAGATGCGAAAACATATCGGAATGGTTTTCCAACGTCCAAACCCGTTTGCAAAATCAATTTATAAAAACATTACCTTTGCATATGAGCGTGCT 
GGTGTAAAAGATAAAAAATTCTTAGATGAAGTTGTCGAAACCTCACTAAAACAAGCTGCTCTATGGGATCAAGTAAAAGATGACCTTCATAAATCA 
GCATTCACTTrATCTGGCGGTCAACAGCAGCGATTATGTATTGCACGTGCTA'rcGCAGTTAAACCAGAAArrCTCTTAATGGArGAACCTGCTrCA 
GCACTCGATCCGATTGCAACTATGCAACTAGAAGAGACAATGTTTGAACTCAAGAAAAATTACACTATAATTATCGTAACACATAATATGCAACAA 
GCAGCACGTGCTAGTGATTATACTGCATTTTTCTATCTTGGAGACTTAATCGAATACGATAAAACGAATAACATTTTCCAAAATGCTAAATGTCAA 
TCTACTAGCGATTATGTTTCTGGTCGATTTGGA 

SEQ ID 2064 

MAEYNWDERHIITFPEENSALTTKDLHWYGEKEAIKGIDMQFEKNKITALIGPSGCGKSTYLRSLNRMNDTIDIARVTGQIMYEGIDWAQDINV 
YEMRKHIGMVFQRPNPFAKSIYKNITFAYERAGVKDKKFLDEWETSLKQAALWDQVKDDLHKSAFTLSGGQQQRLCIARAIAVKPEILLMDEPAS 
ALDPIATMQliEETMFELKKNYTIIIVTHNMQQAARASDYTAFFYLGDLIEYDKTNNIFQNAKCQSTSDYVSGRFG 

SEQ ID 2065 

ATGACACAACCTATTTTACAAGTCAGTGATTTGTCTGTTTACTATAATAAGAAAAAAGCTTTAAAAGAAGTCTCAATGGACTTCTATCCTAATGAA 
ATTACAGCCTT7iATTGGTCCGrCTGGTTCrGGAAAGTCAACACTCTTACGAGCTATTAACCGrATGGGAGACrTAAATCCrGAAGTCACTCrAACA 
GGAGCAGTGATGTATAACGGACATAATGTTTATAGCCCGCGCACTGATACCGTAGAACTTCGTAAAGAAATTGGGATGGTTTTTCAGCAGCCTAAT 
CCATTTCCTATGTCAGTATTTGAAAATGTTGTTTATGGTCTTAGACTCAAAGGAATAAAAGACAAAGCTACGTTAGATGAAGCCGTAGAGACTTCA 
TTGAAGGGCGCGTCTATCTGGGACGAGGTCAAAGATAGATTACACGACTCTGCTCTTGGTTTATCTGGTGGTCAACAACAACGTGTTTGTATTGCC 
AGAACCCTTGCTACCAAGCCTAAAATTATCCTTCTAGATGAGCCAACCTCTGCACTTGACCCAATTTCTGCTGGTAAAATTGAAGAGACTTTACAT 
GGTCTAAAAGATCAATATACCATGTTACTTGTTACACGTTCTATGCAGCAAGCCTCACGTATTTCTGATCGTACAGGTTTCTTCTTAGACGGTAAC 
TTAATTGAATATGGCAATACAAAAGAAATGTTTATGAATCCTAAACATAAAGAAACTGAAGATTACATTACAGGTAAATTCGGT 

SEQ ID 2066 

MTQPILQVSDLSVYYNKKKALKEVSMDFYPNEITALIGPSGSGKSTLLRAINRMGDLNPEVTLTGAVMYNGHNVYSPRTDTVELRKE1GMVFQQPN 
PFPMSVFENWYGLRLKGIKDKATLDEAVETSLKGASIWDEVKDRLHDSALGLSGGQQQRVCIARTLATKPKIILLDEPTSALDPISAGKIEETLH 
GLKDQYTMLLVTRSMQQASRISDRTGFFLDGNLIEYGKTKEMFMNPKHKETEDYITGKFG 

SEQ ID 2067 

ATGATGACAGAACCTATTTTACAGATCAGAGACCTTTCTGrrTACTACAATCAAAAGAAAACGTTAAAAGArGTCTCTTTGGACCTTTATCCAAAT 
GAAATAACAGCTTTAATTGGTCCTTCTGGATCTGGGAAATCAACGCTCTTGCGTTCTATCAACCGTATGAATGATTTGAATCCTGAAGTAACCATT 
ACAGGCTCTATCGTCTATAACGGACACAATATTTATAGTCCAAGGACAGATACGGTTGATTTACGCAAAGAAATTGGTATGGTATTCCAACAACCC 
AACCCATTTCCGATGTCTATTTATGAGAACGTGGTTTACGGCCTTCGCTTAAAAGGTATCAGAGATAAATCAATCTTAGACCATGCTGTTGAAAGC 
■ TCTCTTAAAGGGGCTTCCATTTGGAATGAAGTCAAAGATCGTTTACATGATTCTGCGGTTGGCTTATCAGGCGGACAGCAACAGAGAGTTTGCATA 
GCTAGAGTTCTTGCTACCAGCCCCAGAATAATCCTTTTAGATGAACCTACCTCAGCTCTTGATCCTATCTCAGCTGGGAAAATTGAAGAAACATTA 
TTGTTATTAAAAAAAGATTATACACTGGCTATTGTGACCCGCTCAATGCAGCAAGCCTCACGTTTATCAGATCGAACAGGTTTTTTCTTGGAGGGT 
GACTTACTTGAGTGTGGTCCTACAAAAGCCATGTTTATGAATCCTAAGCGCAAAGAAACCGAAGACTATATrrCTGGTAAATTrGGT 

SEQ ID 2068 

MMTBPILQIRDLSVYYNQKKTLKDVSLDLYPNEITALIGPSGSGKSTLLRSINRMNDLNPEVTITGSIVYNGHNIYSPRTDTVDLRKEIGMVFQQP 
NPFPMSIYENVVYGLRLKGIRDKSILDHAVESSLKGASIWNEVKDRLHDSAVGLSGGQQQRVCIARVLATSPRIILLDEPTSALDPISAGKIEETL 
LLLKKDYTLAIVTRSMQQASRLSDRTGFFLEGDLLECGPTKAMFKNPKRKETEDYISGKFG 

SEQ ID 2069 

ATGTTAAGATCAAAATTTGATGAAGAATTAGATAAACTGCATAACCAATTCTATGCAATGGGAATTGAAGCTATCGGACAAATCAAAAAAACAGTT 

TTGGAAATTATTGCACTCCAGCAGCCTGTATCACAAGACTTACGCACCGTTATTACCGTTTTAAAAGCTACTAGTGATGTTGAGCGTATGGGAGAC 
CATGCAGCAGCAGTTGCAAAAGCAACCATCCGTATGAAGGGCGAGGAAAGAATCCCAGCAGTAGAATTAGAAATCAATAATATGGGAAAAGCAGTT 
AAAAACATGCTTGAAGAAGCCTTAACAGCTTATATCAATGGTGATGATGAAAAAGCTTACGAAGTAGCAGCAATGGATGAAATAGTTGATGATTAC 
TTCCGTGATATCCAAAAAATGGTAGTTGAAACAATTCAAAAGCATCCTGACGTAGCATTTGCCGCCAAAGAATACTTCCAAGTATTGATGCACTTG 
GAGCGAATTGGAGATTATGGCAAAAATATCTGTGAATGGATTGTTTATTTAAAAACTGGAAAAATTATCGAGTTA 

SEQ ID 2070 

MLRSKFDEELDKLHNQFYAMGIEAIGQIKKTVRAFVSHDRELAKEVIEDDVTLNNFETKLEKKSLEIIALQQPVSQDLRTVITVLKATSDVERMGD 
HAAAVAKATIRMKGEEPaPAVELEINNMGKAVKNMLEEALTAYIKGDDEKAYEVAAMDEIVDDYFRDIQKMWETIQKHPDVAFAAKEYFQVLMHL 
ERIGDYGKNI CEWIVYLKTGKI IEL 

SEQ ID 2071 

ATGAAAACTGTAGAACATTTTGTTACCAAATTTGTCCCTGAAAACTATAACCTTTTCTTGGATATTAATCGTCAAACTAAAACCTTTTCAGGTAAC 
GTTGCTGTGTCTGGCGAAGCCTTAGATAACAATATCTCTTTTCACCAAAAAGGGTTAACCATTAAATCTGTCTTATTAGATAATCAACCATTAGAT 
TTCCAACTAGATGAAGACAATGAAGCTATGCATATTCAATTGCATGAAACTGGTAGCATGGTATTAGTCTTTGAATTCAGCGGTCACATTACCGAT 
AATATGACAGGTATGTATCCATCTTACTATACAGTTAATGGCATCAAAAAAGAGGTTATCTCCACACAATTTGAAAGTCATTTTGCTCGTGAAGTA 
TTCCCAAGTATTGACGAACCAGAAGCAAAAGCAACCTTTGATTTGAGCCTAAAATTCGATCAAAAAGAAGGAGAGATTGCTCTrTCAAATATGCCG 
GAAATCAATGCTGAACAACGTCAAGAAACAGGTTTATGGACATTTGACACCACACCTAAAATGTCCTCATATTTATTAGCTTTTGCCTTGGGGGAA 
TTGCATGGTAAAACAACACATACCAAAAACGGCACTCTTGTTGGCTCATATGGCACAAAAGCCCATCAGTTAAATGAATTAGATTTTTCTTTAGAT 
ATCGTTGTGCGTGTTATTGAGTTTTATGAGGACTACTTTGGTGTACGTTATCCTATTCCTCAGTCACTCCACGTTGCTCTACCTGATTTTTCTGCT 
GGAGCTATGGAAAATTGGGGATTAGTAACATATCGTGAAGTCXATCTTTTAGTAGATGAGAACTCTAGTGTTTCCAGCCGTCAGCAAGTAGCATTA 
GTTGTAGCACATGAAATAGCTCACCAGTGGTTTGGTAACCTCGTTACTATGAAATGGTGGGATGATTTATGGTTAAATGAATCATTTGCTAATATG 
ATGGAATATGTATCAATTGATTATATTGAACCAAAACTTAATATATTTGAAGACTTTCAAACAGGTGGTCTACCATTAGCTCTTAAGCGTGATGCC 
ACAGATGGCGTCCAATCTGTTCACGTTGAGGTCAATCArCCTGATGAAATTAACACACTTTTrGATCCAGCTATCGTTTATGCAAAAGGTAGCCGC 
CTCATGCACATGTTACGTCGCTGGTTAGGCGATACAGATTTTGCCGCAGGACTAAAAATTTATTTTGAAAAACATCAATATCAAAATACTATTGGT 
CGTGACCTTTGGAATGCACTTTCTCAAACCTCAGGAAAAGATGTTGCAGCTTTCAXGGATTCTTGGTTAGAGCAACCAGGATACCCTGTGATGGCA 
GCCAAAATAGAAGAAGATGAGCTCATTTTAACTCAAAAACAATTCTTTATTGGTGAACACGAAGATAAGTCTCGCTTGTGGCAAATTCCTCTTAAT 
AGTAATTGGGAAGGAATCCCAGAGATATTAACCGAGGAAACGGTAGTAATCCCCAATTTTAGTCAGTTAGCTGAAAAGAACAAAGAAAATGGTGCA 
CTGCGTTTCAATACTGAAAATACTGCACATTACATTACTAACTATCAAGGTCAACTCTTAGAGCATATCATTTCTGATCTTCCTCTTATGGATAAC 
ATTTCTAAACTACAAATTGTACAAGAACGTCATTTACTTGCTGAAAGTGGTATGATTTCATATAGTAGTTTAATACCTTTAGTCTCTCTTTTGAGC 
CAAGAGACATCATATCTTGTTAACTCTGCTATTAAGAGTGrrATTGATGGTTrATCCTTATTCGTCCAGGAAGATAGCCAAGArGAATTCGACTrT 
AAAGAATTTGTTAATAAATTATCAGCATTTAATTTTAATAGACTTGGCTTTGAAAAAAGAGAAGGAGAAGGAGATGATAGCGAAATGGTCCGTCAT 
CTATCCCTAAGCCTTGCTCTCTACTCAGATAATGAACATGCTATTGAAGAAGCTCACCATATTTTTAAAGCCCACGAAAATAATATCGCTGCTATA 
CCAGCTGCAATTCGCCTGTTAGTTCTTACCAATGAAATGAAGCATTTCGAATCCAAAGAACTTAGCCACTTGTTATTAGAGACTTATAGTACTACT 
ACCGATGGGAATTTCAAACGACAACTAGCGAGTGCTTTATCTCATACTACAGATAGCAAGACACTCAAGAAATTATTGTCAGATTGGAAAAATAAA 
GATATTGTGAAACCACAAGACTTAGCTATGAGTTGGTATGCTACTTTCCTTAAAAATTCTTTTACACAAGAAAGTGTCTGGGAGTGGGCCCAAGAA 
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AACTGGGAATGGATCAAAGCAACTCTAGGTGGTGATATGA3TTTTGATAAATTTC-TGATTTATCCCTCAAGTAGTTTCAAAACAGAAGAACaCCTT 
TTAATCACGAAGCAAAAAGAAGAAGTTATCAATACTATCAAAAAATATATC 

SEQ ID 2072 

MKTVEHFVTKFVPENYNLFLDINRQTKTFSGNVAVSGEALDNNISFHQKGLTIKSVLLDKQPLDFQLDEDNEAMHIQLHETGSMVLVFEFSGHITD 
NMTGMYPSYYTVNGIKKEVISTQFESHFAREVFPSIDEPEAKATFDLSLKFDQKEGEIALSNMPEINAEQRQETGLWTFDTTPKMSSYLLAFALGE 
LHGKTTHTKNGTLVGSYATKAHQLNELDFSLDIWRVIEFYEDYFGVRYPIPQSLHVALPDFSAGAMENWGLVTYREVYLLVDENSSVSSRQQVAL 
WAHEIAHQWFGNLVTMKWWDDLWLNESFANMMEYVSIDYIEPKLNIFEDFQTGGLPLALKRDATDGVQSVHVEVNHPDEINTLFDPAIVYAKGSR 
LMHMLRRWLGDTDFAAGLKIYFEKHQYQNTIGRDLWNALSQTSGKDVAAFMDSKLEQPGYPVMAAKIEEDELILTQKQFFIGEHEDKSRLWQIPLN 
SNWEGIPEILrEETWIPWFSQLAEKWKEWGALRFNTENTAHYITNYQGQLLEHIISDLPLMDNISKLQIVQERHLLAESGMISYSSLIPI.VSLLS 
QETSYLVNSAIKSVIDGLSLFVQEDSQDEFDFKEFVNK1.3AFNFNRLGF3KREGEGDDSEMVRHLSLSLALYSDNEHAIEEAHHIFKAHEIiINIAAI 



NWEWIKATLGGDMSFDKFVIYPSSSFKTEERLEQYKNFFEPQLtln AIS .J,.,, IKEISARVLLITKQKEEVINTIKKYI 

SEQ ID 2073 

ATGATACTTAGGTATCATCTGTTGATCTATTATGATTTGTTATTAGAATTAAGGAGTTATATGAAGACAGTAGAACATCTCATCGAAACATTTGTG 
CCTGAAAATTATAACATCTTTTTAGATATTAATCGTCAGACTAAAACATTTACGGGGAATGTTGCGATTAATGGTGAAGCTTTAGATAATCATGTG 
GCTTTCCACCAAAAAGATTTGGACATTAAGTCTATTTTGCTCGATAATGAAGCTGTTATTTATCAAGTGGATAACGACAATGAAGTTGTGCGTGTT 
GAATTACCTGAAACAGGAATGATGACGCTTGTCATTGAATTTTCAGGTAGCATTACAGATAATATGACAGGTATTTACCCTTCATATTACACTAAA 
AATGGTGAGAAAAAAGAAGTCATTTCAACTCAGTTTGAAAGCCATT?TGCACGTGAAGCTTTCCCATGTATCGATGAACCACAAGCAAAAGCTACT 
TTTGATTTAAGCTTGACCTTTGATCAAGAAATTGGTGAGATAGCGTTATCGAATATGCCAGAAGTCAATATTGACCGTCGCGAGGAGACTGGTCTT 
TGGACATTTGATACGACACTAAGAATGTCATCTTACTTGCTAC-CGTTTGCGCTAGGAGAACTTCATGGAAAGACTGTAGAAAGCAAAAAAGGAACA 



TTTGGAGTACATTACCCAATCCCGCAATCTCTTAATATTGCGCTTCCAGATTTTTCATCTGGTGCTATGGAAAATTGGGGTTTAATCACTTATCGT 
GAAATTTATTTATTAGTAGATGAAAATTCGACTGTTCAAAGCCGACAACAAGTTGCACTTGTAATCGCCCACGAGATAGCACACCAATGGTTTGGA 
AACTTGGTTACAATGAAATGGTGGGACGATCTGTGGTTAAATGAGAGTTTTGCCAACATGATGGAATATGTCTCTATCGAGGCTATTGAGCCGTCT 
TGGAAAATAATAGAAGATTTCCAAACAGGCGGTATTCCTCTTGCTTTAAAACGTGATGCTACTGATGGTGTTCAATCAGTGCATGTTGAAGTCAAT 
CATCCAGATGAGATAAATACATTGTTTGATCCTGCTATTGTCTATGCAAAAGGTAGTCGTTTGATGCATATGTTACGCCGTTTTATTGGTGATCGT 
GATTTTGCCATTGGCTTACATCACTACTTTGAAAAATATCAATATCGAAATACTGTCGGGCGTGATTTATGGAATATTTTATCAGATACTTCAGGC 
AAAGACGTAGCTGCTTTTATGGATGCTTGGCTTGAACAACCAGGTTATCCAGTTTTAACAGCTCGCCTTGAAAACGATCAATTGATTTTGAGTCAA 
AAACAATTTTTTATTGGAAAAGGTGAAGAAAAAGGTCGCCTTTGGCCGATTCCTTTAAACACTAATTGGCATGGCCTTCCTGAAACTTTGACAGAG 
GCAGAAATGGTCATTCCAAACTTTAGTCAATTGGCAGCAGAAAATGAAGGAGCTCTACGTTTCAATATTGATAATACAGCTCATTACATTACAGAC 
TACCAAGGATCATTATTAGATGCCTTAGTCACTGAACTTGCCCAACTTGATAATACTTCTGCTTTACAAGTTATTCAAGAACGTCGTTTATTGGCA 
GATAGTGGCTTGATTTCCTATGCTGAATTGGTTGACTTAATTGCTCAATTGGACGATTCTAAGTCTTATATGGTAGCAGAAGCGGTTCAACAAGTG 
GTCTCTGGTTTGAAACGCTTCATTGATGAAGGAAGCTTAGCAGAAAAATCCTTTAATCGCTTGGTAACCACCATCTATCAAGAAGACTTTAATCAG 
CATGGTTTTHAGAAAAAAGCTGACGAATC'AGATGAAGATGAGATGGTACGTCAGGTTGCCTTGRGCl G , , CT Gi'ARAAAATCAGACGATT 



TATTTTGAAACAGATAGCTTGGTTGATATTTATTTTGAGACTTATGTAGCAACTAC-'GATAATAAT'rTACGCAGTGArrrAACGGTTGCT'rTTAGT 
CAAACAAAACAACCAACTACTATTAGACGTATTCTTGTTAGTTTAAAAGATAAAGATATTATTAAACCTCAGGATTTATCTTATTGGTACAATGCT 
TTGCTTGGACAAAGCTTTACTCAAGATATCATTTGGGAATGGGCTAGAGAAAATTGGGATTGGATTAAATCTGCACTTGGTGGAGATATGAGCTTT 
GATAAATTTGTTATTTATCCAGGAAGTAACTTTAAAACACCAAAACATCTAGCAGAATATAAATCTTTCTTTGAACCTAAGCTAGATGATATGGCT 
ATTAGCCGTAATATTACCATGGGAATTAATGAAATTGAAGCACGTGTTGCTTTGATTACTAAAGAAAAAGAAGCAGTTATTGCAGCTCTCAGTCAT 

SEQ ID 2074 

MILRYHLLIYYDLLLELRSYMKTVEHLIETFVPENYNIFIiDINRQTKTFTGNVAINGEALDNHVAFHQKDLDIKSILLDNEAVIYQVDNDNEWRV 
ELPETGMMTLVIEFSGS.ITDNMTGIYPSYYTKNGEKKEVISTQFESHFAREAFPCIDEPQAKATFDLSLTFDQEIGEIALSNMPEVNIDRREETGL 
WTFDTTLRMSSYLLAFALGELHGKTVESKKGTTVGVYATTAHPLSSLDFSLDIAVRVINFYEDYFGVHYPIPQSLNIALPDFSSGAMENWGLITYR 
EIYLLVDENSTVQSRQQVALVIAHEIAHQWFGNLVTMKWWDDLWLKESFANMMEYVSIEAIEPSWKIIEDFQTGGIPLALKRDATDGVQSVHVEVN 
HPDEIHTLFDPAIVYAKGSRLMHMLRRFIGDRDFAIGLHHYFEKYQYRNTVGRDLWKILSDTSGKDVAAFMDAWLEQPGYPVLTARLENDQLILSQ 
KQFFIGKGEEKGRLWPIPLNTNWHGLPETLTEAEMVIPNFSQLAAEHEGALRFNIDNTAHYITDYQGSLLDALVTELAQLDNTSALQVIQERRLLA 
DSGLISYAELVDLIAQLDDSKSYMVAEAVQQWSGLKRFIDEGSLAEKSFNRLVTTIYOEDFNQHGFEKKADESDEDEMVRQVALGRLWLAENQTI 
IDGLRTIFEAYQNNIASIPAAVRRLVLANQMKYFETDSLVDIYFETYVATTDNNLRSDLTVAFSQTKQPTTIRRILVSLKDKDIIKPQDLSYWYNA 
LLGQSPTQDIIWEWARENWDWIKSALGGDMSFDKFVIYPASKFKTPKHLAEYKSFFEPKLDDMAISRNITMGINEIEARVALITKEKEAVIAALSH 
Y 

SEQ ID 2075 

ATGATAAAAATTTTATTAATTGAAGATGACTTGAGTCTTTCCAATTCCGTTTTTGATTTCCTTGATGACTTTGCCGATGTCATGCAAATTTTTGAT 
GGAGAAGAGGGTCTTTACGAAGCCGAAAGTGGAGTCTATGATCTGATTCTTCTAGATCTCATGTTACCTGAAAAAAACGGCTTCCAAGTGTTGAAA 
GAGCTACGTGAAAAAGGTATTACAACCCCTGTATTAATAATGACCGCTAAAGAAAGCATTGATGATAAGGGACAAGGTTTCGACTTAGGTGCTGAT 
GATTATCTAACAAAACCTTTTTACCTAGAAGAACTAAAAATGCGAATTCAGGCTCTTTTAAAGCGTTCTGGAAAATTTAATGATAACAGCCTAATT 
TATGGTGATATTCGCGTAGACATGTCTACTAACTCAACCTTTGTTAATCAAACAGAAGTTGAGCTCTTAGGTAAAGAGTTTGATCTTTTAGTCTAT 
TTCCTTCAAAATCAAAATGTTATCTTACCGAAATCTCAAATCTTTGATCGTATTTGGGGATTTGATAGTGATACAACGATTTCAGTTGTAGAAGTC 
TATGTCTCTAAGGTTCGGAAAAAATTAAAAGGAACACTTTTTTCAGAAAACCTTCAAACTTTGCGTAGTGTAGGATATATTTTAAAGCATGTCGAA 
ACCGAT 

SEQ ID 2076 

MIKILLIEDDLSLSNSVFDFLDDFADVMQIFDGEEGLYEAESGVYDLILLDLMLPEKNGFQVLKELREKGITTPVLIMTAKESIDDKGQGFDLGAD 
DYLTKPFYLEELKMRIQALLKRSGKFNDNSLIYGDIRVDMSTNSTFVNQTEVELLGKEFDLLVYFLQNQNVILPKSQIFDRIWGFDSDTTISWEV 
YVSKVRKKLKGTLFSENLQTLRSVGYILKHVETD 

SEQ ID 2077 

ATGATAAAAATATTATTAGTAGAAGATGACTTGAGCTTATCAAATTCCATTTTTGATTTTTTAGATGATTTTGCAGACGTCATGCAAGTTTTTGAT 
GGCGATGAAGGTTTATACGAAGCAGAAAGTGGTATTTATGATTTGATTTTGTTAGACCTTATGTTGCCGGAGAAAAATGGCTTTCAAGTCTTAAAA 
GAATTGCGAGAAAAAGATATTAAAATTCCTGTATTGATCATGACAGCTAAAGAGGGTTTAGATGATAAAGGCCACGGATTTGAATTAGGTGCTGAT 
GATTATCTGACAAAGCCGTTCTATTTAGAAGAGTTAAAAATGCGAATTCAAC-CACTGTTAAAAAGAACAGGGAAATTTGCAGATAAAAATATTAGT 
TTTGGCAATTTAGTGGTTGACTTAGCTCGAAAAGAGGTGAAGGTTGAAGGGAAAGTAGTTGAATTACTTGGCAAAGAATTTGATTTGTTGGTGTAT 
CTTTTGCAAAATCAAAACGTTATTTTACCAAAGACACAAATTTTTGATCGTTTATGGGGATTCGATAGTGATACTACGATTTCGGTTGTTGAAGTT 
TACATTTCTAAAATAAGGABAAAATTAAAAGGTACCTGTTTTGTTAACAGGCTTCAAACTTTAAGAAGCGTAGGATATATTCTAAAAAACAATGAA 

SEQ ID 2078 
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MIKILLVEDDLSLSNSIFDFLDDFADVMQVFDGDEGLYEAESGIYDLIIiIiDLMIjPEKNGFQVLKELREKDIKIPVLIMTAKEGLDDKGHGFELGAD 
DYLTKPFYLEELKMRIQALLKRTGKFADKNISFGNLVVDLaRKEVKVEGKWELLGKEFDLLVYLLQNQNVILPKTQIFDRLWGFDSDTTISWEV 
YISKIRKKLKGTCFVNRLQTLRSVGYILKNNE 

SEQ ID 2079 

ATGTCGAAACCGATTAAGATAAGTAAATTCAAAAAAAATGTCTCAGATAGTCATTTTATCCATTTTTTCACAGTTTTTAGTGGTATTTTTCTGGTT 
ATGACTGTTATCATCCTCCAAGTCATGCGCTATGGTGTTTATTCTTCTGTTGATAGTAGTTTAAAGTATATCAGTACCCATCCTAAAAATTACATC 
AATATGGTTATGTCACGTACTGCTGCCTACCTAGATAACTCCAATATCGCAAGTGTCAAGTTAAAACCCGGCGGTCAGACAGTAGCTAATACTGAT 
ATTATTCTTTTTACATCAGAAGAAGAAGTCATTAACTATTTTGACGCATTTTCAAACTATCAGTTTTTAAAACCTAATAAAAAAAATCTAGGTGGC 
ATTAGTGAATTAACTTTAACCAACATCTTTGGTCAAGATGAGACATArCATGCTGTCACCGTAAAAGrTAATAACCCTGCTTATCCTAATGTGACT 
TACATGACAGCTATTGTTAATATTGATCAATTAGTAAATGCTAAAGAACGCTATGAAAAAATTATTATATTTGTCATGACTACTTTTTGGATTATT 
TCAATTGGAGCAAGTATCTACTTAGCTAAATGGGCACAAAAACCGATTATAGAAAACTACGAAAGACAGAAGGCTTTTGTCGAAAATGCTAGCCAC 
GAGCTGCGTACTCCCCTAGCTGTCTTACAAAATCGCCTAGAAS.CGCTATTCAGAAAACCGAATGCCACCATTTTAGAAAATAGTGAAAATATCGCT 
TCAAGTCTAGATGAAGTACGAAATATGCGTATTTTAACCACTAATCTTTTAAACTTAGCAAGACGTGATGATGGAATCAAACCAGAATTAGCTGTT 
ATTAAGCCTACACTTTTTGATAGTATCTTTGAGAATTATGATCTAATCACCCAAGAGAATGGTAAAAATTTTACTGGACATAATATGATCCAAGAT 
AGTTTCAAAACAGATAAGACACTGCTAAAACAACTCATGACTATTTTATTTGATAATGCTATAAAATATACTGACAATGATGGTAGCATTGACTTT 
ACCATATCTGAAACTGATAAGTATCTCTTTTTAGAAATCGCTGATAATGGACCAGGAATTTCAGAGGAGGATAAAGTCAGAATTTTTGATCGTTTT 
TACCGTGTTGACAAAGCAAGAACACGACAACAAGGAGGGTTTGGCCTCGGCCTTTCTTTAGCTCAACAAATCGTTAACTCACTGCGAGGTAATATT 
ACAGTAATTGATAATAAACCTAGAGGCAGTATTTTTAAGATAAAACTACCAAAAGTAAAAGGT 

SEQ ID 2080 

MSKPIKISKFKKNVSDSHFIHFFTVFSGIFLVMTVIILQVMRYGVYSSVDSSLKYISTHPKNYINMVMSRTAAYLDNSNIASVKLKPGGQTVANTD 
IILFTSEEEVINYFDAFSNYQFLKPNKKNLGGISELTLTNIFGQDE7YHAVTVKWNPAYPNVTYMTAIVNIDQLVNAKERYEKIIIFVMTTFWII 
SIGASIYLAKWAQKPIIENYERQKAFVENASHELRTPLAVLQKRLETLFRKPKATILENSENIASSLDEVRNMRILTTNLLNLARRDDGIKPELAV 
IKPTLFDSIFENYDLITQENGKNFTGHNMIQDSFKTDKTLLKQLMTILFDNAIKYTDNDGSIDFTISETDKYLFLEIADNGPGISEEDKVRIFDRF 
YRVDKARTRQQGGFGLGLSLAQQIVNSLRGNITVIDNKPRGSIFKIKLPKVKG 

SEQ ID 2081 

ATGAATAAATTAAAAAAAGAGATTTTATCAGATAACTATAACCACTTTTTTCATTTTTTTGCGGTTTTTACAGGTATTTTTGTCATTATGACTATT 
ATTATCTTACAGATTATGCGGTTTGGCGTTTATTCGTCAGTTGACAGTAGTTTAGTTTCTGTTAGTAATAATGCAAGTAGCTATGCTAATCGTACG 
ATGGCTAGAATATCTTCTTTTTACTTTGATACTGAAAATAACATTATTAAGGCGCTGCCTGATTCAGATAGTTCTAAGTTATTAGGAACGCCTGCA 
GCTAATACAGATATCATTTTGTTTAGTGCTAATGGAACAATTTTAAATGCTTTTGATGCGTTTTCTAACTATCAAAATTTTCATTTAGATAAACGC 
CGGTTGGGGAGTATTGAAACCACCAGTTTAATGAATTTTTATGGACAAGAAGAAAAATACCATACGATAACTGTAGGGGTTCATATCAAAAATTAT 
CCTGCAGTTGCCTATATGATGGCAGTAGTAAATGTGGAACAATTAGACCGCGCTAATGAACGTTATGAGCGCATTATTATTATAGTTATGAGTGTT 
TTTTGGCTAATTTCTATTTTAGCAAGTATTTATTTAGCCAAGTGGAGCAGAAAACCTATTTTAGAAAGCTATGAAAAACAAAAAATGTTTGTTGAA 
AATGCTAGTCATGAATTAAGGACCCCTTTGGCGGTCTTACAGAATCGTCTGGAATCGCTTTTTCGTAAGCCCAACGAAACGATATTAGAAAATAGT 
GAGCATCTCGCTTCTAGTTTAGACGAGGTTCGCAACATGCGCATCTTAACAACTAATTTATTAAATTTAGCAAGACGAGATGATGGCATTAATCCA 
CAGTGGACTCATTTAGATACAGATTTTTTTAATGCTATTTTTGAGAATTATGAACTAGTTGCTAAAGAATATGGAAAAATATTTTATTTTCAGAAC 
CAAGTCAATAGATCGTTAAGAATGGATAAGGCTTTACTAAAACAATTAATAACGATTTTATTTGACAATGCTATTAAATATACAGATAAAAATGGT 
ATTATTGAAATTATAGTGAAAACAACGGACAAAAATTTATTAATTTCTGTTATTGATAATGGTCCAGGGATAACAGATGAAGAAAAGAAAAAGATT 
TTTGATCGTTTTTATCGAGTTGACAAAGCTAGAACACGGCAAACAGGTGGATTTGGCTTGGGGTTGGCTTTAGCTCAGCAAATCGTGATGTCTTTA 
AAAGGAAATATTACAGTAAAGGATAATGATCCTAAAGGTAGTATTTTTGAAGTCAAACTA 

SEQ ID 2082 

MNKLKKEILSDNYNHFFHFFAVFTGIFVIMTIIILQIMRFGVYSSVDSSLVSVSHNASSYANRTMARISSFYFDTENNIIKALPDSDSSKLLGTPA 
ANTDIILFSANGTILNAFDAFSNYQNFHLDKRRLGSIETTSLMNFYGQEEKYHTITVGVHIKNYPAVAYMMAWNVEQLDRANERYERIIIIVMSV 
FWLISILASIYLAKWSRKPILESYEKQKMFVENASHELRTPLAVLQNRLESLFRKPNETILENSEHLASSLDEVRNMRILTTNLLNLARRDDGINP 
QWTHLDTDFFNAIFENYELVAKEYGKIFYFQNQVHRSLRMDKALLKQLITILFDNAIKYTDKNGIIEIIVKTTDKNLLISVIDNGPGITDEEKKKI 
FDRFYRVDKARTRQTGGFGLGLALAQQIVMSLKGNITVKDNDPKGSIFEVKL 

SEQ ID 2083 

ATGGAAATTGAAAAAACAAATCGTATGAATGCCCTTTTTGAGTTTTATGCGGCATTATTAACAGATAAACAAATGAATTATATCGAGTTATACTAC 
GCCGATGACTACAGCCTTGCTGAAATAGCTGAAGAATCCGGTGTTAGCCGACAAGCTGTCTATGATAATATCAAACGAACTGAAAAAATTCTTGAG 
GCGTACGAAATGAAACTACATATGTATTCAGATTATATTGTCCGTAGTCAGATTTTTGATGACATTCTAGAAAAATATACCGATGATGCCTTTTTA 
CAAGAAAAAATTTCCATTCTAAGTAGCATTGATAATAGAGAT 

SEQ ID 2084 

MEIEKTNRMNALFEFYAALLTDKQMNYIELYYADDYSIiAEIAEESGVSRQAVYDNIKRTEKILEAYEMKLHMYSDYIVRSQIFDDILEKYTDDAFL 
QEKISILSSIDNRD 

SEQ ID 2085 

ATGAACATTATGGAAATTGAAAAAACAAACAGGATGAATGCCCTTTTTGAATTTTATGCAGCTTTGCTAACAGATAAACAAATGAATTATATTGAA 
CTGTATTATGCCGATGATTATAGCTTAGCTGAGATTGCTGATGAATTTGGTGTCAGTCGTCAGGCTGTCTATGATAATATTAAGCGTACGGAAAAA 
ATTTTAGAGACTTATGAGATGAAACTTCATATGTATTCGGATTATGTTGTTCGAAGTGAAATCTTTGACGACATGATTGCTCACTACCCTCATGAT 
GAGTATTTGCAAGAAAAAATTTCCATTCTAACCAGTATTGACAATAGAGAG 

SEQ ID 2086 . 

MNIMEIEKTNRMNALFEFYAALLTDKQMNYIELYYADDYSLAEIADEFGVSRQAVYDNIKRTEKILETYEMKLHMYSDYWRSEIFDDMIAHYPHD 
EYLQEKISILTSIDNRE 

SEQ ID 2087 

ATGGCTTTCGAAAGTTTAACAGAGCGCCTGCAAGGAGTTTTTAAAAATATTCGTGGTAAGAAAAAGTTATCTGAAAAAGATGTGCAAGAAGTCACC 
AAGGAGATTCGTCTAGCTCTTTTAGAAGCTGACGTTGCTCTTCCAGTTGTTAAAACCTTTATTAAACATGTTCGTGAACGTGCTGTTGGACATGAA 
ATCATTGATACACTAGATCCTACGCAACAAATTGTTAAGATTGTCAATGAAGAGCTAACAGATTTATTAGGGGCTGAGACCTCTGAAATTGAAAAA 
TCCCCTAAAATTCCAACCATCATTATGATGGTTGGTCTACAAGGTGCTGGTAAAACAACTTTTGCCGGTAAGTTAGCAAACAAACTAATCAAAGAA 
GACAATGCTCGTCCTATGATGATAGCAGCTGATATTTATCGACCAGCTGCTATTGATCAGTTAAAAACCCTTGGTAGCCAGATTAATGTTCCTGTC 
rTTGATATGGGAACTAACCATTCAGCAGTTGAGATTGTCACTAAAGGTTTAGAACAGGCTCGTGAAAATCGTAATGACrATGTTCTTATTGATACA 
GCCGGACGCCTACAAATTGATGCAACCCTTATGCAGGAATTGCATGATGTCAAAGCCATAGCTCAACCTAATGAAATACTCCTTGTCGTTGACAGC 
ATGATTGGACAGGAAGCTGCAAATGTCGCTGAAGAATTTAACCGTCAGCTCAGCATTAGTGGTGTTGTTCTGACAAAGATTGACGGTGATACACGC 
GGTGGTGCTGCCCTTTCAGTACGCGAAATTACTGGAAAACCMTTAAATTTACAGGGACAGGGGAAAAAATCACTGArATTGAAACTTTCCATCCC 
GATCGTATGGCAAGCCGTATATTGGGGATGGGAGACCTGCTAACACTTATTGAGCGCGCTAGTCAAGAATACGACGAAAAACGTTCAATGGAATTA 
GCGGAGAAAATGCGTGAAAACACCTTTGACTTCAACGATTTTATTGATCAATTAGATCAAGTTCAAAATATGGGGCCAATGGAAGATCTCCTTAAA 
ATGCTTCCAGGAATGGCTAACAATCCAGCAATGAAAAACTTCAAAGTGGATGAAAACGAAATTGCTCGCAAAAGAGCCATTGTGTCATCAATGACT 
CCAGAAGAGAGAGAAAATCCAGATCTCCTCAATCCAAGTCGTAGACGTCGTATTGCTGCTGGATCAGGTAATACTTTCGTTGATGTTAATAAATTC 
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ATTAAAGATTTTAACCAGGCAAAACAAATGATGCAAGGCGTGATGTCCGGTGATATGAATAAAATGATGAAAAAAATGGGAATTGATCCTAATAAC 
CTCCCTAAAGATATGCCTGGAATGGACGGAATGGATATGTCTAATTTAGAAGGTATGATGGGGCAAAATGGCATGCCTGACTTATCTAGTTTAGGT 
GGCGATATGGACTTCAGCCAAATGTTTGGTGGTGGCTTAAAAGGAAAAGTAGGAGCCTTTGCAGCTAAACAATCAATGAAACGTATGGCTAATAAA 
ATGAAGAAAGCTAAGAAGAAACGCAAA 

SEQ ID 2088 

MAPESLTERLQGVFKKIRGKKKLSEKDVQBVTKEIRLALLEADVALPWKTFIKHVREIUiVGHEIIDTIjDPTQQIVKIVNEELTDLLGAETSEIEK 
SEKIPTIIMMVGLQGAGKTTFAGKLANKLIKEDNARPMMIAADIYRPAAIDQLKTLGSQINVPVFDMGTNHSAVEIVTKGLEQARENRNDYVLIDT 
AGRLQIDATLMQELHDVKAIAQPNEILLWDSMIGQEAANVAEEFNRQLSISGWLTKIDGDTRGGAALSVREITGKPIKFTGTGEKITDIETFHP 
DRMASRILGMGDLLTLIERASQEyDEKRSMELAEKMRENTFDFNDFIDQLDQVQNMGPMEDLIiKMLPGMANNPAMICWFKVDENEIARKRAIVSSMT 
PEERENPDLLNPSRRRRIAAGSGNTFVDVNKFIOFNQAKQMHQGTOSGDKNKMMKKMGIDPNNLPKDMPGMDGMDMSNLEGMMGQNGMPDLSSLG 
GDMDFSQMFGGGLKGKVGAFAAKQSMKRMANKMKKAKKKRK 

SEQ ID 2089 

TTGACTATGGCTTTTGAAAGCTTAACCCAACGTTTGCAAGATGrGTTTAAACACATTCGCGGTAAAAAGAAATTATCAGAATCAGATGTTCAAGAA 
GTGACAAAAGAGATTCGTCTAGCTCTTTTAGAAGCCGATGTCGCTTTACCAGTTGTTAAAACCTTTATTAAGCGCGTACGTGAGCGCGCTATTGGC 
CATGAGATTATTGATACTCTTGATCCAACACAACAAATTCTTAAGATTGTTAATGAAGAATTAACGAGTATTTTAGGCTCAGAAACTGCAGAGATT 
GATAAATCTCCAAAAATTCCAACTATTATCATGATGGTCGGTTTGC^GGGGCTGGTAAAACAACTTTTGCAGGAAAACTCGCTAATAAATTAATT 
AAAGAAGAAAACGCGCGACCACTGATGATTGCTGCCGATATTTACCGTCCAGCGGCCATTGATCAGTTAAAAACACTGGGGCAACAAATCAATGTA 

GATACTGCGGGTCGCTTGCAAATTGATGAAAAACTGATGGGAGAGCTGCGCGA7GTCAAGGCTTTAGCACAACCAAATGAAATTCTTTTGGTTGTA 
GATAGCATGATTGGTCAAGAAGCTGCCAATGTAGCCTACGAGTTTAATCATCAGTTGAGCATCACAGGGGTTGTGTTAACAAAGATTGATGGTGAT 
ACACGTGGAGGTGCGGCGCTATCTGTCCGTGAAATCACTGGGAAACCAATTAAATTTACAGGTATTGGTGAAAAAATCACAGATATTGAAACATTT 
CACCCAGACCGCATGTCCAGTCGGATTTTGGGAATGGGGGATTTGCTTACCCTCATTGAAAAAGCTAGCCAGGAATATGATGAGAAAAAATCCTTA 
GAGTTAGCTGAAAAAATGCGTGAAAACACCTTTGATTTCAATGATTTTATTGAACAGTTAGATCAAGTGCAAAATATGGGGCCTATGGAAGACCTC 

ATGACACCCGCTGAACGTGAAAATCCTGACTTACTAAACCCGAGTCGTCGCCGTCGTATTGCAGCTGGTTCCGGGAACAGCTTTGTAGATAATAAA 
TTTATCAAAGACTTTAACCAAGCCAAAAGCATGATGCAAGGGGTTATGTCGGGCGATATGTCTAAAATGATGAAAGATATGGGTATTAATCCCAAT 
AATCTTCCTAAAAACATGCCTGCTGGTATGCCAGATATGTCTTCCTTAGAAGGAATGATGGGACAAGGTGGTATGCCTGATTTATCTGGCCTTGGT 
GGTGATATGGATATGAGTCAACTATTTGGTAAAGGGTTTAAAGGAAAAATTGGCCAArrTGCCATGAAACAGGCCATGAAACGGCAGGCrAACAAA 
CTAAAAAAAGCAAAGAAAAAACGAAAA 

SEQ ID 2090 

LTMAFESLTQRLQDVFKHIRGKKKLSESDVQEVTKEIRLALLEADVAIiPWKTFIKRVRERAIGHEIIDTLDPTQQILKIVNEELTSII.GSETAEI 
DKSPKIPTIIMMVGLQGAGKTTFAGKLANKLIKEENARPLMIAADIYRPAAIDQLKTLGQQIKVPVFDMGTDHSAVDIVRKGLEQARENHNDYVLI 
DTAGRLQIDEKLMGELRDVKALAQPNEILLWDSMIGQEAAKVAYEFNHQLSITGWLTKIDGDTRGGAALSVREITGKPIKFTGIGEKITDIETF 
HPDRMSSRILGMGDLLTLIEKASQEYDEKKSLELAEKMRENTFDFNDFIEQLDQVQNMGPMEDLLKMIPGMAGNPALANIKVDENQIARKRAIVSS 
MTPAERENPDLLNPSRRRRIAAGSGNSFVDNKFIKDFNaAKSMMQGVMSGDMSKMMKDMGINPNNLPKNMPAGMPDMSSLEGMMGQGGMPDLSGLG 
GDMDMSQLFGKGFKGKIGQFAMKQAMKRQANKIiKKAKKKRK 

SEQ ID 2091 

TTGTCTGCTATAATAGACAAAAAGGTGGTGATATTTATGTATTTAGCATTAATCGGTGATATCATTAATTCAAAACAGATACTTGAACGTGAAACT 
TTCCAACAGTCTTTTCAGCAACTAATGACCGAACTATCTGATGTATATGGTGAAGAGCTC3ATTTCTCCATTCACTATTACAGCTGGTGATGAATTT 
CAAGCTTTATTGAAACCATCAAAAAAGGTATTTCAAATTATTGACCATATTCAACTAGCTCTAAAACCTGTTAATGTAAGGTTCGGCCTCGGTACA 
GGAAACATTATAACATCCATCAATTCAAATGAAAGTATCGGTGCTGATGGTCCTGCCTACTGGCATGCTCGCTCAGCTATTAATCATATACaTGAT 
AAAAATGATTATGGAACAGTTCAAGTAGCTATTTGCCTTGATGATGAAGACCAAAACCTTGAATTAACACTAAATAGTCTCATTTCAGCTGGTGAT 
TTTATCAAGTCAAAATGGACTACAAACCATTTTCAAATGCTTGAGCACTTAATACTTCAAGATAATTATCAAGAACAATTTCAACATCAAAAGTTA 
GCCCAACTGGAAAATATTGAACCTAGTGCGCTGACTAAACGCCTTAAAGCAAGCGGTCTGAAGATTTACTTAAGAACGAGAACACAGGCAGCCGAT 
CTATTAGTTAAAAGTTGCACTCAAACTAAAGGGGGAAGCTATGATTTC 

SEQ ID 2092 

MSAIIDKKWIFMYLALIGDIINSKQILERETFQQSFQQLMTELSDVYGEELISPFTITAGDEFQALLKPSKKVFQIIDHIQLAtKPVNVRFGBGT 
GNIITSINSNESIGADGPAYWHARSAINHIHDKNDYGTVQVAICIjDDEDQKLELTLNSLISAGDFIKSKWTTNHFOMLEHLILQDHYOEQFQHQKL 
AQLENIEPSALTKRLKASGLKIYLRTRTQAADLLVKSCTQTKGGSYDF 

SEQ ID 2093 

ATGACATATATAGCGCTTATTGGAGATATTATCCAGTCCAAACAATTGACGGATCGTTCCAAAGTTCAAAAAACTTTAGCAGCTTATTTAGACGAC 
CTCAACAAAACCTTTGCTCCTTATATTATTTCTAAATTATCCCTAACGTTGGGAGATGAATTTCAAGGACTTTTTCAGGTGGATACTCCTATTTTC 
CATCTGATTGATTTGATTAATCATCACATGGATATCCCTATTCGATTTGGAGTAGGAGTAGGTTCTATTCTAACAGACATCAATCCTGATATTAGT 
ATTGGGGCTGATGGACCTGCTTATTGGCATGCTCGTGAGGCTATTCGTTATATTCATCAAAAAAATGATTATGGTAATACTACATTAGCTCTTCGG 
ACTGGTCATCACAACCAGGATGATGTATTAAACAGTTTACTAGCAGCTGGAGATGCTATTAAAGCCAACTGGCGAGCTAGTCAATGGGAAATTTTT 
GACACGCTTTTAGATTTGGGCATTTATGAGGAATACTTTGATCAACAACGACTAGGAAAGCAATTATCTCTTAGCTCTAGCGCTTTGTCAAAACGT 
CTAAAAAGTAGTCATGTTAAAATTTATCTGAGAACACGGCAGAGTGCGCTAAACTGTCTCAAACAAArCAAGGAGGAAACTGATGAr 

SEQ ID 2094 

MTYIALIGDIIQSKQLTDRSKVQKTLAAYLDDLHKTFAPYIISKLSLTLGDEFQGLFQVDTPIFHLIDLINHHMDIPIRFGVGVGSILTDINPDIS 
IGADGPAYWHAREAIRYIHQKNDYGNTTLALRTGHHNQDDVLNSLLAAGDAIKANWRASQWEIFDTLLDLGIYEEYFDQQRLGKQLSLSSSALSKR 
LKSSHVKIYLRTRQSALNCLKQIKEETDD 

SEQ ID 2095 

TTGAAATTTATTAAAGAAAATTTTAAACACAATATTAATGGGT7TGGTGATAATGATAAAAACCAGAGCTATGACAATAAAGTGCTTGATAGGCAA 
AAGCCAATGATTAGGCGG 

SEQ ID 2096 

MKFIKENFKHNINGFGDNDKNQSYDNKVLDRQKPMIRR 

SEQ ID 2097 

•ATGATTTCTGATTTTrTAAGGGATAATCCAATCCTAACTTTATTATTTTGTGCACATrTTTTAGCrGACTTTCAGrGGCAAAGTCAArCCTTAGCA 
GATAGTAAATCACATAGTTGGAGGGGACTCTGGAGACATCTCTTGATTGTTTTCCTCCCCCTAGCAGCTTTAATGATATTGATACCAGAAACTACT 
TTGTTAAATTTAAGCATATGGGGAAGTCATATTGTTATTGATAGTATAAAGAAATTGAGTTACCCTTGGGTAGAGGAAGGGCATTTCCAAAAAGCA 
GCTTTTATTATAGACCAACTAGCCCACTATACTTGCATTATCGTTTTTTACCATGCGCTTCCTACATATTTACCGCCTAATCATTGGCTTTTGCCT 
ATCAAGCACTTTATTGTCATAGCTCTGGTTTTTATCATTATCACCAAACCCATTAATATTGTGTTTAAAATTTTCTTTAATAAATTTCAAGCTAAA 
GAATTATCATCATTATTAACACAAGAAAAAACAAAAATAATGAAAGAAAAATCTGAAGATCATGAAGAAACAATTGAAGGAGCAGGAGCTATGATT 
GGTAATTTAGAGCGTCTAATTATGGCTATATTACTAATCTCAGGACAGTATGCTGCTATAGGTCTTGTTTTTACTGCAAAATCCATTGCACGTTAC 
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GATAAAATTTCTAAAAGTCAGGTTTTTGCCGAATATTATTTAATTGGATCATTGTTCTCAATTATAAGTGTTTTGATAACTCATTGGTTACTTTTG 
GTA 

SEQ ID 2098 

MISDFLRDNPILTLLFCAHFLADFQWQSQSLADSKSHSWRGLWRHLLIVFLPLAALMILIPETTLLNLSIWGSHIVIDSIKKLSYPWVEEGHFQKA 
AFIIDQLAHYTCIIVFYHALETYLPPNHWLLPIKHFIVIALVFIIITKPINIVFKIFFHKFQAKELSSDLTQEKTKIMKEKSEDHEETIEGAGAMI 
GNLERLIMAILLISGQYAAIGLVFTAKSIARYDKISKSQVFAEYYLIGSLFSIISVLITHWLLLV 

SEQ ID 2099 

ATGATTAATGGTGTCTCTCACTACCTAGCTCAAACCCCTACACTTACCCTGTTTCTCATTTGTCATGTGTTATCAGACTACCAGTTACAAAGTCAG 
CAAGTAGCTGATTTAAAAGAAAAACATrrGACTTATTTAGGTTACCACrTGATTGGAGTTAGCATTCCCCTAATTTGrrrAACCCTCATTATCCCA 
CAAGCATGGTTGATGAGCCTATTGGTTATGATAAGTCACGCGCTTATTGACTGGCTAAAGCCAAAGATGGCTAACTCTCTAAAATGGAAAAGAGAG 
TGGATTTTTCTGCTGGATCAATGCTTACATATCGCTATTAGTTCATTTGCTGGGCTAAGGTTAGCAGGGGTGACCTTGCCTAATTGGCTTCCGATA 
TCTATTTTGATGACCGTTTTATTTATCCTACTCATTACCAAACCAACTAATATTGTCTTTAAACTCTTTTTCATCAAATACCAGCCTGACCAAGGA 
GAAAAAATGGACACGATCATAGGAGCGGGGGCTACCATAGGAATTCTAGA3AGAATTGTTATTGGGGTGTGTATGATCATGGGGCAATTTGCTTCA 




SEQ ID 2100 

MINGVSHYLAQTPTLTLFLICHVLSDYQLQSQQVADLKEKHLT YLGYHL I GVS I PL I CLTL'I I PQAWLMSLLVMI SHALIDWLKPKMANSDKWKRE 
WIFLLDQCLHIAISSFAGLRLAGVTLPNWLPISILMTVLFILLITKPTNIVFKLFFIKYQPDQGEKMDTIIGAGATIGILERIVIGVCMIMGQFAS 
IGLVFTAKSIARYNKISESPAFAEYYLIGSLFSILSVFIAAWICFF 

SEQ ID 2101 

ATGTCTAGTTTTAATAGAAAAAAACTTAAGTTTTTGGGTATATCTTTGGCGACTCTAACAGCCACCACAGTTACCCTGGTTGCCTGTGGTAATGAG 
TCAAAGAACTCTGGAGATAATAAAGTTATTAATTGGTATATTCCTACTGAAATCAGTACATTGGACATTTCAAAGAATACAGATGCTTATTCAAAC 
TTAGCTATAGGTAATTCAGGCAGCAATTTACTTAGAATTGATAAAGAGGGCAAACCAAAACCCGATTTAGCTAAAAAAGTATCCGTTTCTTCTGAT 
GGTCTTACTTATACTGCTACACTTCGTGATAATTTAAAATGGTCAGATGGAAGCAAACTAAGCGCTGAAGATTTTGTTTACACATGGCGGAGAATA 
GTTGATCCTAAAACTGCATCTGAATATGCTTACTTGGCGACAGAATCGCACCTTTTAAATGCTGATAAGATTAATTCrGGAGATATTAAAGATTTA 
AATAAACTTGGTGTAACAGCTAAAGGCAATCAAGTGACCTTTAAATTGACAAGTCCATGCCCTCAATTTAAATATTATTTAGCCTTCTCTAATTTT 
ATGCCTCAAAAACAATCGTATGTTGAAAAAGTTGGTAAAGATTATGGTACAACATCAAAAAATCAAATTTACTCAGGTCCTTACCTTGTTAAGGAT 
TGGAATGGTTCAAATGGTAAATTTAAATTAGTCAAAAATAAATATTATTGGGATTCTAAACATGTTAAAACAAATAGTGTCATAGTTCAAACTATC 
AAAAAACCAGATACTGCAGTTCAAATGTACAAGCAAGGTCAGATTGATTTTGCTGAAATATCAGGAACTTCTGCTATTTATCAAGCTAATAAAAAT 
AATAAAGATGTAGTAGATGCGTCTGATGCACGTACTACATATATTATTTATAACCAAACTGGTTCGGTTAAAGCATTGACAAATCAGAAAATTAGG 
CAAGCTTTGAATTTAGCGACTGATCGTAAAGGTGTTGTTAAAGCGGCAGTTGATACAGGTTCAACTCCTGCTGAATCTCTGGTCCCTAAAAAATTA 
GCCAAATTACCTAATGGTGAGGATCTTTCCAAGTATACTGCCCCAGGTTATACGTATAATACAAGTAAAGCTCAAAAACTTTTTAAAGAAGGTCTT 
GCTGAGGTTGCTCAGTCATCTCTCAAGTTAACAATCACAGCTGATTCGGACTCTCCAGCAGCTAAAAATGCTGTTGACTATGTGAAATCTACATGG 
GAGAGTGCTTTGCCTGGTCTAACTGTTGAAGAAAAATTTGTTACTTTCAAGCAACGCCTTGAAGATGCAAAAAATGAAAATTTTGATGTCGTGCTC 
TTCTCATGGGGAGGAGATTATCCAGAAGGATCAACTTTCTATGGGTTATTCACGACTAATTCTGCGTATAATTATGGTAAATTTTCTTCTAAAGAG 
TATGACAATGCCTATCAAAAGGCAATTACTACTGACGCCTTGAAACCAGGAGATGCCGCTAATGATTACAAAACTGCTGAAAAAGCTTTATTTGAT 

GATTTTACTTATGCTTATAAGACAGAA 

SEQ ID 2102 

MSSFHRKKLKFLGISLATLTATTVTLVACGNESKNSGDNKVINWYIPTEISTLDISKNTDAYSNLAIGNSGSNLLRIDKEGKPKPDLAKKVSVSSD 
GLTYTATLRDNLKWSDGSKLSAEDFVYTWRRIVDPKTASEYAYLATESHLLNADKIWSGDIKDLNKLGVTAKGNQVTFKLrSPCPQFKYYLAFSNF 
MEQKQSYVEKVGKDYGTTSKNQIYSGPYLVKDWNGSNGKFKLVKNKYYWDSKHVKTNSVIVQTIKKPDTAVQMYKQGQIDFAEISGTSAIYQANKN 
NKDWDASDARTTYIIYNQTGSVKALTNQKIRQALNLATDRKGWKAAVDTGSTPAESLVPKKLAKLPNGEDLSKYTAPGYTYNTSKAQKLFKEGL 
AEVGQSSLKLTITADSDSPAAKNAVDYVKSTWESALPGLTVEEKFVTFKQRLEDAIOJENFDWLFSWGGDYPEGSTFYGLFTTNSAYNYGKFSSKE 
YDNAYQKAITTDALKPGDAANDYKTAEKALFDQSYYNPVYYLC-KKGLQSTSKLKGLVRNSTGLNVDFTYAYKTE 

SEQ ID 2103 

ATGAAACGTGAATTACTACTCGAAAAAATCGATGAACTAAAAGAAATTATGCCTTGGTATGTTCTAGAATATTATCAATCAAAGCTTTCTGTTCCT 
TATAGTTTCACAACACTCTACGAATATTTAAAAGAATATAGACGTTTTCTTGAATGGTrATTGGATTCTGGTGTTGCrAATTGTCATCACATTGCA 
GAAATTGAGCTTTCAGTTTTAGAAAACCTTACTAAAAAAGATATGGAAGCTTTTATACTATATTTACGAGAACGCCCTTTATTAAATGCTAACACA 
AGGCAAAATGGGGTGTCTCAAACCACCATTAACAGAACTCTATCTGCCTTATCTAGTCTTTTCAAATACCTTACTGAAGAGGTTGAGAATGCTGAC 
GGGGAGCCTTACTTTTATCGCAATGTCATGAAAAAAGTCTCAACCAAAAAGAAAAAGGAAACTTTAGCTTCTCGGGCAGAAAATATTAAACAAAAG 
TTATTTTTGGGCAATGAAACGATAGAATTCTTAGAGTATATAGATTGTGAATATCAAAACAAACTTTCCAAACGTGCTTTAGCTTTTTTCAACAAA 
AATAAAGAGAGAGATTTAGCTATTATTGCTTTGCTACTAGCTTCAGGAGTGCGTCTATCTGAGGCAGTAAACTTAGATTTAAAGGATATTAACCTT 
AATGTAATGGTTATTGATGTCACACGAAAAGGGGGGAAAAGC-GACTCTGTCAATGTCGCTAGCTTTGCGAAGCCCTACCTTGCTAATTATTTAGAC 
ATCCGTAAAAATAGATACAAAGCAGAAAATCAGGACATTGCTCTATTTTTATCAGAATACCGTGGGGTGCCAAATCGTATTGATGCTTCAAGTGTA 
GAGAAAATGGTTGCTAAGTATTCCCAGGATTTTAAGGTTCGTGTAACACCTCATAAACTAAGGCATACTCTTGCTACTAGGCTATATGATGCTACA 
AAATCTCAAGTATrAGrrAGCCACCAACrAGGTCATGCTTCCACTCAAGTTACTGACCrATATACCCATATTGTTAACGArGAACAAAAGAACGCT 
T T AGATAAAC TA 

SEQ ID 2104 

MKRELLLEKIDELKEIMPWYVLEYYQSKLSVPYSFTTLYEYLKEYRRFLEWLLDSGVANCHHIAEIELSVLENLTKKDMEAFILYLRERPLLNANT 
RQNGVSQTTINRTLSALSSLFKYLTEEVENADGEPYFYRNVKKKVSTKKKKETLASRAENIKQKLFLGNETIEFLEYIDCEYQNKLSKRALAFFNK 
NKERDLAIIALLLASGVRLSEAWLDLKDINLNVMVIDVTRKGGKRDSVNVASFAKPYLANYLDIRKNRYKAENQDIALFLSEYRGVPNRIDASSV 
EKMVAKYSQDFKVRVTPHKLRHTLATRLYDATKSQVLVSHQLGHASTQVTDLYTHIVNDEQKNALDKL 

SEQ ID 2105 

TTGAAAAAATTGTTATTGTTAAGGAATTATGATGATATGAGACGCGAATTATTACTAGAAAAAATTGAAACCTACAAGGCTATCATGCCCTGGTAT 
GTTTTAGATTATTACCAATCCAAATTAGCTGTTCCATACAGCTTTACCACCTTATATGAGTATTTAAAAGAATACAAACGCTTTTTTGATTGGCTG 
ATGGATGCTGATTTAACGCAGGCGCCAAAGATTGCTGATATTGACTTGAGCACGCTTGAGCACCTTACCAAGAAGGATTTAGAGGCCTTTGTGCTT 
TATTTGCGGGAACGACCTTCTCTCAACACCTATTCCACCAAAGAGGGGCTTTCTCAAACCACTATTAATCGGACCTTGTCTGCCTTATCAAGCCTT 
TACAAGTACTTCACTGAAGAGGTTGAAAATGACCAAGGGGAGCCTTATTTTTATCGGAATGTTATGAAAAAAGTGTCAACAAAAAAGAAAAAAGAA 
ACCCTGGCTTCCAGAGCGGAAAATATTAAGCAGAAACTGTTTTTAGGTGATGAAACTCTAGCTTTCTTGGATTATGTGGATAAGGAATATGAGCAA 
AAATTGTCTAATCGTGCCAAATCTTCTTTCCGTAAAAATAAC-GAGAGGGATTTGGCTATTATTGCTCTACTACTTGCTTCTGGTGTTCGTTTGTCT 
GAAGCAGTGAATCTTGATTTAAAAGATGTCAATCTAAATATGATGATTATCGAAGTTATTCGCAAAGGCGGAAAACGTGATTCAGTCAATGTAGCA 
GGTTTTGCGAAAGGTTATTTGGAGTCTTATTTAGCTGTTCGTCAGAGACGTTACAAGGCTGAAAAACAGGATCTTGCTTTCTTTTTAACAGAATAC 
CGTGGCGTTCCAAATCGAATGGATGCTTCTAGTATAGAAAAGATGGTTGGCAAGTACTCTGAGGATTTTAAAATTCGTGTGACTCCTCACAAATTG 
CGTCATACGCTAGCGACAAGACTATATGATGCTACTAAATCTCAGGTGTTAGTTAGTCATCAATTAGGCCATtCCTCTACTCAAGTCACGGATCTT 
TATACCCATATTGTCAATGATGAGCAAAAAAATGCTTTAGATAACCTT 
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SEQ ID 2106 

IiKKLLLLRNYDDMRRELLLEKIETYKAIMPWYVLDYYQSKLAVPySPTTLYEYLKEYKRFFDWIiMDADLTQAPKIADIDLSTLEHLTKKDLEAFVIi 
YLRERPSLNTYSTKEGLSQTTINRTLSALSSLYKYLTEEVENDQGEPYFYRNVMKKVSTKKKKETLASRAENIKQKLFLGDETLAPLDYVDKEYEQ 
KLSNRAKSSFRKNKERDLAIIALLLASGVRLSEAVNLDLKDVNLNMMIIEVIRKGGKRDSVNVAGFAKGYLESYLAVRQRRYKAEKQDLAFFLTEY 
RGVPNRMDASSIEKMVGKYSEDFKIRVTPHKLRHTLATRLYDATKSQVLVSHQLGHSSTQVTDLYTHIVNDEQKNALDNL 

SEQID2107 

ATGATACGCCAGTTTTTAAGAGAACACTTGATTTGGTATATTTTATATATCATGATGTTTGTCCTATTTTTTATTAGTTTCTATCTATATCATTTA 
CCAATGCCCTATTTGTTTAATTCCTTAGGTTTAAATGTTATTGTTTTACTAGGAATTAGTATTTGGCAATACAGTCGTTACAGGAAAAAAATGTTA 
CATCTCAAATATTTTAATAGTAGTCAGGACCCCTCTTTCGAACTTCAACCGAGTGATTACGCTTATTTTAATATTATTACACAATTAGAAGCTAGA 
GAAGCGCAAAAAGTTTCTGAAACAATTGAACAAACCAATCATGTTGCACTTATGATAAAGATGTGGTCGCACCAAATGAAAGTTCCATTGGCAGCT 
ATTTCATTAATGGCCCAGACAAATCATCTCGATCCTAAGGAAGTTGAACAACAATTATTGAAATTGCAACATTATCTtGAAACGTTGTTAGCATTT 




GCCATAAAATATTCTAATCCTGAGTCAAAGATAATAATAAGCATAGGAGAAGAGAGTATTAGAATACAAGACTACGGTATCGGCATACTCGAAGAA 
GATATCCCTAGACTTTTTGAAGATGGCTTTACGGGTTACAACGGTCATGAGCACCAAAAGGCAACAGGCATGGGGTTATATATGACAAAAGAAGTC 
TTATCTAGTCTGAATTTGTCCATTTCGGTGGATAGCAAAATTAATTATGGGACTGCTGTTTCTATACATAAA 

SEQ ID 2108 

MIRQFLREHLIWYILYIMMFVLFFISFYLYHLPMPYLFNSLGLNVIVLI.GISIWQYSRYRKKMLHLKYFNSSQDPSFELQPSDYAYFNIITQLEAR 
EAQKVSETIEQTNHVALMIKMWSHQMKVPLAAISLMAQTNHLDPKEVEQQLLKLQHYLETLLAFLKFRQYRDDFRFEAVSLREVWEIIKSYKVIC 
LSKSLSIIIEGDNIWKTDKKWLTFALSQVLDNAIKYSNPESKIIISIGEESIRIQDYGIGILEEDIPRLFEDGFTGYNGHEHQKATGMGLYMTKEV 
LSSLNLSISVDSKINYGTAVSIHK 

SEQ ID 2109 

ATGGAAAATCAGAAACAAAAACAGAAGAAATATAAAAATTCGTTACCAAAACGACTATCTAATATCTTTTTTGTTCTTTTTTTCTGCATTTTCTCT 
GCCTTTACACTGATTGCCTATAGTTCAACAAACTATTTCTTATTGAAGAAAGAAAAGCAGTCAGTCTTTCAAGCTGTAAATATTGTTAGAGTTCGT 
CTTTCTGAGGTGGACTCTAATTTTACATTAGAGAACTTAGCAGAAGTTTTGTACAAAAACGATAAAACACATCTGAGAATTGATGACAGAAAGGGC 
AGTCGAGTCATTAGGAGTGAGCGCGATATCACAAATACTCTAGATGCGAATCAAGATATTTATGTCTATAACATTGATAAACAGATGATTTTTACC 

CAAAAGGTATATTCTAATCGGACTGGAAAATTTGTGGGCTATGTTCAAGTCTTTCATGATTTAGGCAATTATTATGTCATTAGAGCAAGACTGCTG 
TTTTGGCTACTAGTTGTTGAGTTATTTGGCACAAGCTTAGCCTATTTAATCATCTTAATTACTACGCGGCGCTTTTTGAAGCCTTTACACAATTTA 
CATGAAGTGATGCGTAATATCTCTGAAAATCCTAATAATTTAAACCTGCGCTCAGATATTTCGTCAGGAGATGAAATCGAAGAATTGTCTGTTATC 
TTTGACAATATGTTAGACAAATTGGAGACACATACTAAGTTGCAATCACGTTTTATTAGTGATGTCAGCCATGAATTACGAACACCGGTTGCGATT 
ATTAAAGGGCATATTGGTCTCTTACAACGTTGGGGTAAAGATGACAGTGATATTCTTGAAGAAAGCTTGACAGCAACAGCGCATGAGGCTGACCGT 
ATGGCAATCATGATTAATGATATGTTAGACATGATTCGCGTACAAGGCTCATTTGAGGGACATCAAAATGATATGACAGTTTTGGAAGATTCTATT 
GAAACTGTTGTTGGTAATTTTAGAGTTTTAAGAGAAGATTTTATCTTTACATGGCAGTCAGAAAATCCAAAAACGATAGCCCGTATTTATAAAAAT 
CATTTTGAGCAGGCTTTGATGATTCTGATTGACAATGCTGTGAAGTATTCCCGTAAAGAAAAGAAAATCGCGATTAACCTTTCAGTGACTGGCAAA 
CAAGAAGCTATTGTTAGAGTTCAAGATAAAGGCGAAGGAATTTCTAAAGAAGATATTGAACATATCTTTGAACGCTTTTATAGAACGGATAAATCA 
CGTAATCGAACAAGTACCCAGGCTGGATTAGGGATTGGCTTGTCTATTCTCAAGCAAATTGTAGATGGGTATCATTTACAGATGAAGGTTGAAAGT 
GAATTAAATGAAGGTTCAGTGTTTATCTTACATATTCCTTTGGCCCAGTCTAAAGAGA6T 

SEQ ID 2110 

MENQKQKQKKYKNSLPKRLSNIFFVLFFCIFSAFTLIAYSSTNYFLLKKEKQSVFQAVNIVRVRLSEVDSNFTLEHLAEVLYKNDKTHLRIDDRKG 
SRVIRSERDITNTLDANQDIYVYNIDKQMIFTTDNEESSPGLEGPIGRVYHDHIEDQYRGFSMTQKVYSNRTGKFVGYVQVFHDLGNYYVIRARLL 
FWLLWELFGTSLAYLIILITTRRFLKPLHNLHEVMRNISENPNNLHLRSDISSGDEIEELSVIFDNMLDKLETHTKLQSRFISDVSHELRTPVAI 
IKGHIGLLQRWGKDDSDILEESLTATAHEADRMAIMINDMLDMIRVQGSFEGHQNDMTVLEDSIETWGNFRVLREDFIFTWQSENPKTIARIYKN 
HFEQALMILIDNAVKYSRKEKKIAINLSVTGKQEAIVRVQDKGEGISKEDIEHIFERFYRTDKSRNRTSTQAGLGIGLSILKQIVDGYHLQMKVES 
ELNEGS VFILHI PLAQSKES 

SEQ ID 21 1 1 

ATGTCACAAGAGCAAGGAAAAATTTATATTGTAGAAGATGATATGACGATTGTGTCACTTTTAAAAGATCATTTATCAGCTAGCTATCATGTCTCT 
AGTGTCAGCAATTTTCGTGATGTGAAACAAGAAATTATCGCATTTCAACCCGATTTGATACTAATGGATATTACGTTACCCTATTTTAATGGTTTT 
TACTGGACTGCAGAATTGCGTAAGTTTTTAACAATTCCTATTAT^TTCATTTCATCTAGTAATGATGAAATGGATATGGTTATGGCATTAAATATG 
GGGGGTGATGACTTTATTTCAAAACCATTCTCTCTAGCTGTATTAGAT3CTAAGCTAACTGCTATTTTAAGGAGAAGTCAACAATTTATCCAACAG 
GAATTAACTTTTGGGGGATTTACGTTGACAAGAGAAGGGTTATTGTCTAGCCAAGATAAAGAGGTTATTTTATCGCCAACAGAAAATAAAATCCTA 
TCTATCTTGCTCATGCATCCTAAACAAGTAGTCTCAAAAGAGTCrCTATTAGAGAAACTTTGGGAAAATGATAGTTTTATTGATCAAAATACACTT 
AATGTTAATATGACACGCTTACGTAAAAAAATTGTCCCAATAGGTTTTGATTACATTCATACAGTGAGAGGAGTTGGGTATTTACTACAA 

SEQ ID 2112 

MSQEQGKIYIVEDDMTIVSLLKDHLSASYHVSSVSNFRDVKQEIIAFQPDLILMDITLPYFNGFYWTAELRKFLTIPIIFISSSHDEMDMVMALNM 
GGDDFISKPFSLAVLDAKLTAILRRSQQFIQQELTFGGFTLTREGLLSSQDKEVILSPTENKILSILLMHPKQWSKESLLEKLWENDSFIDQNTL 
NVNMTRLRKKIVPIGFDYIHTVRGVGYLLQ 

SEQ ID 2113 

GTGAATAATATGTTTTATCTCAAAATAGCCTGGCATAATTTAAAACATTCTATAGACCAGTACATACCATTCCTCTTAGCCAGTTTATTACTTTAT 
TCATTGACTTGTTCTACGCTACTAATCTTAATGAGTGCTC-TTGGAAGA3ATATGGGGACAGCGGCAACGGTTCTTTTTCTTGGAGTGATTGTTTTG 
TCAATCTTTGCGGTAGTCATGGAACATTATAGCTACAATATCTTGATGAASCAGCGTAGTAGTGAATTTGGACTGTATAACATTTTGGGGATGAAT 

TTTATTTATTTAATTTTTGTCAACATTATTAACTATCATGCACTAAATCTTAGTTTAAGTTTATGGCCATTTATTATTTGTATCGTTATATTTACA 
GGTATTTTTCTGACTTTAGAAGTTCCAGTTATTCGACATGTTCATTTATCATCCCCATTAAGTCTTTTTAGAAAGAAACAACAGGGAGAAAAAGAA 
CCAAAAGGTAATCTTATACTTGCAATTTTAGCGTTAGTAGCTATCGCCATCGCTTATACAATGGCTCTTACTTCAGGTAAAGCACCTGCATTAGCT 
GTTATCTATCGTTTCTTCTTTGCAGTACTTTTAGTTATTGCTGGTACTTATCTTTTTTATATTAGTTTTATGACATGGTACTTAAAAAGGTTGCGT 
CAAAACAAGCATTATTArTATAAATCTGAGCATTTrGrATCAACTTCGCAAATGATrrTTCGAATGAAGCAAAATGCAGrAGGGTrAGCAAGTATC 
ACTTTATTAGCTGTTATGGCTCTAGTTACTATTGCTACAACAGTCTCACTTTATTCAAATACACAAAATGTTGTTACCGGACTATTTCCAAAATCA 
GTAAGTTTATCAATAGATAATTCAAAAGGTGACGCGAAAAATATATTTGAAGAAAAGATTTTGAAGAAACTAGGTAAGTCATCTAAGGAAGCTATC 
ACTTATAATCAGACAATGATTTCGATGCCAGTTAGTCAATCAAGTGAACTTAATATCACATCTAAAAACGTCAAACATGTTGATATCACAAAAACG 
GGTTTTATGTACCTAATTACTCAGAATGATTTCCGTCGTTTAGGTCACCAATTACCAAAATTAAAAGATAACCAAGTGGCTTACTTTGTTCAAAAA 
GGTGATAGCCGTTTGAAAAAAATAAATCTATTGGGAAATAAATTTGACGTTGTAAAAAATTTAAAAGAGGCTTATGTCCCAGAGACTACAAATACT 
TACAACCCGGGTTTGATTATATTTGCAAACAACAAACAAATTGACAATATTAGAAAAGCATATTTACCTTATACTAAGAACATCAATACTTTTCCA 
AAAACCTTTAAGGCATATTTGGATTTGAATAGTCAAGAGATAAATTCAATTTCTAAAAACGACATAATAGAGGTAGATGGTAAGTATGTTGGAAAT 
ATTAGCACTAAACAGAGTTTTCTAAAAGAAGGTTATCAAATGTTTGGTGGGTTATTATTTACTGGATTTCTGTTAGGTATAAGCTTTTTGCTAGGT 
ATAGCTCTAATTGTTTACTATAAGCAATACTCAGAAGGTCATGAAGATAAGAGATCTTATCGTATCTTACAAGAAGTAGGTATGAGCAAAAAATTA 
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GTTAAACGGACTATTAATTCTCAAATTATGATTTTCTTCTTCCAACCTTTAGTGGTAGCAGTTATTCACTTTGGAGTTGCTATTCCAATGCTAAAA 
CAGATGCTTTTGGTATTTGGGGTGCTTAACTCAACAATCGTATATGTAGTAAGTGGTTTGACAGTACTTGCGATTTCTATAATTTACTTTATCATT 
TACCGTATAACTAGTCGAACTTATTATCATATTATTGAACGC 

SEQID2114 

MNISMFYLKIAWHNLKHSIDQYIPFI1LASLLLYSLTCSTI1LII1MSAVGRDMGTAATVLFLGVIVLSIFAVVMEHYSYNIDMKQRSSEFGLYNILGMN 
KRQVARVASLELFIIYIFLISIGSLFSAFFAKFIYLIFVNIINYHALNLSLSLWPFIICIVIFTGIFLTIjEVPVIRHVHIiSSPLSLFRKKQQGEKE 
PKGNLILAILALVAIAIAYTMALTSGKAPALAVIYRFFFAVLLVIAGTYLFYISFMTWYLKRLRQNKHYYYKSEHFVSTSQMIFRMKQNAVGLASI 
TLLAVMALVTIATTVSLYSNTQNWTGLFPKSVSLSIDNSKGDAKNIFEEKILKKLGKSSKEAITYBTQTMISMPVSQSSELNITSKHVKHVDITKT 
GFMYLITQKDFRRLGHQLPKLKDNQVAYFVQKGDSRLKKINLLGNKFDWKNLKEAYVPETTNTYNPGLIIFANNKQIDNIRKAYLPYTKNINTFP 
KTFKAYLDLNSQEIFSISKNDIIEVDGKYVGNISTKQSFIiKEGYQMFGGLLFTGFLLGISFLLGIALIVYYKQYSEGHEDKRSYRILQEVGMSKKL 
VKRTINSQIMIFFFQPLWAVIHFGVAIPMLKQMLLVFGVLNSTIVYWSGLTVLAISIIYFIIYRITSRTYYHIIER 

SEQID2115 

ATGATTTGGTCAATTACAAAATCTAACATTAAAAAAAATTTTTCGTTATATCGTATCTATTTTCTAGCTACGATTGGTTTATTAAGTATTTTTATA 
GCTTTTCTAAATTTTATCTCAGATAAAATCATTACAGAAAAAATTGGGGATAGTGGTCAAGCTCTAGTTATCGCTAATGGGTCATTGATTTTTTTG 
ATTGTATTTTTGGTGGTATTCTTAATTTACTTCAATAATTTCTTTGTAAAAAAACGTAGTCAAGAGCTTGGAGTCTTAGCAATACTAGGGTTTTCA 
AAAAGAGAATTAACAAAATTACTAACTTTAGAAAATCTTGTTATTCTAGTTCTGAGTTACTTGGTAAGTTTATTGCTGGGACCGACTTTATATTTT 
TTAGCTGTACTGGCAATTACTCATCTATTGAATTTAACAATGGAAGTTCAGTGGTTTATTACAGTTAATGAGATTATAGAGTCTTTAGGAATATTA 
GTCGTAGTTTTTCTGATTAATGTCATCACAAATGGACTTATCATTAGTAAACAGTCTTTGATTGAATTTGTTAATTTCTCAAGAAAGGCTGAGAAA 
AAAATTAAGATAAGAAAAGTCAGAGCTATTATTGCTATCACTGCATTGCTATTGTCATATATTTTATGTTTGGCGACAGTGTTTTCATCCACACGA 
AATATGCTATTAAGCATAGGGATGGTACCGGTTTCTCTATTGATAATTGTCTTAGTTGTTTTAGGAACAGTGTTCACCATCAGATATGGATTGGCT 
TTTGTAGTTTCGTTGTTAAAAGAAAATAAAAAAAGGTTATACCGTCCTCTGTCTAATATCATCTATCCCAAATTTAACTATCGTATTGCAACAAAA 
AATAAATTATTAACAGTCTTGGGAGGTCTTTTAACAGTAACCGTTTCAGTTGCCGGAATGATGGTAATGCTCTATGCTTATTCTCTTAATGGGATA 
GAGAGGTTGACTCCATCTGCCATAGAATATAATGTTGAATCAGAAAACGGTCAAGTCAATGTTACAACTATTTTAGAGAACGACCAAGTGAGCTTG 
GTTGATGTCGGCCTGTTGCGATTGAATACTATCCCAGAGGTGACTATCACAGACTCTGGGCAAACAATACCTTATTTTGATATAATTAACTACAGT 
GACTACAAAGAGTTAATGAAAGCTCAAGGCAGAACAAATTCTATTGAAGGTAGTAAGTCACTCCCATTGTTAATAAATTATTATCCAACAGAAATT 
AGCCTTGGAAAAACCTTTAACTTAGGAAATGCATATGATGTTACTGTAAAACAAGTATCAACGAATAATGTTTTTAGTTTTTCTACAAGTGTCACG 
ACCCTGGTTGTTTCTGATAAATTATATGCTAAACTTAGTTCTCGTTTTCCAGAGAAAGAAATGACAATTAGGACTTTTAATGGAACTTCGATTAGG 
TCAAGTGAAGCATTTTACAATCAGTTTAGTATGGTTCCTGATGTTATCAGTAGTTATAGTAAGGAACACACAGTAAAGACTGCTAATATTGCGACT 
TATATCTTTATAACTTTCCTATCCATACTCTTTATTATTTGTACAGGTAGTATTCTGTACTTTACAAGCCTCATCGAAATCATGGAAAATAAAGAA 
GAATATGGCTATCTAAGTAAGCTAGGTTATAGTAAAAAAATGATTCATCGGATTCTTCGATATGAAACAGGTATACTTTTCCTTATTCCTGTATTC 
ATTGGGATTGTAAATGGTGGTATGTTGCTTATTTACTATAAATATTTATTCATGGATACATTGGTAGCAGGCAATATCATAATGTTATCTTTATTG 

SEQ ID 2116 

MIWSITKSNIKKNFSLYRIYFLATIGLLSIFIAFLNF.ISDKIITEKIGDSGQALVIANGSLIFLIVFLWFLIYFNNFFVKKRSQELGVLAILGFS 
KREIjTKLLTLENLVILVLSYDVSLLLGPTLYFLAVLAITHLLNLTMEVQWFITVNEIIESLGILVVVFLINVITNGLIISKQSLIEFVNFSRKAEK 
KIKIRKVRAIIAITALLLSYILCLATVFSSTRNMLLSIGMVPVSLLIIVIjWLGTVFTIRYGLAFWSLLKENKKRLYRPLSNIIYPKFNYRIATK 

nklltvlgglltvtvsvagmmvmlyayslmgierltpsaieynvesengqvnvttilendqvslvdvglijrlntipevtitdsgqtipyfdiinys 
dykelmkaqgrtnsiegskslpllinyypteislgktfnlgnaydvtvkqvstnnvfsfstsvttlwsdklyaklssrfpekemtirtfngtsir 
sseafynqfsmvpdvissyskeiitvktaniatyifitflsilfiictgsiiiyftslieimenkeeygyijsklgyskkmihrilryetgirjflipvf 

IGIVNGGMLLIYYKYLFMDTLVAGWIIMLSLLLCLLFF^IIYGTFYVLrLRLVTSIIKN 

SEQ ID 21 17 

ATGTTATTAGAAATCAATCACTTAGAAAAAGTTTTTCGTACACGTTTTTCAAAAGAAGAGACAAGGGCTCTACAAGACGTCGATTTTAAAGTTGAA 
CAAGGGGAATTCATTGCTATTATGGGAGAGTCTGGTTCGGGAAAAACAACTCTGCTAAATATTTTAGCTACTTTAGAAAAACCGACAAATGGACAA 
GTGATTTTAAATGGGGAAGATATTACGAAAATTAAAGAGGCAAAATTAGCGAGTTTTCGTTTGAAAAATCTTGGTTTCGTCTTTCAGGACTTCAAC 
CTTTTGGATACTCTCTCTGTAAGAGATAATATCTATCTTCCTTTAGTTCTTGATCGTAAACGTTACAAAGAAATGGATCATCGTTTGTCAGAATTA 
TCTTCTCATCTGAGAATTGATGACTTATTAGATAAGAGACCTTTCGAGCTCTCTGGTGGGCAAAAGCAACGTGTAGCGATTGCTCGTAGTTTGATA 
ACCAACCCTCAAATTTTATTAGCAGATGAACCAACAGCAGCGTTAGATTACCGTAATTCAGAAGACTTGCTGAATTTATTTGAAACTATTAACTTG 
GATGGACAAACTATTTTGATGGTAACCCATTCAGCAAATGCTGCTAGTCATGCCAAACGCGTTTTATTTATCAAAGATGGACGTATTTTTCACCAA 
CTTTATCGTGGTAATAAGAATAATAGCGAATTCAATAAAGATATTTCTTTAACAATGTCTGCCATATTAGGGGGTGAA 

SEQ ID 2118 

MLLEINHLEKVFRTRFSKEETRALQDVDFKVEQGEFIAIMGESGSGKTTLLNILATLEKPTNGQVILNGEDITKIKEAKLASFRLKNLGFVFQDFN 
LLDTLSVRDNIYLPLVLDRKRYKEMDHRLSELSSHLRIDDLLDKRPFELSGGQKQRVAIARSLITNPQILLADEPTAALDYRNSEDLLNLFETINL 
DGQTILMVTHSANAASHAKRVLFIKDGRIFHQLYRGNKNNSEFNKDISi.TMSAILGGE 

SEQ ID 2119 

TTGTTAAACCTTAAAGATATTCGAAAAAGCTATCATCTTGGAACTGAAGAATTTGCGATTTTAAAAGGAATCGATTTAGAAGTTAACGAGGGTGAC 
TTTTTAGCCATCATGGGACCATCAGGTTCGGGAAAGTCAACATTGATGAATATCATTGGGTGTTTAGATAAGCCTGGCTCTGGCTCATATGCCATT 
GAAGGCAGAGACGTGTCATCCTTATCTGATAATGAACTTGCTGATTTGCGTAATCAAAAAATCGGCTTTGTTTTTCAAAATTTTAACCTGATGCCC 
AAGCTAACAGCTTGTCAAAATGTCGAATTACCCTTGACTTATATGAATGTTCCTAAAAAAGAGCGTCGCAAACGAGCCCTAGAGATGTTAAAGCTA 
GTAGGACTAGAAGAACGTAGTGAATTTAAACCGATGGAGCTATCTGGTGGGCAAAAACAGCGTGTAGCGATTGCAAGAGCTTTAGTCACTAACCCG 
AGTTTTATCCTTGGTGATGAGCCAACAGGTGCACTAGACACAAAAACCAGCGTCCAAATCATGGACCTATTTAAACAATTCAATGATAACGGCAAA 
ACGATTATTATCATCACACACGAGCCTGAAGTAGCTGCCCTATGCAAAAAGACGGTGATCCTAAGAGATGGTAATATAGAACATTCCGATATAGAG 

SEQ ID 2120 

LLNLKDIRKSYHLGTEEFAILKGIDLEVNEGDFLAIMGPSGSGKSTLt-lNIIGCLDKPGSGSYAIEGRDVSSLSDNELADLRNQKIGFVFQNFNLMP 
KLTACQNVELPLTYMNVPKKERRKRALEMLKLVGLEERSEFKPMELSGGQKQRVAIARALVTNPSFILGDEPTGALDTKTSVQIMDLFKQFNDNGK 
TI I I I THEPEVAALCKKTVILRDGNI EHSDIE 

SEQ ID 2121 

ATGCGGCGAAAAATAGTTTTACTTTTTGTAGTTCCAATGCTTATAGTTTTAGGAATTTTAGGAGTGGTAGTTCATTATTATGGTTCAGCATTAAAT 
ATTTATCTATTACCTCCTAGTAGCGAACGTTATGGACGTGTTATTTTAGATCGTGTTGAACAGCGTGGTTTGTATTCGCAAGGTCGTCAATGGCAA 
ATTATAAGACAACGATCAGAAAAAAAGTTGAAAACGTCAAAATCTTACCAAGAGAGTCGCAACATTGTACAGGAAGCAGTACGGTATGGAGGCGGT 
AAACATAGTCAAATATTATCCAAAGAGACTGTACGAAGAGATACCCTAGATAGTCGATATCCAGAATATCGAAGATTAAACGAAGACATTCTCTTA 
ATTACTATTCCTTCTATAAGTAAGTTAGATAAACGATCTATTAGCCATTATAGTGGTAAATTACAAAATATATTGATGGAAAAAAGTTATAAGGGA 
CTCATTTTAGACTTATCGAATAATACTGGCGGCAATATGATCCCTATGATTGGGGGGGTAGCCTCTATTTTACCAAATGATACCCTATTTCATTAT 
ACTGATAAGTATGGAAATAAGAAAACAATCACGATGAAAAATATACCGCTAGAAGCATTAAAAATATCTAGGAAAACAATCAATACTAAGCATGTT 
CCAATCGCTATTATAACTAATCATAAAACTGCTAGTTCGGCAGAAATGACTTTTTTATCATTTAAAGGATTACCTAATGTTAAAAGCTTTGGTCAA 
GCTACAGCAGGATATACGACTGTTAATGAAACTTTCATGCTTTACGACGGTGCTAGATTAGCTTTAACTACAGGAATAGTTAGTGATCGACAAGGA 
TATAAATACGAGAACACCCCTATCTTACCAGATCAAGTAACCAGCCTTCCTTTACAAGAGTCACAGTCTTGGTTAAAGAGTAGAATCAATCAAAAT 
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SEQID2122 

MRRKIVLLFWPMLIVLGILGVWHYYGSALNIYLLPPSSERYGRV1LDRVEQRGLYSQGRQWQIIRQRSEKKLKTSKSYQESRNIVQEAVRYGGG 
KHSQILSKETVRRDTLDSRYPEYRRLNEDILLITIPSISKLDKRSISHYSGKLQNILMEKSYKGLILDLSNNTGGNMIPMIGGVASILPNDTLFHY 
TDKYGNKKTITMKNIPLEALKISRKTINTKHVPIAIITNHKTASSAEMTFLSFKGLPNVKSFGQATAGYTTVNETFNIjYDGARLALTTGIVSDRQG 
YKYENTPILPDQVTSLPLQESQSWLKSRINQN 

SEQ ID 2123 

atggccaagacaagtaaaaaattgacaaaatctttagggcctattggtaaattaatttcaataatccctgacacaactgaacttattggaaaagca 
attgataattctcgtccaattattgaaaaagaacttgaccgtcgtcatgaaaaaaaaacagacttatactcagct 
SEQID2124 

MAKTSKKLTKSLGPIGKLISIIPDTTELIGKAIDNSRPIIEKELDRRHEKKTDLYSA 

SEQID2125 

ATGCCAAAGAGAATAAGAAAAGCTCTAGGAGTAGTTGGGAAACTGATGTCAATTGTTCCTGACACTACTGAAATTATTGGAAAAACGATTGATAAC 
AGTCGACCAATTATCGAAAAACGTATGGAACAAAAACATGAAAAAGAGATGCAATTACGCACGATAAATGATGTGATTAATCTTCCTGTTGATCAG 



GCTATGTCTCCAAAATCTGGTAAATATAAGATAGGAAGCCTGATCAAACTCTACTACATTACTGTTGATGTTTTGGAAAAAAGTCAAGACTTATTA 
GACCAAGAAAACTTGCGGACTGTGGAACGCAATCAAAAAATCGCTGATACTTTTGAGTCTGTCAAACACATTCGATTTCCTTTTAAAAAATGGCGT 

SEQ ID 2126 

MPKRIRKALGWGKLMSIVPDTTEIIGKTIDNSRPIIEKRMEQKHEKEMQLRTIKDVINLPVDQAQAHLEQLGFWATIPAKPHKKWLHSNLNEW 
AMSPKSGKYKIGSLIKLYYITVDVLEKSQDLLDQENLRTVERNQKIADTFESVKHIRFPFKKWR 

SEQ ID 2127 



TCAAGGATTGTTGCTGAACCAAATTCAAAGTGGGCAACCCTACATCCTAATCAAGTTGTGAATATGTCGCCTAAAGCTGGTAGGGTCAGAATCGGT 
TCATTAGTGAAGTTGTACTATATTACAGAGGATATCCTTGAAGAAAGTAAGACACTACTTTTATCTAAATCCGAAAAAAGTAAAGCACGACAACAA 
CGGTTAACAGAAGTATTGAGTACCCCTAGTCAATTACTCAAAAAAAATCGAAATAAA 

SEQ ID 2128 

MKKKQTYTQLDNWHLDINDAQVYLEQRHFNVSRIVAEPNSKWATLHPNQWNMSPKAGRVRIGSLVKLYYITEDILEESKTLLLSKSEKSKARQQ 
RLTEVLSTPSQLLKKNRNK 

SEQ ID 2129 

ATGAAAATCAAAAAGCTATTAGGGTTAACGACAACAGTAGTAATTTCAGCACTTATTTTAGGAGCCTGTGGTCAGTCTAAAAATGAAGACGCCAAA 
GTCGTTAGAGTTGGAACAATGGTAAAGAGTAAAACTGAAAAAGCTCGTTGGGATAAAATCGAAGAATTAGTTAAGAAAAAAGGCGTTAAGCTAAAA 
TTTACGGAATTCACAGATTATACACAACCTAATAAAGCTTTAGAAAGTGATGAGATTGATATTAATGCTTTCCAGCATTATAATTACTTAAACAAT 
TGGAATAAAGCAAATAAGACCAATCTTGTTTCCGTTGCTGAGACATACTTTACTTCCTTTAGATTATACTCTGGTACTAAGAACGGTAAAGGTAAA 
TACCAAACAGTTTCTGAAATTCCAAATAAAGCAACTATTACTATCCCAAACGATGCAGTTAACGAAAGTCGCTCTCTCTACTTGTTACAATCAGCA 
GGCTTGCTAAAATTGAAAGTATCAGGTGATGCATTAGCAACAATGTCAGATGTTGTTTCCAATCCTAAATCTTTAGATTTAAAAGAAGTAGATGCA 
GCACAGACCGCACGTTCTTTGGATTCCACAGATGCAGCAGTTATTAATAATGATTTTGTGACAGAAGCAGGAATAAATCCTAAATCAGCTATTTTT 
ATTGAACCAAAAAGTAAAAATGCAAAACAATGGTACAACCTTTTAGTTGCTCAAAAAGGTTGGCAAGACAAATCAAAAGCTAAAGCCATTAAAGAA 
GTTGTGAAAGCTTACCATACAGATGCGGTTAAAAAAGTTATCGAAAAAACATCTCAAGGTTTAGATCAACCTGTTTGG 
SEQ ID 2130 

MKIKKTJ.GT.TTTWISALILGACGQSKNEDAKWRVGTMVKSKTEKARWDKIEELVKKKGVKLKFTEFTDYTQPNKALESDEIDINAFQHYMYLNN 
WNKANKTHLVSVAETYFTSFRLYSGTKNGKGKYQTVSEIPNKATITIPNDAVKESRSLYLLQSAGLLKLKVSGDALATMSDWSNPKSLDLKEVDA 
AQTARSLDSTDAAVINKDFVTEAGINPKSAIFIEPKSKNAKQWYHUjVAQKGWQDKSKAKAIKEWKAYHTDAVKKVIEKTSQGLDQPVW 

SEQ ID 2131 

TTGGTTGCTTGTTCTGAAAAACAAGATGATAAAAACACTTTAACTATTGGGGTGATGACAAAAACAGAATCTGATCAAGCGAGATGGGATAAAGTT 
GAAGAATTATTGAAAAAAGACAATATCACTTTGAAGTACAAAGAATTTACAGATTACTCGCAACCTAATAAGGCAGTTGCTAATGGTGAAGTCGAT 
ATTAATGCCTTCCAACACTATAATTTCTTAAATAACTGGAATAAGGAAAATAAGGAACATTTGGTGGCCATTGCTGATACCTATATCAGCCCAATT 



GATTGGGAAAAATCAGAGAAGGCTGATGCTATTAAAAAACTCATCAAGGCCTACCAAACTGATGAGGTGAAGAAAGTCGTGGAAAAAACTTCAAAT 
GGTATAGATGTATCCGTATGG 

SEQ ID 2132 

LVACSEKQDDKNTLTIGVMTKTESDQARWDKVEELLKKDNITLKYKEFTDYSQPNKAVANGEVDINAFQHYNFLNNWNKENKEHLVAIADTYISPI 
NLFSGTSQDGKAKYKSVADLPNGTQIAVPNDATNESRALYVLQSAGLIKLNVSGDQLATIANISENKKKLDIKELDASQTARALVSADAAWNNSY 
AVPAKIDYKTSLFKEKADDNSKQWINIIAGQKDWEKSEKADAIKKLIKAYQTDEVKKWEKTSNGIDVSVW 

SEQ ID 2133 

ATGAATGGAGTAAATATGCACTATAAAGAATTACTTGAGTCATCCGAAAAAGCTTATTTGGAAACTAATCGGTATAAACATTTTAAGAATATAATC 
ATTTCAGAGCGTTATTTTTCAAACTATATTAGCTACAAAATAATGCCTACAGTAAGTGAGTTTTTACAGGATATGATCTATTTAGCAGATGAACAA 



TCAGAGAAACATATCATATTTACAAATTCATTAAATCATCTTAAACTTTTTGAAAAAGAATTTGATGACATCACATTTACTAAACTTAATGAAAAT 
TACCTAGAAAAATACCTAAAGTTCAAATATAAACAAAGTATAGTTTACGGAGAAATTTACGCTAAGCAAATGTATAATGATAATCGTGTTAATCTT 
TTAAATAATAATGCTAAAGTTTACCTAGCTATTAAAGATAATCAAATTATTGGAGATGTAACAGCTTGGGACTATGGTGAATACGTGGAAATAGAT 
GATTTTTATGTCCAAGAGTCCTACAGAGGACAAGGAATTGGTACGCGCCTACAATTTGATGCAAGTAGGGGGTTTAAGAAAGTTATCTTAATTTCA 
GAAGAAGAAAACAGAAAAATGTATGAGCACCAAGGTTATGAGGAAGTCGCCTATTATTGGACCGCTTTACGGAGCCCTCGAAAG 

SEQ ID 2134 

MNGWMHYKELLESSEKAYLETNRYKHFKNIIISERYFSNYISYKIMPTVSEFLQDMIYLADEQKDYQSDFAFVFFEENAELSSELQRTLSQQGFE 
SEKHIIFTNSLNHLKLFEKEFDDITFTKLNENYLEKYLKFKYKQSIVYGEIYAKQMYNDNRVWLLIWNAKVYLAIKDNQIIGDVTAWDYGEYVEID 
DFYVQESYRGQGIGTRLQFDASRGFKKVILISEEENRKMYEHQGYEEVAYYWTALRSPRK 

SEQ ID 2135 

ATGTCTCAATCTTACATTAATGTTATCGGCGCTGGTTTGGCTGGTTCTGAAGCAGCTTATCAAATTGCTAAACGTGGAATACCAGTTAAGCTTTAT 
GAAATGCGTGGGGTTAAATCAACCCCTCAACATAAAACAGATAATTTIGCAGAATTAGTATGTTCCAATTCATTCCGCGGTGATTCTCTAACAAAT 
GCAGTTGGTCTTTTAAAAGAAGAAATGCGTCGTTTGGATTCTATCATTATGAGAAATGGGGAGGCACATCGAGTTCCAGCAGGTGGAGCCATGGCC 
GTTGATAGAGAAGGTTATTCTGAAGCTGTTACTGAGGAAATCCATAAACATCCATTAATCGAAGTAATTCGTGATGAAATCACAGATATCCCTGGA 
GATGCTATTACAGTTArCGCTACAGGACCATTAACAAGTGATAGTCTGGCAGCTAAAATCCATGAACTTAATGGTGGTGATGGTTTTTATTTTTAC 
GATGCCGCCGCTCCAATTGTCGATAAAAATACGATTGACATAAATAAAGTTTACCTTAAGTCTAGGTATGACAAAGGTGAAGCAGCTTATCTAAAT 



WO 02/34771 



PCT/GB01/04789 



-213- 



TGTCCAATGACCAAAGAAGAATTTATGGCTTTTCATGAAGCTTTAACTACAGCTGAGGAAGCACCACTAAATTCTTTTGAGAAAGAAAAATACTTC 
GAAGGTTGTATGCCTATCGAAGTGATGGCTAAGCGTGGTATTAAAACGATGCTTTATGGTCCAATGAAACCAGTTGGTTTGGAGTATCCTGAGGAC 
TACAAAGGACCGCGAGATGGTGAATTTAAAACACCATATGCTGTTGTTCAATTACGTCAAGATAATGCTGCAGGCTCTCTTTATAACATAGTTGGT 
TTCCAAACTCATCTTAAGTGGGGAGAACAAAAACGTGTATTTCAAATGATTCCTGGTCTTGAAAATGCTGAATTTGTCCGGTATGGTGTTATGCAT 

GAAGGTTATGTAGAATCGGCAGCAAGTGGTCTTGTAGCGG3AATCAATGCTGTCCGTCGCTTCAATGGGGAGAGTGAAGTAGTTTTCCCACAAACT 
ACTGCTATTGGTGCACTGCCACATTATATTACACATACAGACAGCAAACATTTCCAACCAATGAATGTTAACTTTGGTATCATCAAAGAATTAGAA 
GGTCCACGAATTCGTGATAAGAAAGAGCGTTATGAAGCTATTGCTACACGAGCTTTGAAAGATTTAGAAAAATTTCTCAACTAT 

SEQ ID 2136 

MSQSYINVIGAGLAGSEAAYQIAKRGIPVKLYBMRGVKSTPQHKTDNFAKLVCSNSFRGDSLTNAVGLLKEEMRRLDSIIMRNGEAHRVPAGGAMA 
VDREGYSEAVTEEIHKHPLIEVIRDEITDIPGDAITVIATGPLTSDSLAAKIHELNGGDGFYFYDAAAPIVDKKTIDINKVYLKSRYDKGEAAYLN 
CPMTKEEFMAFHEALTTAEEAPLNSFEKEKYFEGCMPIEVMAKRGIKTMLYGPMKPVGLEYPEDYKGPRDGEFKTPYAWQLRQDNAAGSLYNIVG 
FQTHLKWGEQKRVFQMIPGLENAEFVRYGVMHRNSYMDSPNLLNQTFATRKNPNLFFAGQMTGVEGYVESAASGLVAGINAVRRFNGESEWFPQT 
TAIGALPHYITHTDSKHFQPMNWFGIIKELEGPRIRDKKERYEAIATRALKDLEKFLNY 

SEQ ID 2137 

AGATTTGTGGGTCTGTCATCTAAGAGATGTCATTCCCGAAGAGGTATTAGTGACTTGTCTCAATCAACTGCAACTTATATTAATGTTATTGGAGCT 
GGGCTAGCTGGTTCTGAAGCTGCCTATCAGATTGCTAAGCGCGGTATCCCCGTTAAATTGTATGAAATGC3TGGTGTCAAAGCAACACCGCAACAT 
AAAACCACTAATTTTGCCGAATTGGTCTGTTCCAACTCATTTCGTGGTGATAGCTTAACCAATGCAGTCGGTCTTCTCAAAGAAGAAATGCGGCGA 
TTAGACTCCATTATTATGCGTAATGGTGAAGCTAACCGCGTACCTGCTGG3GGAGCAATGGCTGTTGACCGTGAGGGGTATGCAGAGAGTGTCACT 
GCAGAGTTGGAAAATCATCCTCTCATTGAGGTCATTCGTGGTGAAATTACAGAAATCCCTGACGATGCTATCACGGTTATCGCGACGGGACCGCTG 
ACTTCGGATGCCCTGGCAGAAAAAATTCACGCGCTAAATGGTGGCGACGGATTCTATTTTTACGATGCAGCAGCGCCTATCATTGATAAATCTACC 
ATTGATATGAGCAAGGTTTACCTTAAATCTCGCTACGATAAAGGCGAAGCTGCTTACCTCAACTGCCCTATGACCAAAGAAGAATTCATGGCTTTC 
CATGAAGCTCTGACAACCGCAGAAGAAGCCCCGCTGAATGCCTTTGAAAAAGAAAAGTATTTTGAAGGCTGTATGCCGATTGAAGTTATGGCTAAA 
CGTGGCATTAAAACCATGCTTTATGGACCTATGAAACCCGTTGGATTGGAATATCCAGATGACTATACAGGTCCTCGCGATGGAGAATTTAAAACG 
CCATATGCCGTCGTGCAATTGCGTCAAGATAATGCAGCTGGAAGCCTTTATAATATCGTTGGTTTCCAAACCCATCTCAAATGGGGTGAGCAAAAA 
CGCGTTTTCCAAATGATTCCAGGGCTTGAAAATGCTGAGTTTC-TCCGCTACGGCGTCATGCATCGCAATTCCTATATGGATTCACCAAATCTTTTA 
ACCGAAACCTTCCAATCTCGGAGCAATCCAAACCTTTTCTTTGCAGGTCAGATGACTGGAGTTGAAGGTTATGTCGAATCAGCTGCTTCAGGTTTA 
GTAGCAGGAATCAATGCTGCTCGTTTGTTCAAAAGAGAAGAAGCACTTATTTTTCCTCAGACAACAGCTATTGGGAGTTTGCCTCATTATGTGACT 
CATGCCGACAGTAAGCATTTCCAACCAATGAACGTCAACTTTGGCATCATCAAAGAGTTAGAAGGCCGACGCATTCGTGACAAAAAAGAACGTTAT 
GAAGCTATTGCTAGTCGTGCTTTGGCAGATTTAGACACCTGCTTAGCGTCGCTT 

SEQ ID 2138 

lkrvrverdkrlvsffffllisviisqvttlerfvglsskrcesrrgisdlsqstatyinvigaglagseaayqiakrgipvklyemrgvkatpqii 
kttnfaelvcsnsfrgdsltnavgllkeemrrldsiimrngeanrvpaggamavdregyaesvtaelenhplievirgeiteipddaitviatgpl 
tsdalaekihalnggdgfyfydaaapiidkstidmskvylksrydkgeaaylncpmtkeefmafhealttaeeaplnafekekyfegcmpievmak 
rgtb:tmlygpmkpvgleypddytgprdgefktpyawqlrqekaagslynivgfqthlkwgeqkrvfqmipglenaefvrygvmhrhsymdspnll 
tetfqsrsnpnlffagqmtgvegyvesaasglvaginaarlfkreealifpqttaigslphyvthadskhfqpmnvnfgiikelegprirdkkery 

EAIASRALADLDTCLASL 

SEQ ID 2139 

TTGTTACCAGCaTATATTAAAATTCACGACGCTATTAAAAAGGAAATCGATAAAGGGACTTGGAAGATTGGGCAGCGGTTACCTAGCGAAAGAGAT 
TTAGCGGATGATTATAGTGTAAGTCGTATGACACTTCGCCAATCAATTACATTGTTAGTTGAAGAAGGTATTTTGGAGAGACGAGTTGGTAGTGGC 
ACCTATGTTGCTAGTCATCGTGTTCAAGAAAAAATGCGGGGAACAACTAGTTTTACAGAAATTGTCAATTCTCAAGGGCGTAAGCCATCCAGTAAA 
CTAATCTCATTTCAAAGAAAACTAGCAAATGAAACCGAAATTCAAAAATTAAATTTATCACAGTCAGATTATGTGGTTCGTATGGAAAGGGTACGT 
TATGCTGATAAGGTACCGTTGGTTTATGAGGTAGCCTCTATACCAGAGAATTTAATTAAAGGTTTTGAACAATCAGAGGTTACAGAACATTTCTTT 
AAAACCTTAACAGAGAATGGCTACGAAATTGGGAAAAGCCAACAAACTATATATGCTAGAAATGCTAGTGAACGTGTTGCTTCGCATTTAGAAGTT 
AACGCAGGCCATGCTATTTTGGCATTGACACAAGTTTCATACTTTACTGATGGTAAGCCTTTTGAATATGTTCATGGGCAATATGTTGGAGATCGT 
TTTGAGTTTTATTTAGAGAATAAC 

SEQ ID 2140 

mlpayikihdaikkeidkgtwkigqrlpserdladdysvsrmtlrqsitllveegilerrvgsgtyvashrvqekmrgttsfteivnsqgrkpssk 
lisfqrklaneteiqklnlsqsdywrmervryadkvplvyevasipenlikgfeqsevtehffktltengyeigksqqtiyarnaservashlev 
naghailaltqvsyftdgkpfeyvhgqyvgdrfefylenn 
SEQ ID 2141 

atgactgatatttctatattgaatgatatccaaaaaattatcgttctagattacggtagtcaatataaccagcttatcgcacgtcgtatccgtgaa 
tttggtgtattttctgagttaaaatcacataaaattacggctgatgaaattcgcgatattaatcctattggtatcgtactttcaggtggtccaaat 
tccgtatacgctgatggcgcttttggaatcgatgaagaaatttttgaattaggaattccaatcttaggaatttgttatggcatgcaactgattacc 
cataaactcggtggtaaggttcttcctgcgggagaagctggtcatcgtgagtatggtcaatcagcacttcgcctacgctcagaatcagcactcttt 
gctggcactcctcaagaacaacttgttttgatgagccatggtgatgctgtcactgaaattcctgagggtttccatctcgttggtgactctgttgac 
tgtccatttgctgcaatggaaaatactgaaaaacaattttatggtatccaattccaccccgaagttcgtcactcagtatatggcaatgatatcctt 
aaaaattrrgctgttaaratctgtggcgcacgtggtgattggtcaatggataacttcatrgatatggaaattgcaaaaatacgtgaaactgtaggc 
gatcgtaaagtacttcttggactatctggcggtgttgattcatctgttgtcggagtactcctacaacgtgctatcggtgatcaattaacatgtatt 
tttgtagatcatggtttattacgtaaaaatgaaggtgaccaagttatggatatgcttggtggtaaatttggacttaatattatccgtgttgatgct 
tcaaaacgcttcctagatcttctttctggtgttgaagatcccgagagaaaacgaaaaatcatcggaaatgagttcgtgtacgtttttgatgatgag 
gcaagtaaacttaaaggcgttgatttccttgctcaaggtaccctctacacagatattattgaatctgggacagaaacagcccaaacaatcaagtca 
caccataatgttggtggattgccagaagatatgcaatttgaattgattgagccacttaacacattattcaaagatgaggttcgcgctcttggtact 

gaaacagrccgcgaatcagatgcrarrcttcgtgaagaaatcgctaaagctggtctagarcgtgacgtatggcagratttcacagtraaractggc 
gtacgttctgtcggtgttatgggagatggtcgtacttatgactatacaattgctatccgtgcaattacttcaattgatggcatgacagctgacttt 
gcgcaacttccttgggatgtacttaagaaaatttcgacacgtattgttaacgaagttgatcacgttaaccgtattgtttatgatattacaagtaaa 
ccacctgcaactgttgagtgggaa 
SEQ ID 2142 

mtdisilndiqkiivldygsqynqliarrirefgvfselkshkitadeirdinpigivlsggpnsvyadgafgideeifelgipilgicygmqlit 
hklggkvlpageaghreygqsalrlrsesalfagtpqeqlvlmshgdavteipegfhlvgdsvdcpfaamentekqfygiqfhpevrhsvygndil 
knfavhicgargdwsmdnfidmeiakiretvgdrkvllglsggvdsswgvllqraigdqltcifvdhgllrknegdqvmdmlggkfglniirvda 
skrfldllsgvedperkrkiignefvyvfddeasklkgvdflaqgtlytdiiesgtetaqtikshhnvgglpedmqfelieplntlfkdevralgt 
algmpdewwrqpfpgpglairvmgeiteekletvresdailreeiakagldrdwqyftwtgvrsvgvmgdgrtydytiairaitsidgmtadf 
aqlpwdvlkkistriwevdhvnrivyditskppatvewe 
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SEQID2143 

ATGACTGAAATTTCAATTTTGAATGATGTTCAAAAAATTATCGTTCTTGATTATGGTAGCCAGTACAATCAGCTTATTGCTAGACGTATTCGAGAC3 
TTTGGTGTTTTCTCCGAACTAAAAAGCCATAAAATCACCGCTCAAGAACTTCGTGAGATCAATCCCATAGGTATCGTTTTATCAGGAGGGCCTAAC 
TCTGTTTACGCTGATAACGCCTTTGGCATTGACCCTGAAATCTTTGAACTAGGGATTCCGATTCTTGGTATCTGTTACGGTATGCAATTAATCACC 
CATAAATTAGGTGGTAAAGTTGTTCCTGCTGGACAAGCTGGTAATCGTGAATACGGTCAGTCAACCCTTCATCTTCGTGAAACGTCAAAATTATTT 
TCAGGCACACCTCAAGAACAACTCGTTTTGATGAGCCATGGTGATGCTGTTACTGAAATTCCAGAAGGTTTCCACCTTGTTGGAGACTCAAATGAC 
TGTCCCTATGCAGCTATTGAAAATACTGAGAAAAACCTTTACGGTATTCAGTTCCACCCAGAAGTGAGACACTCTGTTTATGGAAATGACATTCTT 
AAAAACTTTGCTATATCAATTTGTGGCGCGCGTGGTGATTGGTCAATGGATAATTTTATTGACATGGAAATTGCTAAAATTCGTGAAACTGTAGGC 
GATCGTAAAGTTCTTCTAGGTCTTTCTGGTGGAGTTGATTCTTCAGTTGTTGGTGTTCTACTTCAAAAAGCTATCGGTGACCAATTAACTTGTATT 
TTCGTTGATCACGGTCTTCTTCGTAAAGACGAGGGCGATCAAGTTATGGGAATGCTTGGGGGCAAATTTGGCCTAAATATTATCCGTGTGGATGCT 
TCAAAACGTTTCTTAGACCTTCTTGCAGACGTTGAAGATCCTGAGAAAAAACGTAAAATTATTGGTAATGAATTTGTCTATGTTTTTGATGATGAA 
GCCAGCAAATTAAAAGGTGTTGACTTCCTTGCCCAAGGAACACTTTATACTGATATCATTGAGTCAGGAACAGAAACTGCTCAAACCATCAAATCA 
CATCACAATGTGGGTGGTCTCCCCGAAGACATGCAGTTTGAATTQATTGAGCCCTTAAACACTCTTTTCAAAGATGAAGTTCGAGCGCTTGGAATC 

GAAACCGTTCGCGAATCAGACGCTATCCTTCGTGAAGAAATTGCTAAGGCTGGACTTGATCGTGACGTGTGGCAATACTTTACAGTTAACACAGGT 
GTCCGTTCTGTAGGCGTCATGGGAGATGGTCGTACTTATGATTATACCATCGCCATTCGTGCTATTACGTCTATTGATGGTATGACAGCTGACTTT 
GCTCAACTTCCTTGGGATGTCTTGAAAAAAATCTCAACACGTATCGTAAATGAAGTTGACCACGTTAACCGTATCGTCTACGACATCACAAGTAAA 
CCACCCGCAACAGTTGAATGGGAA 

SEQID2144 

MTEISILNDVQKIIVLDYGSQYNQLIARRIREFGVFSELKSHKITAQELREINPIC-IVLSGGPNSVYADNAFGIDPEIFELGIPILGICYGMQLIT 
HKLGGKWPAGQAGNREYGQSTLHLRETSKLFSGTPQEQLVLMSHC-DAVTEIPEGFHLVGDSNDCPYAAIENTEKHLYGIQFHPEVRHSVYGNDIL 
KNFAISICGARGDWSMDNFIDMEIAKIRETVGDRKVLLGLSGGVDSSWGVLLQKAIGDQLTCIFVDHGLLRKDEGDQVMGMLGGKFGLKIIRVDA 
SKRFLDLLADVEDPEKKRKIIGNEFVYVFDDEASKLKGVDFLAQGTLYTDIIESGTETAQTIKSHHNVGGLPEDMQFELIEPLNTLFKDEVRALGI 
ALGMPEEIVWRQPFPGPGLAIRVMGAITEEKLETVRESDAILREEIAKAGLDRDVWQYFTVS1TGVRSVGVMGDGRTYDYTIAIRAITSIDGMTADF 
AQLPWDVLKKISTRIVNEVDHVNRIVYDITSKPPATVEWE 

SEQID2145 

GTGCAATCGGCAACACCTGTAGGAGCTTCAAACGTTTATTATTTGACAGGTTTCACTACACAAGGATCAACCAAAGCTAAAGCTTTCCATGATCAT 
TACGTTAAGGCATATGGTGAAGAACCATCCATGTTCTCGGCTTTATCATACGACGCTGTGTATATGGCAGCTAAATCTGCTAAAGGAGCTAAAACT 
TCAATTGATATTAAAAAAGCTTTAGCTAAGCTGAAAGATTTTAAAGGTGTGACAGGGAAAATGTCTATTGATAAAAATCACAATGTTGTTAAATCA 
GCTTACGTTGTCAAATTAGAGGATGGAAAAACAAGTAGCGTTAACATTATTTCAGCAAAA 

SEQ ID 2146 

MQSATPVGASNVYYLTGFTTQGSTKAKAFHDHYVKAYGEiJPSMFSALSYDAVYMA-AKSAKGAKTSIDIKKALAKLKDFKGVTGKMSIDKNHNVVKS 
V I LEI 1 L'SSVMISAK 

SEQ ID 2147 

ATGCTTCAACAGCTCGTTAATGGACTTATCTTAGGATCCATATATGCTTTACTTGCCTTAGGATATACTATGGTATATGGCATTATTAAGCTGATT 
k L I J I rGCTCATGGGGACATCTATATGATGGGCGCTTTCATGGGCTATTATTTGATTAATCATCTTCATCTTAATTTTTTCCTAGCTTTATTAATT 
GCAATGCTGGGGTCTGCTTTCCTAGGTGTTGTAATTGAATATTTAGCTTATCGTCCACTGAGAAAATCAACTAGAATTGCCGCGTTAATTACAGCT 
ATTGGTGTTTCTTTTCTTTTGGAGTACGGGATGGTATACCTTGTTGGAGCGGATACTAGGGCATTTCCGCAAGCCATTCATACTGTTAAATATAAT 
TTAGGACCGATAACTATAACCAATGTTCAGCTCATCATTTTAGGTATTGCGCTATTACTAATGCTTACTTTACAGTTCATCGTTCAAAAAACTAAA 
ATGGGGAAAGCTATGAGAGCTTTATCAGTGGATAGCGATGCCGCACAATTGATGGGAATTAATGTTAACCGTACCATTAGTTTTACATTTl-rrf'T,-; 
GGGTCTGCTTTAGCTGGAGCAGGTGGAGTACTGATTGGGCTTTATTATAATTCTGTTCAACCTCTTATGGGGGTAACTCCAGGGTTGAAAGCATTT 
GTTGCAGCTGTCTTAGGTGGTATTGGTATCATTCCGGGAGCGGCTATCGGTGGTTTTGTTATTGGCATTTTAGAAACTTTAGCGACTGCACTTGGT 
GTGTCAGATTTTCGAGATGGTATCGTTTATGCTATTTTAATTCTCATTTTCTTGATCCGTCCAGCAGGAATTCTTGGAAAAAATATTAAGGAGAAG 
GTC 

SEQ ID 2148 

MLQQLVNGLILGSIYALLALGYTMVYGIIKLINFAHGDIYMMGAFMGYYLINHLHLNFFLALLIAMLGSAFLGWIEYLAYRPLRKSTRIAALITA 
IGVSFLLEYGMVYLVGADTRAFPQAIHTVKYNLGPITITNVQLIILGIALLLMLTLQFIVQKTKMGKAMRALSVDSDAAQLMGINVNRTISFTFAL 
GSALAGAGGVLIGLYYNSVQPLMGVTPGLKAFVAAVLGGIGIIPGAAIGGFVIGILETLATALGVSDFRDGIVYAILILIFLIRPAGILGKKIKEK 

SEQ ID 2149 

GTGGTTCAATTCATAAGGAGGAAGGTCATGTCTAAAAATGCGCAAAAAATTGCTGTACCATTGATTTCTGTCTTGCTAGGATTTTTACTTGGCGCT 
ATTATTATGGTTATCTTTGGTTATGATCCTATCTGGGGGTATGAAGGTTTATTCCAAATTGCCTTTGGTAGTGTTAAAAATATTGGAGAAATATTC 
CGTTCAATGGGGCCATTGATTTTAATAGCGCTTGGCTTTACTGTTGCTAGCCGTGCAGGCTTCTTTAACGTTGGTTTGTCTGGACAGGCTTTAGCT 
GGATGGATTTCAGCAGGTTGGTTTGCACTCTTAAATCCAGATATGCCTCGTCCATTATTGATTCTTATGACAGCTCTTATCGGAATGATTGCTGGT 
GGTATTGCTGGAGCTATTCCAGGGATACTTCGTGCTTATCTTGGTACAAGTGAAGTTATCGTTACGATTATGATGAACTACATCATTTTATATGTC 
GGAAATGCTATTGTTCAACGTGGTTATCCTGAGAGTGTCAAACAAAGTATTGATTCAACTATTCAAGTTAGTGATAATGCTAGTTATCAAACGCAT 
TGGTTATCAGCCCTAACTAATAACTCTCGTATTAATATTGGTATTTTCTTTGCCATTATTGCCATTGCCCTAATCTGGTTCTTGCTTAACAAAACT 
ACTTTAGGTTTTGAGATTCGTTCAGTTGGTCTCAACCCACATGCTTCAGAATACGCAGGGATGTCATCAAAACGTACTATCATTTTATCAATGATT 
ATCTCTGGAGCTCTTGCAGGTCTTGGAGGAGTAGTTGAAGGTCTAGGAACCTTTGAAAATGTTTTTGTACAAGGATCTTCTTTAGCAGTTGGTTTT 
GACGGTATGGCAGTTAGCTTATTAGCAGCAAATTCACCGCTTGGAATATTTTTCTCATCATTCCTATTTGGTGTCTTAAATATTGGTGCTCCAGGA 
ATGAATATTGCAGGCATTCCACCAGAACTTGTTAAAGTAGTAACTGCATCAATCATTTTCTTTGTTGGTTCACATTACCTCATTGAACGTTACATT 
ATTCGCCCTAAAAAATTAGTGAAAGGTGGTAAA 

SEQ ID 2150 

WQFIRRKVMSKNAQKIAVPLISVLLGFLLGAIIMVIFGYDPIWGYEGLFQIAFGSVKNIGEIFRSMGPLILIALGFTVASRAGFFNVGLSGQALA 
GWISAGWFALLNPDMPRPLLILMTALIGMIAGGIAGAIPGILRAYLGTSEVIVTIMMNYIILYVGNAIVQRGYPESVKQSIDSTIQVSDNASYQTH 
WLSAIiTNNSRINIGIFFAIIAIALIWFLLNKTTLGFEIRSVGLNPHASEYAGMSSKRTIILSMIISGALAGLGGWEGLGTFENVFVQGSSLAVGF 
DGMAVSLLAANSPLGIFFSSFLFGVLNIGAPGMNIAGIPPELVKWTASIIFFVGSHYLIERYIIRPKKLVKGGK 

SEQ ID 2151 

ATGAAAGAAAATATGAAATCAATTTTATCTTGGTTAGCTATAGTAGTC-TTAGATTATCTCTTGATTAGCGTGCTAATATCTATGGGTATATTTAAC 
CTCTATCATATTCAAATTATTGAAACAATTGGGATTAATGTTATTTTAGCAGTTGGTTTGAACCTAATTGTAGGTTGTTCGGGACAGTTTTCACTA 
GGACATGCAGGTTTCATGGCTATTGGCGCTTATGCAGTTGCTATTATCGGCGTTAAAATGCCAACTTATGTAGGTTTTTTGATAGCTATACTTGTT 
GGAACTCTTGTTGCAGGAGGTATTGCCTTAGGTGTAGGAATTCCTACTTTGAGACTAAAAGGTGATTATTTAGCTATAGCTACTTTAGGTGTTGCT 
GAGATTATCCGTATTTTGTTGGTTAATGGAGGTGATATTACGAATGGTGCTGCGGGTATCATGGGGATTCCGCCTTTTACAACCTGGTCTTTAGTT 
TATGGGGTGGCAGTTGTGAGCCTTATCCTTGCAATGAATTTTTTGCGTAGTCCCTTAGGGCGTAATACAATTGCTATACGAGAAGATGAAATTGCA 
GCAGAGTCTATGGGTGTGGATACAACAAAAGTGAAAGTAATTGTTTTTGTTTTTGGAGCTATTTTAGCTTCTATCGCTGGTAGTTTACAGGCTGGC 
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TACGTTGGAACTGTTATGCCAAAAGACTTTTCATTTATSATQTCCGTCAATGTTTTAATTATTGTTGTTTTAGGTGGTTTAGGTTCAATGACAGGG 
ACAGTTTTAGCAGCAATTTTATTAGGATTATTGAATATGTTACTACAAGACTACGCTTCTGTTCGAATGATTATCTATGCTTTAGCCCTGATTTTA 
ATTATGATTTTTAGACCTAGCGGTTTATTAGGAACGAAAGAGTTAACTCTATCTCATCTATTTCGTAAGACGAGTAAGGGAGGCAAT 

SEQID2152 

MKENMKSILSWLAIWLDYLLISVLISMGIFNLYHIQIIETIGINVILAVGLNLIVGCSGQFSLGHAGFMAIGAYAVAIIGVKMPTYVGFLIAILV 
GTLVAGGIALGVGIPTLRLKGDYLAIATLGVAEIIRILLVNGGDITNGAAGIMGIPPFTTWSLVYGVAWSLILAMNFLRSPLGRNTIAIREDEIA 
i.SIAGSLQAGYVGTVMPKDFSFMMSVNVIiIl WLGGLGSMTGTVLAAILLGLLWMLLQDYASVRMII T 



SEQID2153 

ATGGCACTTCTTGAAGTAAAAAATTTAAGTAAACATTTCGGTGGCCTAACTGCTGTAGGTGATGTTTCGATGAAATTACATAAAGGTGAATTAATT 

AAGATATTAAATGGGAGGAAACCAGCTAAAATAGCTTCTTTAGGTTTAGGTAGAACTTTTCAAAATATCCGACTTTTTAAAAATATGACTGTTTTA 
GACAATGTACTAGTAGGACTCAGTAATCATCACTTATCACATCCTATTGCTAGTTTTTl'ACGATTACCCAAATACTATCATAGTGAAAAAGCCTTA 
AGGAAAAAGGCACTGGAGCTATTAGAGATTTTTGGTTTGAAAGCATATCAAGATGCTCTTGCTAAGAACCTCCCTTATGGAAAACAACGGCGTTTA 
GAAATTGTTCGTGCTTTAGCAACAGAACCAAAAATATTGTTTTTGGATGAGCCCGCGGCAGGAATGAATCCTCAAGAAACTGCAGAATTGACGCAG 
TTAATTAGTCAAATAAAGAGTGATTTTGATATTACTATTATGCTGATTGAACATGATATGAACTTGGTTATGCAAGTAACAGAGAGAATTTATGTA 

SEQID2154 

MALLEVKKLSKHFGGLTAVGDVSMKLHKGELIGLIGPNGAGKTTLFNLLTGVYLPSKGTISIDGICILNGRKPAKIASLGLGRTFQNIRLFKHMTVL 
DNVLVGLSNHHLSHPIASFLRLPKYYHSEKALRKKALELLEIFGLKAYQDALAKNLPYGKQRRLEIVRALATEPKILFLDEPAAGMNPQETAELTQ 



SEQID2155 

ATGACCATGTTGAAAGTAGAAAATCTATCTATTCACTATGGTGTTATTCAAGCGGTGAATGATGTCTCGTTTGAAGTTAACCAAGGTGAGGTTGTA 
ACCTTAATTGGAGCCAATGGTGCAGGAAAGACATCAATTTTGAGGACAATTTCTGGTTTAGTAAGACCAAGTCAGGGTTCTATTTCTTTTATGGGG 

GAAAATTTAGAAATGGGAGCCTTTCTTCAAAAGGATCGTGAACAAAATCAAAAAATGTTAAAAAAAGTGTTTGATCGTTTTCCTCGCTTAGAAGAA 

GATGAACCGTCAATGGGGCTAGCTCCAATTTTTATTCAAGAAATTTTTAATATCATTGAAGACATCAAAAAACAAGGGACTACAGTTCTTTTAGTT 
GAACAAAATGCAAATAAAGCTCTGACGATTGCTGATAAAGCATATGTTCTAGAGACTGGGAAGGTTGTTTTATCAGGGACAGGTAAGGAATTACTA 



SEQID2156 

MTMLKVENLSIHYGVIQAVNDVSFEVNQGEWTLIGANGAGKTSII.RTISGLVRPSQGSISFMGKPIHKLAARKIVGNGLAQVPEGRHVFSSLSVM 
EKLBMGAFLOKDREQHQKMLKKVFDRFPRLEERKHQDAATLSGGEQQMLAMGRALMSRPKLLI.LDEPSMGLAPIFIQEIFNIIEDIKKQGTTVLLV 
EQNANKALTIADKAYVLETGKWLSGTGKELLVSDQVRKAYLGG 

SEQID2157 

TTGAACGCCGTTTCGATGCCGATACTTACACCACTGGAGCAAACCAAATGCAGATTGCGGAGGTCTCAAATGTCTAACTCAATTATTGAAATCAAA 

TCTGGAAAATCAACCCTCCTGCGCTCGATCAATCTTTTGGAAGAGCCAAGTGCCGGTCAAaTCCTCTTTCATGGTGAAGATGTCCTTGCTGAACAC 
TACAACTTGACTCACTACCGTGAAAAACTAGGCATGGTTTTCCAATCCTTTAACTTGTTTGAAAACCTAAATGTATTGGAAAATGCTATCGTCGCT 
CAAACCACCGTCCTCAAAAGAGACCGTGCACAAGCCGAACAAATCGCTAAAGAAAACCTCAATGCGGTTGGTATGACAGAACAATACTGGCAAGCC 
AAACCAAAACAATTATCAGGGGGGCAAAAACAACGGGTTGCCATTGCCAGAGCCTTATCTGTCAATCCAGAAGCCATGCTCTTTGATGAACCAACA 
TCAGCTCTTGATCCTGAAATGGTTGGTGAGGTCCTTAAAACCATGCAAGACTTGGCAAAATCAGGGTTGACCATGATTATTGTTACCCATGAAATG 

CAAGATCGTACCAAAGAATTTTTACAACGCTTCTTAAAA 

SEQID2158 

LNAVSMPILTPLEQTKCRLRRSQMSNSIIEIKNLKKSYGSNEVLKDISLSVNKGEVISIIGSSGSGKSTLLRSIKLLEEPSAGQILFHGEDVLAEH 
YNLTHYREKLGMVFQSFNIaFENLNVLENAIVAQTTVLKRDRAQAEQIAKENLNAVGMTEQYWQAKPKQLSGGQKQRVAIARALSWPEAMLFDEPT 
SALDPEMVGEVLKTMQDLAKSGLTMIIVTHEMEFARDVSDRIIFMDKGLITEEGSPQQIFENPTQDRTKEFLQRFLK 

SEQID2159 

ATGCCAGTGAAAGATTTTATGACAAAAAAATTAGTTTATGTCTCTCCAGATACTACAGTTGCAGAAGCTGCTGATTTATTGAGAGAACACCACTTA 
AGGCGTTTGCCAGTTGTTGAAAATGATCAGCTAGTGGGGTTAGTGACAGAAGGGACAATGGCAGAAGCACAACCTTCTAAAGCAACCAGTCTTTCT 
ATATATGAGATGAACTATCTTCTTAATAAGACAAAAATTCGAGATATTATGATTAAAGATATTGTGACTGTTTCACAGTATGCTAGCCTTGAGGAC 

GCCTTCCTTGAAATTGCGGGGTATGGTCAAGAAAGTTATCGCTTGGTTATATTAGCTGATGAGGGGATAGGGGTACTATCAAAAGTCdTAAATCGT 
CTTTCTAGTGCAAATTTAAGTGTTAAACGTTTAGTCATTATTGAACGAAAAGCAGGTAAGAAAGCGGTCGAGATACAACTAGAAGGATACGCTGAC 
AAGGATGTTTTAAAACAAGAACTAGTATTTGATGATGTTATTGTGGAAACTTTAGAAAAGACCATGAAAAAACCACTTTCT 

SEQID2160 

MPVKDFMTKKLVYVSPDTTVAEAADLLREHHLRRLPWENDQLVGLVTEGTMAEAQPSKATSLSIYEMNYLLNKTKIRDIMIKDIVTVSQYASLED 
AIYLMMSRKIGVLPWDNGQLYGIVTDRDVFKAFLEIAGYGQESYRLVILADEGIGVIjSKVLNRLSSANLSVKRLVIIERKAGKKAVEIQLEGYAD 



SEQ ID 2161 

ATGTCAAATTGGGACACTAAATTTTTGAAAAAAGGCTACACTTTTGACGATGTCTTGCTTATTCCGGCAGAGAGTCATGTTCTTCCAAATGAAGTT 
GATTTAAAGACAAAACTCGCAGACAATTTGACATTAAATATTCCTATTATTACAGCAGCTATGGATACGGTTACTGGTAGTAAAATGGCTATTGCA 
ATTGCGCGTGCGGGTGGTTTAGGTGTTATTCATAAAAACATGTCTATTACTGAGCAAGCAGAAGAAGTTCGCAAGGTAAAACGTTCTGAAAATGGT 
GTCATCATTGATCCATTCTTCTTAACACCTGAACACAAGGTTTCAGAAGCTGAAGAATTAATGCAGCGCTACCGTATCAGTGGTGTGCCAATTGTT 
GAAACTTTAGCAAACGGTAAGTTGGTCGGTATCATTACTAATCGTGATATGCGTTTTATTTCTGATTACAATGCACCAATCTCTGAACATATGACT 
AGTGAGCACCTCGTTACGGCTGCTGTTGGTACAGATCTTGAAACTGCAGAACGTATTCTTCATGAACACCGTATTGAAAAACTTCCTTTGGTTGAT 
AATAGCGGTCGTCTGTCTGGTTTAATCACTATCAAAGATATTGAAAAAGTAATCGAATTCCCACATGCTGCTAAAGATGAATTTGGTCGTCTTCTG 
GTCGCTGCTGCGGTAGGTGTTACCTCAGATACTTTTGAGCGTGCCGAGGCCTTGTTTGAAGCTGGTGCAGATGCGATTGTTATTGACACAGCTCAT 
GGTCATTCGGCTGGTGTTCTTCGTAAAATTGCTGAAATTCGTGCTCATTTCCCAAATCGTACTTTGATTGCTGGAAATATTGCCACTGCTGAAGGT 
GCGCGTGCTCTTTATGATGCAGGTGTTGATGTTGTTAAAGTGGGTATTC-GTCCCGGATCTATCTGTACCACTCGTGTGGTTGCAGGTGTCGGTGTT 
CCTCAAGTGACTGCTATTTACGATGCTGCTGCTGTTGCTCGTGAATATC-GCAAAACGATTATTGCTGATGGTGGTAXCAAGTATTCTGGCGATATT 
GTTAAGGCTCTTGCAGCCGGCGGTAATGCTGTTATGCTTGGATCAATGTTTGCAGGTACTGATGAAGCTCCAGGTGAAACTGAAATCTACCAAGGC 
CGTAAGTTCAAAACTTATCGTGGAATGGGTTCCATTGCAGCTATGAAGAAAGGATCAAGCGATCGTTACTTCCAAGGTTCCGTCAATGAAGCTAAT 
AAGCTAGTTCCAGAAGGTATTGAAGGCCGTGTTGCTTATAAAGGAGCTC-CTTCAGATATTGTCTTCCAAATGTTAGGTGGTATCCGCTCAGGTATG 
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GGCTATGTTGGCGCAGGTGACATTCAAGAATTACATGAAAATGCTCAATTTGTTGAAATGTCAGGTGCAGGCTTGATTGAAAGTCATCCACATGAT 
GTCCAAATCACAAATGAAGCACCAAACTATTCTGTGCAC 

SEQID2162 

MSNWDTKFLKKGYTFDDVLLIPAESHVLPNEVDLKTKLADNLTLNIPIITAAMDTVTGSKMAIAIARAGGLGVIHKNMSITEQAEEVRKVKRSENG 
VIIDPFFLTEEHKVSEAEELMQRYRISGVPIVETLANRKLVGIITNRDMRPISDYNAPISEHMTSEHLVTAAVGTDLETAERILHEHRIEKLPLVD 
NSGRLSGblTIKDIEKVIEFPHAAKDEFGRLLVAAAVGVTSDTFERAEALFEAGADAIVIDTAHGHSAGVLRKIAEIRAHFPNRTLIAGNIATAEG 
ARALYDAGVDWKVGIGPGSICTTRWAGVGVPQVTAIYDAAAVARSYGKTIIADGGIKYSGDIVKALAAGGKAVMLGSMFAGTDEAPGETEIYQG 
RKFKTYRGMGSIAAMKKGSSDRYFQGSVNEAHKLVPEGIEGRVAYKGAASDIVFQMLGGIRSGMGYVGAGDIQELHENAQFVEMSGAGLIESHPHD 
VQITMEAPNYSVH 

SEQID2163 

GTGTTTAGCAGTTTCGATAGCTGTCTTAGAATCCATCAGTTTGGCAAAGATGAAGTTACAGAAGGCGACATTGAAGGTGAGAAGGACCTTTCCACC 
AATCCGTCCAATAACCGTGTCCATTTCAAGCCAGGAGTTCAGCTC 

SEQ ID 2164 

MFSSFDSCLRIHQFGKDEVTEGDIEGEKDLSTNPSMNRVHFKPGVQL 

SEQ ID 2165 

GTGAAGTTCAAAAAAAGGCGAAAGAGCACACTCCCTCCTATTCCAAAAGCGATTAAAGAAGGGCGACGGTACGAGGATTTTATAGAACACATGAAC 
CAATCAGAGCTGAACTCCTGGCTTGAAATGGACACGGTTAl'TGGACGGATTGGTGGAAAGGTCCTTCTCACCTTCAATSTCGCCTTCTGTAACTTC 
ATCTTTGCCAAACTGATGGATTCTAAGACAGCTATCGAAACTGCTAAACACATACAGGTCATTAAGAGGACACTCTATGATAACAAGAGAGACTTC 
TTCGAACTCTTTCCTGTTATCCTAACGGATAATGGTGGGGAATTCGCTAGAGTGGATGATATTGAGATAGATGTTTGTGGACAGTCTCAACTCTTC 
TTTTGTGACCCTAATCGGTCTGACCAGAAAGCAAGAATCGAGAAGAATCATACCCTCGTGAGAGACATACTGCCTAAGGGGACTTCCTTCGACAAC 
TTGACTCAAGAGGACATTAATCTGGCACTATCTCATATCAACAGCGTTAAGAGACAGGCTCTAAAtGGTAAAACGGCTTATGAGCTATTCTCTTTT 
ACTTACGGAAAAGACATCGCAAGTATACTCGGTATTGAGGAAATTACTGCGGAAGACGTCTGCCAATCTCCCAAACTATTAAAAGACAAAATC 

SEQ ID 2166 

MKFKKRRKSTLPPIPKAIKEGRRYEDFIEHMNQSELNSWLEMDTVIGRIGGKVLLTFNVAFCNFIFAKLMDSKTAIETAKHIQVIKRTLYDNKRDF 
FELFPVILTDNGGEFARVDDIEIDVCGQSQLFFCDPNRSDQKARIEKNHTLVRDILPKGTSFDNLTQEDINLALSHINSVKRQALNGKTAYELFSF 
TYGKD I AS ILGI EE I TAEDVCQS PKLLKDKI 

SEQ ID 2167 

ATGAGTTTATCCATCATGACAAAACACAAACACCTAACTCTCTTAGACCGTAATGACATCCAATCTGGTTTGGATAGAGGAGAAACCTTTAAAGCC 
ATCGGGCTTAATCTACTGAAACACCCTACTACTATCGCAAAAGAAGTCAAACGAAATAAGCAACTAAGAGAATCAACCAAAGACTGCGTAGACTGT 
CCGCTACTAAGAAAAGCTCCCTATGTTTGTAATGGGTGTCCAAAGAGGAGGATCAACTGTGGTTACAAGAAGACCTTCTATCTTGCTAAGCAAGCT 
CAAAGAAACTATGAAAAACTTTTAGTTGAATCTAGAGAAGGAATCCCTTTGAACAAAGAGACCTTCTGGAAAATAGATAGAGTGCTTTCTAATGGG 
G<3TC*AGAAGGGCCAACGTATCTATCATATCCTCAAAACCAACGATCTAGAAGTGAGTTCTTCAACCGTTTATCGACACATCAAGAAAGGCTACCT 
ATCCATCACACCAATCGACCTACCCAGAGCTGTGAAGTTCAAAAAAAGGCGAAAGAGCACACTCCCTCCTATTCCAAAAGCGAT 

SEQ ID 2168 

MSLSIMTKHKHLTLLDRNDIQSGLDRGETFKAIGLNLLKHPTTIAKEVKRNKQLRESTKDCLDCPLLRKAPYVCNGCPKRRINCGYKKTFYLAKQA 
QRNYEKLLVESREGIPLNKETFWKIDRVLSNGGOEGPTYLSYPONQRSRSEFFNRLSTHQERLPIHHTNRPTQSCEVQKKAKEHTPSYSKSD 

SEQ ID 2169 

TTGATAAATTTTGATAGAATAGTAGTAATTATAAATAAAGGATGTAGCATGAAAAAAGGACTAATGATTTCTTTTGAGGGCCCAGATGGTOCGOCT 
AAAACAACCGTTTTAGAAGCTGTTTTACCCTTGCTCAGAGAAAAATTATCACAAGATATTCTCACCACCAGAGAGCOTGGTGGCGTAACTATTTCA 
GAAGAAATTCGTCATATTATTTTAGATGTTAAACACACGCAAATGGATAAAAAAACAGAGCTATTGCTTTACATGGCTGCTCGACGCCAACATCTA 
GTGGAAAAGGTACTCCCAGCTCTAGAAGAAGGGAAAATAGTCCTAATGGATCGTTTTATTGATAGTTCTGTTGCCTATCAGGGATCAGGAAGAGGA 
TTAGATAAGTCACATATAAAATGGCTTAATGACTATGCGACTGATAGTCATAAACCTGATTTAACTTTATATTTTGATGTTCCTTCTGAAGTAGGT 
TTAGAGCGTATTCAAAAAAGTGTTCAAAGGGAGGTAAATCGTCTAGATCTCGAGCAATTAGATATGCATCAACGCGTCCGTCAAGGTTACCTTGAA 
TTGGCGGATTCGGAGCCAAACCGCATTGTGACGATTGATGCCTCCCAACAGCTAGATGAAGTAATAGCTGAGACATTCTCTATTATTTTAGATCGT 

SEQ ID 2170 

MINFDRIWIINKGCTMKKGLMISFEGPDGAGKTTVLEAVLPLLREKLSQDILTTREPGGVTISEEIRHIILDVKHTQMDKKTELLLYMAARRQHL 
VEKVLPALEEGKIVLMDRFIDSSVAYQGSGRGLDKSHIKWLNDYATD8HKPDLTLYFDVPSEVGLERIQKSVQREVNRLDLEQLDMHQRVRQGYLE 
LADSEPNRIVTIDASQQLDEVIAETFSIILDRINQ 

SEQ ID 2171 

ATGCCAGTGCTTTTTAGCTCATTTTTTGATAAAATAGAACTACTAAAAAGTGAAGGAAATAAGATGATCACAGGAAAACTCATAACCGTTGAAGGT 
CCAGATGGCGCAGGGAAAACGACTGTTTTAGAGCAACTCATTCCACTGTTAAAACAAAAAGTGGCTCAGGATATCTTGACAACAAGAGAGCCTGGA 
GGTGTTGCCATTTCAGAACACATTAGAGAACTTATTTTAGACATCAACCATACTGCTATGGACCCTAAAACAGAACTCTTACTTTATATTGCGGCT 
' CGAAGGCAGCATTTGGTGGAAAAGGTACTACCAGCTCTTGAAGCAGGCCAGTTGGTTTTTATTGATCGTTTCATCGATAGTTCAGTAGCrTATCAA 
GGTGCGGGACGCGGTTTGATCAAAGCAGACATTCAGTGGCTCAACGAGTTCGCAACAGATGGTTTAGAGCCTGACTTGACCCTTTATTTTGATGTT 
CCTTCTGAAATTGGTTTAGCACGGATTAACGCGAACCAACAAAGAGAAGTCAATCGTTTAGATTTGGAAACAATAGAGATACATCAACGAGTACGA 
AAAGGATACCTAGCCTTAGCTAAGGAGCATCCAAAACGTATTGTCACAATTGATGCGACTAAACCATTGAAAGAAGTTGTCTCTGTGGCTTTGGAA 
CATGTCTTAGCCTTGCTTTTAGCC 

SEQ ID 2172 

MPVLFSSFFDKIELLKSEGNKMITGKLITVEGPDGAGKTTVLEQLIPLLKQKVAQDILTTREPGGVAISEHIRELILDINHTAMDPKTELLLYIAA 
RRQHLVEKVLPALEAGQLVFIDRFIDSSVAYQGAGRGLIKADIQWLNEFATDGLEPDLTLYFDVPSEIGLARINANQQREVNRLDLETIEIHQRVR 
KGYLALAKEHPKRIVTIDATKPLKEWSVALEHVLALLLA 

SEQ ID 2173 

ATGGATTTAAAGCGAACACAACCCAAATTGCTGGAAAAGTTTAATACTATTTTACAGTCAGATAGGATGAGTCATGCCTATCTTTTTTCGGGAAAT 
TTTGCAAGTCTAGATATGGCACTTTATTTAGCACAAAGTCAGTTCTGTGAAAAGCGCCAGAGTGGTTTACCATGTCAAGAGTGTAGAGCCTGTCGT 
TTAATCGCTAATGGGGAATTTTCAGATGTTAAAATCATAGAACCACAGGGGCAACTTATTAAGACAGAGACTATAAAAGAGCTGACTAAAGATTTT 
TCAAGATCAGGTTTCGAAGGGAAATCACAGGTCTTTATCATCAAAGArTGCGAAAAAATGCATGTCAATGCAGCCAACAGTCTTTTGAAATTTATT 
GAAGAACCTCAAAGTTCATCTTATGTCATCTTATTGACTAATGATGAAAACAATGTTTTGCCAACAATTAAGAGTAGAACGCAAATTTTTCGTTTT 
CCAAAACAATTGGACATGTTGGTTCATCAAGCTGAACAAGCAGGATT3CTAAAATCACAAGCTAGCTTATTAGCTCAAGTAGCAGACGATCCTAAA 
CATTTAGAAATATTGTTGACTAACAAAAAGTTATTAGATTACTTGAATTTAAGTCAACAGTTTGTGACGACTTTGGCAAAAGATAGGCAAACTGCT 
TATTTAGAAGTATCTCGCTTGACArCGCAAGTTGTAGATAAAAArGATCAGGCATrTGTTTTTCAATGGCTGACAATAArGCTGGCTAAAGAAGGC 
CAACTTTATGATTTAGAAAATACTTATAGAGCTCAGCAAATGTGGAAGAGCAATGTTAGTTTTCAAAATAGTTTAGAGTATATGGTGCTTTCT 

SEQ ID 2174 
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MDLKRTQPKLLEKPNTILQSDRMSHAYLFSGNFASLDMALYLAQSQFCEKRQSGLPCQECRACRLIANGEFSDVKIIEPQGQLIKTETIKELTKDF 
SRSGFEGKSQVFIIKDCEKMHVMAANSLIiKFIEEPQSSSYVILLTNDENNVLPTIKSRTQIFRFPKQLDMLVHQAEQAGIjLKSQASLLAQVADDPK 
HLEILLTNKKLLDyLNLSQQFVTTLAKDRQTAYLEVSRLTSQWDKlOQAFVFQVJLTIMLAKEGQLYDLENTyEAQQMBKSMVSFQNSLEYMVLS 

SEQ ID 2175 

ATGGATTTAGCGCAAAAAGCTCCTAACGTTTATCAAGCTTTTCAGACAATTTTAAAGAAAGACCGTCTGAATCATGCTTATCTTTTTTCGGGTGAT 
TTTGCTAATGAAGAAATGGCTCTTTTTTTAGCTAAGGTCATCTTTTGTGAACAGAAAAAGGATCAGACGCCCTGCGGGCATTGTCGCTCTTGTCAA 
TTGATTGAACAAGGAGATTTTGCCGATGTGACGGTATTGGAACCAACAGGGCAAGTGATTAAAACGGATGTGGTCAAAGAAATGATGGCTAACTTT 
TCTCAGACAGGATATGAAAACAAACGACAAGTTTTTATTATCAAAGATTGTGACAAAATGCATATCAATGCCGCTAATAGCTTGCTAAAATACATT 
GAGGAGCCTCAGGGAGAAGCTTACATATTTTTATTGACCAATGATGATAACAAAGTGCTTCCGACCATTAAAAGTCGGACACAGGTTTTTCAGTTT 
CCTAAAAACGAAGCCTATCTTTACCAATTGGCACAAGAAAAGGGATTATTAAACCATCAGGCTAAGCTAGTAGCCAAACTTGCCACAAACACCAGT 
CATCTAGAACGTCTGTTGCAAACGAGCAAGCTTTTAGAACTGATAACTCAAGCAGAGCGTTTTGTATCTATTTGGCTGAAAGATCAGrTGCAGGCA 
TATTTAGCGTTGAACCGTCTGGTACAGTTAGCAACTGAAAAAGAAGAACAAGATTTAGTTTTGACCCTTTTGACCTTGCTCTTGGCAAGAGAGCGT 
GCGCAAACGCCTTTGACACAATTGGAGGCTGTCTATCAGGCTAGGCTCATGTGGCAGAGCAATGTTAATTTTCAAAACACATTAGAATATATGGTG 
ATGTCAGAA 

SEQ ID 2176 

MDLAQKAPNVYQAFQTILKKDRLNHAYLFSGDFANEEMALFLAKVIFCEQKKDQTPCGHCRSCQLIEQGDFADVTVLEPTGQVIKTDWKEMMAHF 
SQTGYENKRQVFIIKDCDICMHINAANSLLKYIEEPQGEAYIFLLTNDDNKVLPTIKSRTQVFQFPKNEAYLYQLAQEKGLLNHQAKLVAKLATNTS 
HLERLLQTSKLLELITQAERFVSIWLKDQLQAYLALNRLVQLATEKEEQDLVLTLLTIjLLARERAQTPLTQLEAVYQARLMWQSNVKFQNTLEYMV 
MSE 

SEQ ID 2177 . . ' . 

AAATTATTGGAGGAGAATACTGTTCTACGCATTGAAAATGGTAAACTTCGTGAGCGTCTGAGCGTTATTGAAGCAGAAACAGAAACTGCAGTTAAA 
AATTCTAAACAAGGAAGAGAATTACTCGAAGGCATTTACAATGATGGCTTTCACATTTGTAATACTTTCTATGGTCAACGTCGTGAAAATGACGAA 
GAATGTGCTTTTTGTATTGAATTATTATATAGAGAT 

SEQ ID 2178 

MDKKDLFDAFDDFSQNLLVGLSEIETMKKQIQKLLEENTVLRIENGKLRERLSVIEAETETAVKNSKQGRELLEGIYNDGFHICNTFYGQRRENDE 
ECAFCIELLYRD 

SEQ ID 2179 

GTGAATAAAAAAGAATTATTCGATGCTTTTGATGGATTTTCCCAAAATTTAATGGTTACTTTAGCTGAAATTGAAGCCArGAAAAAACAAGTCCAA 
TCACTAGTAGAAGAAAACACGATTCTTCGCCTAGAAAATACAAAACTACGGGAACGTTTGAGTCACCTAGAACATGAAACGGTAGCTAAAAATCCT 
TCCAAACAAAGGAAGGATCACTTAGAGGGAATTTATGATGAAGGGTTTCATATCTGCAATTTTTTCTATGGACAACGTCGTGAAAATGATGAAGAA 
TGTATGTTTTGCAGAGAATTATTAGATAGAAAG 

SEQ ID 2180 

WKKELFDAFDGFSQNLMVTLAEIEAMKKQVQSLVEENTILRLENTKLRERLSHLEHETVAKNPSKQRKDHLEGIYDEGFHICNFFYGQRRENDEE 
CMFCRELLDRK 

SEQ ID 2181 

TTGATGGAAATGCAAGTTCAAAAAAGTTTTAAATCAAATATACATTACGGAACACTCTATCTAGTCCCAACTCCAATTGGTAATCTAGATGATATG 



ACTAAACAAATTAGTTTTCACGAACACAATGCTTACGATAAAATCTCTGGGTTAATTGATTTGTTAAAAGAAGGGAAATCTTTAGCCCAAGTATCT 
GATGCAGGAATGCCCTCTATTTCTGACCCAGGACATGACCTTGTCAAGGCTGCTATTGAAGGGGATATCCCAGTTGTATCTATACCAGGAGCTAGC 
GCTGGTATTACTGCTCTCATCGCTTCAGGTTTAGCTCCACAACCTCATATTTTTTATGGCTTCTTACCTCGTAAGAAAGGTCAACAAATAACTTTC 
TTTGAAACAAAGCAAGATTACCCTGAAACACAAATCTTTTATGAGTCACCGTTTCGAGTCTCTGATACGCTAAAACACATGAAAGAGATTTACGGA 
GATCGCCAAGTTGTTTTAGTACGCGAATTGACGAAACTCTATGAAGAGTATCAAAGAGGAACCATTAGTCAACTTTTAGAGCATATTGAAAAGGTC 
CCTCTCAAAGGTGAATGCTTAATTATTGTTGATGGTAAGAGAGATACCGAGCGAGTGAAAGACAGTAGCCAACAAGATCCACTAGTATTAGTAAAA 
GAATATATCGCTAATGGTGATAAAACTAATCAAGCGATAAAAAAAGTAGCAAAAGAATTTAATCTCAATAGACAAGAACTCTATGCTAGTTTCCAT 
GATTTA 

SEQ ID 2182 

MMEMQVQKSFKSNIHYGTLYLVPTPIGNLDDMTFRAIRILREVDFICAEDTRNTGLLLKHFDITTKQISFHEHNAYDKISGLIDLLKEGKSLAQVS 
DAGMPSISDPGHDLVKAAIEGDIPWSIPGASAGITALIASGLAPQPHIFYGFLPRKKGQQITFFETKQDYPETQIFYESPFRVSDTLKHMKEIYG 
DRQWLVRELTKLYEEYQRGTISQLLEHIEKVPLKGECLIIVDGKRDTSRVKESSQQDPLVLVKEYIANGDKTNQAIKKVAKEFNLNRQELYASFH 
DL 

SEQ ID 2183 

ATGCAGGTTCAAAAAAGTTTTAAAGACAAAAAAACAAGCGGAACCTTGTATTTGGTTCCAACCCCAATTGGCAATCTGCAGGACATGACCTTTAGA 
GCAGTGGCAACGTTAAAAGAGGTTGATTTTATTTGTGCAGAAGACACAAGAAACACAGGTCTTTTGCTAAAACACTTTGATATTGCTACCAAGCAA 
ATCAGCTTTCATGAGCACAACGCCTATGAGAAGATTCCTGATTTAATTGATTTATTAATATCAGGACGGTCACTAGCTCAGGTGTCTGATGCAGGA 
ATGCCATCGATTTCTGATCCTGGGCATGATTTGGTCAAGGCTGCTATTGATAGTGATATCGCAGTCGTTGCTTTACCAGGTGCCTCAGCAGGGATT 
ACAGCTTTGATTGCTAGTGGACTGGCTCCTCAACCCCATGTTTTTTATGGGTTTTTACCCAGAAAAGCAGGGCAACAAAAGGCTTTCTTTGAGGAC 
AAACACCATTACCCAGAGACACAAATGTTTTATGAATCACCCTATCGCATCAAAGATACCCTGACCAATATGTTGGCTTGTTATGGTGATCGTCAA 
GTGGTGCTTGTCAGAGAATTAACCAAGCTTTTTGAGGAGTACCAACGGGGGTCGATTTCAGAAATCTTGTCCTACCTTGAGGAAACACCCCTCAAA 
GGGGAGTGTCTGCTGATTGTGGCTGGAGCCCAAGCAGACAGTGAGGTTGAGCTGACAGCTGATGTTGACTTAGTGTCTCTAGTGCAAAAAGAAATT 
CAAGCAGGAGCCAAGCCAAATCAGGCTATTAAAACAATTGCTAAAGCTTACCAGGTAAATCGCCAAGAGCTTTACCAACAATTTCATGACTTA 

SEQ ID 2184 

MQVQKSFKDKKTSGTLYLVPTPIGNLQDMTFRAVATLKEVDFICAEDTRNTGLLLKHFDIATKQISFHEHNAYEKIPDIjIDLLISGRSLAQVSDAG 
MPSISDPGHDLVKAAIDSDIAWALPGASAGITALIASGLAPQPHVFYGFLPRKAGQQKAFFEDKHHYPETQMFYESPYKIKDTLTMMLACYGDRQ 
WLVRELTKLFEEYQRGSISEILSYLEETPLKGECLLIVAGAQADSEV3LTADVDLVSLVQKEIQAGAKPNQAIKTIAKAYQVNRQELYQQFHDL 

SEQ ID 2185 

ATGATTTTGAGGGAATTTTGTGCAGAGAATTTAACAGACTTAACCAGATTAGATAAAGCTATTATTTCACGTGTCGAGCTTTGTGATAACCTTGCT 
GTCGGAGGCACTACTCCTAGCTACGGTGTTATCAAAGAAGCTAATCAATATTTACATGAAAAAGGTATTAGTGTCGCTGTTATGATTCGTCCCCGT 



ATATTAACTTCAAATAATCATATTGATACTGAAGCCATTGAACAACTTCTACCTGCTACCCAAGGTTTGCCACTTGTTTTTCATATGGCATTTGAT 
GTTATCCCGAAATCTGACCAAAAAAAATCAATAGA'TCAATTAGTTGCTTTAGGCTTTACAAGGATTCTCCTACATGGTTCATCTAATGGCGAACCA 
ATTATAGAAAATATCAAACATATCAAAGCATTAGTTGAATATGCTAATAATCGTATTGAAATTATGGTTGGCGGCGGTGTGACTGCTGAAAACTAT 
CAATATATrrGCCAAGAAACTGGGGTTAAACAAGCCCATGGTACTAGAATAACTCAA 

SEQ ID 2186 
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MILREFCAENLTDLTRLDKJillSRVBLCDNLAVGGTTPSYC-VIKEAHOYT.HEKGISVAVMIRPRGGNFVYNDLELRIMEEDILRAVELESDALVLG 
ILTSNHHIDTEAIEQLLPATQGLPLVFHMAFDVIPKSDQKKSIDQLVALGFTRILLHGSSNGEPIIENIKHIKALVEyANNRIEIMVGGGVTAEHY 
QYI CQETGVKQAHGTRI TQ 

SEQ ID 2187 

ATGATTAAAGAATTTTGTGCTGAGAACCTCACACTACTGCCAACCCTTGATGCTGGTCAAATCAGTCGTGTGGAACTCTGTGATAACCTAGCTGTC 
GGAGGGACCACGCCATCTTATGGCGTCATCAAAGAAGCCTGTCAGCTCTTACACGATAAAAAGATTAGCGTAGCGACCATGATTCGACCTCGCGGT 
GGCGATTTTGTCTATAACGACCTCGAACTAAAAGCTATGGAAGAAGATATCTTAAAAGCTGTTGAAGCTGGCTCAGATGCGCTAGTCTTAGGCTTG 
CTGACCACAGAAAATCAACTGGATACCGACGCTATCGAGCAATTACTGCCTGCTACACAAGGCTTGCCACTGGTTTTCCACATGGCTTTTGACCGG 

ACAGACAATGTGGAACAGCTTAAAAGTCTTGTGACCTATGCCAATAAACGCATTGAAATCATGATTGGGGGAGGCATCACTGCTGAGAATTGCCAA 
AGCTTGAGTCAACTCACTGGAACGGCCATTGTTCACGG3ACTAAAATCATT 

SEQ ID 2188 

MIKEFCAENLTLLPTLDAGQISRVELCDNLAVGGTTPSYGVIKEACQLLHDKKISVATMIRPRGGDFVYNDLELKAMEEDILKAVEAGSDALVLGL 



ATGACAATTTATAATTTrTCTGCAGGTCCTGCAGTCTrACCAAAACCAGTGCTTGTAAAAGCCCAArCTGAACTCCrTAATTATCAAGGGTCTAGr 
ATGAGTGTTTTGGAGGTATCGCACCGCTCCAAAGAGTTTGATGATATTATCAAAGGTGCTGAGCGTTACTTAAGAGATTTGATGGGAATTGCGGAT 
AATTATAAAGTAATCTTTTTACAAGGTGGTGCATCCTTACAGTTTAGTATGATTCCCTTGAATATTGCCAGAGGGCGTAAAGCTTACTATCATGTT 

SEQ ID 2190 

MTIYNFSAGPAVLPKPVLVKAQSELLNYQGSSMSVLEVSHRSKEFDDIIKGAERYLRDLMGIPDNYKVIFLQGGASLQFSMIPLNIARGRKAYYHV 
AGSWGEKSLYRGCKTIKNNSF 

SEQ ID 2191 

ATGAAGCTAATAGAATTGGTTCAAAAGGAATTGTTTTTGATAGTTTTACAGCCTCTGTATAAGCTTTTTTCCCCCCACGAACCAGCAACA 

SEQ ID 2192 

MKLIELVQKELFLIVLQPLYKLFSPHEPAT 

SEQ ID 2193 

GTGACAACAAATAATACCATTGAAGGAACATCGCTTTATGATATTCCTAAAACTAATGAAGTGCCTGTTATTGCGGATATGTCTTCTAATATATTA 
GCTGTAAAATATAAAGTAGAAGATTTTGCAATG 
GATATGATTAATGAGGAACCAACTTTATCATCA 
ATTTACATTGCTAAATTAGTCTTTGAATGGGTGAAAAGTCTAGGTGGTGTTGATGCTATGGAAAAAGCTAATCGTGAAAAATCAGGACTTCTCTAT 
GATTATATTGATTCCTCAGAATTTTATAGTAATCCTGTCAGAGATAAAAAGAGTCGTTCTCTATGTAACATTCCTTTCATAACTATTAATAAAGAT 
TTAGATGAAAAATTTGTAAAGGAAGCGACAGAACGTGGATTTAAAAATATTAAAGGACATCGTTCGGTAGGTGGTATGAGAGCTAGCCTTTATAAT 
GCCTTTCCTAAACAAGGTGTCATCGAATTAATTGATTTTATGAAAACATTTGAAGCAGAAAATACA 

SEQ ID 2194 

MTTNNTIEGTSLYDIPKTNEVPVIADMSSNILAVKYKVEDFAMIYAGAQKNIGPAGVTWIIREDMINEEPTLSSMLDYKIQSDAGSLYNTPPAYS 
IYIAKLVFEWVKSLGGVDAMEKANREKSGLLYDYIDSSEFYSNPVRDKKSRSLCNIPFITINKDLDEKFVKEATERGFKNIKGHRSVGGMRASLYN 
AFPKQGVIELIDFMKTFEAENT 

SEQ ID 2195 

GTGGGTAATATAATGCAAATCAGATTAGCTTTTCCAAATGAAATTGACCAAATTATGCTTCTTATTGAGGAAGCGCGTGCCGAAATTGCTAAAACA 
GGAAGTGATCAATGGCAAAAAGAAGATGGATACCCTAATCGTAACGATATTATTGATGATATCTTGAACGGTTATGCTTGGGTTGGTATTGAAGAT 
GGGATGCTAGCGACTTATGCGGCTGTCATTGATGGTCATGAAGAGGTTTATGATGCTATTTATGAGGGAAAATGGCTCCATGATAACCATCGCTAT 
CTTACATTTCATCGTATTGCGATCTCAAATCAATTTCGTGGTAGAGGACTAGCACAGACATTCCTTCAAGGGTTAATTGAAGGTCATAAAGGACCT 
GATTTTCGTTGCGATACTCATGAAAAAAATGTCACTATGCAGCATATTCTAAATAAATTAGGCTATCAATATTGTGGTAAAGTACCTCTAGATGGG 
GTACGATTGGCTTATCAGAAGATAAAAGAAAAGGGAGAAACGAGCATCTATCGTGAGATTGATGAAAGAAATCCCATG 

SEQ ID 2196 

MGNIMQIRLAFPNEIDQIMLLIEEARAEIAKTGSDQWQKEDGYPNRNDIIDDILNGYAWVGIEDGMLATYAAVIDGHEEVYDAIYEGKWLHDHHRY 



rATTTTGGTCAATGATGACTAAAGAGATAACCTTAGTGAAAAAGAATGGT 

SEQ ID 2198 

MRLMKEIPCKKKRKGLFWSMMTKEITLVKKNGF 

SEQ ID 2199 

ATGGTTTTTAGTGTCAAAP.CATTTAATAATATTAATCAAATTGGTTTACAAGAGTTAGGGAATCGTTTCCAGATTGATGGGGATATGTCAGAAAAT 
CCTGATGCCTATATTATTCGTAGTCAAAATTTGCATAATCAGGATTTCCCAAGTAACCTCAAAGCTATTGCTAGGGCGGGTGCAGGAACAAATAAT 
ATTCCTATTGAAGAGGCAAGTGCACAGGGAATAGTCGTGTTTAATACCCCAGGTGCAAATGCTAATGCTGTAAAAGAAGCGGTCATTGCTGCCTTA 
TTACTTTCAGCTCGTGATTATTTAGGAGCTAACCGATGGGTTAATACTCTAACTG3AACAGATATTCCCAAACAAATTGAAGCAGGAAAGAAAGCT 

ACAGTTCTTGGTTATGATCCCTATGTTTCAATTGAAACAGCTTGGAATATTTCAAGCCATGTTCAAAGGGTTAAAGAGATTAAGGATATTTTTGAA 
ACTTGTGACTATATCACAATTCATGTTCCCTTAACAAATGAAACTAAGCATACTTTTGATGCGAAAGCTTTTTCAATCATGAAAAAAGGAACTACG 
ATTATCAACTTTGCTCGTGCAGAATTAGTCAATAACCAAGAGCTATTTGAAGCGATAGAAACTGGTGTTGTCAAGCGCTATATTACTGATTTTGGA 
GACAAAGAATTATTAAACCAAAAAGGAATTACAGTCTTTCCTCATGTAGGCGGATCAACAGATGAGGCAGAGCTAAATTGTGCTATTATGGCAAGT 
CAAACCATTCGTTGTTTTATGGAGACAGGAGAAATCACTAATTCAGTTAATTTCCCCAATGTACATCAAATTCAAACCGCACCATTTCGTATTACT 
TTAATTAACAAGAATGTTCCTAACATTGTGGCTAAAATTTCAACTGCTGTATCAGAGTTAGGTATAAATATTGATAACATTATTAACCGTTCAAAG 
GGTGACTACGCCTACACACTAATAGATTTAGATGAAACGGATAATAACAAGATTTCTACTTTAATTGAAGAATTTGAAGGTGATGAGAATATCGTC 
CGTGTACGTTTAATTGCAAAACAACAA 

SEQ ID 2200 

MVFSVKTFNNINQIGLQELGNRFQIDGDMSENPDAYIIRSQI.I HMQDFI INLI i 1 ARP. 37.3TNITIPIEEASAQGIWFNTPGANANAVKEAVIAAL 
LLSARDYLGANRWVNTLTGTDIPKQIEAGKKAFAGNEIAGKKLGVIGLGAIGARIANDARRLGMTVLGYDPYVSIETAWNISSHVQRVKEIKDIFE 
TCDYITIHVPLTNETKHTFDAKAFSIMKKGTTIINFARAELWNQELFEAIETGWKRYITDFGDKELLNQKGITVFPHVGGSTDEAELNCAIMAS 
QTIRCFMETGEITNSVNFPNVHQIQTAPFRITLINKNVPNIVAKISTAVSELGINIDNIINRSKGDYAYTLIDLDETDNNKISTLIEEFEGDENIV 
RVRLIAKQQ 

SEQ ID 2201 
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ATGTTATATCAAGAATTCTATCAGTCCCCTCTTGGAGAAATTCGCCTTCTAGCAGACAATCTAGGTTTATCAGGGCTTTATTTTGTTGGGCAAAAA 
TATGATATGCTAGCAGTCAACCAAGAGGAAATTGTTAATATGTCAAATTCCTATACTTTACTTGGTAAGAAGTGGTTAGATGCTTATTTTTCACAG 
CAAAATTTACCTAGTATTCCATTATCATTGAGAGGGACAGCATTTCAGACGAGAGTATGGCAGGAATTACAGAAAATCCCTTTTGGAGATACCAAA 
ACTTATGGAGAATTAGCGAAAGAGCTAAATTGTCAATCTGCACAGGCTGTTGGAGGAGCAATAGGTAAAAATTCTATTTCTCTAATTATACCTTGT 
CACCGTGTTTTAGGAAGATATGGTCAATTAACTGGTTATGCTGGTGGCTTAGAAAGAAAATCTTGGTTATTAGAATACGAAAAGGAGAAA 

SEQ ID 2202 

MLYQEPYQSPLGEIELLADNLGLSGLYPVGQKYDMLAVNQEEIWMSNSYTLLGKKWLDAYFSQQNLPSIPLSLRGTAFQTRVWQELQKIEFGDTK 
TYGELAKELNCQSAQAVGGAIGKNS I SLI I PCHRVLGRYGQLTGYAGGLERKSWLLEYEKEK 

SEQ ID 2203 

ATGTATACGTTTTATGAATACCCCAAATGTACCACTTGTCGTTCAGCAAAAAAAGAGTTAACTGAACTCGGCTTGACTTTTGAAGCGATTGATATA 
AAAAGCAATCCTCCCAAAGTTTCGTTATTAAAAGAATTGTTAGAGAATTCGCCTTATGACCTTAAAAAGTTTTTCAATACTTCAGGAAATTCTTAC 
AGAGAATTAGGCTTAAAAGATAAATTTGATGATTTAACTCTTGACCAAGCTTTGGACTTATTGGCATCGGATGGAATGCTTATTAAGCGTCCATTG 
CTAGTTAAAGATAATAAAATTCTTCAGATTGGCTACCGTACTAAGTATAAAGACCTCAACTTAGTA 

SEQ ID 2204 

MYTFYEYPKCTTCRSAKKELTELGLTFEAIDIKSNPPKVSLLKELLENSPYDLKKFFNTSGNSYRELGLKDKFDDLTLDQALDLLASDGMLIKRPL 
LVKDNKILQIGYRTKYKDIiNLV 

SEQ ID 2205 

ATGGCTGAATTAAAGCAACTGGTTAGTGACTTTGAAGCCATTGACATCAAAGCTAATCCACCCAAAGCTCAGGACCTCAAACATTGGATGGAAACA 
TCTGGTTATACCATCAAAAATTTCTTTAATACCAGTGGTAACAGCTACCGCGAATTGGGACTTAAAGATAAAATAGACCAGCTTAGCCTTGATAAA 
GCTGCTGAACTTTTAGCCACAGATGGTATGTTGATTAAACGGCCTATTTTGATTAAGGACGGTAACGTCTTACAAGTTGGCTATCGCAAGCCATAT 
CAAGAGTTGGATTTAGGA 

SEQ ID. 2206 

MAELKQLVSDFEAIDIKANPPKAQDLKHWMETSGYTIKNFFNTSGNS YRELGLKDKIDQLSLDKAAELLATDGMLIKRPILIKDGNVLQVGYRKPY 
QELDLG 

SEQ ID 2207 

ATGAAACTCATTTCATGGAATATTGATTCCCTCAATGCGGCATTAACAAGTGAATCAACACGTGCTTTAATGTCACGCCAAGTTATTGATACTTTA 
GTTGCTGAAGATGCCGACATCATTGCGATTCAAGAAACTAAACTGTCTGCCAAAGGACCTACTAAAAAACATTTGGAAGTACTTGAAACTTACTTC 
CCAGAATATGATTTGGTTTGGCGATCATCAGTCGAACCTGCTCGTAAGGGCTATGCTGGTACAATGTTCTTATATCGTAAAGGGTTAAATCCTATT 
GTTAGCTTCCCTGAAATCGATGCTCCTACTACAATGGATAATGAAGGTCGCATTATTACTCTCGAATTGGAAAACTGCTATATCACACAGGTCTAT 
ACTCCAAATGCAGGTGATGGCCTAAAGCGCTTAGCTGACCGTCAAATATGGGATATTAAATATGCTGAGTATTTAGCAACATTGGATAGTCAAAAA 
CCTGTTCTAGCAACAGGTGACTATAACGTAGCCCACAAGGAAATAGACCTAGCTAATCCTAGCAGTAATCGTCGTTCTGCTGGATTCACAGCTGAA 
GAGCGCCAAGGCTTTACAAATCTACTAGCCAAAGGTTTTACAGATACTTTTCGTTACCTTCATGGCGATGTTCCAAATGTTTATAGCTGGTGGGCA 

ATGATTCATTCT i T ^ C C AATTATTTTGGAG ATTGAACTA 

SEQ ID 2208 

MKLISWNIDSLNAALTSESTRALMSRQVIDTLVAEDADIIAIQETKLSAKGPTKKHLEVLETYFPEYDLWRSSVEPARKGYAGTMFLYRKGLNPI 
VSFPEIDAPTTMDNEGRIITLELENCYITQVYTPNAGDGLKRLADRQIWDIKYAEYLATLDSQKPVLATGDYNVAHKEIDLANPSSNRRSAGFTAE 
ERQGFTNLLAKGFTDTFRYLHGDVPNVYSWWAQRSRTSKINNTGWRIDYWLTSNRVADKITKSEMIHSGDRQDHTPIILEIEL 

SF.Q ID 2209 

ATGAAACTGATTTCATGGAACATTGATTCCTTAAATGCTGCTCTCACAGGAGAGTCCCCTCGTGCGCTTTTATCACGCGCTGTTTTAGACACTTTA 
GTCGCTCAAGATGCGGATATTATTGCCATCCAAGAAACTAAATTATCTGCTAAGGGGCCTACCAAAAAACATATCGAGACCCTACTTAGTTACTTT 
CCAAACTATTTGCATGTGTGGCGTTCTTCAGTTGAGCCTGCTAGGAAAGGCTATGCTGGCACCATGTTCCTGTACAAAAACACGTTAAACCCTGTC 
ATTACTTTTCCAGAAATTGGTGCCCCAACAACAATGGATGCTGAGGGCCGTATCATTACCCTAGAATTTGAAGACTTTTTCGTCACACAGGTTTAC 
ACGCCTAATGCTGGTGATGGCCTTAGACGTTTAGATGACCGTCAAATTTGGGACCACAAATACGCTGATTATTTGACTGAACTGGATGCTCAAAAG 
CCTGTTTTGGCTACGGGAGATTACAACGTTGCCCATAAAGAGATTGATTTGGCAAATCCAAACAGCAATCGACGTTCTCCTGGTTTTACCGACGAA 
GAACGTCAAGGCTTTACTAACCTATTAGCAAGAGGCTTTACAGATACTTTTCGTCACGTGCACGGCGATATTCCTCATGTTTATACCTGGTGGGCA 
CAACGTAGCAAAACCAGCAAAATCAATAATACCGGTTGGAGAATTGACTATTGGCTAGCTTCAAACCGACTTGTGGATAAGGTTAAGCGTTCTGAA 
ATGATTTCTTCTGGGGAACGCCAAGACCATACGCCAATTTTACTAGATATTGATCTC 

SEQ ID 2210 

MKLISWNIDSLNAALTGESPRALLSRAVLDTLVAQDADIIAIQETKLSAKGPTKKHIETLLSYFPNYLHVWRSSVEPARKGYAGTMFLYKNTLNPV 
ITFPEIGAPTTMDAEGRIITLEFEDFFVTQVYTPNAGDGLRRLDDRQIWDHKYADYLTELDAQKPVLATGDYNVAHKEIDLANPHSNRRSPGFTDE 
ERQGFTNLLARGFTDTFRHVHGDIPHVYTWWAQRSKTSKIN1ITGWRIDYKLASKRLVDKVKRSEMISSGERQDHTPILLDIDL 

SEQ ID 2211 

TTGTTGGCTTCTTTATTTATCGTCCGTTTGTCAAAATCGCTTTCGCTAAGGAGGAGCAATATGAAAAAATTACTTAGATGGCTTCCTCCTGTACTT 
TTCATTATTATCCTTATAGGAATGACTATCTTAGGTAAGTCCTATATCAATAAAGTAACAGCTCACAAAATAAAACTCTATAACTCTCGAATGACT 
CCTACTATTTTAATTCCAGGATCCAGTGCTACTCAAGAACGATTTAACAGCATGTTAGCACAGCTCAACCAAATGGGAGAAAAACATAGCGTTTTA 
AAGTTAACTGTCAAAAAAGACAATAGCATTATCTACAATGGACAAATTAGCGGCAATGACCACAAACCCTACATTGTCATTGGATTTGAAAATAAT 
GAAGATGGTTATAGTAACATCAAAAAACAAACAAAATGGCTACAGATTGCTATGAATGATCTTCAGAAGAAATATAAATTTAAACGTTTTAACGCT 
ATCGGTCATTCAAATGGTGGCTTATCATGGACTATTTTCCTAGAAGATTATTACGACTCTGATGAATTTGATATGAAATCATTGTTAACAATGGGA 
ACACCTTTTAACTTTGAAGAAAGTAACACCTCAAATCATACTCAAATGCTTAAAGATTTAATCAGTAATAAAGGAAATATTCCATCAAGTCTCATG 
GTATACAATTTGGCAGGAACTAATTCATATGATGGTGATAAAATTGTTCCATTTGCTAGTGTGGAGACTGGTAAATATATTTTCCAAGAAACCGCT 
AAACACTATACCCAACTAACAGTAACTGGTAATAATGCTACACATTCTGACTTGCCTGATAATCCTGAAGTTATCCAATATGTCGCAGAAAAAATT 
CTTAAAAATGAGAAAGGTAAATTACCAAAACCTCAC 

SEQ ID 2212 

MLASLFIVRLSKSLSBRRSNMKKLLRWLPPVLFIIILIGMTILGKSYINKVTAHKIKLYNSRMTPTILIPGSSATQERFNSMIiAQLNQMGEKHSVL 
KLTVKKDNSIIYNGQISGNDHKPYIVIGFENKEDGYSNIKKQTKWLQIAMNDLQKKYKFKRFHAIGHSNGGLSWTIFLEDYYDSDEFDMKSLLTMG 
• TP.FHFEESNTSNHTQMLKDLISNKGNIPSSLMVYNIaAGTNSYDGDKIVPFASVETGKYIFQETAKHYTQLTVTGNNATHSDLPDNPEVIQYVAEKI 
LKNEKGKLPKPH 

SEQ ID 2213 

ATGCACAGCACTATTTATAAATGTCATCATTGCCGTTATCTAATTTATAAAAGTTTTAAAGATATCTTTCCTTTTGCTCTCATTTTTTCTTGGATT 
GAAATCCTTCAAAAACTCGTTATATCAGATGATTCTTTTTTAGCTCAAACAACAAAGTCCAGTATTTATAAAAACGAGTGGTTATATACGGTTTCC 
AATACTCTTTATGATTTATCTCATTTACTAATCTACTTTATGGCTAGTTATTTTGTGGCTAGTTTAGTATGGAGAGACTTATCTAACCAAACTAAA 
GAAAGTTTTTCTGCAAGTTTACTTGGCTTTGCCACTGTTTGGTTGCTTCTAACTTCAGTTGTTCCAGGTACAGATTATCACTATCCTAGCCAACCC 
ATTTGGCTTATGCTGGCTTTGATTTCGTATCTTTTTATCTTCTTAACTCGACTGCTTCAAAATCGACATCATATTTTCCAGTATAGTATGTTAGCT 
ATACTACTATTAATCTCTTCTATTTTGTCACATATCTTATATCGTTATCCTAATATTGATTTAGAATACCTTATACAAAATCACTTTTCTCAATGG 
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CTGGGTGATGGGCCACATCAATTAATTCCTATTATGCTTTGGTCTATCTTAGCTATTTT'I 
TTTCGTCCTTAC 

ACTGTTAAAAATAGCTTTGCTATGTTTGGCGGTATTGGAATCCTATTATCCTTATTTTTAGCAGTTTTATATGAAAGTAGAAAACTACAATCGAAG 
AATTACTATAAATTGACATTACTGACCTTAACTCCTCTTATTTTTGATCAAAATTTACCATTTTTAGTAGGTCTACCTGTCATTTTACAACCAATA 
TTATTCATTCCGATGGTATTAACAACTATCTTTGCAGAGGCTTTTGGAGCTCTTATGCTCTACCTAAAATTTGTCGACCCTGCAGTTTATACTGTC 
CCAAGTGGTACACCTAGTCTACTATTTGGCTTTCTTGCTTCAAATGGGGATTGGCGTTACCTTCCAGTCACTGCAATTATTCTAGTTGTTGGCTTC 
TTTATTTATCGTCCGTTTGTCAAAATCGCTTTCGCTAAGGAGGAGCAATATGAAAAAATTACT 

SEQID2214 

MHSTIYKCHHCRYIjIYKSFKDIPPFALIFSWIEILQKLVISDDSFIiAQTTKSSIYKNEWLYTVSNTLYDLSHLLIYFMASYFVASLVWRDLSNQTK 
ESFSASLLGFATVWLLLTSWPGTDYHYPSQPIWLMLALISYLFIFLTRLLQNRHHIFQYSMLAILLLISSILSHILYRYPNIDLEYLIQHHFSQW 
LGDGPHQLIPIMLWSILAIFLTLSGLFVPDILFRPYSYFSWSEKLNAALSQHTDKIPYLYTFYTVKNSFAMFGGIGILLSLFLAVLYESRKLQSK 
NYYKLTLLTLTPLIFDQNLPFLVGLPVILQPILFIPMVLTTIFAEAFGALMLYLKFVDPAVYTVPSGTPSLLFGFLASNGDWRYLPVTAIILWGF 
FIYRPFVKIAFAKEEQYEKIT 

SEQID2215 

ATGGCAAAAATGAATATGCAAAACATCATCAAGCCAATCATGACATTTGTGAATATGCGCGGCATCATTGCCTTAAAAGACGGTATGTTAGCCATT 
TTACCTTTGACCGTTGTGGGGAGTCTTTTCCTGATTGCTGGGCAGATTCCTTTCCAAGGGGTTAATGATGCCATTGCTAGTGTGTTTGGTGCTGAC 
TGGACAGAACCCTTTATGCAGGTTTACCATGGAACATTTGCTATTATGGGGTTGATTTCCTGTTTTGCAATTGGCTATTCTTATGCTAAAAACTCA 
GGTGTTGAACCTCTCCCTTCAGGGGTTCTATCCTTGTCAGCCTTCTTTATTrrATTGAGATCATCTTATGTTCCAGCAGAAGGTGAAGCTATTGGA 
GATGCTATCAGTAAGGTTTGGTTTGGTGGTCAAGGGATTATTGGTGCTATTGTGATTGGTTTAACGGTCGGAGCTGTTTACACAACATTTATCCGT 
CGTCATATCGTCATTAAAATGCCAGATCAAGTGCCACAAGCCATCGCCAAACAGTTTGAAGCCATGATTCCAGCCTTTGTGATCTTTACCTTGTCA 
ATGCTTGTGTATATTATTGCCAAGTCAGTAACAGGTGGTGGCACCTTTATTGAAATGATTTATGATGTCATTCAGGTACCGCTGCAAGGGTTAACG 



GCTCTTCTCTTATCAAATCTAGATGCCAATAAGGCCTTGATGGCAGCAGGTGAGTTATCCCTAGACAAGGGTGCCCATATTGTAACCCAACAATTT 
TTAGACTCTTTCTTGATTCTATCAGGTTCTGGCATTACCTTTGGTTTAGTGGTAGCTATGATCTTTGCGGCTAAATCCAAACAATACAAGGCTTTA 
GGCAAGGTTGCAGCCTTCCCAGCCCTCTTTAATGTTAATGAACCAGTCGTCTTTGGTTTTCCAATTGTGATGAATCCAGTCATGTTCTTGCCATTT 

CCAGCCATTATCTCAGGGTTCATGGTTGGTGGCTGGCAAGGAGCTATTGTGC? 
TTTAAAATCCAAGATAATATGGCTTATCAAAATGAACAAGCTAGTGAAGAGTCA 

SEQID2216 

MAKMNMQNIIKPIMTFWMRGIIALKDGMLAILPLTWGSLFLIAGOIPFQGVNDAIASVFGADWTEPFMQVYHGTFAIMGLISCFAIGYSYAKNS 
GVEPLPSGVLSLSAFFILLRSSYVPAEGEAIGDAISKVWFGGQGIIGAIVIGLTVGAVYTTFIRRHIVIKMPDQVPQAIAKQFEAMIPAFVIFT1S 
MLVYIIAKSVTGGGTFIEMIYDVIQVPLQGLTGSLYGALGIAFFISFLWWFGVHGQSWNGIVTALLLSKLDANKALMAAGELSLDKGAHIVTQQF 
LDSFLILSGSGITFGLWAMIFAAKSKQYKALGKVAAFPALFNWEPWFQFPIVMNPVMFLPFILVPVLAALTVYGAIAIGFMQPFAGVTljPWGT 
PAIISGFMVGGWQGAIVQILILIMSTLVYFPFFKIQDNMAYQNEQASEES 

SEQID 2217 

TTGCTTAATAATTTATTTAGAACTGTTAGGCTAGCTAGTGCTAATATTAATACTATTTTAAACCAATCTATTAGAAAAAAAGTGCTGAGCAAGATT 



SEQID 2218 

MLNNLFRTVRLASANINTILNQSIRKKVLSKIAQSYFCL? 

SEQID 2219 

TTGTTTGCCATAAAGTTAGAGGAAAATATGTCTAAAAAGTCTCACCGTCAATATCAAATATATGAAGGGCTCAGGTGTGCGGTTGCACTCTGTTTT 
ATTTCAGGTrATATCAATGCTTTTAC 
AGTAATAAGCATTATAGTCAAGCGCT 

TTTACTGTGGCAGGACTAGCCTTCTTTGCTTCAATACAAGTAGATACCTTTAAATCGCTCAGAGGAGCACCTTATGCTAATATGATGATGACTGGT 
AATATCAAGAATGCTGCTTATTTATTAACAAAGGGACTTTACGAAAAAAATTCTGATATTTTCTTAATTGCTAGAAATACGATTATTATTATTGGA 
GGATTTATCTTTGGTGTTGTTTGCTCGACTTATTTTTCAAGTAAACTGGGCGAATGGAGCTTATCATTAATATTAATTCCTCTTTTATATGTCAAC 
TTGCTGTTAGGCCATGAATTTTATAACCTACAAGTAGAAAGGCACTCC 

SEQ ID 2220 

MFAIKLEENMSKKSHRQYQIYEGLRCAVALCFISGYINAFTYVTQGKRFAGVQTGNLLSFAIHLSNKHYSQALAFLLPIMVFMLGQSFTYFMNRWA 
NKHQLHWYLLSSFALTQVAIVTIILTPFLPSSFTVAGLAFFASIQVDTFKSLRGAPYANMMMTGNIKNAAYLLTKGLYEKHSDIFLIARNTIIIIG 
GFIFGWCSTYFSSKLGEWSLSLILIPLLYVMLLLGHEFYNI.QVERHS 

SEQ ID 2221 

ATGTCAAAAAAGAAACGAAAACACTATCAGGTTTATGAGGGATTACGCTGTGCTATGACGCTTTGTTTTATCAGTGGCTATGTCAATGCCTTTACC 
TATATGACCCAAGGAAAACGTTTTGCAGGTGTTCAGACAGGCAACC7TTTGTCATTTGCCATTCGCTTGTCAGAACAGCAACTGAAGGAGGCACTG 
CAATTTTTACTTCCCATGATCGTTTTTATGCTTGGGCAGTCCTTTACTTATTTCATGCACCGCTGGGCCACTAAAAAAGGGCTCCACTGGTACTTA 
TTATCAAGTGTTATCTTAACAGGGATTGCTTTTGGAACGGCCCTATTCACGCCTTTTCTTCCTTCCAATGTTACGGTAGCAGCTTTAGCCTTTTTT 
GCCTCTATTCAGGTTGATACGTTTAAAACCTTACGAGGAGCTAGCTATGCTAATGTGATGATGACAGGAAATATCAAAAATGCCGCCTATTTACTA 
ACCAAAGGCTTGTACGAAAAAAATCACGAACTAACACATATCC-GACGCAACACCTTAATAGTCATCTTGGCTTTTGCTGTTGGGGTGGTTTGTTCG 
ACGTTGCTTTGCATAGCTTATGGCGAGTATGCTTTGATGCCTATTTTAATGCCTTTACTCTATGTCAATTACCTGTTGGCTCAGGAATTTTATCAC 
ATTCAAACCAAAATCAAACCGATTAAAAGAACT 

SEQ ID 2222 

MSKKKRKHYQVYEGLRCAMTLCFISGYVNAFTYMTQGKRFAGVQTGNLL3FAIRLSEQQLKEALQFLLPMIVFMLGQSFTYFMHRWATKKGLHWYL 
LSSVILTGIAFGTALFTPFLPS1WTVAALAFFASIQVDTFKTLRGASYANVMKTGNIKNAAYLLTKGLYEKNHELTHIGRNTLIVILAFAVGVVCS 
TLLC I AYGE YALMP I LMPLLYVNYLLAQE FYH I QTKI KPIKRT 

SEQ ID 2223 

ATGGTTAATACAAAAACACTTCTCCCCTACAAAACTATGCCGGTTTGGACTGCACAGTCTATTCCAAAGGCATTTTTAGAAAAGCATAATACTAAG 
GAAGGCACCTGGGCAAAACTAACCATTCTAAGTGGTTCTTTAGTATTTTACCAGTTATCTCCTGATGGAGAGGAAATCTCGCGGCATATTTTTGAT 
GCTAGTAGTGATATTCCTTTTGTTGATCCACAAGTCTGGCATAAAGTTTCGCCGAATAGTCCAGACTTAAGTTGCTATCTAACTTTTTACTGCCAA 
AAAGAAGATTACTTCCATAAAAAATATGGTCTCACGCGCACACATTCTGAGGTTATCGCCAGTGCACCTCTCTTATCTGAGAAGAGTAATATATTA 
GACCTTGGGTGTGGTCAAGGGCGAAACTCACTTTATTTATCGCTGCTGGGACATCAAGTGACTTCTGTCGATTCAAACGGACAGAGCCTTGTAGCT 
TTAGAAAATATGGCATTAGAAGAAGAGCTTCCTTACAATATAAAAAGGTATGATATTAATACTGCTGCTATTGAAGGGCACTATGATTTTATTTTA 
TCAACTGTGGTATTTATGTTTTTAAATCCCGACTGCATTTCTGATATTATTTTACAAATGCAATCACATACTCAGATTGGAGGATACAATCTTATC 
GTTTCTGCTATGGATACCGCTGAAAATCCTTGCCCGCTTCCATTCCCTTTTACCTTCAAAGAAGGACAATTGAAATCTTATTACAATGACTGGGAA 
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ATCATCAAATATAATGAAAATTTaGGTGAATTGCACAGGGTGGATGAAAACGGTAATCGCTTAAAATTACAGTTTGCGACTTTATTAGCTCGAAAA 

SEQ ID 2224 

MVNTKTLLPYKTMPVWTAQSIPKAFLEKHNTKEGTWAKLTILSGSLVFYQLSPDGEEISRHIFDASSDIPFVDPQWHKVSPNSPDLSCYLTFYCQ 
KEDYFHKKYGLTRTHSEVIASAPLLSEKSKILDLGCGQGRNSLYLSLLGHQVTSVDSNGQSLVALBNMALEEELPYHIKRYDINTAAIEGHYDFIL 
STWFMFLIfPDCISDIILQMQSHTQIGGYNLIVSAMDTAENPCPLPFPFTFKEGQLKSYYMDWEIIKYNENBGELHRVDElIGNRLKLQFATLLARK 

SEQ ID 2225 

ATGTATCATGATAAAAAACACCTCTCATTAGGGTGGCTTATAGGAGAAATCATGACAGAAAAAAAATCATTTTACATTACTACCCCAATTTATTAC 
CCATCAGGTAAATTGCACATCGGTTCTGCCTATACAACGATA3CATGTGATGTTTTGGCACGTTACAAACGCATGATGGGCTTTGATGTTCAGTAT 
TTGACTGGTCTTGATGAGCATGGTCAGAAAATTGAACAAAAG3CTGAAGAAGCAGC-CATTACACCACAGGAATATGTTGATGGCATGGCTGAAAGT 
GTCAAAACATTATGGGAACTTTTAGATATTTCCTATGACAAATTCATCCGTACAACAGATACTTACCATGAAGAAGCGGTTGCTAAAATTTTTGAA 
CAATTGTTGGCACAAGGGGACATCTATCTTGGTGAGTATACCGGATGGTATTCTGTTTCAGATGAAGAATTTTTTACTGAAAGCCAATTAGCAGAA 
GTTTATCGTGACGAAAACGGTAATATGATTGGTGGTGTTGCGCCATCTGGTCATGAAGTTGAAAAAGTTTCTGAAGAATCTTATTTCTTCCGCATG 
AGCAAATATGCAGATCGTTTAAAAGCGTACTACGCTGAGCATCCAGAATTTATTCAGCCAGATGGTCGTATGAATGAAATGCTTAAAAACTTTATA 
GAACCAGGTTTAGAAGATTTAGCAGTGTCTCGTACAACTTACACATGGGGAGTTCAGGTACCATCAAATCCAAAACATGTTATTTATGTCTGGATT 
GATGCTTTGATGAACTATATTTCTGCTCTTGGTTATGGTTGGTCTGACGATCTCAGTCAATATCATAAATTTTGGCCAGCAGACATTCATATGATT 
GGTAAAGATATTCTTCGTTTCCACTCTATTTATTGGCCTATCATGTTGATGGCGCTGGATTTGCCATTACCAAAACGTCTAGTTGCTCATGGTTGG 
TTTGTGATGCAAGATGGTAAAATGTCTAAATCAAAAGGGAATGTCGTTTATCCAGAAATGTTAGTAGAGCGTTTTGGTCTTGATCCACTCCGTTAT 
TATCTCATGCGTTCATTGCCTGTTGGTTCAGACGGAACTTTTACGCCAGAAGATTATGTTGGACGTATTAACTATGAACTTGCTAATGATTTAGGA 
AACCTTCTCAACCGCACTATTGCTATGGTTAACAAGTATTTCGATGGAGAAGTACCAAGGTTTGCTGTTGCAACTGACTTTGATGCCGATTTAGCT 
TCTGTTGCGACAGATAGTATTGAAAACTATCATAAACAAATGGAAGCGGTGGATTTCCCACGTGCCCTTGAAGCTGTATGGAATCTTATTTCACGA 
ACTAACAAATATATTGATGAAACAGCACCGTGGGTACTTGCAAAAGACGAAACAGATCGTGATAAGTTAGCAGCTGTAATGAGTCATTTAGTTGCT 
AGTCTACGTGTTGTTGCTCACCTCATTCAACCGTTCATGATGGAAACTTCCGATGCCATTATGGAACAACTTGGTTTAGGGGCAACATTCGATCTT 
GAAAAATTGACTTTTGCTGATCTACCAGAAGGTGTTCGAGTTGTTGCAAAAGGTTCACCAATTTTCCCAAGGTTGGATATGGAAGACGAAATTACT 
TATATCAAAGAACAAATGAATGCTGGAAAAGCACCAGTGGAAAAGGAGTGGGTTCCTGAAGAAGTTGAATTGACATCAAGCAAAGGTCAAATCAAG 
TTTGAGGATTTTGACGCTGTTGAAATCCGCGTTGCAGAAGTAATTGAAGTTGAGAAAGTGGAAGGTTCTGATAAACTTCTTCGTTTCCGTCTAGAT 
GCTGGTGATGAGGGCCATCGTCAAATCTTATCAGGGATTGCAAAATTTTACCCAAATGAACAAGAGTTAGTAGGGAAAAAACTCCAAATTGTTGCT 
AACCTCAAACCACGTAAAATGATGAAAAAATATGTCAGTCAAGGCATGATTCTCTCAGCAGAACATGATGGTAAATTGACAGTGTTGACGGTCGAT 
TCAGCAGTGGCAAATGGATCAATTATTGGT 

SEQ ID 2226 . . 

MYHDKKHT.SI.GWLIGEIMTEKKSFYITTPIYYPSGKLHIGSAYTTIACDVLARYKRMMGFDVQYLTC-LDEHGQKIQQKAEEAGITPQEYVDGMAES 
VKTLWELLDISYDKFIRTTDTYHEEAVAKIFEQLLAQGDIYLGEYTGWYSVSDEEFFTESQLAEVYRDENGNMIGGVAPSGHEVEKVSEESYFFRM 
I YA rLmrYAEHPEFIQPDGRMNEMLKNFIEPGLEDLAVSRTTYTWGVQVPSNPKHVIYVWIDAIMMYISALGYGWRnnT.q^j if I 7PADIHMJ 
GKDILRFHSIYWPIMLMALDLPLPKRLVAHGWFVMQDGKMSKSKGNVVYPEMLVKKFGLDPLRYYLMRSLPVGSDGTFTPEDYVGRINYELANDLG 
NLLNRTIAMVNKYFDGEVPRFAVATDFDADI,ASVATDSIENYHKQKEAVDFPRALEAWJNLISRTNKYIDETAPWVLAKDETDRDKLAAVMSHLVA 
SLRWAHLIQPFMMETSDAIMEQLGLGATFDLEKLTFADLP3GVRWAKGSPIFPRLDMEDEITYIKEQMNAGKAPVEKEWVPEEVELTSSKGQIK 
FEDFDAVEIRVAEVIEVEKVEGSDKLLRFRLDAGDEGIIRQILSGIAKFYPNEQELVGKKLQIVANLKPRKMMKKYVSQGMILSAEHDGKLTVLTVD 
SAVANGSIIG 

SEQ ID 2227 

ATGATGAAAAAACCATTTTACATTACGACACCCATTTATTACCCATCTGGGAAATTACACATTGGTTCTGCCTATACAACTATTGCTTGTGATGTC 
TTGGCACGCTACAAGCGCCTGATGGGCCATGAGGTCTTTTACCTCACAGGACTAGATGAACACGGACAAAAGATTCAAACCAAGGCAAAAGAAGCT 
GGTATTACACCTCAAACCTACGTTGATAACATGGCAAAGGATGTCAAAGCCCTTTGGCAATTGCTAGATATTTCCTATGACACATTTATCCGGACA 
ACGGACGATTACCACGAAGAGGTCGTTGCTGCTGTCTTTGAAAAATTGCTGGCGCAAGATGACATTTACCTTGGCGAATACTCTGGTTGGTATTCT 
GTCTCTGATGAGGAATTTTTCACTGAAAGCCAATTAAAAGAAGTCTTTAGAGATGAAGACGGTCAGGTTATTGGAGGGATTGCCCCATCAGGTCAT 
GAGGTCGAGTGGGTCTCTGAAGAATCCTACTTCCTACGCCTTAGCAAATACGATGATCGTCTTGTGGCCTTCTTTAAAGAGCGACCTGACTTTATC 
CAACCAGATGGTCGTATGAATGAAATGGTGAAAAACTTTATCGAGCCAGGCCTAGAAGATTTGGCTGTTAGCCGTACTACCTTTACATGGGGTGTA 
CCTGTTCCATCAGACCCAAAACACGTGGTTTATGTCTGGATCGATGCCCTCTTAAACTACGCGACAGCTCTTGGTTATCGTCAAGCTAATCACGCT 
AACTTTGATAAGTTTTGGAATGGAACGGTTTTCCACATGGTTGGAAAAGATATCTTGCGTTTTCATAGCATCTACTGGCCAATTTTACTCATGATG 
CTTGATTTACCAATGCCAGACCGCTTAATTGCCCATGGTTGGTTTC-TCATGAAAGACGGTAAAATGTCTAAATCAAAAGGCAATGTGGTCTATCCA 
GAAATGTTAGTrGAGCGCTrrGGACTTGATCCTCTTCGTrATrACCTCArGCGrTCTTTGCCAGTTGGTTCAGACGGGACCTTTACCCCTGAAGAT 
TATGTGGGTCGTATCAACTATGAGTTAGCCAACGACCTTGGCAATTTATTGAACCGTACCGTTGCCATGATCAACAAGTATTTTGACGGCACGGTG 
CCAGCTTATGTTGACAATGGAACTGCCTTTGATGCTGACTTAA3TCAACTGATTGATGCTCAGCTAGCAGACTACCATAAGCACATGGAAGCGGTG 
GACTACCCACGCGCCTTGGAGGCTGTTTGGACCATCATCGCTCGTACCAACAAATACATCGATGAAACCGCTCCTTGGGTGCTCGCTAAAGAAGAT 
GGTGACAAAGCTCAACTAGCCAGTGTCATGGCACACTTAGCAGCCAGCTTGCGTCTGGTCGCTCATGTGATCCAACCCTTTATGATGGAAACATCA 

GGGACACCGATTTTCCCACGTCTTGACATGGAAGCTGAGATTGACTACATCAAAGCCCAAATGGGTGACAGCTCAGCTATTTCCCAAGAAAAAGAA 
TGGGTCCCTGAAGAGGTTGCGCTCAAATCTGAAAAAGACGTCATCACATTTGAAACCTTTGATGCTGTGGAAATCCGTGTGGCAGAAGTCAAGGAA 
GTGTCAAAAGTGGAAGGTTCAGAAAAATTGCTGCGCTTTAGAGTAC-ATGCAGGAGACGGGCAAGACCGTCAAATCTTGTCAGGTATTGCCAAATTT 
TACCCCAACGAACAAGAATTAGTGGGTAAAAAACTACAAATTGTTGCTAACCTGAAACCGCGTAAAATGATGAAAAAATACATCAGTCAAGGGATG 
ATTCTATCAGCAGAGCATGGAGATCAGCTAACGGTCTTAACCGTTGATTCCTCTGTTCCAAATGGAAGTATCATTGGC 

SEQ ID 2228 

MMKKPFYITTPIYYPSGKLHIGSAYTTIACDVIiARYKRLMGHEVFYIiTGLDEHGQKIQTKAKEAGITPQTYVDNMAKDVKALWQLLDISYDTFIRT 
TDDYHEEWAAVFEKLLAQDDIYLGEYSGWYSVSDEEFFT3SQLKEVFRDEDGQVIGGIAPSGHEVEWVSEESYFLRLSKYDDRLVAFFKERPDFI 
QPDGRMNEMVKNFIEPGLEDLAVSRTTFTWGVPVPSDPKHWYWIDALLNYATALGYRQANHANFDKFWNGTVFHMVGKDILRFHSIYWPILLMM 
LDLPMPDRLIAHGWFVMKDGKMSKSKGNWYPEMLVERFGI1DPI.RYYLMRSLPVGSDGTFTPEDYVGRINYELANDLGHLLNRTVAMINKYFDGTV 
PAYVDNGTAFDADLSQLIDAQLADYHKHMEAVDYPRALEAVWTIIARTHKYIDETAPWVLAKEDGDKAQLASVMAHLAASLRLVAHVIQPFMMETS 
AAIMAQLGLEPVSDLSTLALADFPANTKWAKGTPIFPRLDMEAEIDYIKAQMGDSSAISQEKEWVPEEVALKSEKDVITFETFDAVEIRVAEVKE 
VSKVEGSEKLLRFRVDAGDGQDRQIL3GIAKFYPNEQELVGKKLQIVANLKPRKMMKKYISQGMILSAEHGDQLTVLTVDSSVPNGSIIG 

SEQ ID 2229 

GTGCCTAGTAGGAGGGTAATAATAGCTAATCCAACTCCTGACAAACAAAATCCTAAAATCGCTGGCCAGAAATCTTGTCCAGATGCTACACCTAAT 
GCTGGTGGAAAAATGAGGTTCCCTGCACCAAAGAAGATACCAAATAAGAGTAATCCCGTTAAAAAGCCTTrrTTTACCATAAGCAACCAr 

SEQ ID 2230 

MPSRRVIIANPTPDKQNPKIAGQKSCPDATPNAGGKMRFPAPKKIENKSNPVKKPFFTISNH 

SEQ ID 2231 
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ATGTCGGAAAAATTTAGTCCGTGGTTTTCTTTAA' d i 5TTAT :T T r'CTAACTATTGGTCCACTTTTTGCTATTCCTAGAACAGCAACG 

GCTATTAGACCAAATGGTATATTAGATAGTGTTGGAAAAATCTTAACGCCTGTTTTTGCCTTTTTAATTCTCTCTTTGGTTGTTGTTGGAGCTATT 
GCTTATGGAAACTTGGAGAGTGCTAAGGCGAGTGCTGACTATGCAGGAAAAGCGTTTGGAAGTGGTGTCTTAGCAGGCTATAATACACTTGATGCA 
■ CTTGCAGCAGTTGCTTTTTGTCTAGTAGCAACAGAAACGCTTAAAAAGTTTGGTTTTAAAACTAAAAAAGAATATTTATCAACCATTTGGATTGTT 
GGAATTGTTACTAGTTTAGCATTTAGTATTTTATATATTGGCTTAGGTTTTTTAGGGAATAAGTTTCCTGTCCCAGCTGATATTTTAGCTGACCCA 
AATGTTAATAAAGGAGCTTATGTATTATCACAAGCATCTTATAAATTATTTGGAAATTTTGGTCGTTATTTCTTGAGTATTATGGTAACATTGACA 
TGCTTTACAACAACAGTTGGGCTTATTGTGTCAGTATCTGAATTTTTTGATAAGAACTTTCGTTTTGGGAATTATAAATTATTTGCTACTGTTTTT 
ACTTTGATTGGCTTTTTAATTGCTAATCTTGGTTTAAATGCTGTAATTACTTTTTCAGTTCCTGTGCTAACTTTATTGTATCCGATTGTTATTGTT 
ATTGTCTTAATTATTTTGATTAATAAGTGGTTGCCGCTTTCAAAAAAGGGAATGTCTTTGACAATTGGTCTTGTCACTTTAGTGTCGTTTGTTGAG 
GTTCTAGCGGGACAATGGCAAGAAAAAACATTAACTCAGTTAC-TTGGATTCCTCCCCTTTCATACTATTTCAATGGGGTGGCTAGTTCCAATGTTG 
ATTGGTATAGTATTTTCTTTGGTGCTGTCAGATAAACAAAAAGGCCAAGCATTTGATTTAGAGAAATTTGAAGGA 

SEQ ID 2232 

MSEKFSPWFSLTFLVILYLTIGPLFAIPRTATVSFEIGVAPIVGHSPIALLCFTACFFAAAYYLAIRPNGILDSVGKILTPVFAFLILSLWVGAI 
AYGNLESAKASADYAGKAFGSGVLAGYNTLDALAAVAFCLVATETLKKFGFKTKKEYLSTIWIVGIVTSLAFSILYIGLGFLGNKFPVPADILADP 
NVNKGAYVLSQASYKLFGNFGRYFLSIMVTLTCFTTTVGLIVEVSEFFDKNFRFGNYKLFATVFTLIGFLIANLGLNAVITFSVPVLTLLYPIVIV 
IVLIILIHKWLPLSKKGMSLTIGLVTLVSFVEVLAGQWQEKTLTQLVGFLPFHTISMGWLVPMLIGIVFSLVLSDKQKGQAFDLEKFEG 

SEQ ID 2233 

ATGAAACAAAAAAATGTATATATCGTCATTGGATTCATGCTATTTGCGCTATTTTTTGGAGCAGCAAACCTCATTTACCCAGCTTTTTTAGGCATC 

TCAGGCGATGTTGAAAGTTTGGCACGCCCCATCTCTAAATGGTATGCAATCTTCTATTCTTCCATTTTGTATTTATCTATTGGCCCATTTTTTGCT 
ATTCCAAGAACAGGAGCCACTTCTTTTTCAGTCGGTATCGCTCCTATCTTAGGAGATAATACAACCAATAAAGCTATTTATGCTATACTATTTTTT 
GGTCTGTCCTACTTCCTTGCTATCAAACCTAGTAAACTAGCTGAAAATATCGGAAAATTTTTAACGCCAACGTTGTTAGTTGTTATTTCTATTTTG 
GTTATCGCGTCCTTTGTC 

GCAGGATTAATTCAAGGTTATGGCACTATGGATGCACTAGCTTC1 
ACGGACAAAGAAATGACCAAAATAACACTTATTTCTGGGGCTATTGCCATTTTGCTATTAGCACTTGTCTATATCTTTGTCGGTCGTATTGGAGCA 
ACATCACAATCATTATTTCCTTTTATTGATGGCAGCTTTACCCTTCATGGTAATCCAGTTAATGGCGGTCAAATCTTAAGTCATGCTTCTCGTTTT 
TACCTAGGTGGCATCGGACAAGCATTTCTAGCTGTTGTGATTTTCCTGGCCTGTCTAACCACTTCAACAGGCTTAATCACGTCAAGTGCTGAATAC 
TTCCATAAATTAGTGCCTGCTTTATCTCATATTGCTTGGGCAACTATCTTTACTTTACTATCAGCTTTCTTTTATTTTGGTGGCTTATCAGTCATT 
ATCAACTGGTCAGCTCCTGTTTTATTCCTTTTATACCCATTAACAGTCGATTTAATTTTCCTTGTTTTGGCACAAAAATGCTTCAATAATGATCCT 
ATTGTCTATCGAACTACAATTGGTCTAACCTTTATTCCTGCCATATTTGATGCACTCCTAACACTATCACAAATGACTGGATTATTTCATTTACCA 
GAAGCCGTTGTAACTTTTTTCCAAAAA.ACTGTTCCACTAGGGCAATTCTCAATGGGATGGATTATCTTTGCTGCTATTGGTTTTTTAATAGGGCTT 
ATACTAAGTAAAACGAAGAAAAGC 

SEQ ID 2234 

MKQK1MVYIVIGFMLFALFFGAANLIYPAFLGIYSGHQILWSIIGFCLTGVSLPLLGVIAVAKSGSGDVESLARPISKWYAIFYSSILYLSIGPFFA 
IPRTGATSFSVGIAPILGDNTTNKAIYAILFFGLSYFLAIKPSKLAENIGKFLTPTLLVVISILVIASFVHPAGNYGDAFNAGVGVNHAFKDFPFI 
AGLIQGYGTMDALASLVFAILVIEATKQFGAKTDKEMTKITLISGAIAILLLALVYIFVGRIGATSQ8LFPFIDGSFTLHGNPVHGGQILSHASRF 
YLGGIGQAFLAWIFLACLTTSTGLITSSAEYFHKLVPALSHI.AWATIFTLLSAFFYFGGLSVIINWSAPVLFLLYPLTVDLIFLVLAQKCFNNDP 
IVYRTTIGLTFIPAIFDALLTLSQMTGLFHLPEAWTFFQKTVPLGQFSMGWIIFAAIGFLIGLILSKTKKS 

SEQ ID 2235 

GTGATGAACGAAGTTCTTAGACAGGAAAAAAAATATTTAATATCACTTGAAGATTACTATCTTTTATCTAAGAAATTTTCCCAAGTAATGACGCTC 
GATTCGCATAGTTCAGACGACGGCTATACTATCCGTTCGCTATACTTTGATTCTTTAGAAGATGTTGATTGGCAAGAAAAGGAAGATGGTGTTGAG 
ATACGAAGAAAGATTCGTTTGCGCAATTATGGTAGTCAAAGCAATTTTGCGAAATTAGAAATGAAACAAAAACAAGGTGCTAATCAAAAAAAGCGC 
TCTCTAAAATTAAGCAAGACAGATGCTCAAGCGCTGATTAATGGTAACAATAGTGTTTTATTAAATTATCCGGATACATTTGCTGCGGAGTGTTAT 
TCAAGGATAACAACGCAACTTTATCAACCTAAAACGGTTATTGAGTACCAAAGAAAAGCTTTTGTTGCTAAGGAAAACAATATCCGAATCACCTTT 
GACCACCATATAATAGGTACAGAGGCTAGTTATGATATTTTCTCAGAGGATTTAAATCAAAATTATTTATTAGATCCTTATCTTGTTATTTTAGAA 
GTTAAATATAATGGATTTTTATTGTCTTATATTAAAGAACTCTTAGATTCGGTAGATAGAAGTGAACTTTCAGCGAGTAAGTATTGTTTAGGAAGA 
GCTGTTAGTAAACATTATCGTTTT 

SEQ ID 2236 

MMNEVLRQEKKYLISLEDYYLLSKKFSQVMTLDSHSSDDGYTIRSLYFDSLEDVDWQEKEDGVEIRRKIRLRNYGSQSNFAKLEMKQKQGANQKKR 
SLKLSKTDAQALINGNNSVLLNYPDTFAAECYSRITTQLYQPKTVISYQRKAFVAKENNIRITFDHHIIGTEASYDIFSEDLNQNYLLDPYLVILE 
VKYNGFLLSYIKELLDSVDRSELSASKYCLGRAVSKHYRF 

SEQ ID 2237 

ATGAAAGACCTATTACGAAATAGTCTAGAGCAAAGTGGAAP.TTTAAGTTTTCAAGATATGATTTTACATATTCTTGTAGCAGCTTTATTGAGTGTA 
GTTATTTATGTTTCCTATGCTTATACGCATAGTGGAACTGCCTATAGTAAAAAGTTTAATGTTTCATTAATGACATTGACGGTCTTGACTGCAACA 
GTAATGACCGTTATTGGTAATAATGTAGCCTTGTCATTGGGTATGGTCGGTGCCTTGTCAGTTGTTCGTTTTAGGACAGCCATAAAAGATTCAAGA 
GATACAGTTTATATTTTTTGGACCATAGTTGTTGGTATCTGTTGTGGTGTCGGTGACTATGTGGTAGCTGCATTAGGAAGTAGCGTTATCTTTATC 
TTATTATGGGTTATGGGACGTGTTAAAAACGAGAATCGTATGTTATTGATTGTGAAGTGCGATAGAACACTAGAAGTTGATTTAGAAGGAATTTTC 
TTCCAATATTTTGACGGAAAAGCTGTTCAGCGTGTTAAAAATTCAACAACTAATACTATTGAAATGATTTTCGAAATCTCTAGAAAAGATTACGAT 
AAGCAACTCCATGTAGATAATCAGTTAACTGAAAAAGTGTACCAATTGGGAAATATTGATTATTTCAACATTGTTAGCCAAAGCGACGAAATCAAT 

SEQ ID 2238 

MKDLLRNSLEQSGHLSFQDMILHILVAALLSWIYVSYAYTHSGTAYSKKFNVSLMTIjTVLTATVMTVIGNNVAIiSLGMVGALSWRFRTAIKDSR 
DTVYIFWTIWGICCGVGDYWAALGSSVIFILLWVMGRVKNENRMLLIVKCDRTLEVDLEGIFFQYFDGKAVQRVKNSTTNTIEMIFEISRKDYD 
KQLHVDNQLTEKVYQLGNIDYFNIVSQSDEING 

SEQ ID 2239 

ttgattatttcaacattgttagccaaagcgacgaaatcaatgc't!-- ; :tta: sagagggaaggttatttacggcacaacccttataggtcttttt 
ctattcttatttttctatttttggattcctaagcatcacatcgagagaatacatcatcatcgtataaagcaggtagatgcgaagagtgatttaaca 
ggatttaaaacccatttgcccattatcagcattgatacaaagcaacaagttattcctcttgttacaaaagaaggcggaaaatatgtcaaagctagg 
gataatattaatgttgatatcgaattacgggattctccaagtagatcacatcatttatcagaaaagccgagaattaggacaaaagggttaatatca 
tatagaggaaatacctcrcgttacrrtgataagaagtcattgaaagrtaagttrgrractaataagttaaaggaaaagaagcarcgartagcagga 
atgcctaaagaatcggagtgggtattgcatggtccctttctagacagaacattattaagaaattatctgagttataatattgctggtgagattatg 
tcctatgccccaaacgttcgctactgtgagttatttgtcaatggtgagtatcagggagtatatctagcagttgagaatatcgaacaaggtgagcaa 
cgagttcccattgaaaaaagtgataaaaagttgcataaaacaccttatatcgttgcttgggatcgtgaacataaggcaaagcaaaagttagataac 
tatgtacattatacacaccagtctggtatctcagctcttgatgtgaaatatccaggtaaacaaagattgacatcaaaacaattagagtttattaat 
aaggacatcaatcatattgaaaaagtcctttattcttatgatttttcacaatatcctaaatatattgatagagaatcatttgcaaattattttgtc 
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ATCAATGAATTTTTTAGAAATGTGGATGCGGGTAAATTTTCAACCTATCTATATAAAGATCTTCGTGATAGAGCAAAACTAGTAGTTTGGGATTTT 
AATAATGCTTTTGATAATCAAATTGAAGGACGTGTTGATGAGGCAGATTTTACCTTGACGGATGCACCGTGGTTCAATATGCTCATTAAGGACAAA 
GCATTTATAGACCTGGTTGTTCATCGCTATAAAGAATTACGAAAGGGAGTTCTAGCGACAGAATATTTATCTAATTACATAGACGAGACAAGGCAT 
TTTTTAGGTCCAGCTATTGATCGAAATTATAAAAAATGGGGCTATGTCTTTGATTTAAAGAATACTGATCCAAGGAATTATTTGATTCCTACTGAA 
CGCAATGTGACAAGTTATCACAAATCAGTAGAACAATTAAAAGATTTTATCAAAAAGCGTGGCAGATGGATGGATAGAAATATTGAGACCTTGTAT 
CAATATAGTGCACCATCGAAAAATACTAATACTTTACTGGAG 

SEQ ID 2240 

MIISTLLAKATKSMGRLMRGKVIYGTTLIGLFLFLFFYFWIPKHHIERIHHHRIKQVDAKSDLTGFKTHLPIISIDTKQQVIPLVTKEGGKYVKAR 
DNINVDIELRDSPSRSHHLSEKPRIRTKGLISYRGKTSRYFDKKSLKVKFVTNKLKEKKHRLAGMPKESEWVLHGPFLDRTLLRNYLSYNIAGEIM 
SYAPNVRYCELFVNGEYQGVYLAVENIEQGEQRVPIEKSDKKLHKTPYIVAWDREHKAKQKLDNYVHYTHQSGISALDVKYPGKQRLTSKQLEFIN 
KDINHIEKVLYSYDFSQYPKYIDRESFANYFVINEFFRNVDAGKFSTYLYKDLRDRAKLWWDFNNAFDNQIEGRVDEADFTLTDAPWFNMLIKDK 
AFIDLWHRYKELRKGVLATEYLSNYIDETRHFLGPAIDRNYKKWGYVFDLKNTDPRNYLIPTERHVTSYHKSVEQLKDFIKKRGRWMDRNIETLY 
QYSAPSKNTNTLLE 

SEQ ID 2241 

GTGGCGAAAGATGTATTCCACGCCCTTGCATTCCAATCGTCTTGCCATGCATTGATAGTCGCTCCAAAACTACCGGATGATATAAAAGATTCA 

SEQ ID 2242 

MAKDVFHALAFQSSCHALIVAPKLPDDIKDS 

SEQ ID 2243 

ATGAAAAAATATCTAAGTATTGTAGCCCTTTTAACTATTTTGTTTAGCTCTATTTATTATTTGTATTACTTTGATGGTAGTTTGTATTTACCAAAG 
GGCTTATTAAAAGAAAATACAAGAACTAACTTTGTTGTTAAAGGTGATACTGTACTTCACAAGCCCACCAATAAACCTTTTGTTGTTAAAGGAGTA 
GACGTTGAGTCTTCCTTAGCGGGTTATCATCACAACGATTTTCCTATTACTCAAAAAACGTATCGTGAATGGTTCCATTTAATTTCCAACATGGGG 
GCAAATACTGTAAGAGTCAAGGTACCGATGAATGTTGCATTTTACGATGCCTTATATCACCACAACAAAGCATCAAAGAGGCCACTGTATTTGTTG 
CAAGGAATACGTATAGATTCTTATCGCAATAATGCTTCTATAACAGCTTTTAATGATAATTATAGGGGGTATTTAAAACGAGAAGCAAAAGGCGTT 
GTGGATATTCTCCATGGGCGTAAGCAAGTATGGAATACTGATTTGGGTAGCCGTCATTATCATTATGATCTTAGTCCTTGGGTACTTGGTTATGTC 
GTAGGGGATGATTGGAATAGTGGTACTGTCGCTTATACTAATCATCAAGAGAAAAAAACGCAATATAAAGGACGTTATTTTAAAACTTCTGTGGCA 
GCTAATCCATTTGAGGTCATGCTAGCTCAAGTAATGGATGAATTGACACATTATGAGACAGCTAAATATGGTTGGCAACATTTGATTAGTTTTTCA 
AACTCACCAACAACAGACCCTTTTCATTATCGAAAACCATTTGAGGCACAGGCTCCTAAATACGTACAACTAAATGTAGAAAATATTCAAGCTAAT 
TCAAATGTTAAAGCAGGTATGTTTGCAGCATATAAAGCTATTGATTTCCATCCTCGATACAAGGATTATCTATTATTTGATAAAGAGAATATCAGT 
AAAGAAGATAGACAAAAGATTAAAGAACTTTCTTTGTCACAGGGATACGTTAAACTGCTAAATGCTTATCACAAAATCCCTGTTCTAGTCACGGGT 
TATGGCTATTCGACAGCGAGAGGTATTGCCCAAAAAGAAATTGATAAACGTCCTCTGCCGATTAATGAAAAAGAACAAGGTCAGCGTTTACTAGAA 
GATTATGAATCTTTTATATCATCCGGTAGTTTTGGAGCGACTATCAATGCATGGCAAGACGATTGGAATGCAAGGGCGTGGAATACATCTTTCGCC 
ACAAATAAACATAGTCAATTCCTATGGGGGGATGCACAAGTATTTAATCAAGGTTATGGTTTATTAGGCTTTAAAAACGCAAAACATCATTATCAA 
GTTGATGGTAAAAGAGGCAAAGGAGAGTGGAAACATCCTCTGATGACTAGTGCAACAGGAGATGACTTATATGCTAGCAGTGATGAAAGCTATCTC 
TAL'Ci'iGCGATTAAAACAAAACCTGAAAAACTAAAAGAAAAACGATTATTACCAATAGATATTACACCAAAATCTGGTAGTAGAAAAATGAATGGT 
AGTAAGGTCACATTTTCTAAATCTAGTGACTTTGTATTGTCTATTGATCCAAATGGCAAGTCTGAATTATTTGTCCAAGAGCGCTATAATGCCTTA 
AAAGCGAACTATCTTCGACAGCTTAACGGTAAAGATTTTTATGCTTTCCCACCAAAGAAGAACAGTAGTAATTTTGAGCAGATAAATATGGTATTG 
AGAAATACAAAGATTGTTGAAGACATGGAAAAAGTAAAAGCAACAGAGAGGTTCTTACCAACTCATCCTACTGGTCTTCTCAAAACAGGAACAACT 
GATAGGCACCAAAAAACATTTGATTCACAAACAGATATTTCGTTTGGAAAGGACTTTATAGAGGTCAGAATTm T GO? n TGAATTTTTCT 
GZiTCCATCATCTCAAAAAATTCACGATGATTACTTTAAACATTATGGTGTGAAGGAGTTAGAAATTGAGAGCATTGCTTTAGGATTAGbTG. L'AA'i 
AGCAAAGAAAACACACTGATAAAGATGGCAGATTATCGTTTGAAAAATTGGGAGAGACCCGATACCAAAACCTTTTTAAAAGACTCCTATTATAGT 
ATTAAGAAAGAATGGTCTAAAGAAAGAGAGAGAACATATGGTACA 

SEQ ID 2244 

MKKYLSIVALLTILFSSIYYLYYFDGSLYLPKGLLKENTRTNFWKGDTVLHKPTNKPFWKGVDVESSLAGYHHNDFPITQKTYREWFHLISKMG 
ANTVRVKVPMNVAFYDALYHHNKASKRPLYLLQGIRIDSYRNHASITAFNDNYRGYLKREAKGWDILHGRKQVWNTDLGSRHYHYDLSPWVLGYV 
VGDDWNSGTVAYTNHQEKKTQYKGRYFKTSVAANPFEVMLAQVMDELTHYETAKYGWQHLISFSNSPTTDPFHYRKPFEAQAPKYVQLNVENIQAN 
SNVKAGMFAAYKAIDFHPRYKDYIiLFDKENISKEDRQKIKELSLSQGYVKLLNAYHKIPVLVTGYGYSTARGIAQKEIDKRPLPINEKEQGQRLLE 
DYESFISSGSFGATINAWQDDWNARAWNTSFATNKHSQFLWGDAQVFNQGYGLLGFKNAKHHYQVDGKRGKGEWKHPLMTSATGDDLYAESDESYL 
YLAIKTKPEKLKEKRLDPIDITPKSGSRKMNGSKVTFSKSSDFVLSIDPNGKSELFVQERYNALKANYLRQLNGKDFYAFPPKKNSSNFEQINMVL 
RKTKIVEDMEKVKATERFLPTHPTGLLKTGTTDRHQKTFDSQTDISFGKDFIEVRIPWQLLNFSDPSSQKIHDDYFKHYGVKELEIESIALGLGAN 
SKENTIjIKMADYRLKNWERPDTKTFLKDSYYSIKKEWSKERERTYGT 

SEQ ID 2245 

ttgtaccatattttgtttcgcaggaagtctattgtaccagcctataatgaatcaacaaccattgtgagttcgattgattcgttattgcaccttgat 
tatgaagcgtatgaaattatcgttgtggatgacggttccagtgacaatacttcagatgttctcaaggaagagtttgcattaatgaaaatctcgaat 
acgattgattcaattattgctactcaaacttgtaaagatgtctttcagagacaggttggtaaggttaaactgacactcattgttaaagaaaatggt 
ggcaaaggggatgccttaaatatggggatcaatgctgctaattacgattatttrctatgtctagatgcagattctatgttgcaggtagattctttg 
agtcaaattagcaaatccatacaggtagatccgacggttatagcagtgggagggctcgtccaagttgcccaaggtgttaagattgagcaggggaaa 
gtagcatcttatcgtttgccttggagaattattccttgtgcacaagcacttgagtatgattgatcatttttaggagctcgaatctttttagactat 
ttaagagctaatttaattatttcgggggctttcggtctttttaagaaagaccttgttaaagcggtgggaggatatgacacccagactctaggagaa 
gatatggagttggtgatgaaattacatttcttctgtcgtaataataatattccttatcgtatttgttatgaaacagatgctgtttgttggagtcaa 
gcaccaacgaatttaggggatttacgtaaacagagacgccgatggtatcttggcttgtaccaatgtttaaaaaaatataaaagtatttttgccaat 
tatcgctttggagctgtaggatcaatttcttatatttactatattttatrtgaattactgaccccttttatagaatgttttggtattgtcattata 

ttcttacaccgtatttattctcagcaactagtaataggaattttagatattgttaaagtattttatattgctgtttttaggtatcttatcctacat 
cctgtattaacttttgttaaggttgcaagtgttattggctataaaaataaaaaaatggtttgggggcatattacgagagagaaacaaatgaaggat 
tttgaaacaagtgttact 
SEQ ID 2246 

MYHILFRRKSIVPAYNESTTIVSSIDSLLHIiDYEAYEIIWDDC-SSDNTSDVLKEEFALMKISNTIDSIIATQTCKDVFQRQVGKVKLTLIVKENG 

gkgdalnmginaanydyflcddadsmlqvdslsqisksiqvdptviavgglvqvaqgvkieqgkvasyrlpwriipcaqaleydssflgarifldy 
ijranliisgafgrifkkdlvkavggydtqtlgedmelvmklhffcrnnwipyricyetdavcwsqaptnlgdlrkqrrrwylglyqclkkyksifan 
yrfgavgsisyiyyilfelltpfiecfgiviiflsllfnqlnieffislvslyifycvlitlssflhriysqqlvigildivkvfyiavfrylilh 
pvltfvkvasvigyknkkmvwghitrekqmkdfetsvt 
SEQ ID 2247 

TTGACATTACCCCTTATTTATATTAGAATATCGAGGTCCCTGTCTTTCAAGGAAATTAAAAAAGAAAGAGGTGTAATTGTGCCTATTTTTAAAAAA 
ACTTTAATTGTTTTATCCTTTATTTTTTTGATATCTATCTTGATTTATCTAAATATGTATCTATTTGGAACATCAACTGTAGGAATTTATGGAGTA 
ATATTAATAACCTATCTAGTTATTAAACTTGGATTATCTTTCCTTTATGAGCCATTTAAAGGAAAGCCACATGACTATAAAGTTGCTGCTGTAATT 
CCTTCTTATAATGAAGATGCCGAGTCATTATTAGAAACTCTTAAAAGTGTGTTAGCACAGACCTATCCGTTATCAGAAATTTATATTGTTGATGAT 
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GGGAGTTCAAACACAGATGCAATACAATTAATTGAAGAGTATGTAAATAGAGAAGTGGATATTTGTCGAAACGTTATCGTTCACCGTTCCCTTGTC 
AATAAAGGAAAACGCCATGCTCAAGCGTGGGCATTTGAAAGATCTGACGCTGACGTTTTTTTAACCGTAGATTCAGATACTTATATCTATCCAAAT 
GCCTTAGAAGAACTCCTAAAAAGCTTCAATGATGAGACAGTTTATGCTGCAACAGGACATTTGAATGCTAGAAACAGACAAACTAATCTATTAACG 
CGACTTACAGATATCCGTTACGATAATGCCTTTGGGGTGGAGCGTGCTGCTCAATCATTAACAGGTAATATTTTAGTTTGCTCAGGACCATTGAGT 
ATTTATCGACGTGAAGTGATTATTCCTAACTTAGAGCGCTATAAAAATCAAACATTCCTAGGTTTACCTGTTAGCATTGGGGATGATCGATGTTTA 
ACAAATTATGCTATTGATTTAGGACGCACTGTCTACCAATCAACAGCTAGATGTGATACTGATGTACCTTTCCAATTAAAAAGTTATTTAAAGCAA 
CAAAATCGATGGAATAAATCTTTTTTTAAAGAATCTATTATTTCTGTTAAAAAAATTCTTTCTAATCCCATCGTTGCCTTATGGACTATTTTCGAA 
GTCGTTATGTTTATGATGTTGATTGTCGCAATTGGGAATCTTTTGTTTAATCAAGCTATTCAATTAGACCTTATTAAACTTTTTGCCTTTTTATCC 
ATCATCTTTATCGTTGCTTTATGTCGTAATGTTCATTATATGATCAAACATCCTGCTAGTTTTTTGTTATCTCCTCTGTATGGAATATTACACTTG 
TTTGTCTTACAGCCCCTAAAACTTTATTCTTTATGCACCATTAAAAATACGGAATGGGGAACACGTAAAAAGGTCACTATTTTTAAA 

SEQ ID 2248 

LTLPLIYIRISRSLSFKEIKKERGVIVPIFKKTLIVLSFIFLISILIYLNMYLFGTSTVGIYGVILITYLVIKLGLSFLYEPFKGKPHDYKVAAVI 
PSYNEDAESLLETLKSVLAQTYPLSEIYIVDDGSSNTDAIQLIEEYVNREVDICRNVIVHRSLVNKGKRHAQAWAFERSDADVFLTVDSDTYIYPN 
ALEELLKSFNDETVYAATGHLNARNRQTNLLTRLTDIRYDNAFGVERAAQSLTGNILVCSGPLSIYRREVIIPNLERYKHQTFLGLPVSIGDDRCL 
TNYAIDLGRTVYQSTARCDTDVPFQLKSYLKQQNRWNKSFFKESIISVKKILSNPIVALWTIFEWMFMMLIVAIGNLLFNQAIQLDLIKLFAFLS 
IIFIVALCRKVHYMIKHPASFLLSPLYGILHLFVLQPLKLYSLCTIKNTEWGTRKKVTIFK 

SEQ ID 2249 

ATGGCTTGCATAATCAGGAGAGCAAGATTAGGAGATGAAGTCAATTTAGCTTATATTCAAACGGAGAGCTGGAAAGCTGCTTTTGGTAAGATACTA 
CCTGAGGATATCATTCAAAAAACTACGGAAATAGAACCTGCCATAACAATGTATCAACAGCTACTACACAAGGAGGTTGGTAAGGGGTATATATTG 
GAAGTAGATAGCAATCCTCATTGTATGGCTTGGTGGGATAAAAGTAGAGAAGATGGTATGCTTGATTATGCAGAACTCATTTGTATACATAGTCTT 
AAAGAAGGTTGGGGAAAAGGTTATGGGTCTCAAATGATGAATCATGTACTATCAGAGATACAACAAGCAGGTTATAATAAAGTGATACTTTGGGTA 
TTTACAGAAAATACACGCGCAAGGAAATTTTACGATAGGTTTGGTTTTTCTTTTAAGGGTAAATCAAAAACTTATTTTGAAAAGGAAGAAATGTGT 
TATGAGAAGATTTTGCAC 

SEQ ID 2250 

MACIIRRARLGDEVNLAYIQTESWKAAFGKILPEDIIQKTTEIEPAITMYQQLLHKEVGKGYILEVDSNPHCMAWWDKSREDGMLDYAELICIHSL 
KEGWGKGYGSQMMNHVLSEIQQAGYNKVILWVFTENTRARKFYDRFGFSFKGKSKTYFEKEEMCYEKILH 

SEQ ID 2251 

ATGGAGAAAATTACGAATGATTTTGAAAAAGTTATAGCTGTGCTAAATCAACTAAGTATTTCTTATGAATTAGTGGAAAATGGACCTGTTTTGTTG 
ACGGAGCAAGCAGATAACTTTATTGTGGGAATTGAAGGAGTAAGAACAAAAATAATGTTCTTGACCAACAAGAAAAAGACGAAATATTATTTACTA 
ATAATGGATGACCAGAAACTATTTTATCCTATGAAAACAArAGTAGCCTTTAGA 

SEQ ID 2252 

MEKITNDFEKVIAVLNQLSISYELVENGPVLLTEQADHFIVGIEGVRTXIMFLTNKKKTKYYLLIMDDQKLFYPMKTIVAFR 

SEQ ID 2253 

TTGATATATCAATGGTTAAAGACAATAAAGGA-GAACAATATGA.CATTTGAAGAAATTTTACCAGGTTTAAAAGCAAAGAAAAAATATGTACGTACA 
ACTGGTGAAGGTGAAGGTTTTTCCATGTGGGCACCAACACCATGTGATGTTTTAGCAGAGGATTGGATCGAGGTCAATGAC 

SEQ ID 2254 

MIYQWLKTIKENNMTFEEILPGLKAKKKYVRTGWGGAENYVQLFDTLEVNGKVLQATPYFLIHVTGEGEGFSMWAPTPCDVLAEDWIEVND 

SEQ ID 2255 

GTGTCTATTTCGTCAATAAAGGAGAACAATATGACATTTGAAGAGATTTTACCAGGTTTAAAAGCCAAGAAAAAATATGTACGTACAGGTTGGGGT 
GGCGCTGAAAATTATGTGCAGTTGTTTGATACCCTTGAAGTGGATGGGAAAGTACTACAGGCGACGCCTTATTTTCTGATTCATGTTACTGGTGCA 
GGTGAAGGTTTTTCCATGTGGGCACCGACACCATGTGATGTGTTAGCAGAGGATTGGATTGAGGTCAATGAC 

SEQ ID 2256 

VSISSIKENNMTFEEILPGLKAKKKYVRTGWGGAENYVQLFDTLEVDGKVLQATPYFLIHVTGAGEGFSMWAPTPCDVLAEDWIEVND 

SEQ ID 2257 ggttatgcacaggctcaatattttttgaaacaagggtatcaagtatatggtgtg 

GATAAGTCGGATAAACCGAACTTAAATGGTAATTTTAACTTTATAAAGTTGGATTTATCCTCTGATTTATCCCCACTATTCACAATGGTACCGACT 
GTTGATATTTTGTGTAATACTGCAGGTATTCTAGATGCCTACAAGCCACTTCTAGAAGTAAGTGATGAAGAACTGGAACACCTATTTGATATTAAT 
TTTTTCGTGACTGTTAGGCTAACACGTCATTATCTTAGACGTATGGTGGAAAAGAAGTCAGGTATTATTATCAATATGTGCTCAATAGCAAGTTTT 
ATAGCGGGTGGCGGTGGAGCTGCATATACTAGTTCTAAACATGCCCTTGCGGGATTCACACGTCAATTGGCTTTGGATTACGCAAAAGATTGTATT 
CAAATTTTTGGTATAGCGCCAGGTGCTGTACAAACTGCTATGACTGCTAC-TGATTTTGAACCTGGTGGATTAGCAGAATGGGTAGCTAGTGAGACG 
CCAATTGGTCGTTGGACTAAACCAAGTGAAGTTGCTGAATTAACTGGATTTCTTGCTTCAGGAAAAGCGAGATCAATGCAAGGTGAAATTGTCAAA 
ATTGATGGTGGCTGGAGTTTGAAA 

SEQ ID 2258 

MTKWLVTGCASGIGYAQAQYFLKQGYQVYGVDKSDKPNLNGNFNFIKLDLSSDLSPLFTMVPTVDILCNTAGILDAYKPLLEVSDEELEHLFDIN 
FFVTVRLTRHYLRRMVEKKSGIIINMCSIASFIAGGGGAAYTSSKHALAGFTRQLALDYAKDCIQIFGIAPGAVQTAMTASDFEPGGLAEWVASET 
PIGRWTKPSEVAELTGFLASGKARSMQGEIVKIDGGWSLK 

SEQ ID 2259 

TTGAGGTCAATGACTAAAGTTGTTTTAGTGACGGGCTGTGCTAGTGGGATTGGTTATGCACAGGCCCGCTATTTTTTGAAACAAGGGCATCACGTA 
TATGGTGTGGATAAGTCGGATAAACCGGACTTAAGCGGTAACTTTCACTTTATCAAATTGGATTTATCCTCTGAGTTAGCCCCACTATTTAAAGTG 
GTCCCCAGTGTTGATATTTTGTGTAATACTGCAGGGATTTTAGATGCCTACAAGCCACTTTTAGACGTCAGTGATGAAGAAGTGGAACACCTATTT 
GATATTAATTTTTTTGCGACGGTGAAGTTAACACGTCATTATCTTAGACGTATGGTGGAAAAGCAGTCAGGTGTTATCATCAATATGTGCTCAATA 
GCAAGTTTTATAGCGGGTGGCGGTGGTGTTGCCTATACGAGTTCTAAGCATGCCCTTGCGGGATTCACGCGCCAGCTGGCTTTGGATTACGCCAAA 
GATCAGATTCACATTTTTGGTATAGCACCAGGTGCTGTCAAAACCGCTATGACGGCTAACGATTTTGAGCCTGGTGGCTTAGCAGACTGGGTAGCT 
CGTGAGACGCCAATTGGGCGTTGGACTAAACCAGATGAAGTTGCTGAATTAACGGGATTTCTTGCTTCAGGAAAAGCGAGATCAATGCAAGGCGAG 
ATTGTCAAAATTGACGGTGGCTGGACTTTGAAA 

SEQ ID 2260 

LRSMTKWLVTGCASGIGYAQARYFLKQGHHVYGVDKSDKPDL3GNFHFIKLDLSSELAPLFKWPSVDILCNTAGILDAYKPLLDVSDEEVEHLF 
DINFFATVKLTRHYLRRMVEKQSGVIINMCSIASFIAGGGGVAYTSSKHAliAGFTRQLALDYAKDQIHIFGIAPGAVKTAMTANDFEPGGLADWVA 
RETPIGRWTKPDEVAELTGFLASGKARSMQGEIVKIDGGWTLK 

SEQ ID 2261 

ATGAAGGCACAAGAATTATGGAATAAGTTTAAATCTTTGAATCCTTCAATCGGTGATGAGATAGACGCATGGCAATTTGGAGCAGAACCAGATCTT 
CTGGCAAAGTTAGTTGTAGATGGGACAAAAACTGCAACGGCCTCTGCCTATGATTTATATGAATTAGATGAGGAAGGGTTACACAAGTTGGTTCAT 
ATGATATTATTTTGGATAGCAATGATGAAGCTATCTGTATTATTGAAA 

SEQ ID 2262 
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MKAQELWNKFKSLNPSIGDEIDAWQFGAEPDLLAKLWDGTKTATASAYDLYELDEEGLHKLVHMILFWIAMMKLSVLLK 

SEQ ID 2263 

TTGGATAGCAATGATGAAGCTATCTGTATTATTGAAATAACTAAAGTTGATATTGTCCCTTTTAAAGATGTCTCTGCAGACCATGCTTTTAAAGAA 
GGAGAAGGAGATAAAACTTTAGAATGGTGGAGAAAAGCTCACATTGATTTCTTTAAACCTTATTTTGAGGAGTTTGGTTTAATGTTTAGTGAGGAC 
TCTAGGATAGTTTTAGAGGAATTCCAAGTGGTTTACCCAAAGGAGATTAACGAA 

SEQ ID 2264 

MDSNDEAICI IEITKVDIVPFKDVSADHAFKEGEGDKTLEWWRKAHIDFFKPYFEEFGLMFSEDSRIVLEEFQVVYPKEINE 

SEQ ID 2265 

ATGAAATTAGCGGTTTTGGGGACAGGTATGATTGTTAAGGAAGTTTTGCCTGTCTTGCAGAAAATTGAAGGTATTGATCTAGTTGCTATCTrATCA 

ATTGACACAGTCTATATTGGACTGCCGAATCACTTGCATTTTGACTATGCTAAGGAGGCACTCTTGGCAGGAAAACATGTCATTTGTGAGAAGCCA 
TTTACATTAGAAGCAAGTCAATTAGAAGAACTTGTATCTATTGCCAATACTAGGCAACTAATATTACTCGAAGCAATTACAAATCAATATTTACCT 
AATTTTGACCTTGTAAAAGAACATTTAAGCAACCTTGGAGATATTAAAATTGTAGAATGTAATTATTCCCAATATTCATCGCGTTATGATGCCTTT 
AAACGTGGGGAAATAGCACCAGCTTTCAATCCTGAAATGGGTGGAGGTGCGTTGAGAGACCTTAATATTTATAATTTACATTTAGTAATTGGACTT 
TTTGGAGAACCTATAACAGCACAGTATTTACCAAATATAGAGCGTGGTATTGATACTTCAGGAGTTCTAGTCCTAGACTATGGGCACTTTAAAACA 
GTCTGTATTGGAGCAAAAGATTGTAGTGCAGAAGTAAAATCTACTATTCAAGGTGATAAGGGGTCTATAGCGATTTTAGGGCCAACTAATACTATG 
CCTAAAATTTCATTAACTATGAATGGACAAGAAAGTCATGTTTATCAATTAAATGGTGATAGGCACCGCATGCACGATGAATTTGTTATTTTTGAA 
GGTATTATTAGCAATTTAGATTTTAAGCGTGCTGCTCAAGCTTTAGAACATAGTAGAACGGTGATGAAAGTTCTAGATATGGTAACGAAA 

SEQ ID 2266 

MKLAVLGTGMIVKEVLPVLQKIEGIDLVAILSTVRSLETAKDLAKEYNMSjATSEYKAVLDNEEIDTVYIGLPNHLHFDYAKEALLAGKHVICEKP 
FTLEASQLEELVSIANTRQLILLEAITNQYIiPNFELVKEHLSNLGDIKIVECNYSQYSSRYDAFKRGEIAPAFNPEMGGGALRDLNIYNLHLVIGL 
FGEPITAQYLPNIERGIDTSGVLVLDYGHFKTVCIGAKDCSAEVKSTIQGDKGSIAILGPTNTMPKISLTMNGQESHVYQLNGDRHRMHDEFVIFE 
G 1 1 SNLD FKRAAQALEHS RTVMKVLDMVTK 

SEQ ID 2267 

ATGATTTCATCAATTGGACAGGTAATGCTCTACGTTAGCAATGTTGAAGCATCAGCAGATTTTTGGAAAAACAAGGTGGGTTTTGAGCGTGTTGAA 
AAACAGACACAAGGAGATTATGTAACCTATATAGTTGCACCGAAGTTGGATAGTGAAGTTAGCTTCGTCTTACATGACAAAGCAATTATAGCTCAA 
ATGAGTCCTGAGCTAGATTTAGCAACTCCCTCTATTTTATTTGAAACTACTGATATTGACAGTACATATCAAGAATTAACAGCAAATGAGGTTATG 
ACAAATCCTArrGTTGATATGGGGAGTATGAGAGTTTTTAATTTTTCCGATAATGACAATAATTACTTTGCAATCCGTGAAGTAAAA 

SEQ ID 2268 

MISSIGQVMLYVSNVEASADFWKNKVGFERVEKQTQGDYVTYIVAPKLDSEVSFVLHDKAIIAQMSPELDLATPSILFETTDIDSTYQELTANEVM 
TNPIVDMGSMRVFNFSDNDNNYFAIREVK 

SEQ ID 2269 

ATGGTTAAAGCACTAGAAACATACATCGTAACAAATGGAAATGGGCGACAAGCGGTTGATTTTTATAAAGATGTCTTTCAAGCGGATTTAGTGAAT 
ATGATGACATGGGAAGAGATGGACCCCAACTGTCTTGAAGACCGCAAGGATTTAATCATTAATGCTCAGCTTATTTTTGATGGCATTCGTCTTCAA 
ATCTCGGATGAAAATCCAGATTTCGTGTATCAAGCTGGTAAAAATGTTACAGCCGCTATTATTGTGGGTAGCGTAGAGGAGGCGCGTGAAATTTAT 
GAAAAATTAAAGAAGAGTGCACAAGAAGTTCAGTTAGAGTTACAAGAAACTTTCTGGAGTCCTGCTTACGCAAACTTAGTAGACCAATTTGGTGTG 

SEQ ID 2270 

MVKALETYIVTNGNGRQAVDt'YKDVFQADLVNMMTWEEMDPNCLEDRKDLIINAQLIFDGIRLQISDENPDFVYQAGKHVTAAIlVGSVKEAREIY 
EKLKKSAQEVQLELQETFWSPAYANLVDQFGVMWQISTEIiN 

SEQ ID 2271 

ATGTCAAATTATGCCATTATTTTAGCTGCGGGTAAGGGAACTCGCATGAAATCTGATTTACCAAAAGTTATGCATAAAGTATCTGGTATTACCATG 
CTTGAGCATGTTTTCCGTAGTGTGCAAGCTATTGAGCCAAGTAAAATTGTTACTGTTATTGGACATAAGGCGGAGCTTGTACGTGATGTTTTAGGT 
GACAAATCAGAGTTTGTAATGCAAACAGAACAGCTAGGAACTGGCCATGCTGTAATGATGGCGGAAGAAGAATTAGCGACATCAAAAGGACATACA 
CTAGTTATTGCAGGTGATACACCCCTGATTACTGGAGAAAGTTTAAAAAACTTAATTGATTTTCATGTCAATCATAAAAACGTTGCAACAATCTTA 
ACAGCCGATGCTGCAAATCCATTTGGATATGGTCGTATTATCCGTAATTCAGATGATGAAGTTACTAAAATTGTAGAACAAAAGGATGCTAATGAC 
TTTGAGCAGCAGGTTAAAGAGATTAATACTGGAACTTATGTTTTTGATAATCAAAGTC.TATTTGAAGCACTTAAAGACATTAATACAAATAACGCT 
CAAGGAGAGTATTATCTAACTGATGTTArTGGAATTTTCAAAGAAGCGGGTAAAAAGGTAGGTGCCTATAAACTTCGTGACTTTGACGAAAGTCTA 
GGAGTTAATGATCGTGTAGCACTTGCAACTGCTGAAAAAGTGATGCGTCACCGAATTGCACGTCAACATATGGTTAATGGGGTCACAGTGGTTAAT 
CCTGATTCCGCTTATATTGATATTGATGTTGAGATTGGAGAAGAATCTGTAATTGAGCCTAATGTGACTTTAAAAGGACAGACGAAGATTGGTAAA 
GGTACTTTATTAACCAATGGTAGTTATTTAGTAGATGCTCAAGTCGGAAATGATGTTACCATCACTAATTCGATGGTTGAAGAATCCATTATTTCT 
GATGGAGTAACCGTAGGCCCTTATGCGCATATTAGACCAGGAACAAGTCTTGCAAAAGGTGTTCATATTGGTAATTTCGTTGAAGTAAAGGGTTCT 
CAAATAGGTGAGAATACGAAGGCAGGTCATTTAACTTATATCGGCAATGCAGAGGTAGGTTGTGATGTTAACTTTGGCGCAGGGACGATTACTGTC 
AATTATGATGGACAAAATAAATTTAAAACAGAAATCGGAAGTAATGTCTTTATCGGAAGTAATTCTACTCTGATTGCACCACTTGAAATTGGTGAT 
AATGCTTTAACAGCAGCTGGATCTACCATCACAGATAATGTTCCAATTGATAGCATAGCTATTGGAAGAGGACGTCAAGTCAATAAAGAAGGATAT 
GCCAATAAAAAACCACATCATCCTTCACAAAAG 

SEQ ID 2272 

MSNYA1ILAAGKGTRMKSDLPKVMHKVSGITMLEHVFRSVQAIEPSKIVTVIGHKAELVRDVLGDKSEFVMQTEQLGTGHAVMMAEEELATSKGHT 
LVIAGDTPIilTGESLKNLIDFHVNHKNVATILTADAANPFGYGRIIRNSDDEVTKIVEQKDANDFEQQVKEINTGTYVFDNQSLFEALKDINTNNA 
QGEYYLTDVIGIFKEAGKKVGAYKLRDFDESLGWDRVALATAEKVMRHRIARQHMVNGVTWNPDSAYIDIDVEIGEESVIEPNVTLKGQTKIGK 
GTLLTNGSYLVDAQVGNDVTITNSMVEESIISDGVTVGPYAHIRPGrSLAKGVHIGNFVEVKGSQIGENTKAGHLTYIGNAEVGCDVNFGAGTITV 
' NYDGQNKFKTE'IGSNVFIGSNSTLIAPLEIGDNALTAAGSTITDNVPIDSIAIGRGRQVNKEGYANKKPHHPSQK 

SEQ ID 2273 

ATGACAAATTATGCCATTATTTTAGCAGCGGGCAAAGGGACTCGCATGACTTCTGATCTCCCAAAAGTTCTTCATAAAGTATCTGGACTAACCATG 
CTTGAGCATGTTTTTCGTAGTGTAAAAGCGATTAGTCCTGAAAAATCCGTGACGGTTATTGGTCACAAATCAGAAATGGTACGTGCTGTCTTAGCA 
GATCAATCAGCCTTTGTCCATCAAACAGAGCAG1I- I- CC £' Z 1 ^aTGATGGCAGAAACACAACTAGAAGGACTAGAAGGGCATACC 

TTGGTGATTGCAGGAGATACTCCCTTGATCACTGGAGAAAGCCTGAAGAGTCTGATTGATTTTCATGTGAATCATAAAAATGTCGCCACTATTTTA 
ACAGCTACGGCTCAAGATCCATTTGGTTATGGTCGTATTGTTCGCAACAAAGATGGCGAAGTGATCAAGATTGTTGAGCAAAAAGACGCCAATGAG 
TATGAGCAACAATTAAAAGAAATCAATACAGGAACCTATGTGTTTGATAACAAGCGTCTCTTTGAAGCGCTCAAATGCATCACTACCAACAATGCT 
CAAGGAGAGTATTACCTGACTGACGTTGTGGCTATTTTTAGAGCAAACAAAGAAAAGGTAGGAGCCTATATCCTGAGAGACTTCAATGAAAGTCTG 
GGAGTAAATGATCGTGTGGCCTTAGCAATAGCTGAAACAGTGATGCGTCAGCGCATTACCCAAAAACATATGGTCAATGGGGTGACTTTCCAAAAT 
CCTGAAACTGTTTATATTGAAAGCGATGTTGAGATTGCTCCAGACGTCCTTATCGAAGGAAATGTGACCTTAAAAGGGCGTACACATATCGGCTCA 
GGAACTGTCTTGACGAATGGTACTTATATTGTGGATTCTGAAATTGGTGATAACTGTGTTGTTACCAATTCGATGATCGAATCATCTGTTTTAGCT 
GCAGGAGTTACGGTTGGCCCTTACGCCCACCTTCGACCGGGAACGACCrrAGATAGGGAAGTCCATATCGGTAACTTrGTCGAGGTCAAGGGTTCT 
CACATTGGTGAAAAAACAAAGGCTGGGCATCTGACTTATATTGGAAACGCTCAGGTTGGGTCTTCAGTCAATGTTGGGGCTGGAACCATCACTGTC 
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AACTACGACGGCCAAAACAAATATGAAACAGTCATTGGAGATCACGCTTTTATTGGGAGCAACTCGACTCTCATT6CACCTTTG6AAGTTGGGGAT 
CACGCTTTAACAGCAGCAGGTTCAACGATTTCAAAAACAGTTCCTATCGATAGCATTGCTATTGGTCGTAGCCGCCAAGTCACAAAAGAAGGTTAT 
GCCAAGCGCCTAGCGCATCACCCAAGTCGAAGCAAA 

SEQ ID 2274 

MTNYAIILAAGKGTRMTSDLPKVLHKVSGLTMLEHVFRSVKAISPEKSVTVIGHKSEMVRAVLADQSAFVHQTEQLGTGHAVMMAETQLEGLEGHT 
LVIAGDTPLITGESLKSLIDFHWHKNVATILTATAQDPFGYGRIVRNKDGEVIKIVEQKDANEYEQQLKEINTGTYVPDNKRLPEALKCITTNNA 
QGEYYLTDWAIFRANKEKVGAYILRDFNESLGWDRVALAIAETVMRQRITQKHtWNGVTFQNPETVYIESDVEIAPDVLIEGNVTLKGRTHIGS 
GTVLTNGTYIVDSEIGDNCWTNSMIESSVLAAGVTVGPYAHLRPGTTLDREVHIGNFVEVKGSHIGEKTKAGHLTYIGNAQVGSSVNVGAGTITV 
NYDGQNKYETVIGDHAFIGSNSTLIAPLEVGDHALTAAGSTISKTVPIDSIAIGRSRQVTKEGYAKRLAHHPSRSK 

SEQ ID 2275 

ATGGATTTTGAAGAAAAAACAATTAATCGTCAAACTGTTTTTGATGGACAAATTATCAAAGTAGCTGTTGATGATGTAGAGTTGCCAAATGGATTG 
GGACAATCCAAACGTGAACTTGTTTTTCATGGAGGAGCTGTTGCTACTTTGGCGGTAACTCCTGAGCATAAAATTGTTTTAGTGAAACAGTATCGT 
AAGGCTATTGAAGGTATTTCTTACGAAATTCCAGCAGGGAAACTTGAGACGC-GTGAGTCAGGTTCTAAGGAAGAAGCTGCCCTTCGGGAATTAGAA 
GAAGAGACTGGCTACACAGGGAATCTTGAAATTCTTTATAGTTTCTACACTGCTATTGGTTTTTGTAATGAGAAAATCGTCCTCTATCTAGCTACT 
GATTTACAAAAAGTTGAAAATCCTAGGCCACAAGATGATGATGAGGTCCTTGAGCTTCTAGAGTTAAGTTATGAGGATTGTATGCAAATGGTAGAA 
AAAGGCATGATTCAAGATGCGAAAACGATCATTGCTTTACAATATTACGGTTTAAAAATGGGAGGTCATTCT 

SEQ ID 2276 

MDFEEKTINRQTVFDGQIIKVAVDDVELPNGLGQSKRELVFHGGAVATLAVTPEHKIVLVKQYRKAIEGISYEIPAGKLETGESGSKEEAALRELE 
EETGYTGNLEILYSFYTAIGFCNEKIVLYLATDLQKVENPRPQDDDEVLELLELSYEDCMQMVEKGMIQDAKTIIALQYYGLKMGGHS 

SEQ ID 2277 

ATGAAATTTGAAGAAAAAACGCTTAAGAGACAAACAGTTTTTGATGGTCATATTTTTAAAGTTGTTGTGGATGATGTTGAACTTCCCAACAATCTG 
GGGCAATCCAAGCGAGAATTAATTTTTCATCGTGGTGCCGTTGCTGTTTTGGCTATTACTCCTGAACGTAAGATTGTCCTTGTCAAACAATACCGT 
AAGGCTATTGAACGTGTCTCATACGAGATCCCAGCGGGTAAGCTAGAGATTGGTGAGGAAGGCTCAAAGCTAAAAGCTGCTGCACGTGAGCTAGAA 
GAAGAAACAGCCTATACGGGGACATTGACGTTTTTGTATGAATTTTATACAGCGATTGGTTTTTGCAACGAAAAAATCACACTTTTCTTAGCGACA 
GACCTAATACAAGTTGCCAATCCCAAACCTCAAGACGACGATGAAGTTATCGAGGTCTTAGAGTTGACATATCAAGAGTGCATGGACTTAGTCGCT 
CAAGGTAAACTTGCTGACGCTAAAACGTTGATTGCTTTGCAATACTATGCCTTACATTTTGGAGGTGAGCAG 

SEQ ID 2278 

MKFEEKTLKRQTVFDGHIFKWVDDVELPNNLGQSKRELIFHRGAVAVLAITPERKIVLVKQYRKAIERVSYEIPAGKLEIGEEGSKLKAAARELE 
EETAYTGTLTFLYEFYTAIGFCNEKITLFLATDLIQVANPKPQDDDEVIEVLELTYQECMDLVAQGKLADAKTLIALQYYALHFGGEQ 

SEQ ID 2279 

ATGGGAAAACCATTGTTAACAGATGATATGATTGAACGTTCAAATCGAGGTGAAAAAGTTTCAGGTCAAACAATCTTAGATCAAGAAACTAAAATT 
ATTTCTACAGAAGATGGCATGGAGCAACTAACTGACGAGAACGGTAAACATATCTACAAGAGTCGCCGGATTGAGAATGCAAAACGAAATGAATTT 
CAACGTAAGTTGAATTTAGTTTTATTCATTTTGCTTATTTTGTTGGCTCTCTTGTTTTATGCAATTTTTAAATTA 

SEQ ID 2280 

MGKPLLTDDMIERSNRGEKVSGQTILDQETKIISTEDGMEQLTDENGKHIYKSRRIENAKRNEFQRKLNLVLFILLILLALLFYAIFKL 

SEQ ID 2281 

GTGATGGGAAGGCCATTGTTGACCGATGATATCATCGAAAAAGCGAGACGAATGGAAACATTTGAGCCAGATGATGCTGTAAACTTTGACACAAAA 
GTAATGACGCTACCAGAAAAAGATGATAAAGCACGCATTTATAAAAGTCGTCGGATTGAAAATGCCAAACGCAGCCAATTGCAATCTAAATTAAAT 
GTGATTTTGATAGCTGTTATGCTGTTAATTGCCATCTTGGTATATGCTATCTTTTATCTT 
SEQ ID 2282 

VMGRPLLTDDIIEKARRMETFEPDDAVWFDTKVMTLPEKDDKARIYKSRRIENAKRSQLQSKLNVILIAVMLLIAILVYAIFYL 

SEQ ID 2283 

ATGAAAATTGGAATTATTGCAGCCATGGAGGAAGAGTTAAAACTCCTTGTGGAAAATCTTGAGGATAAATCTCAAGAGACAGTATTATCAAATGTA 
TATTACAGTGGACGTTATGGTGAACATGAGCTTGTTTTAGTACAGTCTGGTGTTGGGAAAGTCATGTCAGCGATGAGTGTTGCTATTTTAGTAGAA 
AGCTTTAAAGTTGATGCTATTATTAATACAGGATCAGCTGGTGCAGTAGCAACAGGATTGAATGTAGGAGACGTCGTTGTCGCAGATACATTAGTT 
TATCACGATGTAGATTTAACCGCCTTTGGTTATGACTATGGACAAATGTCAATGCAGCCACTTTATTTTCATTCGGATAAGACTTTTGTTTCCACT 
TTTGAAGCAGTTTTATCTAAAGAAGAAATGATTAGTAAAGTTGGTTTAATTGCAACTGGGGATAGTTTTATTGCTGGCCAGGAAAAGATTGATGTT 
ATTAAGGGGCATTTTCCACAGGTTTTAGCTGTCGAGATGGAAGGTGCAGCAATTGCCCAAGCTGCTCAAGCTACAGGAAAGCCCTTTGTGGTGGTA 
CGTGCTATGAGTGATACTGCAGCTCATGATGCCAATATCACATTTGATGAATTTATCATTGAAGCTGGTAAACGCTCTGCCOAAGTATTAATGGCA 

SEQ ID 2284 

MKIGIIAAMEEELKLLVENLEDKSQETVLSNVYYSGRYGEHELVLVQSGVGKVMSAMSVAILVESFKVDAIINTGSAGAVATGLNVGDWVADTLV 
YHDVDLTAFGYDYGQMSMQPLYFHSDKTFVSTFEAVLSKEEMISKVGLIATGDSFIAGQEKIDVIKGHFPQVLAVEMEGAAIAQAAQATGKPFWV 
RAMSDTAAHDANI TFDEFI IEAGKRSAQVLMAFLKAL 

SEQ ID 2285 

ATGAAAATAGGAATTATTGCTGCTATGGAGGAGGAGTTGTCCCTGCTCTTAC-CAAATCTTTTGGATGCTCAAGAACATCAGGTGCTTTCAAAAACT 
TACTATACGGGTCGTTTTGGCAAGCATGAGCTCATTTTGGTACAGTCGGGTGTTGGAAAAGTGATGTCTGCTATGACAGTTGCGATCTTGGTTGAG 
CATTTCAAAGCCCAAGCTATTATCAATACAGGATCAGCAGGGGCAGTCGCTTCACATTTAGCGATCGGAGATGTGGTGGTTGCAGATCGGTTAGTG 
TATCATGATGTGGATGCTACTGCATTTGGTTATGCTTATGGTCAAATGGCTGGTCAACCATTATACTATGATTGTGATCCACAGTTTGTGGCTATC 
TTCAAACAAGTCCTAAAACACGAAAAGACAAATGGCCAAGTTGGTTTGATTGCAACAGGAGACAGTTTTGTTGCTGGTCAGGACAAGATTGACCAG 
ATCAAAACAGCTTTTAGCGACGTGTTAGCAGTAGAAATGGAAGGCGCAGCTATTGCTCAAGCAGCACATACTGCAGGGAAACCCTTCATCGTTGTT 
CGTGCGATGAGTGATACCGCAGCGCATGATGCCAATATTACTTTTGATCAATTTATTATAGAAGCTGGCAAGCGTTCGGCCCAGACATTAATGACA 
TTTTTAGAAAACTTACCTGTT 

SEQ ID 2286 

MKIGIIAAMEEELSLLLANLLDAQEHQVLSKTYYTGRFGKHELILVQSGVGKVMSAMTVAILVEHFKAQAIINTGSAGAVASHLAIGDVWADRLV 
YHDVDATAFGYAYGQMAGQPLYYDCDPQFVAIFKQVLKHEKTNGQVGIiIATGDSFVAGQDKIDQIKTAFSDVLAVEMEGAAIAQAAHTAGKPFIW 
RAMSDTAAHDANITFDQFIIEAGKRSAQTLMTFIiENLPV 

SEQ ID 2287 

GTGTCAGAAATGATTAAAAAAATGATAAGTGAACAACTGATTGTTAAAGATAAAGATTTAGGATATTATCTTACCAAACAAGGTTTATTAGTTGTT 
TCTGACCTTTACCGTAAACATCGTCTAGTAGAGGTATTTTTAGTTAACCATTTGCACTATACTGCTGATGATATTCATGAAGAAGCGGAAGTTTTA 
GAACATACTGTATCAACAACTTTTGTTGATCAATTAGAAAAGTTGTTAGACTTTCCACAATTTTGTCCACACGGTGGGACTATTCCTAAAAAGGGA 
GAGTTTTTAGTAGAAATTAACCAAATGACATTGGACCAAATTAGTCAGCTTGGCACATATGTTATCAGTCGTGTTCATGATGATTTTCAGCTACTG 
AAATACCTAGAACAACACCGTTTGCATATCAACGATACCATTGAATTGACACAAATTGACCCTTATGCAAAAACTTATCACATCACCTATAACGAT 
GAAAATCTAACAATCCCTGAGCGTATCGCAAGTCAAATATATGTATCTGCTACA 

SEQ ID 2288 
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MSEMIKKMISEQLIVKDKDLGYYLTKQGLLWSDLYRKHRLVEVFLVNHLHYTADDIHEBAEVLEHTVSTTFVDQLEKLLDFPQFCPHGGTIPKKG 
EFLVEINQMTLDQISQLGTYVISRVHDDFQLLKYLEQHRLHINDTIELTQIDPYAKTYHITYNDENLTIPERIASQIYVSAT 

SEQ ID 2289 

ATGACGCCTAATAAAGAAGATTACTTGAAATGTATTTATGAAATTGGAGAACAAGAACCCAAGATTACAAATAAAATGGTTGCAGAAAAGATGCAC 
GTTTCGGCACCTGCCGTTTCAGAGATGATTAAAAAAATGATTTCACAAGGCTGGATTGTCAAAGATAAAGCAAAAGGCTATTTGCTAAAAGACAAA 
GGCTATGCTCTTGTTGCTAACCTCTACCGCAAACTCCGCTTGATTGAGGTATTTTTGATTCATCAGCTGGGCTATAATACCCAAGAAGTGCACCAA 
GAAGCTGAAGTCTTAGAGCACACTGTCTCAGACTCCTTTATCGACCGT 

SEQ ID 2290 

MTPNKEDYLKCIYEIGEQEPKITNKMVAEKMHVSAPA7SEMI1 I MISC 3 7H M'J.JlKGYLLKDKGYALVANLYRKLRilEVFLIHQLGYNTQEVHQ 
EAEVLEHTVSDSFIDR 

SEQ ID 2291 

ATGAACCTTCCGGTTAAATTTTTTGATAAATATGTACCAGAGTTAGATAAAAATAATGTACGTGTACAGGTCATCGGAGATACTCATAAATTACCT 
AAGGCAACATACGATGCAATGCAACGCGCTTGTTTGAGGACAAAACATAATTCGGGGCTCGTCTTGAATTTTGCGCTAAATTATGGCGGACGTTCA 
GAAATCACTAATGCCATTAAGGAAATTGCTCAGGATGTTTTGGAAGCTAAGTTGAATCCTGACGATATTACAGAGGATTTAGTAGCAAATCATTTA 
ATGACAAATAGCTTACCCTATCTTTATAGAGACCCTGATTTGATTATCCGAACTAGTGGAGAGTTACGCTTGAGTAACTTTTTACCTTGGCAATCA 
GCTTATAGrGAATTTTACTrTACTCCCGTrTTATGGCCA3ATTTTAAAA.AAGACGAACTACATAAGGCCATTGTGGATTATAATCAACGCCATCGT 
CGATTTGGTAGTGTA 

SEQ ID 2292 

raLPVKFFDKYVPELDKNWRVOVIGDTHKLPKATYDAMQMCLRTKHNSGLVLNFALNYGGRSEITNAIKEIAQDVLEAKLNPDDITEDLVANHL 
MTNSLPYLYRDPDLIIRTSGELRLSNFLPWQSAYSEFYFTPVLWPDFKKDELHKAIVDYNQRHRRFGSV 

SEQ ID 2293 

ATGTTTGGATTAAAAGCGAAATCAACAAAAAAAGTTTTGGGGAGTATCCCAAAGCATATTGGAATTATCATGGATGGTAATGGACGTTGGGCCAAA 
AAAAGACTAAAACCTAGAGTGTTTGGGCATAAAGCTGGGATGGATGCTTTACAAGAAGTAACGATTACTGCATCTGAGTTGGGGGTTAAAGTTCTG 
ACAGTCTATGCCTTTTCGACAGAAAACTGGTCCAGACCCCAAGATGAGGTGTCTTTTATCATGAATTTACCAGTAACCTTCTTTGACAAATATGTG 

AAAACAAAACGTAATACGGGTTTAATTTTGAATTTTGCTCTCAATTATGGAGGACGTGCTGAGATTACCAGTGCTGTTCGCTTTATTGCTCAAGAT 
GTCTTAGATGCCAAATTAAATCCAGGAGATATTACGGAGGATTTGATTGCTAATTACTTGATGACAGACCATCTGCCATATCTCTACCGAGACCCC 
GATTTGATTATTCGCACCAGrGGTGAGCrGCGTTTGAGCAATTTCrrGCCrTGGCAATCAGCTTACAGrGAATTTTATTTCACACCAGTCTrGTGG 

SEQ ID 2294 

MFGLKAKSTKKV1GS I PKHI GI IMDGNGRWAKKRLKPRVFGHKAGMDALQEVTI TASELGVKVLTVYAFSTENWSRPQDEVSFIMNLPVTFFDKYV 
PVLHEKNVKIQMIGETSRLPEDTLAALNAAIDKTKRNTGLILNFALKYGGRAEITSAVRFIAQDVLDAKLNPGDITEDLIANYLMTDHLPYLYRDP 
DLIIRTSGELRLSNFLPWQSAYSEFYFTPVLWPDFKKAELLKAIADYNRRQRRFGKV 

SEQ ID 2295 

ATGAAAGAACGTGTTATTTGGGGAGCTGTCGCGCTTGCCATATTTATCCCTTTTTTAGTAATGGGTGGTTTGCCTTTCCAATTTTTAGTTGGACTT 
TTAGCTATGATTGGTGTTTCTGAATTACTTCGTATGCGTCGTTTAGAAATATTTTCCTTTGAAGGTGCATTAGCTATGATAGGAGCCTTTGTTTTA 
ACAGTTCCTTTAGATAGTTATTTGTCCTTTTTACCAGTTGACGCTAOTTTATCAGCATACGGTATTGTTATTTTTATGATTTTGGCAGGTACTGTT 
TTGAACAGTAATTCTTACAGTTTTGAAGATGCTGCCrTrCCAATTGCGTCTAGTTTTrATGTGGGTATTGGCTTTCAAAArCTAGTCAGrGCTCGT 
ATGGCTGGAATAGATAAGGTGTTGTTAGCTTTATTTATTGTCTGGGCGACTGATATCGGTGCTTATATGATTGGTCGTCAATTTGGACAACGCAAA 
CTACTACCCTCAGTGTCTCCAAATAAAACAATTGAAGGGAGTCTAGGAGGGATTGCTTCAGCCATTGTGGTAGCTTTCTTTTTTATGCTTTTTGAT 
AAGACCGTCTATGCGCCTCATAGCTTCCTAGTCATGTTAGTTTTAGTGGCTATCTTTAGCATTTTTGGTCAATTTGGAGATTTAGTTGAAAGTAGT 
ATTAAACGTCATTTTGGTGTTAAAGATTCGGGTAAATTGATTCCGGGTCATGGGGGGATTTTGGATCGCTTTGATAGTATGATTTTTGTTTTCCCA 
ATCATGCACTTCTTTGGCTTATTC 

SEQ ID 2296 

MKERVIWGAVALAIFIPFLVMGGLPFQFLVGLLAMIGVSELLRMRRLSIFSFEGALAMIGAFVLTVPLDSYLSFLPVDASLSAYGIVIFMILAGTV 
LNSNSYSFEDAAFPIASSFYVGIGFQNLVSARMAGIDKVLLALFIVWATDIGAYMIGRQFGQRKLLPSVSPNKTIEGSLGGIASAIWAFFFMLFD 
KTVYAPHSFLVMLVLVAIFSIFGQFGDLVESSIKRHFGVKDSGKLIPGHGGILDRFDSMIFVFPIMHFFGLF 

SEQ ID 2297 

ATGAAAGAACGTGTTGTTTGGGGGGGAGTAGCAGTAGCTATTTTCCTACCTTTTCTCATAATAGGAAACCTACCATTCCAATTATTTGTAGGCGTT 
TTGGCCATGATTGGGGTATCAGAATTACTGAAAATGAAAAGATTAGAAGTCTTTTCTTTTGAAGGTGTTTTTGCCATGTTAGCCGCCTTTGTATTG 
GCAGTTCCGATGGACCATTACCTCACTTTTTTACCAATTGATGCGAATGTTGCTTTTTACAGCTTAATGGTTTTTTTCATTTTGGCAGGTACTGTT 
TTAAATAGCAGAGCTTATTCATTTGATGATGCGGCCTTTCCGATTGCAACTAGTTTTTATGTTGGGATTGGTTTTCAACATTTGATCAATGCTCGC 
CTGTCAGGAATTGACAAGGTCTTTTTGGCCTTATTTATCGTTTGGGCCACTGATATTGGAGCATATCTGATTGGGCGTCAGTTTGGTAGACGCAAA 
CTATTGCCTACAGTTTCTCCAAACAAAACCATTGAAGGTAGTTTAGGAGGGATCGCTTGTGCAGTCCTTGTGTCTTTTATCTTTATGGTGATTGAT 
AGGTCTGTTTATGCGCCACATCACTTTTTGACCATGTTGGTTTTGGTCGCTCTTTTTTCCATTTTTGCCCAATTTGGTGATTTGGTTGAAAGTGCT 
CTCAAACGTCACTTTGGTGTCAAAGATTCAGGTAAGCTTATCCCGGGACATGGTGGTATTTTAGACCGCTTTGATTCCATGATTTTTGTTTTTCCC 
ATCATGCATCTCTTTGGTTTATTT 

SEQ ID 2298 

MKERWWGGVAVAIFLPFLIIGNLPFQLFVGVLAMIGVSELLKMKRLEVFSFEGVFAMLAAFVLAVPMDHYLTFLPIDANVAFYSLMVFFILAGTV 
LNSRAYSFDDAAFPIATSFYVGIGFQHLINARLSGIDKVFLALFIVWATDIGAYLIGRQFGRRKLLPTVSPNKTIEGSLGGIACAVLVSFIFMVID 
RSVYAPHHFLTMLVLVALFSIFAQFGDLVESALKRHFGVKDSGKLIPGHGGILDRFDSMIFVFPIMHLFGLF 

SEQ ID 2299 

ATGCTAGGAATTTTAACCTTTATTATTATTTTTGGTGTCATTGTAGTTGTTCACGAATTTGGGCATTTCTATTTTGCAAAGAAATCAGGAATTCTT 
GTTCGTGAATTTGCTATTGGTATGGGTCCAAAAATCTTTTCTCACATTGATAAAGAAGGAACAACCTATACTATTCGTATATTACCGCTAGGTGGT 
TATGTCCGTATGGCTGGTTGGGGTGATGATAAGACTGAAATTAAGACA3GGACGCCGGCTAGCCTTACTTTAAATAAAGAAGGCATTGTAACTCGT 
ATTAATTTATCAGGAAAACAATTAGACAATACTTCTTTACCAATCAATGTAACAGCTTATGATTTAGAAGATAAACTAACTATCACAGGATTGGTC 
TTAAGTGAGACAAAAACCTATAGTGTTGATCACGATGCTACTATCATTGAGGAGGArGGrACTGAAATTCGTATTGCTCCCTTAGATATGCAGTAT 
CAGAATGCTTCTGTATGGGGGCGCTTAATTACCAATTTTGCAGGTCCGATGAATAATTTTATTTTAGGTCTTGTAGTCTTTATTGCACTTGCTTTT 
ATTCAAGGAGGTGTTCAAGACTTATCAACCAATCAGGTCCGTGTATCAGAAAATGGTCCTGCCGCTAGTGCAGGTTTAAAAAATAATGATCGTATT 
. TTACAAATAGGGTCGCACAAAGTTTCTAACTGGGAACAGTTGACAGCAGCAGTAGAAAAGTCAACTAGGCATTTAGAAAAAAAACAAAAACTTGCC 
CTTAAGATTAAGAGCAAAGAGGTGGTGAAAACGATCAACGTTAAGCCACAGAAAGTTGATAAATCCTACATCATCGGCATTATGCCAGCTTTAAAG 
ACAAGCTTTAAAGACAAACTTTTAGGTGGATTAAAACTAC-CATGGGAAAGTTTCTTTAGAATTTTAAATGAATTAAAGAAACTTATTGCTCATTTT 
AGTATTAATAAATTGGGAGGTCCAGTAGCTCTCTATCAGC-CTAGTAGCCAAGCTGCTAAAAATGGTTTCGTCACAGTTCTCAACTTAATGGGATTA 
ATCTCTArCAACTTAGGTATTATGAATCTCATCCCrATACCAGCCCTTGACGGGGGTAAGATAGTGATGAATATTTrAGAAGCCATTCGTCGCAAA 
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CCACTTAAACAAGAAACAGAAACTTATATTACGCTCGCTGG3GTAGCAGTTATGTTAGTATTAATGATT6CTGTGACCTGGAACGATATCATGCGA 
GCTTTCTTC 

SEQ ID 2300 

MLGILTFIIIPGVIVWHEFGHFYFAKKSGILVREFAIGMGPKIFSHIDKEGTTVTIEILPLGGYVRMAGWGDDKTEIKTGTPASLTLNKEGIVTR 
INLSGKQLDNTSLPINVTAYDLEDKLTITGLVLSETKTYSVDHDATIIEEDGTEIRIAPLDMQYQNASVWGRLITNFAGPMNNFILGLWFIALAF 
IQGGVQDLSTNQVRVSENGPAASAGLKNNDRILQIGSHKVSNWEQLTAAVEKSTRHLEKKQKLALKIKSKEWKTINVKPQKVDKSYIIGIMPALK 
TSFKDKLLGGLKLAWESFFRILNELKKLIAHFSINKLGGPVALYQASSQAAKNGFVTVLNLMGLISINLGIMNLIPIPABDGGKIVMNILEAIRRK 
PLKQETETYITLAGVAVMLVLMIAVTWNDIMRAFF 

SEQ ID 2301 

ATGTTAGGAATAATAACCTTTATTATTATTTTTGGTATTTTAGTGATTGTCCATGAATTTGGACATTTCTATTTTGCTAAAAAATCAGGCATTCTA 
GTAAGAGAATTTGCCATTGGAATGGGCCCTAAAATTTTTTCTCATGTTGACCAAGGAGGAACTCTTTATACCTTGAGGATGTTACCCTTGGGCGGT 
TATGTGCGAATGGCTGGTTGGGGTGATGACAAAACTGAGATCAAAACAGGTACTCCAGCAAGTTTAACCCTTAATGAGCAAGGTTTTGTTAAGCGC 
ATCAACTTGTCTCAAAGTAAGTTAGACCCAACGAGTCTCCCAATGCATGTTACAGGCTATGACTTAGAAGATCAGCTGAGTATTACTGGCTTAGTT 
TTAGAAGAAACCAAGACATATAAGGTCGCTCACGATGCTACTATTGTTGAAGAAGACGGTACTGAGATAAGAATTGCTCCGCTTGATGTTCAATAT 
CAAAATGCTAGTATTGGCGGACGTTTAATCACCAATTTTGCAGGTCCCATGAATAATTTTATTTTAGGGATTGTGGTTTTTATCCTCTTGGTCTTT 
TTACAAGGTGGGATGCCAGATTTTAGTAGCAATeATGTCCGTGTTCAAGAAAATGGAGCAGCAGCTAAGGCTGGTCTTCGAGATAATGACCAAATT 
GTCGCAATTAATGGTTACAAGGTGACTAGCTGGAATGATCTCACTGAGGCTGTAGACCTTGCAACACGGGATCTAGGCCCGTCACAGACCATTAAG 
GTCACCTACAAGTCACATCAGCGCTTAAAAACGGTGGCTGTGAAACCACAAAAGCATGCAAAGACATACACGATAGGAGTTAAGGCGAGTCTGAAA 
ACAGGATTTAAGGATAAGCTCTTAGGCGGTCTAGAATTAGCTTGGAGTAGGGCGTTTACTATTTTGAATGCTTTGAAAGGATTGATCACTGGCTTT 
AGTCTCAATAAATTAGGTGGACCTGTTGCCATGTATGACATGTCCAATCAGGCTGCTCAAAACGGCTTAGAGTCAGTCTTATCTCTTATGGCAATG 
CTTTCGATCAArTTAGGGATCTTTAACCTGATTCCGATTCCTGCACTTGATGGGGGAAAAATCTTGATGAATATCATTGAAGCCATTCGTCGCAAG 

GTCTTTTTC 

SEQ ID 2302 

MLGIITFIIIFGILVIVHEFGHFYFAKKSGILVREFAIGMGPKIFSHVDQGGTLYTLRMLPLGGYVRMAGWGDDKTEIKTGTPASLTLNEQGFVKR 
INLSQSKLDPTSLPMHVTGYDLEDQLSITGLVLEETKTYKVAHDATIVEEDGTEIRIAPLDVQYQNASIGGRLITNFAGPMNNFILGIWFILLVF 
LQGGMPDFSSNHVRVQENGAAAKAGLRDNDQIVAINGYKVTSWNDMEAVDLATRDLGPSQTIKVTYKSHQRLKTVAVKPQKHAKTYTIGVKASLK 
TGFKDKLLGGLELAWSRAFTIIiNALKGLITGFSLNKLGGPVAMYDMSNQAAQNGLESVLSLMAMLSINLGIFNLIPIPALDGGKILMNIIEAIRRK 
PIKQETEAYITLAGVAIMVVLMIAVTWNDIMRVFF 

SEQ ID 2303 

ATGAAACAAAGTAAAATGCTTATTCCAACACTTCGCGAAATGCCAAGTGATGCTCAGGTTATCAGCCATGCTCTTATGGTTCGTGCAGGATATGTC 
CGCCAAGTTTCGGCTGGAATCTATGCTTATTTGCCTCTAGCTAACCGTAGTATTGAAAAATTTAAAACAATTATGCGTCAAGAATTTGAGAAGATT 
GGTGCAGTTGAAATGTTAGCTCCAGCTCTTCTTACAGCAGATTTATGGCGTGAATCTGGGCGCTACGAAACATATGGTGAAGACCTTTATAAATTA 
AAGAATCGTGATCAATCGGATTTTATCTTAGGACCAACTCATGAAGAGACTTTCACAACTCTTGTTCGTGATGCAGTAAAATCTTATAAGCAATTA 
CCACTAZiACCTTTATCAAATTCAGTCTAAATATCGTGATGAGAAGCGTCCTCGTAATGGACTTCTTCGAACACGTGAATTTATCATGAAAGATGGA 
TACAGCTTCCACAAAGATTATGAAGACCTTGATGTCACTTACGAAGATTACCGTAAAGCATATGAAGCCATCTTCACACGTGCTGGACTTGACTTT 
AAAGGCATTATAGGTGACGGAGGTGCTATGGGAGGTAAAGATAGCCAAGAATTTATGGCAGTAACTCCCAATCGTACAGATTTAAATCGTTGGTTA 
GTCCTTGATAAAACTATTCCTTCTATTGATGATATTCCAGAGGATGTTTTAGAAGAAATTAAGGTAGAACTCTCGGCTTGGCTAGTTTCTGGTGAG 
GACACTATTGCATACTCTACTGAATCAAGCTATGCTGCTAACCTTGAGATGGCAACGAATGAGTACAAACCATCTACTAAGGCTGCTACCTTTGAA 
GAAGTAACAAAAGTAGAAACTCCTAACTGCAAATCAATTGATGAGGTAGCTGGATTTTTATCAATTGATGAAAATCAAACTATCAAGACACTATTG 
TTTATTGCTGATGAACAGCCCGTGGTTGCTTTACTAGTTGGTAACGATCAAGTCAATGATGTGAAGTTAAAAAATTATTTAGCGGCTGATTTCTTA 
GAGCCTGCAAGTGAAGAGCAAGCAAAAGAGATTTTTGGTGCAGGTTTTGGTTCTCTTGGGCCAGTTAACCTACCTGACTCTGTTAAAATTATTGCT 
GATCGTAAAGTTCAAGACCTTGCTAATGCTGTGTCTGGTGCTAACCAAGATGGTTATCATTTTACTGGAGTTAATCCAGAACGTGATTTCACAGCT 
GAATACGTTGATATTCGTGAAGTAAAAGAAGGGGAGATTTCTCCAGACGGTAAAGGTACTCTGAAATTTGCTCGTGGTATTGAAATTGGACATATC 
TTTAAACTAGGTACCCGTTATTCAGATAGTATGGGAGCGAACATCCTTGATGAAAATGGCCGCTCAAATCCTATTGTTATGGGGTGTTATGGTATT 
GGTGTTAGTCGTATTCTCTCAGCTGTCATTGAACAACATGCCCGACTTTTTGTGAATAAGACACCAAAAGGAGCTTATCGCTTTGCTTGGGGGATT 
AATTTCCCAGAAGAATTAGCCCCATTTGATGTACATTTGATTACTGTCAATGTCAAAGATCAAGAGTCACAAGACCTTACTGAGAAAATTGAAGCT 
GATTTGATGCTTAAAGGTTATGAAGTCCTGACAGACGATCGTAATGAACGTGTTGGTTCTAAATTCTCAGACAGTGACTTAATTGGACTTCCAATT 
CGAGTAACTGTTGGGAAGAAAGCTTCTGAAGGTATCGTTGAAGTGAAAATTAAAGCAAGTGGTGATACGATTGAGGTTCACGCTGATAACTTAATT 
GAAACTTTAGAGATTCTAACAAAAAAA ' 

SEQ ID 2304 

MKQSKMLIPTLREMPSDAQVISHALMVRAGYVRQVSAGIYAYLPLAMRTIEKFKTIMRQEFEKIGAVEMLAPALLTADLWRESGRYETYGEDLYKL 
KNRDQSDFILGPTHEETFTTLVRDAVKSYKQLPLNLYQIQSKYRDEKRPRNGLLRTREFIMKDGYSFHKDYEDLDVTYEDYRKAYEAIFTRAGLDF 
KGIIGDGGAMGGKDSQEFMAVTPNRTDLNRWLVLDKTIPSIDDIPEDVLSEIKVELSAWLVSGEDTIAYSTESSYAANLEMATNEYIJPSTKAATFE 
EVTKVETPNCKSIDEVAGFLSIDENQTIKTLLFIADEQPWALLVGNDQVNDVKLKMYLAADFLEPASEEQAKEIFGAGFGSLGPVNLPDSVKIIA 
DRKVQDBANAVSGANQDGYHFTGVWPERDFTAEYVDIR3VKEGEISPDGKGTLKFARGIEIGHIFKLGTRYSDSMGANILDENGRSNPIVMGCYGI 
GVSRILSAVIEQHARLFVNKTPKGAYRFAWGINFPEELAPFDVHIiITVNVKDQESQDLTEKIEADLMLKGYEVLTDDRNERVGSKFSDSDLIGLPI 
RVTVGKKASEGIVEVKIKASGDTIEVHADNLIETLEILTKK 

SEQ ID 2305 

ATGAAACAAAGTAAACTGCTTATCCCAACCTTGCGCGAAATGCCAAGTGATGCCCAGGTTATCAGCCACGCGCTTATGGTGCGTGCCGGTTATGTG 
CGCCAAGTTTCTGCTGGTATCTATGCTTATTTACCACTGGCAAATCGTACCATTGAGAAATTCAAGACCATCATGCGTGAAGAGTTTGAAAAGATC 
GGTGCTGTTGAAATGTTGGCGCCAGCTCTTTTGACAGGTGATCTCTGGCGTGAATCAGGCCGTTATGAGACCTATGGAGAGGACCTCTATAAGCTT 
AAAAACCGTGATAACTCAGACTTTATCTTGGGTCCAACTCACGAAGAAACCTTTACGACTTTGGTGCGTGATGCGGTCAAATCTTACAAGCAATTG 

TATAGTTTCCATCACAACTATGAAGATTTAGATGTGACCTACGAAGATTATCGTCAAGCTTACGAAGCTATTTTTACCAGAGCTGGTTTAGATTTC 
AAAGGGATTATTGGAGATGGCGGTGCCATGGGGGGGAAAGATTCCCAAGAATTTATGGCCATTACACCAGCTCGTACGGATCTTGATCGCTGGGTG 
GTTCTTGACAAGTCTATTGCGTCAATGGATGATATTCCAAAAGAGGTCTTAGAAGATATTAAGGCAGAATTGGCTGCTTGGATGATTTCAGGTGAA 
GATACTATTGCTTATTCAACAGAATCAAGCTACGCTGCCAACCTTGAGATGGCAACTAACGAATACAAACCGTCCTCAAAAGTAGCTGCTGAAGAT 
GCCTTGGCAGAAGTTGAGACACCACATTGCAAAACGATTGATGAAGTGGCTGCTTTTCTTTCAGTAGATGAAACACAAACCATCAAAACCTTGCTT 
TTTGTGGGAGATAATGAACCTGTTGTTGCTTTGCTAGTTGGAAATGACCATATCAATACCGTTAAATTAAAAAACTATCTAGCTGCTGATTTT'tTA 
GAGCCAGCTAGTGAAGAAGAAGCCCGTGCTTTCTTTGGTGCAGGTTTTGGCTCACTTGGGCCTGTCAACTTGGCACAAGGTAGTCGTATTGTGGCT 
GACCGCAAAGTGCAAAACCTTACCAATGCCGTTGCAGGAGCTAACAAGGATGC-TTTCCATATGACAGGAGTCAATCCAGGACGTGACTTCCAGGCT 
GAATATGTAGATATTCGTGAAGTCAAAGAAGGGGAAATGTCTCCGGACGGTCATGGTGTTCTCCAGTTTGCGCGTGGTATCGAAGTCGGTCATATC 
TTCAAGTTGGGCACTCGTTATTCAGACAGCATGGGAGCAACGATTCTTGATGAAAATGGCAGAACAGTTCCAATTGTGATGGGTTGTTATGGTATC 
GGGGTTAGCCGCATTTTGTCTGCTGTCATTGAACAGCATGCCCGTCTCTTTGTGAACAAGACACCAAAAGGCGATTACCGTTATGCTTGGGGTATT 
AACTTCCCTAAAGAATTAGCCCCATTTGACGTGCATTTGATTACAGTTAATGTCAAAGATCAAGTGGCCCAAGACTTGACGGCGAAGTTAGAAGCT 
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-229- 



3ATTTGATTGGTTTGCCAATT 

CGTGTCACTGTTGGTAAAAAAGCCGCTGAAGGTATCGTGGaaATTAaAATCAAGGCAACAGGTGACAGCATTGAAGTTAATGCAGAAAACCTCATC 
GAAACCCTTGAAATTTTAACAAAAGAACAC 

SEQ ID 2306 

MKQSKLLIPTLREMPSDAQVISHALMVRAGyVRQVSAGIYAYLPLANRTIEKFKTIMREEFEKIGAVEMLAPALLTADLWRESGRYETYGEDLYKL 
KKRDNSDFILGPTHEETFTTLVRDAVKSYKQLPLNLYQIQSKYRDEKRPRNGLLRTREFIMKDGYSFHHNYEDLDVTYEDYRQAYEAIFTRAGLDF 
KGIIGDGGAMGGKDSQEFMAITPARTDLDRWWLDKSIASMDDIPKEVLEDIKAELAAWMISGEDTIAYSTESSYAANLEMATNEYKPSSKVAAED 
ALAEVETPHCKTIDEVAAFLSVDETQTIKTLLFVADNEPWALLVGNDHINTVKLKNYLAADFLEPASEEEARAFFGAGFGSLGPVNLAQGSRIVA 
DRKVQNLTNAVAGANKDGFHMTGVNPGRDFQAEYVDIREVKEGEMSPDGHGVLQFARGIEVGHIFKLGTRYSDSMGATILDENGRTVPIVMGCYGI 
GVSRILSAVIEQHARLFVNKTPKGDYRYAWGINFPKELAPFDVHIiITVNVKDQVAQDLTAKLEADLMAKGYDVLTDDRNERVGSKFSDSDIjIGLPI 
RVTVGKKAAEGIVE IKI KATGDS I ETOAENLIETLE ILTKEH 

SEQ ID 2307 

ATGAAAAGTCGAAAAAAAGATAAATTGGTATTGAGGTTAACAACAACACTATTGGTTTTTGGTTTGGGTGGGGTTTGGTTTTATAATTATAAAAAT 
GATAATGTCGAACCGACAGTCACTAGTGCATCGGATCA\ACGACGACTTTTATTCAAACGATTTCTCCAACAGCTATTGAAATTTCTAAGACCTAT 
GATTTGTATGCGTCAGTCTTATTAGCACAAGCTATTTTGGAATCATCCAGTGGACAATCAGATTTGTCTAAGGCTCCTAATTATAACCTCTTTGGC 
ATCAAAGGAGAATATAAAGGTAAAT'CTGTCCAAATGCCTACTTTAGAAGATGATGGGAAAGGCAArArGACTCAAArCCAAGCTCCrrrTCGCGCC 
TATCCAAATTATTCTGCTTCACTATATGATTATGCTGAGTTAC-TATCTAGTCAAAAGTATGCATCTGTTTGGAAATCAAATACCTCTTCTTATAAG 
GATGCTACTGCAGCTCTAACAGGTCTTTATGCGACAGATACTGCTTATGCTAGTAAATTAAACCAAATTATTGAAACCTACAGTCTAGATGCTTAT 
GATAAA 

SEQ ID 2308 

MKSRKKDKLVLRLTTTLLVFGLGGVWFYNYKNDNVEPTVTSASDQTTTFIQTISPTAIEISKTYDLYASVLLACAILESSSGQSDLSKAPNYNLFG 
IKGEYKGKSVQMPTLEDDGKGNMTQIQAPFRAYPNYSASLYDYAELVSSQKYASVWKSNTSSYKDATAALTGLYATDTAYASKLNQIIETYSLDAY 

SEQ ID 2309 

ATGACAAAAAAGAAAGGTAAGCTTGTACTTATCAGTCTTTTTGTTCTAGCAGCTTGTTTAGGAGCTTATAGTGCAATGAGACAATCTCATAAAft.CT 
TCAAACGTGTCAGCTGAGACTATCGCCAGTTCTTCAACCCGACATTTTATTGATGAAATTGGTCCAACTGCTAGTACTATTGGTCAAGAACGTGAT 
CTTTATGCGTCTGTTATGATAGCACAAGCGATTTTAGAATCAAGTAATGGTAAATCAAGTCTAAGTCAAGCACCTTATTATAATTTTTTCGGTATT 
AAGGGTGCCTATAACGGTTCTTCTGTGACGATGTCAACTTGGGAAGATGATGGTAATGGCAATACCTATACGATTGATCAAGCCTTrAGAGCTTAT 
CCAAGTATTGCAGACTCCCTTAATGACTACGCGGACTTGCTAAGTTCTAGCACTTATATAGGTGCTAGAAAATCAAACACGCTATCGTATCAAGAT 
GCTACAGCAGCTCTAACTGGCTTATACGCTACAGACACCAGTTATAACTTAAAACTAAATAATATTATTGCAACCTATGGTTTGACGGCTTATGAT 
GTTGCTAATAGCTCAGCTCAAGAAACTGGTCTAGCAACTTCGGGTTATGTTTGGAATGAATATCGTCGTAATTACACTGATGCGGAGACCCTAGCA 
GTTGATGAGGCTTGGGCTAAACGCATGACTTAT 

SEQ ID 2310 " 

MTKKKGKLVLISLFVLAACLGAYSAMRQSHKTSNVSAETIASSSTRHFIDEIGPTASTIGQERDLYASVMIAQAILESSNGKSSLSQAPYYNFFGI 
KGAYNGSSVTMSTWEDDGHGNTYTIDQAFRAYPSIADSLNDYADLLSSSTYIGARKSNTLSYQDATAALTGLYATDTSYNLKLNNIIATYGLTAYD 
VANSSAQETGLATSGYWNEYRRNYTDAETLAVDEAWAKRMTY 

SEQ ID 2311 

ATGTCAGTVATTGTTCAAGAAACTTATGGATCAGATTGAAATGCCGCTTGAAATTAAGAATTCAAGTGTTTTTTCGTCTGCTGATATTArCGAGGTA 
AAGGTTCATTCTCTATCACGCTTATGGGAATTTCATTTTTCATTTCCAGAATTATTGCCAATTGAGGTGTATCGTGAATTACAAACTCGTTTAGTG 
AATAGTTTTGAAAAAGCAGATATAAAGGCTACTTTTGATATAAGAGCAGAAACTATTGATTTTTCTGATGATCTGCTACAGGATTATTATCAACAA 
GCTTTTTGTGAACCCTTGTGTAATAGTGCAAGTTTTAAGAGTTCTTTTTCACAATTAAAAGTTCATTACAATGGCAGTCAGATGATTATTTCAGCA 
-CCTCAATTTGTCAATAATAATCATTTTCGTCAGAATCATTTGCCGCGTTTGGAACAACAGTTTTCATTGTTTGGATTTGGTAAACTTGCTATTGAT 
ATGGTTTCTGATGAACAAATGACGCAAGACTTAAAATCATCATTTGAAACTAATCGCGAGCAATTGCTTGAAAAAGCTAACCAAGAAGCTATGCAA 
GCCTTGGAAGCACAAAAATCACTAGAAGATTCAGCGCCTCCATCAGAAGAAGTGACCCCAACTCAAAATTATGATTTCAAAGAGCGTATCAAACAA 
CGTCAAGCTGGCTTTGAAAAAGCAGAGATTACACCCATGATTGAGGTGACAACAGAAGAAAATCGTATCGTTTTTGAAGGAATGGTTrTTAGTGTT 
GAACGAAAAACAACCCGCACTGGACGTCATATCATTAATTTTAAGATGACTGATTATACCTCAAGTTTTGCTATGCAAAAGT.GGGCTAAAGATGAT 
GAAGAATTGAAGAAGTACGATATGATTTCTAAAGGTTCGTGGTTGCGAGTCAGAGGGAATATTGAGAACAATAACTTTACTAAATCTTTGACAATG 
AATGTTCAAGATATCAAAGAGATTGTGCATCATGAACGTAAAGACTTAATGCCAGCAGATCAAAAACGTGTGGAATTTCATGCTCATACCAATATG 
TCAACGATGGATGCTTTACCAACTGTCGAGAGCCTCATTGATACTGCAGCTAAGTGGGGACACCCAGCTATTGCAATTACTGACCATGCCAATGTT 
CAAAGTTTTCCGCATGGCTACCACAGAGCAAAAAAAGCAGGTATAAAAGCAATTTTTGGATTAGAGGCAAATATTGTTGAAGATAAAGTGCCTATT 
TCCTACAACGAAGTTGATATGAATTTGCACGAAGCAACTTATGTTG"ATTTGATGTGGAAACTACAGGTCTTTCTGCAGCTAATAATGACCTAATT 
CAGATTGCAGCATCAAAAATGTTCAAGGGTAATATTATTGAGCAATTTGATGAGTTTATTGACCCAGGTCATCCTCTTTCTGCCTTTACAACTGAA 
TTGACAGGTATTACGGATAATCATGTCAGAGGTTCAAAACCTATTTTACAAC-TCCTTCAGGAATTTCAGAATTTTTGTCAAGGTACGGTTTTAGTT 
GCGCATAATGCAACCTTTGACGTTGGTTTTATGAATGCGAATTATGAACGTCATAATCTGCCTTTGATCACACAGCCGGTCATTGATACCTTAGAA 
TTTGCAAGAAATCTTTATCCTGAATATAAGCGTCATGGTTTGGGGCCTCTAACCAAACGTTTCCAAGTTGCTTTGGAACATCATCATATGGCCAAC 
TACGATGCTGAAGCAACGGGTCGCTTACTCTTTATTTTCTTAAAAGAGGCGCGGGAAAATCGTGATGTGACTAATTTGATGGAGCTCAATACTAAA 
TTGGTAGCTGAAGACTCTTACAAAAAGGCACGCATAAAGCATGCAACCAITTATGTCCAAAATCAGGTTGGACTTAAAAATATATTTAAGTTAGTT 
AGCCTTTCAAATGTTAAATATTTTGAAGGGGTGGCAAGAATTCCTAGGTCAGTTTTAGATGCTCACAGAGAAGGTCTCTTGCTAGGTACTGCCTGT 
TCTGATGGAGAAGTTTTTGATGCCTTGTTATCAAATGGAATTGATGCAGCAGTGACCCTAGCTAAATATTATGATTTTATTGAAGTCATGCCACCT 
GCTATTTATCGCCCCTTGGTAGTACGTGATTTAATTAAAGATGAGGTGGGGATTCAACAAATTATTAGAGACCTAATAGAGGTCGGTCGGCGTTTA 
GATAAGCCTGTTTTAGCTACGGGAAATGTTCATTATATTGAGCCTGAAGATGAGATTTACCGTGAGATTATTGTTCGTAGTCTTGGACAAGGTGCC 
ATGATTAATAGGACTATAGGTCGTGGGGAGGATGCTCAGCCAGCGCCTTTGCCAAAAGCACATTTCCGCACAACAAATGAGATGTTAGATGAATTT 
GCCTTTCTTGGTAAAGATTTAGCCTATGAGATCGTTGTAACCAATACGAATACTTTTGCAGATCGATTTGAAGACGTTGAAGTTGTAAAAGGGGAT 

ATTGATTTACGTATCGAAAAAGAGTTAGCATCTATACTTGGTAATGGATTTGCCGTTATCTATCTTGCTTCGCAAATGTTGGTGCAACGTTCTAAT 



ACTTTGTACAAGAAAGATGGACAGGATATTCCGTTTGAAACTTTCTTAGGATTTGATGGAGATAAGGTTCCTGATATTGATCTGAATTTCTCTGGA 
GATGATCAACCTTCTGCTCACTTAGACGTTCGTGATATCTTTGGAGAAGAATATGCTTTTCGTGCAGGAACGGTAGGTACCGTAGCTGAAAAAACT 
GCCTTTGGTTTTGTCAAAGGTTACGAACGAGATTACAATAAATTTTATAACGATGCAGAGGTCGAACGGTTAGCGACTGGTGCTGCGGGAGTTAAA 
CGTTCTACAGGTCAACACCCCGGTGGTATTGTTGTTATTCCTAACTATATGGATGTTTATGATTTTACTCCGGTTCAATATCCAGCAGATGATATG 
ACAGCTGCTTGGCAGACAACTCACTTCAATTTCCATGATATTGATGAGAATGTCTTGAAGTTAGATATTCTAGGACATGATGATCCTACTATGATT 
CGTAAACTTCAGGATTTATCAGGAATTGATCCATCAAATATCCTTCCAGATGATCCAGACGTTATGAAGTTATTTTCTGGTACGGAAGTTTTAGGA 
GTGACAGAAGAGCAAATTGGAACTCCTACAGGAATGCTTGGTATTCCAGAGTTTGGTACGAACTTTGTTCGTGGTATGGTGAACGAAACCCATCCA 
ACCACATTTGCAGAATTGTTGCAACTGTCAGGGCTATCACATC-GTACGGATGTTTGGTTAGGTAATGCTCAAGACTTAATCAAGGAAGGTATTGCT 
ACCTTATCAACTGTTATTGGTTGTCGTGATGACATCATGGTTTATTTAATGCACGCTGGCCTACAACCAAAGATGGCCTTTACAATCATGGAGCGC 
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GTGCGTAAGGGGTTATGGTTGAAAATTTCAGAAGATGAGCGTAATGGTTATATCCAAGCAATGCGTGATAATAATGTCCCGGATTGGTATATTGAA 
TCGTGTGGAAAAATCAAGTATATGTTCCCTAAAGCCCATGCAGCAGCCTATGTTTTAATGGCATTACGTGTGGCGTACTTTAAAGTACATTATCCA 
ATATTTTATTATTGTGCTTATTTTTCTATTCGCGCCAAAGCTTTTGAATTACGCACAATGAGTGCTGGACTTGATGCCGTTAAGGCGCGCATGAAG 
GATATCACTGAGAAGCGTCAGCGTAATGAGGCGACGAATGTCGAAAATGATCTTTTTACGACATTAGAGTTGGTTAATGAAATGCTTGAGCGTGGC 
TTTAAATTTGGGAAATTAGATCTTTATCGTAGCCATGCGACTGACTTTATTATTGAAGAGGATACGCTAATCCCTCCATTTGTTGCTATGGAAGGC 
TTGGGAGAAAACGTTGCAAAACAGATAGTTCGGGCACGTGAAGATGGTGAATTTTTATCAAAAACAGAGCTTCGTAAACGAGGAGGAGTCTCAAGT 
ACCTTAGTTGAAAAATTTGATGAGATGGGTATTTTGGGAAATTTACCAGAAGACAATCAGTTGAGTCTTTTTGATGATTTCTTC 

SEQID2312 

MSELFKKLMDQIEMPI.EIKNSSVFSSADIIEVKVHSLSRLWEFHFSFPELLPIEVYRELQTRLVHSFEKADIKATFDIRAETIDFSDDLLQDYYQQ 
AFCEPLCNSASFKSSFSQLKVHYNGSQMIISAPQFVNNNHFRQNHLPRLEQQFSLFGFGKLAIDMVSDEQMTQDLKSSFETNREQLLEKANQEAMQ 
ALEAQKSLEDSAPPSEEVTPTQNYDFKERIKQRQAGFEKAEITPMIEVTTEENRIVFEGMVFSVERKTTRTGRHIIHFKMTDYTSSFAMQKWAKDD 
EELKKYDMISKGSWLRVRGHIENNNFTKSLTMN\ r QDIKEIVHKERKDljMPAr]QKRVE?HAHTNMSTMDALPTVESLIDTAAKWGHPAIAITDHANV 
QSFPHGYHRAKKAGIKAIFGLEANIVEDKVPISYNEVDMtJLHEATY\T/FDVETTGLSAAlSINDLIQIAASKMFKGNIIEQFDEFIDPGHPLSAFTTE 
LTGITDNHVRGSKPILQVLQEEQNFCQGTVLVAHNATFDVGFMNANYERHMLPLITQPVIDTLEFARNLYPEYKRHGLGPLTKRFQVALEHHHMAN 
YDAEATGRLLFIFLKEARENRDVTNLMELNTKLVAEDSYKKARIKHATIYVQNQVGLKNIFKLVSLSNVKYFEGVARIPRSVLDAHREGLLLGTAC 
SDGEVFDALLSNGIDAAVTLAKYYDFIEVMPPAIYRPLWRDLIKDEVGIQQIIRDLIEVGRRLDKPVLATGNVHYIEPEDEIYREIIVRSLGQGA 
MINRTIGRGEDAQPAPLPKAHFRTTNEMLDEFAFLGKDLAYEIWTNTNTFADRFEDVEWKGDLYTPFVDRAEERVAELTYAKAFEIYGNPLPDI 
IDLRIEKELASILGNGFAVIYLASQMLVQRSNERGYLVGSRGSVGSSFVATMIGITEVNPMPPHYVCPNCQHSEFITDGSCGSGYDLPNKNCPKCG 
TLYKKDGQDIPFETFLGFDGDKVPDIDLWFSGDDQPSAHLDVRDIFGEEYAFRAGTVGTVAEKTAFGFVKGYERDYHKFYNDAEVERLATGAAGVK 
RSTGQHPGGIWIPWYMDVYDFTPVQYPADDMTAAWQTTHFKFHDIDENVLKLDILGHDDPTMIRKLQDLSGIDPSNILPDDPDVMKLFSGTEVLG 
VTEEQIGTPTGMLGIPEFGTNFVRGMVNETHPTTFAELLQLSGLSHGTDVWLGNAQDLIKEGIATLSTVIGCRDDIMVYLMHAGLQPKMAFTIMER 
VRKGLWLKISEDERNGYIQAMRDNNVPDWYIESCGKIKYMFPKAHAAAYVLMALRVAYFKVHYPIFYYCAYFSIRAKAFELRTMSAGLDAVKARMK 
DITEKRQRNEATNVENDLFTTLELVNEMLERGFKFGKLDLYRSHATDFIIEEDTLIPPFVAMEGLGENVAKQIVRAREDGEFLSKTELRKRGGVSS 
TLVEKFDEMGILGNLPEDMQLSLFDDFF 

SEQID2313 

ATGTCAGATTTATTCGCTAAATTGATGGACCAGATAGAAATGCCACTTGACATGAGACGTTCAAGTGCCTTTTCATCTGCTGATATTATCGAGGTA 
AAGGTACATTCGGTGTCACGCTTGTGGGAATTTCATTTTGCCTTTGCAGCGGTTTTACCGATTGCAACTTATCGTGAATTGCATGATCGTTTGATA 
AGAACTTTTGAGGCGGCTGACATTAAGGTAACCTTTGACATCCAAGCTGCTCAGGTGGATTATTCAGATGATCTGCTTCAAGCTTATTACCAAGAA 
GCTTTTGAGCATGCACCGTGTAATAGTGCTAGTTTTAAATCTTCTTTCTCAAAGCTCAAAGTGACTTATGAGGATGACAAACTCATTATTGCAGCG 
CCAGGTTTTGTGAATAACGATCATTTTAGAAACAATCATCTGCCTAATCTGGTCAAGCAATTAGAAGCCTTTGGCTTTGGCATCTTGACCATAGAT 
ATGGTGTCAGATCAGGAAATGACTGAGCATTTGACCAAGAATTTTGTTTCCAGTCGTCAGGCTCTTGTGAAAAAGGCTGTGCAGGATAATTTGGAA 
GCCCAAAAATCTCTTGAAGCCATGATGCCACCAGTTGAGGAAGCCACACCTGCTCCTAAGTTTGACTACAAGGAACGAGCAGCTAAGCGTCAGGCA 
GGGTTTGAAAAAGCAACCATCACACCAATGATTGAGATTGAHACCGAAGAAAACCGGATTGTCTTTGAGGGTATGGTTTT'i'GACGTGGAGCGTAAA 
ACGACTAGGACAGGTCGCCATATCATCAACTTTAAAATGACAGACTATACCTCCTCGTTTGCTCTCCAAAAATGGGCTAAAGACGATGAGGAGCTC 
CGTAAATTTGATATGATTGCTAAGGGAGCTTGGTTACGGGTACAAGGGAATATTGAGACCAATCCTTTTACGAAGAGTCTCACCATGAATGTCCAG 
CAGGTCAAAGAA?,TTGTCCGTCATGAGCGCAAAGACCTGATGCCAGAAGGGCAAAAGCGGGTCGAACTTCATGCCCACACCAATATGTCTACCATG 
GATGCCTTACCGACAGTAGAAAGCTTGATTGATACGGCAGCC/iAGTGGGGACACAAGGCGATTGCTATCACCGACCATGCTAATGTGCAAAGTTTT 
CCTCATGGCTACCATAGGGCTCGCAAAGCTGGGATTAAGGCTATTTTTGGCCTAGAAGCCAATATTGTTGAGGACAAGGTGCCTATTTCTTATGAA 
CCTGTTGATATGGATTTGCACGAAGCTACCTATGTGGTCTTTGACGTGGAAACCACAGGTCTATCTGCTATGAATAATGACCTGATTCAGATTGCG 
GCTTCCAAAATGTTTAAAGGAAATATTGTAGAGCAGTTTGATGAATTCATTGATCCTGGGCATCCTCTTTCAGCCTTTACCACCGAATTGACAGGA 
ATTACCGATAAGCATTTGCAGGGCGCCAAGCCATTGGTTACTGTCCTAAAAGCTTTTCAGGACTTTTGCAAAGATAGTATCTTGGTTGCCCACAAC 
GCCAGTTTTGACGTGGGCTTTATGAACGCCAATTATGAACGCCACGACTTGCCCAAAATCACACAGCCTGTGATTGATACCTTAGAATTTGCTAGA 
AACTTGTATCCTGAGTACAAGCGTCACGGTTTGGGACCGCTCACCAAGCGTTTCCAAGTGAGTCTAGACCACCATCATATGGCCAATTACGACGCG 
GAAGCCACAGGACGTCTTTTGTTTATTTTTCTAAAAGATGCCAGAGAAAAGCATGGCATCAAAAATCTTTTGCAACTCAATACAGATTTGGTGGCT 
GAGGATTCTTACAAAAAAGCGCGGATTAAGCATGCGACTATCTATGTGCAAAATCAGGTTGGTCTTAAAAATATGTTTAAGTTGGTCAGCCTTTCC 
AATATCAAATATTTTGAAGGGGTGCCGCGTATTCCAAGAACCGTCTTAGATGCTCACAGAGAGGGTTTGTTACTTGGTACAGCTTGTTCTGACGGC 
GAGGTTTTTGATGCCGTTCTGACTAAAGGAATTGATGCAGCGGTTGATTTGGCTAGGTATTATGATTTTATCGAAATCATGCCACCAGCCATTTAC 
CAGCCATTGGTTGTCCGTGAATTAATCAAAGATCAAGCAGGTATTGAGCAGGTGATTCGTGACCTCATTGAAGTAGGGAAACGAGCTAAGAAACCT 
GTGCTTGCCACTGGGAATGTGCATTATCTAGAGCCTGAAGAAGAGATTTACCGTGAAATTATTGTGCGTAGTCTTGGTCAGGGTGCCATGATTAAT 
AGAACAATCGGCCGTGGGGAAGGGGCACAGCCTGCTCCTCTACCTAAAGCGCACTTTAGAACAACCAATGAAATGCTGGATGAGTTTGCCTTTCTT 
GGAAAAGACCTCGCTTATCAAGTAGTTGTGCAAAATACTCAGGATTTTC-CGGACCGTATTGAGGAAGTGGAAGTGGTTAAGGGCGATCTTTACACC 
CCGTATATTGATAAGGCCGAAGAGACGGTTGCCGAATTAACCrATCAAAAAGCCTTTGAAATTTATGGTAATCCTCTCCCAGATATTATTGATTTA 
CGCATTGAAAAAGAGTTAACCTCTATCTTGGGGAACGGTTTTGCTGTGATTTATCTCGCTTCCCAAATGCTTGTTAACCGGTCAAATGAGCGAGGC 
TACCTAGTTGGTTCTAGGGGATCTGTAGGGTCTAGCTTTGTCGCCACCATGATTGGGATTACTGAGGTTAATCCTATGCCGCCTCACTACGTTTGC 
CCGTCCTGCCAACATTCTGAATTTATCACAGATGGGTCAGTTGGATCTGC-'CTATGATTTGCCTAATAAACCCTGTCCGAAATGTGGCACCCCTTAT 
CAAAAAGATGGGCAAGACATTCCCTTTGAGACCTTTCTTGGG7TTGATGGGGATAAGGTGCCCGATATTGATTTGAACTTCTCTGGTGATGACCAG 
CCCAGTGCCCATTTGGATGTCCGAGATATTTTTGGTGACGAATACGCCTTTCGTGCTGGAACAGTTGGTACCGTAGCAGAAAAAACAGCTTATGGA 
TTTGTCAAAGGCTATGAACGCGACTATGGCAAGrTCrATCGTGArGCTGAGGTGGATCGTCTAGCAGCAGGTGCTGCTGGTGTGAAACGAACGACT 
GGGCAGCACCCTGGGGGGATTGTTGTTATTCCTAATTACATGGATGTTTATGATTTTACCCCCGTGCAATATCCAGCCGATGATGTAACGGCTTCT 
TGGCAGACAACTCACTTTAACTTCCATGATATTGATGAAAACGTCTTGAAACTTGATATCCTAGGGCATGATGATCCGACCATGATTCGTAAACTT 
CAGGATTTATCGGGCATTGATCCTATTACTATTCCTGCTGATGATCCGGGAGTTATGGCTCTCTTTTCTGGGACAGAGGTTTTGGGCGTTACCCCG 
GAACAAATTGGGACACCGACTGGTATGCTAGGCATTCCAGAATTTGGAACCAACTTTGTTCGCGGCATGGTTAATGAGACGCATCCGACCACTTTT 
GCGGAGCTTTTGCAGTTGTCTGGACTATCTCATGGAACCGArGTTTGGCTTGGTAATGCACAAGATTTGATTAAAGAAGGCATTGCAACCCTAAAA 
ACCGTTATCGGTTGTCGTGACGACATCATGGTTTACCTCATGCACGCAGGCTTAGAACCAAAAATGGCCTTTACCATTATGGAGCGTGTGCGTAAG 
GGATTATGGCTAAAAATTTCTGAGGAAGAACGTAATGGCTATATTGATGCCATGCGAGAAAACAATGTGCCCGACTGGTACATTGAATCGTGTGGA 
AAAATCAAGTACATGTTCCCTAAAGCCCATGCGGCAGCTTATGTTTTGATGGCCCTTCGGGTGGCTTATTTCAAGGTGCACCACCCCATTATGTAT 
TATTGTGCTTATTTCTCTATTCGTGCGAAGGCTTTTGAATTAAAAACCATGAGTGGTGGTTTAGATGCTGTTAAAGCAAGAATGGAAGATATTACT 
ATAAAACGTAAAAATAATGAAGCCACCAATGTGGAAAATGACCTCTTTACAACCTTGGAGATTGTCAACGAAATGTTAGAACGCGGCTTTAAGTTT 
GGCAAATTAGACCTTTACAAAAGTGATGCTATAGAATTCCAAATCAAAGGAGATACCCTTATCCCTCCATTTATAGCGCTAGAAGGTCTGGGTGAA 
AACGTGGCCAAGCAAATCGTTAAAGCTCGTCAAGAAGGCGAATTCCTCTCTAAAATGGAATTGCGTAAACGAGGCGGGGCATCGTCAACGCTCGTT 
GAGAAAATGGATGAGATGGGTATTTTAGGAAATATGCCAGAAGATAATCAATTAAGTCTTTTTGATGACTTTTTC 

SEQ1D2314 

MSDLFAKLMDQIEMPLDMRRSSAFSSADIIEVKVHSVSRLWEFHFAFAAVLPIATYRELHDRLIRTFEAADIKVTFDIQAAQVDYSDDLLQAYYQE 
AFEHAPCNSASFKSSFSKLKVTYEDDKLIIAAPGFVNNDHFRNNHLPKLVKQLSAFGFGILTIDMVSDQEMTEHLTKNFVSSRQALVKICAVQDKLE 
AQKSLEAMMPPVEEATPAPKFDYKERAAKRQAGFEKATITPMIEIETEENRIVFEGMVFDVERKTTRTGRHIINFKMTDYTSSFADQKWAKDDEEL 
RKFDMIAKGAWLRVQGNIETNPFTKSLTMNVQQVKEIVRHERKDLMPEGQKRVELHAHTNMSTMDALPTVESLIDTAAKWGHKAIAITDHANVQSF 
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PHGYHRARKAGIKAIFGLEANIVEDKVPISYEPVDMDLHEATYWFDVETTGLSAMHNDLIQIAASKMFKGNIVEQFDEFIDPGHPLSAFTTBLTG 
ITDKHLQGAKPLVTVLKAFQDFCKDSILVAHNASFDVGFMNAMYERHDLPKITQPVIDTLEFARNLYPEYKRHGLGPLTKRFQVSLDHHHMANYDA 
EATGRLLFIFLKDAREKHGIKNLLQLNTDLVAEDSYKKARIKHATIYVQNQVGLKNMFKLVSLSNIKYFEGVPRIPRTVLDAHREGLLLGTACSDG 
EVPDAVLTKGIDAAVDLARYYDFIEIMPPAIYQPLWRELIKDQAGIEQVIRDLIEVGKRAKKPVLATGNVHYLEPEEEIYREIIVRSLGQGAMIN 
RTIGRGEGAQPAPLPKAHFRTTNEMLDEFAFLGKDLAYQVWQNTQDFADRIEEVEWKGDLYTPYIDKAEETVAELTYQKAFEIYGNPLPDIIDL 
RIEKELTSILGNGFAVIYLASQMLVNRSNERGYLVGSRGSVGSSFVATMIGITEVNPMPPHYVCPSCQHSEFITDGSVGSGYDLPNKPCPKCGTPY 
QKDGQDIPFETFLGFDGDKVPDIDLNFSGDDQPSAHLDVRDIFGDEYAFRAGTVGTVAEKTAYGFVKGYERDYGKFYRDAEVDRLAAGAAGVKRTT 
GQHPGGIWIPNYMDVYDFTPVQYPADDVTASWQTTHFNFHDIDENVLKLDILGHDDPTMIRKLQDLSGIDPITIPADDPGVMALFSGTEVLGVTP 
EQIGTPTGMLGIPEFGTNFVRGMVNETHPTTFAELLQLSGLSHGTDWLGNAQDLIKEGIATLKTVIGCRDDIMVYLMHAGLEPKMAFTIMERVRK 
GLWLKISEEERNGYIDAMRENNVPDWYIESCGKIKYMFPKAHAAAYVLMMRVAYFKVHHPIMYYCAYFSIRAKAFELKTMSGGLDAVKARMEDIT 
IKRKNNEATNVENDLFTTLEIVNEMLERGFKFGKLDLYKSDAIEFQIKGDTLIPPFIALEGLGENVAKQIVKARQEGEFLSKMELRKRGGASSTLV 
EKMDEMGILGNMPEDNQLSLFDDFF 

SEQID2315 

TTGGGAGATGAAATGGGAAACTTTAAAAATTCAGCGGTTAAATCTATGGTTGTCATGCGAAAAGCATTTAGAACAATAGACGGAAAAGTCTCAGAA 
TCATTTAAAGAATTTGAATTAACACCAACTCAGTTTGCAGTTTTGGATGTTCTCTATGCTAAAGGCACAATGAAAATTGGAGAATTGATTGAAAAT 
ATGCTTGCTACATCAGGTAATATGACTGTTGTTATTAAAAATATGGAAAAAAAGGGATGGGTATTACGCCATTCTTGTCCGAATGATAAGAGAGCC 
TTTTTGGTGAGT.TTAACAACTGAAGGAGAAGAAGTGATAAAAAAAGCTCTACCAGAGCATATTAAACGTGTAGAAGATGCTTTTTCAGTCTTAACA 
GAAACAGAGCAAGAAGACTTGATTAACCTTTTAAAAAAATTTAAAACCTTG 

SEQ ID 2316 

MGDEMGNFKNSAVKSMWMRKAFRTIDGKVSESFKEFELTFTQFAVLDVLYAKGTMKIGELIEHMLATSGHMTWIKNMEKKGWVLRHSCPNDKRA 
FLVSLTTEGEEVIKKALPEHIKRVEDAFSVLTETEQEDLIKLLKKFKTIj 

SEQID2317 

GTGACATACCGTATAAAGCGAGGAAATCAAATGAGTCATTTAGATAAGAACACCGCTTTGAAAGCCATGGTGGTGTTTCGTAAAGCTCAGCGAACG 
CTAGATGCTTTTGGGGCTGATATTTTTAAAAAGGCAGATTTAACAGCCACGCAGTTCAGTGTGCTTGAAGTACTATATACTAAAGGCTGTATGCGA 
ATCAATCACTTGATTGATTCTTTGTTAGCGACTTCGGGGAATATGACTGTTGTACTAAATAATATGGAACGCAATGGCTGGATTAGCAAGTGCAAA 
GACAAAACGGATAAAAGAGCCTATGTGGTTACCTTAACAGATAAGGGTACTCGCTTGATTGAAGCTGTTTTGCCTAAACACGTCGCACGGGTGGAA 
GAAGCCTTTGCTGTTTTGACTGAAAAAGAACAACTTTGTCTGATTGAACTTCTCAAAAAGTTCAAACAATTA 

SEQID2318 

VTYRIKRGNQMSHLDKNTALICAMWFRKAQRTLDAFGADIFKKADLTATQFSVLEVLYTKGCMRINHLIDSLLATSGNMTWLNNMERNGWISKCK 
DKTDKRAYWTLTDKGTRLIEAVLPKHVARVEEAFAVLTEKEQLCLXELLKKFKQL 

SEQID2319 

ATGTCATTTTTGGAAGAATTAAAAAACCGTCGCTCTATTTACGCTCTTGGTCGCAATACAGAAGTTTCTGATGAGAAAATAGTAGAGATTATTAAA 
GAGGCAGTTCGCCAATCCCCATCTGCTTTTAATAGTCAAACTTCCCGTGTTGTCATTTTATTGAATGATGAAGTTACTAAGTTCTGGGATGAATTG 
GTTGCTAATGATTTGGTAGAAACAATGAAAGTACAAGGTGCTCCAGAGACAGCTATTGCTGGAACTAAGGAAAAATTAGCTAGTTTTGGAGCTTCA 
AAGGGAACAGTACTCTTCTTTGAAGATCAAGATGTTGTCAAATCTCTTCAAGAACAATTCGTTCTTTATGCGGATAACTTTCCAGTTTGGTCTGAG 
CAATCAACAGGTATTGCCTCAGTAAATACTTGGACAGCCCTTTCTGCAGAACTTGGACTTGGTGGTAATTTACAACArTACAATCCAGTTATTGAT 
GCATCAGTACAAGCTGTTTATGGTGTTCCAGCTAGTTGGAAACTTCGTGGACAACTAAATTTTGGTTCAATCGAAGCTGAAACAGGAGAAAAAGAA 
TTCATGAATGATGATGACCGCTTTAAAGTCATCGGA 

SEQ ID 2320 

MSFLEELKNRRSIYALGRNTEVSDEKIVEIIKEAVRQSPSAFNSQTSRW1LLNDEVTKFWDELVANDLVETMKVQGAPETAIAGTKEKLASFGAS, 
KGTVLFFEDQDWKSLQEQFVLYADNFPVWSEQSTGIASVNTWTALSAELGLGGWLQHYNPVIDASVQAVYGVPASWKLRGQLNFGSIEAFTGRKR 
FMNDDDRFKVIG 

SEQ ID 2321 

TTGATGAATAAAAAACATAAATTACTTAAAAATATAGAGGAATTTAAGACGATAACCCAAAAAAGGCTAACTGAGAGAGGAAAGTTCCCATATGAT 
ACCGTTCATTCTACGTTTGAAATTAAGGATGAAAACTTTATCATGGAAAGATTGAAATCATCAGGGTTATCTATGGGTAAACCAGTTGATTATATG 
GGCGTAAATGGTATCCCTATTTACACTAAAACATTATCTATAGTTAATAAGTTTGCCTTTGAAAATAATTCAAAAGATTCTTCATATTCTTCAAAC 
ATTAATATTAGTGAAGATAAAATAAAAGAAAATGACCAAAAAATTCTAGATTTAATAGTTAAATCTGGAGCTAATAATCAAAACTTAACAGATGAA 
GAAAAAGTAATTGCTTTCACTAAATATATAGGTGAAATAACTAATTATGACAATGAAGCTTACAGAGCTAGAAATGTCGACACAGAATATTACAGA 
GCTTCAGATTTATTTTCTGTAACAGAAAGAAAACTTGCTATGTGCGTTGGCTATAGTGTAACAGCCGCTAGGGCATTXAATATTATGGGGATACCT 

AGTACATATTGGAAAAATGGTAATTACAAAACAACGTATTCCGATTTTATTAAAGAATACTGTATAGATGGTTATGACGTTTATGATCCCGCAAAA 
ACAAATAATAGATTTAAAGTTAAGTATATGGAATCAAATGAAGCGTTTGAAAATTGGATACATAATAATGGAAGCAAATCTATGTTATTTATTAAT 
GAATCTGCAGCTCTAAAAGATAAAAAACCAAAAGATGATTTTGTACCAGTAACAGAAAAAGAAAAAAACGAGCTGATAGATAAGTATAAAAAATTA 
•TTGTCACAGATTCCTGAAAACACACAAAATCCAGGAGAAAAAAACATAAGAGATTATTTGAAAAATGAATATGAAGAAATATTAAAGAAAGATAAT 
TTATTTGAGCATGAACATGCAGAATTTAAAGAAAGTCTAAATTTAAATGAATCATTCTACCTACAATTAAAGAAAGAAGAAATGAAACCGAGTGAT 
AATCTCAAAAAAGAAGAAAAACCAAGAGAAAATTCAGTAAAAGAGAGGGAGACTCCAGCTGAAAACAATGATTTTGTTTCAGTAACAGAAAAAAAC 
AACTTGATTGATAAATATAAAGAATTATTATCAAAAATCCCAGAGAATACACAAAATCCTGGGGAAAAGAATATACGAAATTATCTAGAGAAAGAA 
TATGAAGAACTACTACAAAAAGATAAATTATTCAAGCATGAGTACACAGAGTTTACAAAAAGTCTAAATTTGAATGAAACATTCTATTCACAATTA 
AAAGAAGGAGAAATGAAACTAAGTGAAAATCCCGAAAAAGGAGAAACGAACACGAAT 

SEQ ID 2322 

MMNKKHKLLKNIEEFKTITQKRLTERGKFPYDTVHSTFEIKDENFIMERLKSSGLSMGKPVDYMGVNGIPIYTKTLSIVNKFAFENNSKDSSYSSN 
INISEDKIKENDQKIIiDLIVKSGANNQNLTDEEKVIAFTKYlGEITNYDNEAYRARNVDTEYYRASDLFSVTERKLAMCVGYSVTAARAFNIMGIP 
SYWSGKSPQGISHAAVRAYYNRSWHIIDITASTYWKNGNYKTTYSDFIKEYCIDGYDVYDPAKTNNRFKVKYMESNEAFENWIHNNGSKSMLFIK 
ESAALKDKKPKDDFVPVTEKEKNELIDKYKKLLSQIPENTQNPGEKNIRDYI.KKEYEEILKKDNLFEHEHAEFKESLNLNESFYLQLKKEEMKPSD 
NLKKEEKPRENSVKERETPAENNDFVSVTEKNNLIDKYKELLSKIPENTQNPGEKNIRNYLEKEYEELLQKDKLFKHEYTEFTKSLNLNETFYSQL 
KEGEMKLSENPEKGETNTN 

SEQ ID 2323 

GTGTCTAAAAAACGACTATTAATGATATCACTCAACTATCAAAACTTCAAAATAACGGTACACTCAAAAGCTGAGACGCAGAAAAAATACTTCTGT 

SEQ ID 2324 

MS KKRLLMI SLNYQNFKIT VHS KAETQKK YFC 

SEQ ID 2325 

ATGATAAAATCAAAGATTTTGTTGCAATTAATGCAAGGAAAAATAGTTGCTGTCATTCGTGGAAATAGCCAAGAAGAAGCTTTTCAAGCTGCTCAA 
GCATGCATAAAAGGTGGTATTTCTGCTATCGAAATCGCCTArACT.AATAGCAAAGCTAGCCAAGTCATTGAACAACTAGTCACACAATATACTAAC 
CAAGAACAAGTTGTCGTTGGGGCAGGAACTGTTCTAGACTCAGAAACTGCCCGAATGGCTATTTTAGCAGGAGCAAAGTTTATTGTATCTCCCGCA 
TTTAArCTACAGACTGCTAAACTATGTAATCGTrArGCTATTCCTTATTTACCAGGTTGCATGACCTTATCAGAGGTAACAACAGCACTTGAAGCC. 
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GGTTGCGAAATAATTAAAATATTCCCAGGAGGTACTCTAGGAACATCTTTCATCTCATCACTAAAGGCACCTTTACCTCAAGTACAAATTATGGTG 
ACTGGTGGGGTAAATCTCACAAATGCCAAAGACTGGTTTCTATCTGGAGTAACAGCCATTGGTATTGGTGGAGAGTTCAATAAACTAGCAGCTTTG 
GGGGAATTTGATAAAATCACAGAAATGGCTAAACAATACAAAATACAGCTAAATCTGAAT 

SEQ ID 2326 

MIKSKILLQLMQGKIVAVIRGNSQEEAFQAAQACIKGGISAIEIAYTNSKASQVIEQLVTQYTNQEQVWGAGTVLDSETARMAILAGAKFIVSPA 
FNLQTAKLCNRYAIPYLPGCMTLSEVTTALEAGCEIIKIFPGGTLGTSFISSLKAPLPQVQIMVTGGVNLTNAKDWFLSGVTAIGIGGEFNKLAAL 
GEFDKITEMAKQYKIQLNLN 

SEQ ID 2327 

ATGTCTAAGATTCTTTTTTTCGGTGAACCTCTCATTCGCATCACTCCAAAAGAAAATGACTATTTTGCAGATAGTATCTCAACTAAACTATTCTAT 
GGTGGCTCTGAAGTTAATACCGCAAGAGCTCTACAAGGCTTTGGGCAAGaTACTAAACTCCTCTCAGCCTTACCCAArAATCCCArAGGTAATAGT 
TTTCTTCAATTTTTAAAAGCACAGGGTATTGATACTCATTCTATTCAGTGGGTTGGAGAACGTGTTGGGTTATATTTTTTAGAAGATTCCTTTGCT 
' TGCAGAAAAGGTGAGGTGGTCTACGACCGCGATCATAGTAGTTTACATGACTTTAGGATAAATCAAATTGATTTCGATCAATTATTTGAAGGAGTT 
TCTCTCTTTCATTTTAGTGGTATTACACTATCATTGGATGAGTCTATCCAAGAGATAACACTGCTTCTTTTAAAAGAAGCTAAAAAAAGAGAGATA 
ACAATCTCCTTAGATCTCAATTTTCGCAGTAAACTAATTTCTCCTAAAAATGCCAAAATCCTTTTTTCTCAGTTCGCTACCTTTGCGGATATTTGT 
TTTGGTATTGAACCTCTTATGGTTGACTCACAGGACACTACCTTCTTCAATCGCGATGAAGCTACAATAGAGGACGTCAAAGAACGAATGATTTCG 
CTTATAAATCACTTTGACTTTCAAGTCATTTTCCATACTAAACGTCTACAGGATGAATGGGGACGAAACCACTACCAAGCTTACATAGCAAATCGT 
AAACAAGAGTTTGTCACTTCAAAAGAAATCACCACAGCTGTAAACCAGAGAATTGGAAGCGGAGATGCTTTTGTGGCGGGAGCGCTATATCAACTA 
CTTCAGCACTCAGACAGCAAGACAGTCATTGATTTCGCTGTCGCTAGTGCATCTTTAAAATGTGCTTTGGAAGGGGACAATATGTTTGAGACCGTT 
ACCGCAGTTAACAAAGTACTAAATCAATCGAAAGACATTATTCGT 

SEQ ID 2328 

MSKILFFGEPLIRITPKENDYFADSISTKLFYGGSEVNTARALQGFGQDTKLLSALPNNPIGNSFLQFLKAQGIDTHSIQWVGERVGLYFLEDSFA 
CRKGEWYDRDHSSLHDFRINQIDFDQLFEGVSLFHFSGITLSLDESIQEITLLLLKEAKKREITISLDLNFRSKLISPKNAKILFSQFATFADIC 
FGIEPLMVDSQDTTFFNRDEATIEDVKERMISLINHFDFCVIFHTKRLQDEWGRNHYQAYIANRKOEFVTSKEITTAVNQRIGSGDAFVAGALYQL 
LQHSDSKTVIDFAVASASLKCALEGDNMFETVTAVNKVLNQSKDIIR 

SEQ ID 2329 

ATGAAAATTGCATTAATCAACGAAAATAGCCAAGCAAGTAAAAATACTATTATCTACAAAGAATTGAAAGCGGTTTCTGATGAAAAAGGATTTGAA 
GTTTTCAACTACGGAATGTATGGCAAAGAAGAAGAAAGCCAGCTAACTTATGTACAAAATGGTTTACTGACTGCTATTTTACTTAATAGCGGTGCT 

GTCGACGCTTACTTATTCTCTCAAGTAAACGGAGGAAATGCTCTTTCCCTTCCTTTTGCTAAAGGATTTGGTTGGGGAGCTGAATTGAATCTGAGG 
TATTTATTTGAACGTCTTTTCGAAGATGAAAAAGGAGGGGGATACCCTAAAGAGAGGGCTGTACCTGAGCAACGCAATGCACGTATCCTTAGCGAA 
ATAAAACAGATTACTTACAGAGA.TTTACTCTCTGTTTTAAAAGAAATTGATCAAGATTTCTTAAAGGAAACTATTTCTGGGGAGCATTTCCAAGAA 
TATTTCTTCGCTAATTGCCAAAATCAAAATATAGCAGACTACTTGAAATCTGTCTTAGAC 

SEQ ID 2330 

MKIALINENSQASKNTIIYKELKAVSDEKGFEVFNYGMYGKEEESQLTYVQNGLIiTAILIiNSGAADFVITGCGTGIGAMLACNSFPGWCGFAADP 
VDAYLFSQVNGGNALSLPFAKGFGWGAEDNLRYLFERLFEDEKGGGYPKERAVPEQRNARILSEIKQITYRDLLSVLKblDCr \,KF.l i-fl E 
YFFANCQNQNIADYLKSVLD 

SEQ ID 2331 

ATGAAAATTGCATTJiATTAATGAAAATAGCCAAGCGGCTAAAAATGGTATCATTTACGATGCCCTTACCACAGTGACAGATAAACACGGCTACCAA 
GTCTTTAACTATGGTATGTATGGCACAGAAGGTGAAAGCCAGTTGACCTATGTTCAAAATGGACTCTTAGCTTCTATTTTATTGACCACTAAGGCG 
GCTGATTTTGTGGTGACTGGTTGTGGGACAGGTGTTGGAGCTATGTTGGCCTTGAACAGCTTCCCAGGTGTTACCTGTGGTTTTGCGAGTGAGCCA 
ACAGAAGCTTATCTCTTTTCTCAAATCAATGGTGGTAATGCCTTGTCCATTCCTTTTGCCAAAGGTTTTGGTTGGGGAGCAGAGTTGAATTTGACC 
TTAATATTTGAACGCCTCTTTGCAGAACCAATGGGTGGTGGTTACCCTAAAGAGCGAGCTATTCCTGAACAGCGGAATGCACGTATTTTAAGTGAT 
CTGAAAAAAATTACTTACAGAGATTTGTTGGCAATTGTCAAAGACATCGACCAAGATTTCCTCAAAGAAACGATTTCTGGCGCTCATTTCCAAGAG 
TACTTCTTTGCCAATGCGGAGCCGTCAGAATTAGTCACTTATTTGAAATCAGTACTTGAACAG 

SEQ ID 2332 

MKIALINENSQAAKNGIIYDALTTVTDKHGYQVFNYGMYGTEGESeLTYVQNGLLASILLTTKAADFWTGCGTGVGAMLALNSFPGVTCGFASEP 
TEAYLFSQINGGNALSIPFAKGFGWGAELNLTLIFERLFAEPMGGGYPKERAIPEQRNARILSDLKKITYRDLLAIVKDIDQDFLKETISGAHFQE 
YFFANAEPSELVTYLKSVLEQ 

SEQ ID 2333 

ATGCCTTTGTCAACGAGTTCTTGCTTAATATCATTGAAGACAATAGTTGCTCCAGCTCTAGCAAAAGCAGTTGCTATTGAAAAACCAATGCCG 

SEQ ID 2334 

MPLSTSSCLISLKTIVAPALAKAVAIEKPMP 

SEQ ID 2335 

ATGACTGAACAATTCTTAAAAGACAACTTTTCACTAGAAGGTAAAGTCGCCTTAATAACAGGCGCTTCTTACGGCATTGGTTTTTCAATAGCAACT 
GCTTTTGCTAGAGCTGGAGCAACTATTGTCTTCAATGATATTAAGCAAGAACTCGTTGACAAAGGCATCTCCGCCTATAAAAAACTTGGCATTAAG 
GCCCATGGCTATGTTTGTGATGTTACAGATGAAGATGGAATCAACGAAATGGTGGACAAAATTTCTCAAGATGTTGGGGTAATTGATATTCTAGTT 
AACAACGCAGGTATTATAAAACGCACCCCTATGCTAGAGATGAGCGCTGCAGATTTTCGACAAGTTATTGATATTGATTTGAATGCTCCCTTTATC 
GTATCAAAAGCGGTATTACCTGGAATGATCCAAAAAGGACATGGTAAAATCATCAATATTTGCTCCATGATGAGTGAGCTTGGACGCGAAACAGTT 
GCTGCCTATGCTGCTGCCAAAGGGGGACTTAAAATGTTAACCAAGAACATCGCTTCTGAATACGGTTCTGCTAACATCCAATGTAACGGTATCGGG 
CCCGGCTATATTGCCACACCACAAACAGCTCCCCTTCGTGAACGTCAAGATGATGGTTCACGTCATCCATTCGACCAATTTATCATCGCTAAAACA 
CCTGCCGCTCGCTGGGGTGAGGCAGAAGATTTAGGTGCACCAGCTATCTTCCTTGCTAGTGATGCATCAAACTTTATCAATGGTCACATACTCTAT 
GTAGATGGCGGTATTTTAGCTTACATCGGTAAACAACCTCAA 

SEQ ID 2336 

MTEQFLKDNFSLEGKVALITGASYGIGFSIATAFARAGATIVFNDIKQELVDKGISAYKKLGIKAHGYVCDVTDEDGINEMVDKISQDVGVIDILV 
NNAGIIKRTPMLEMSAADFRQVIDIDLNAPFIVSKAVLPGMIQKGHGKIINICSMMSELGRETVAAYAAAKGGLKMLTKNIASEYGSANIQCNGIG 
PGYIATPQTAPLRERQDDGSRHPFDQFIIAKTPAARWGEAEDLGAPAIFLASDASWFINGHILYVDGGiriAYIGKQPQ 

SEQ ID 2337 

ATGATAAAAATTATTATTGTAGCACACGGCAACiTTCCAGATGGTATTTTAAGCTCTTTAGAACTTATTGCTGGGCATCAGGAATATGTTGTTGGT 
ATTAACTTTATTGCAGGCATGTCTTCTAATGATGTTAGAGTTGCTTTGCAAAGAGAGGTTATCGATTTCAAAGAAATTTTAGTATTGACTGATTTG 
CTAGGTGGGACTCCTTTCAATGTTTCTTCCGCCTTATCAGTAGAATATACAGATAAAAAGATAAAAGTTTTATCGGGCTTGAACCTTTCAATGTTA 
ATGGAAGCTGTTTTATCTAGAACGATGTTTGAACATGTA3ATGATCTTGTTGATAAAGTXATAACATCATCTCATGAAGGAATTGTTGATTTTTCT 
ACTTGCCTTGCTACACAAACTGCAGAAGCAACTTTTGAGGGAGGCATT 

SEQ ID 2338 

MIKIIIVAHGNFPDGILSSLELIAGHQEYWGINFIAGMSSNDVRVALQREVIDFKEILVLTDLLGGTPFNVSEALSVEYTDKKIKVLSGLNLSML 
MEAVLSRTMFEHVDDLVDKVITSSHEGIVDFSTCLATQTAEATFEGGI 
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SEQ ID 2339 

ATGATTGCTATTATCGTTATGGGACATGGaCATTTTGCGAGTGGTATTGTTTC&GCCTTAGAATTGATCGCAGGCAAACAAGAAAAGGTAACTGCA 
ATTGATTTTACTACTGAGATGACCGCCGCTGATGTGCAGGACCAATTATCTCGTGCTTTAATCCCAGAAGAGGAAACCTTAGTTCTTTGTGACCTT 
CTAGGAGGTACCCCTTTTAAAGTCGCTGCAACCTTAATGGAATCTCTTCCAAACACGACGTGTAATGTTCTTTCTGGCCTTAACTTAGCCATGCTG 
ATTGAAGCTAGTTTTGCAAGACAAACAGCAGCTTCTTTTGACGACTTAGTATCAGGACTTATAACATGTTCTAAAGAAGGCATTGTTGACTGGAAA 
ACTCTTTCTCAGCAAGAAGACGGTGCGACAGACGATGAGTTAGGAGGCATT 

SEQ ID 2340 

MIAIIVMGHGHFASGIVSALELIAGKQEKVTAIDFTTEMTAADVQDQLSRALIPEEETLVLCDLLGGTPFKVAATLMESLPNTTCNVLSGLNLAML 
IEASFARQTAASFDDLVSGLITCSKEGIVDWKTLSQQEDGATDDELGGI 

SEQ ID 2341 

ATGATGAAAATAAAACCGGTCAAGGTTGAGTCAATTGAAAATCCAAAGCGTTTTTTAAACAGTAGATTATTAACTAAGATTGAAGTTGAGGAAGCG 
ATTGAAAAAGCCTTGAAGCAACTTTATATTAATATTGATTACTTTGGTGAAGAGTATCCAACGCCTGCAACATTCAATAATATTTATAAAGTTATG 
GATAACACAGAATGGACAAATGGTTTTTGGACAGGGTGCTTGTGGTTAGCTTATGAGTATAATCAGGATAAAAAGTTAAAAAACATAGCCCACAAA 
AATGTATTGTCATTTCTAAATCGTATTAATAATCGTATAGCATTAGATCACCACGACTTAGGATTTCTTTACACACCATCTTGTACAGCAGAATAT 
CGTATCAATGGTGATGTTAAAGCTTTAGAAGCCACTATAAAAGCTGCAGATAAATTGATGGAGCGCTATCAAGAAAAAGGTGGATTTATTCAGGCT 
TGGGGAGAACTCGGGTATAAGGAACACTATCGCTTAATTATCGATTGCTTACTTAATATCCAAC'TCTTATTTTTTGCTTATGAACAGACAGGTGAT 

CCAGAAACTGGAGAACCGTTAAAAGGTGrCACACGACAGGGTTATAGTGATGAGTCATCTTGGGCAAGAGGGCAAGCArGGGGCATCTACGGTATT 
CCGCTTAGTTACCGGAAAATGAAAGATTATCAGCAGATTATCCTTTTTAAAGGTATGACAAACTATTTTCTAAATCGTTTACCTGAAGACAAGGTA 
TCCTATTGGGACCTTATTTTTACGGATGGCTCGGGCCAGCCTAGAGATACATCCGCAACAGCAACGGCTGTGTGTGGAATTCATGAGATGCTTAAA 
TATTTACCAGAAGTAGATCCTGATAAAGAGACATACAAATATGCTATGCATACAATGCTTCGTAGTCTGATTGAACAGTATAGTAATAATGAACTT 
ATAGCAGGACGTCCTCTTCTATTGCACGGTGTGTATTCGTGGCATTCAGGTAAAGGAGTAGATGAAGGTAATATTTGGGGAGATTATTATTACTTA 
GAAGCCTTAATAAGATTCTATAAAGACTGGGAACTTTATTGG 

SEQ ID 2342 

MMKIKPVKVESIENPKRFLNSRLLTKIEVEEAIEKALKQLYINIDYFGEEYPTPATFNNIYKVMDNTEWTNGFWTGCLWLAYEYNQDKKLKNIAHK 
NVLSFLNRINNRIALDHHDLGFLYTPSCTAEYRINGDVKALEATIKAADKLMERYQEKGGFIQAWGELGYKEHYRLIIDCLLNIQLLFFAYEQTGD 
EKYRQVAVNHFYASANNWRDDS2AFHTFYFDPETGEPLKGVTRQGYSDESSWARGQAWGIYGIPLSYRKMKDYQQIILFKGMTNYFLNRLPEDKV 
SYWDLIFTDGSGQPRDTSATATAVCGIHEMLKYLPEVDPDKETYKYAMHTMLRSLIEQYSNNELIAGRPLLLHGVYSWHSGKGVDEGNIWGDYYYL 
EALIRFYKDWELYW ■ 

SEQ ID 2343 

ATGGCACGACCTTTAAAAACCATTGCTCTTGAACCTATCAAGCAGCCTGAACGATTTACCAAAGAAGATTTCCTAAGCCAAGAAGACATTACTCAG 
GCCCTTGACTTAGCCCTCAAACAAGTTCGGCTTAATATGGACTATTTTAAAGAAGACTTTCCAACGCCAGCTACCAAAGATAACCAATATGCCATT 
ATGGATAATACAGAATGGACCAATGCCTTTTGGACAGGTTGCCTTTGGTTAGCTTACSAATACAGTGGGGATGATGCTATTAAAGCTCTGGCTCAA 
GCAAATGACCTTTCTTTCCTAGATCGAGTAACAAGAGACATTGAGCTAGATCACCATGATTTGGGCTTTCTTTACACCCCTTCTTGCATGGCTGAG 
TGGAAACTTTTAAAAACACCTGAGTCTAGAGAAGCTGCTTTGAAAGCAGCCGACAAATTAGTCCAACGCTATCAAGACAAAGGCGGCTTTATTCAG 
GCCTGGGGAGAACTGGGTAAAAAAGAAGATTACCGTTTAATCATTGATTGTCTCCTAAACATCCAATTACTCTTTTTTGCTAGCCAAGAAACTGGA 
GACAACCGTTACCGTGACATGGCGATCAATCATTTCTACGCCTCAGCCAATCATGTCATCCGAGATGACGCCTCTGCTTACCACACCTTCTACTTT 
GATCCAGAAACAGGTGATCCTGTTAAAGGGGTCACCCGACAAGGTTATAGCGATGATTCTGCTTGGGCCAGAGGGCAAGCTTGGGGCATTTATGGT 
ATTCCTTTGACCTATCGTTTCCTAAAAGAACCTGAACTCATTCAACTCTTCAAGGGCATGACCCATTATTTCTTGAACCGTCTTCCTAAAGACCAG 
GTGTCCTACTGGGATTTAATTTTTGGAGATGGTAGCGAGCAGTCTCGTGATAGTTCAGCAACCGCCATTGCTGTGTGTGGTATTCATGAAATGTTA 
AAAACCTTACCAGATCATGATCCTGATAAAAAAACATATGAAGCTGCCATGCACAGCATGCTAAGAGCCTTGATTAAGGATTATGCTAACAAAGAT 
CTCAAGCCTGGTGCTCCTCTACTGCTTCACGGAGTCTATTCTTGGCACTCTGGAAAAGGGGTTGACGAGGGAAATATCTGGGGAGACTATTACTAT 
CTTGAAGCTCTGCTTCGTTTCTACAAAGACTGGAACCCTTACTGG 

SEQ ID 2344 

MARPLKTIADEPIKQPERFTKEDFLSQEDITQALDLALKQVRLKMDYFKEDFPTPATKDNQYAIMDNTEWTNAFWTGCLWLAYEYSGDDAIKALAQ 
ANDLSFLDRVTRDIELDHHDLGFLYTPSCMAEWKLLKTPESREAAIiKAADKLVQRYQDKGGFIQAWGELGKKEDYRLIIDCLLNIQLLFFASQETG 
DNRYRDMAINHFYASANHVIRDDASAYHTFYFDPETGDPVKGVTRQGYSDDSAWARGQAWGIYGIPLTYRFLKEPELIQLFKGMTHYFLNRLPKDQ 
VSYWDLIFGDGSEQSRDSSATAIAVCGIHEMLKTLPDHDPDKKTYEAAMHSMLRALIKDYAKKDLKPGAPLLLHGVYSWHSGKGVDEGNIWGDYYY 
LEALLRFYKDWNPYW 

SEQ ID 2345 

ATGGCAGCAGGACCAAATATTGTAATGACACGTGTTGATGAGCGTCTTATTCATGGACAAGGACAACTTTGGGTGAAATTTTTAAGTTGTAATACT 
GTTATTGTGGCAAATGATGATGTCTCCAAAGATCATCTTCAACAAACGTTAATGAAGACGGTGGTGCCAGAATCAATAGCATTGCGATTTTTTGAT 
ATTCAAAAAGTTATTGATATTATTCACAAGGCCAACCCAGCACAGACGATTTTTATAATTGTTAAAGATTTGAAAGATGTCTATAGACTTGTAGCA 
GGGGGCGTCCCAATTAAAGAGATTAATATTGGAAATATTCATAATGGAGAAGGTAAAGAGCAGGTAAGTCGCTCTATCTTCTTAGGGATGAAGGAT 
AAAGAGATAATTAGAAAATTAAACCAAGAATATCACATTGCATTTAATACTAAAACAACTCCAACAGGTAACGATGGTGCTGTGGAAGTTAATATT 
TTAGATTATATT 

SEQ ID 2346 

MAAGPNIVMTRVDERLIHGQGQLWVKFLSCNTVIVANDDVSKDHLQQTLMKTWPESIALRFFDIQKVIDIIHIvANPAQTIFIIVKDLKDVYRLVA 
GGVPIKEINIGNIHNGEGKEQVSRSIFLGMKDKEIIRKLNQEYHIAFNTKTTPrGNDGAVEVNILDYI 

SEQ ID 2347 

ATGACACAACCAAACATTATCATGACGCGAGTTGATGAGCGTTTGATTCACGGACAGGGGCAATTATGGGTCAAATTCCTCAACTGCAACACCGTT 
ATCGTCGCTAACGATGCGGTTTCTGAAGATAAGATTCAACAATCCCTCATGAAAACAGTTATTCCATCCAGTATTGCCATTCGTTTTTTCTCCATT 
CAAAAAGTGATTGACATCATTCATAAAGCAAGTCCTGCTCAAAGTATCTTCATCGTGGTCAAAGATTTGCAAGATGCCAAACTCCTAGTTGAAGGG 
GGTGTTCCCATCACAGAAATCAATATCGGTAATATTCATAAAACTGATGATAAGGTTGCGATTACCCAGTTTATTTCGCTGGGAGAAACAGACAAG 
TCTGCTATTCGTTGCTTAGCCCATGACCACCACGTGGTTTTTAACACCAAAACAACTCCAGCTGGCAATAGCGCCTCTGACGTTGACATCTTAGAT 
TATATT 

SEQ ID 2348 

MTQPNIIMTRVDERLIHGQGQLWVKFLNCNTVIVANDAVSEDKIQQSLMKTVIPSSIAIRFFSIQKVIDIIHKASPAQSIFIWKDLQDAKLLVEG 
GVPITEINIGNIHKTDDKVAITQFISLGETDKSAIRCLAHDHHVVFNTKTTPAGMSASDVDILDYI 

SEQ ID 2349 

ATGGATATTAGTATTCTTCAGGCTGTCTTAATTGGACTGTGGACGGCTTTCTGTTTTAGTGGCATGTTGCTTGGCCTCTATACAAATCGTTGTATC 
GTTCTCTCTCTAGGCGTTGGTGTTATTTTAGGAGATATTCAAACAGCTTTGGCAGTTGGAGCAATATCTGAACTGGCTTACATGGGATTTGGTGTG 
GGAGCGGGAGGGACAGTTCCTCCAAACCCAATCGGTCCTGGGATTTTTGGAACTTTGATGGCTATTACAACAGCTGGAACTAAAGGAAAAATCACA 
CCGGAAGCTGCTCTTGCATTATCAACCCCAATTGCAGTTGGTATTCAATTTCTTCAAACAGCAACTTATACTGCTTTTGCAGGGGCGCCTGAAACA 
GCTAAAAAAGCTTTGCAAGCAGGTAATTTCCGAGGATTTAAAATTGCAGCAAATGGTACAATTTGGGCATTCGCTGGATTGGGATTTGGTTTAGGA 
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GTACTGGGTGCTCTTTCAACGCAAACTTTSACAGATTTATTTGCTCTCATTCCCCCTGTTTTGCTTAATGSTCTAACCTTAGCTGC3GAAAATGCTT 

rTGCCAGTTCTAACTCCAACAGCAAATGGAGACGGAGXTTTA. C 3T 3 TACTAACAGTGTGCTTGGGGTTCCAACTATCGGGGTAGCTATA 

ATTGCAACAATATTTGCTTTGCTTGATATTTTCAGAAAACCAGCTGCACCTACTAAAGAAACTAAGACAGAAGGAGACAACCAAGATGACTGGATC 

SEQ ID 2350 

MDISILQAVLIGLWTAFCFSGMLLGLYTNRCIVLSLGVGVILGDIQTALAVGAISELAYMGFGVGAGGTVPPNPIGPGIFGTLMAITTAGTKGKIT 
PEAALALSTPIAVGIQFLQTATYTAFAGAPETAKKALQAGNFRGFKIA.WGTIWAFAGLGFGLGVLGALSTQTLTDLFALIPPVLLNGLTLAGKNL 
PAIGFAMILSVMAKKELIPYILLGYVLAVYFGLPVLTPTANGDGVLTSVATNSVLGVPTIGVAIIATIFALLDIFRKPAAPTKETKTEGDNQDDWI 

SEQ ID 2351 

ATGGATATCAATTTGTTACAGGCACTTTTAATTGGTCTTTGGACAGCCTTTTGTTTCAGCGGAATGTTACTTGGCATCTACACCAACCGTTGTATT 

GGTGCCGGTGGTACCGTTCCTCCTAATCCTATCGGCCCTGGT- rTTGG TACC rTGATGGCTATTACCAGTGCTGGTAAAGTCACCCCAGAAGCG 

CAATTGCAAAAAGGCAATATTAGAGGCTTCAAATTCGCTGCCAACGGCACTATCTGGGCTTTCGCTTTTATCGGATTAGGCCTTGGTTTATTAGGT 
GCCTTGTCAATGGATACTCTCCTTCACTTGGTTGATTATATCCCACCTGTCTTGCTCAATGGATTGACTGTCGCTGGTAAAATGTTACCTGCTATC 
GGATTTGCCATGATCTTATCTGTTATGGCCAAGAAAGAATTGATTCCTTTTGTACTAATTGGTTATGTTTGTGCAGCCTACCTCCAAATTCCAACC 
ATTGGTATCGCCATTATTGGTATCATTTTCGCCTTGAATGAATTTTACAACAAACCTAAACAAGTCGATGCAACAACTGTCCAAGGAGGCCAACAA 
GATGACTGGATC 

SEQ ID 2352 

MDINLLQALLIGLWTAFCFSGMLLGIYTNRCIILSFGVGIILGDLPTALSMGAISELAYMGFGVGAGGTVPPNPIGPGIFGTLMAITSAGKVTPEA 
ALALSTP1AVAIQFLQTFAYTAFAGAPETAKKQLQKGNIRGFKFAAMGTIWAFAFIGLGLGLLGALSMDTLLHLVDYIPPVLLNGLTVAGKMLPAI 
GFAMILSVMAKKELIPFVLIGYVCAAYLQIPTIGIAIIGIIFALNEFYNKPKQVDATTVQGGQQDDWI 

SEQ ID 2353 

ATGCCAGTAACTAATTTAATTCCCGTTAAAATAGTATTCATAGCCACAAAGAACAGAATCGGTCCCATCACCAAACCATCTGTCGCTAAAGAGGCT 
GCAATCGTTGAGAACAAGGGTGCTAAGCAAAATTGTGATAAAGAATCACCGATACCTGCAAGAGGCCCCATAAGCGCCATCTTAATACCGCGAATT 

• SEQ ID 2354 

MPVTNLIPVKIVFIATKNRIGPITKPSVAKEAAIVENKGAKQNCDKESPIPARGPISAILIPRISSSGRSLSSIAKCKLVTKGKK 

SEQ ID 2355 

TTGCTTTGCTTGATATTTTCAGAAAACCAGCTGCACCTACTAAAGAAACTAAGACAGAAGGAGACAACCAAGATGACTGGATCTAAAAAATTAGCA 

TATCCAGCTCTCAAAAAATATTATGGAGATGACAAAAAAGCTTTAGCGGGAGCTCTAGAAGAAAATGTGGAGTTTTACAATACAAACCCTCATTTC 
TTACCTTTTGTAACTAGCTTACATTTAGCAATGCTTGATAATGAGCGGCCAGAAGAAGAAATTCGCGGTATTAAGATGGCGCTTATGGGGCCTCTT 

ATTCTGTTCTTTGTGGCTATGAATACTATTTTAACGGGAATTAAATTAGTTACTGGCATGTATGGTTATCGTCTTGGGACCAGTTTTATTGATAAA 
TTGAGTGAACAAATGTCAGTTATCTCACGGGCAGCTAATATCGTTGGTGTAACGGTCATCTCAAGTTTAGCTGCAACACAAGTTAAGCTTACAATC 
CCTTACACTTTTGCTCCAGAAAAAGTAACTAGTACAACGCAAAAGATTGTTACTGTCCAAGGTATGCTTGATAAAATTGCACCAGCTCTACTTCCA 
GCACTCTACACTTTCCTTATGTTTTACCTTATTAAAAATAAAAAATGGACAACTTATAASTTAGTTATCCTTACAGTTATTATTGGTATCCTTGGT 
AGCTGGTTAGGTATTTTAGCT 

SEQ ID 2356 

MLCLIFSENQLHLLKKLRQKETTKMTGSKKLAKSDYTKTALRAFYLQNGFNYSNYQGLGYANVIYPALKKYYGDDKKALAGALEENVEFYNTNPHF 
LPFVTSLHLAMLDNERPEEEIRGIKMALMGPLAGIGDSLSQFCLAPLFSTIAASLATDGLVMGPILFFVAMNTILTGIKLVTGMYGYRLGTSFIDK 
LSEQMSVISRAANIVGVTVISSLAATQVKLTIPYTFAPEKVTSTTQKIVTVQGMLDKIAPALLPALYTFLMFYLIKNKKWTTYKLVILTVIIGILG 
SWLGILA 
SEQ ID 2357 

ATGAATTTTACAACAAACCTAAACAAGTCGATGCAACAACTGTCCAAG3AGGCCAACAAGATGACTGGATCTAATAAATTAACCAAGAAAGATTAC 
CTCAAAACAGCTCTGAGAGCTTTCTTCCTACAAAATGGGTTTAATTACAATAATTACCAAGGTATCGGATACGCCAATGTCATCTATCCTGCCTTG 
AAAAAACATTTTGGCAATGATAAAAAGGGCTTATATCAAGCTTTAGAAGATAACTGTGAGTTTTACAATACTAATCCTCACTTCCTTCCTTTCATC 
ACCAGTCTGCACTTGGTCATGTTAGAAAATAATCGCCCTGAAGAAGAAACCCGAAACATCAAAATGGCACTTATGGGGCCTTTAGCTGGTATCGGT 
GACTCCTTATCACAATTTTGCTTGGCGCCACTCTTTTCAACGATTGCAGCTTCCTTAGCTAGTGATGGTCTGGTTTTGGGACCAATCCTCTTCTTC 
CTAGCCATGAATATTATCCTAACCGCTATTAAAATTGGTTCTGGACTCTATGGCTACAAGGTCGGCACAAGCTTTATTGATAAATTAAGTGAACAA 

-TTCTGTTAAAATTACTGTTCCCATTACTTTT 
2ACTTTTACCAGCTCTC 

TTTACCTTACTCATGTATTACCTTATTAAAAACAAAAAATGGACAACCTACAAATTGGTCATTTTAACTGTTATCATTGGTGTTATTGGCAGTTGG 
TTGGGTATTTTAGCT 

SEQ ID 2358 

MNFTTNLNKSMQQLSKEANKMTGSHKLTKKDYLKTALRAFFLQNGFNYNNYQGIGYANVIYPALKKHFGNDKKGLYQALEDNCEFYNTNPHFLPFI 
TSLHLVMLENNRPEEETRNIKMALMGPLAGIGDSLSQFCLAPLFSTIAASLASDGLVLGPILFFLAMNIILTAIKIGSGLYGYKVGTSFIDKLSEQ 

• MAWSRMANIVGVTVIAGLAATSVKITVPITFAAGKVDAANTAQKFVTICGMLDKIAPALLPALFTLLMYYLIKNKKWTTYKLVILTVIIGVIGSW 
LGILA 

SEQ ID 2359 

ATGAAAGATCGCTTATATAATAAATTCAAGGATTTTGATAGGGAATTTTGTCAAAAGTATATTAAAACATACCAATCTAATGCCTATCAAGAAATG 
AAAGCCTCTGTTAATTTGATGATGAGGAACACTTTTGTATTTAATGATAATTGGGATATGGAACCTTGTTCTAAAGCATATTGTCTTGATCCTTTG 
GAGTGGGATAAGCCAGTAACAGATGATCCAGAATGGTTGTATATGCTAAATCGTCAAACTTATCTTTTTAAATTCCTGGTGGTCTACATTGTTGAA 
GGCGATAAGTCTTACCTTAGACAAATGAAATATTTTATGTACCATTGGATTGATTGTCAATTTACACTAAAGCCAGAAGGGGCGGTAAGTCGTACT 
ATTGACACTGGGATACGTTGCATGTCATGGCTCAAAGTTTTGATTTTTTTAGATTATTTTGGATTAATAACAGAAACTAAAAAAATTAAACTATTA 
ACTAGTTTACGGGAGCAGATAACTTATATGAGGGACTATTAH G G _~^>-^-«- JAGTCTAAGTAACTGGGGAATTTTACAAACAACAGCAATATTG 
GCGTGTTTATACTATTATGAAGATGAATTAAATCTACCTGAAATTCAGAG'TTTTGCTGAAGAAGAATTATTACTTCAAATCAAGCTTCAAATTTTA 
GATGACGGGAGCCAGTATGAACAATCAATTATGTATCATGTAGAAGTCTTGAAGTCCTTAATGGAACTAGTTATCCTTGCGCCTAAATATTATCTA 
CCATTAGAAGAAACTATTGAAAAAATGGTTACCTATCTAATTGCTATGACTGGTCCGGATTATTGTCAACTAGCTATAGGGGACAGTGATGTGACC 
GATACTCGTGATATTCTAACTTTGGCAACACTTGTGTTGAAATCTTCTAAAACAAAATCATTTTCTTTTGATAATGTTAATTTAGAAACTTTACTT 
TTGTTTGGGAAGCCATCAATTTATCTTTTTGAAGAAATACCGCGTGCGACAATAGGAGAGTCTGCTTATCTTTTTCCAGATTCTGGTCATGTGTGT 
TTACGTGATGATAGGCGTTATATATTTTTTAAGAACGGTCCATTTGGTAGCGCTCATACTCATAGTGATAATAATAGTGTTTGTCTCTATGATAAA 
AAGAAACCTATTTTCATTGATGCAGGAAGATATACTTACAAAGAAGAACAACTAAGGTATGATTTTAAACGTTCGACTAGTCATTCAACATGTACC 
CTTGATGGGCAACCCTTAGAAATGATCAAGGACTCTTGGACA^ACAATTCTTATCCAAAATGTGACTATTGTCAGTTGACTTCAAAGGATAGGTAC 
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CATTTAGTCGARGGACAACTACATGTCCAAAGAGCTTCTGATATCTATTACCATAAGCGATGGTTGTTAACTTTACCGCAGGCCATTACCTTAGTT 
ATTGATAAGGTGAGTTGTCCAGGAGAGCATGTCTTAACAAATCAATATATTTTAGATGATCAGGTCATTTATGAAAATGGGTTTGTTAATGACTTG 
AAATTAGTAAGTCCTACGACCTTTAATCTAGAAGATTGCCTTATTTCTAAGCGGTATAATCAATTGACAGAAAGTCATAAATTAGTTAAGAAAATA 
AAATTTGTTGATGAGGTGATGGATTATACCTTGATAGTTGATCGGAACTGTCAGGTGAAATATGTTCCTTTAGTGCAAACGAACAGTCATAAGGAA 
CTAAGTAATAGCATTGCATTTGATATTAGGTCTCAAGACTTTCATTATTTAATTGGAGTGCTTATGGATGATATTATCTTTGGGGATAAACTCTAT 
TTGATGCAAGGGATAAAATGCAAAGGAAAAGTCATTGTATATGATAAAAATAATGGCAAAATGAGTCGTTTAAAAAAT 

SEQ ID 2360 

MKDRLYNKFKDFDREFCQKYIKTYQSNAYQEMKASVNLMMRNTFVFNDNWDMEPCSKAYCLDPLEWDKPVTDDPEWLYMLNRQTYLFKFLVVYIVE 
GDKSYLRQMKYFMYHWIDCQFTLKPEGAVSRTIDTGIRCMSWLKVLIFLDYFGIjITETKKIKLLTSLREQITYMRDYYREKDSLSNWGILQTTAIL 
ACLYYYEDELNLPEIQSFAEEELLLQIKLQILDDGSQYEQSIMYHVEVLKSLMELVILAPKYYLPLEETIEKMVTYLIAMTGPDYCQLAIGDSDVT 
DTRDILTLATLVLKSSKTKSFSFDNWLETLLLFGKPSIYLFEEIPRATIGESAYLFPDSGHVCLRDDRRYIFFKNGPFGSAHTHSDNNSVCLYDK 
KKPIFIDAGRYTYKEEQLRYDFKRSTSHSTCTLDGQPLEMIKDSKTYNSYPKCDYCQLTSKDRYHLVEGQLHVQRASDIYYHKRWLLTLPQAITLV 
IDKVSCPGEHVLTNQYILDDQVIYENGFVNDLKLVSPTTFNLEDCLISKRYNQLTESHKLVKKIKFVDEVMDYTLIVDRNCQVKYVPLVQTNSHKE 



:ttcgcacgctttaaac-aaacagtcaatccagacttttgcaggaattacctgctagactatcagact 
gacagctatgctgatcaaaaaagaatagctgacctactcttaaccaatacctttttatttgaagataattgggatatggagccctgccacatccct 
taccacttagatcccattacttggcaagaggctgtcatagatgatcctgagtggaactttatgttaaatcgacagacctatctccaaaaattaatc 

CTCGTCTACCTTGTTGAAAGAGATGAACGGTATCTCTTAACAGCTAAAGGTTTCATCCTCAATTGGATTGAATCAGCTATTCCTTTAGACCCTAAG 

gggttagctactagaaccttagatactggcatccgttgttttgcttgggtcaaatgtttgatttaccttaatctttttaacgccttaa'ccaagcaa 
gaggaaagcctcatcctagcttccctggaaaaacaacttcaatttctccatgccaactaccttgataaatacagcctcagcaattggggaatcttg 
caaaccactgcgattttattagctgatgcctactttggttctgaccttgatattgctgcagcaacagctttcgctagaaaagaattgacgcaacaa 
atcgcactacaaattctcgaagacggcagtcaatttgaacaatcaaccatgtatcatgtggaagtactcaaagcccttctggaattaactgctcta 
gtccctgattatcttccacagcttagacctactttgcttgccatgagtgattatctcctcaaaatgactggtccagatcataaacaaatccctctt 
ggtgatagcgatgttacagataccagagatattctaacgcttgcagccactatccttgaagaaccacacttaaaagctgctgcttttcccacactt 



CATTCCGGGCACATTACCATCAATCAAGAAAATTATTATCTTTTTTTCAAAAATGGGCCCATCGGTAGTTCCCATACCCATAGCGACCAAAATAGT 
CTCTGTCTCTATTATAAAGGACAACCACTTTTCTGTGATGCTGGGCGATACACTTACAAAGAAGAACCATTACGCTATGCCCTAAAAAGCGCTAGC 
CATCATTCTACCGCCTTCTTAGAAGAACAATTACCTGAGCAGATTGATAGCTCCTGGGCTTACCTTTCTTACCCCAAATCCAATTATTGTCACCTT 
CGACAAAATGGACACGTTTACTTTATTGAAGGTAGCTACCAGACGCAATTCTCTGATAGGAACAACTACCAACATGACCGACAAATTCTCATCTTA 
CCACCAGGAATTTTTCTTATCATTGATACGATACAGGCTCAAGGCAACCACTGTCTTGTCAGTCAATTTATTCTTGATAATCACTTAGACGTAAAG 
ACAGATCACCTTAGTGACCTCAGACTAATCAGTGACTGCCCTTTCACTATCGAAGAAACGATTTTGTCAAAAAAATACAACCAATACCTGACTAGT 
CACAAACTCATCAAACGAAAACCCTTTAAAGACAAGGGTTGCACCAGTACCCTATTAGTCCCTGACGATACCAAAGTTACTCCCTTAACACCACTT 
CAAACAGGCAAACGCAACCCAATTGAGACTGCCCTTTCCTGGCATTTAAAAGGAAAGCAGTTTGACTACAGTATCTGTGTTCTCCAAGAGGATTTA 

CAC 

SEQ ID 2362 

LERKCPMFFAFARFKETVNPDFCRNYLLDYQTDSYADQKRIADLLIiTNTFLFEDNWDMEPCHIPYHLDPITWOEAVIDDPEWKfFMLNRQTYLQKLI 
LVYLVERDERYLLTAKGFILNWIESAIPLDPKGLATRTLDTGIRCFAMVKCLIYLNLFNALTKQEESLILASLEKQLQFLHANYLDKYSLSNWGIL 
OTTAILLADAYFGSDLDIAAATAFARKELTQQIALQILEDGSQFEQSTMYHVEVLKALLELTALVPDYLPQLRPTLLAMSDYLLKMTGPDHKQIPL 
GDSDVTDTRDILTLAATILEEPHLKAAAFPTLDIDSLLLLGEKGVHTFEQLPVQTLPTFAHHFEHSGHITINQENYYLFFKNGPIGSSHTHSDQNS 
LCLYYKGQPLFCDAGRYTYKEEPLRYALKSASHHSTAFLEEQLPEQIDSSWAYLSYPKSNYCHLRQNGHVYFIEGSYQTQFSDRNNYQHDRQILIL 



QTGKRNPIETALSWHLKGKQFDYSICVLQEDLIKGEKLVLLNSHKIRGKWVINHITNEIIRLKH 

SEQ ID 2363 

ATGTCTAAAAAAATGACCATTAATGACATCGCTCAATTATCAAAAACTTCCAAAACAACGGTTTCTTTTTTCTTGAATCAAAAATTTGAAAAAATG 
TCGGATGAGACGAGGCAACGTATTCAAGAGGTGATTGATGAAACAGGTTATAGACCAAGTACGATAGCAAGAAGTCTAAATTCTAAAAAAACAAAA 
CTACTAGGTGTCTTAATTGGAGATATAACAAACACATTTTCAAATCAAATTGTAAAAGGAATTGAGCACATCACCAAACAAAAAGGCTATCAAATT 
ATTGTGGGTAATAGTAATTACGATGCCAAAAGTGAAGAAGATTATATTGAAAATATGTTAAATTTAGGTGTTGATGGTTTCATTATTCAGCCTACA 
TCAAATTTTCGAAAGTATTCTCGTATTTTAAAAGAAAAAAAGAAACCAATGGTATTTTTTGATAGTCAACTTTATGAACATAAGACGAGTTGGGTT 
AAGGCTAATAACTATGATGCTGTTTATGATATGACACAGGAGTGTCTAAATCGAGGGTATAAAAAGTTTATTATGATTACTGCTGATACGAGCTTG 
CTTAGTACACGTATTGAGAGAGCTTCGGGATTCATGGATGCTTTAAAGGACAATGGTTTCGGTTATGACACTTTGGTGATTGAAGATGATGATCAT 
TCAAAAAGTGATATAGAAGACTTTCTAAAAGCGGTAGTTCCAGATAAGGAGGAGACATTAGTATTTGCACCAAATTGTTGGGCTTTACCAATGGTT 
TTTACTGCCATGAAGAATCTCAATTTTGATATGCCACGAGTTGGTTTAGTTGGGTTTGACAATATTGAATGGACAGACTTTTCATCTCCTAAAGTG 
TCAACAATTGTCCAGCCGGCTTATGAAGAAGGTGAACAAGTAGCACAGATTTTGATTAATCGTATTGAAGGAGATGACTCCGTCGATAACCAACAG 
ATTGTAGATTGCCAGATGTTTTGGAAAGAGTCGACTTTT 

SEQ ID 2364 

MSKKMTINDIAQLSKTSKTTVSFFLNQKFEKMSDETRQRIQEVIDETGYRPSTIARSLNSKKTKLLGVLIGDITKTFSNQIVKGIEHITKQKGYQI 
IVGNSNYDAKSEEDYIENMLNLGVDGFIIQPTSNFRKYSRILKEKKKPMVFFDSQLYEHKTSWVKANNYDAVYDMTQECLNRGYKKFIMITADTSL 
LSTRIERASGFMDALKDNGFGYDTLVIEDDDHSKSDIEDFLKAWPDKESTLVFAPKCWALPMVFTAMKNLNFDMPRVGLVGFDNIEWTDFSSPKV 
STIVQPAYEEGEQVAQILINRIEGDDSVDNQQIVDCQMFWKESTF 

SEQ ID 2365 

ATGACTAACCATTACTATTTTAAAGGAGTGTATGCAATGCAGCGCAAAGTAACCATCAAAGATATTGCTGAATTAGCGAAAACTTCAAAAACAACA 
GTTTCTTTCTACTTAAATGGCAGGTTTGACAAGATGTCTGAAGAAACTAAAAACCGCATCAGCGAGAGTATCAAAGCTACTAATTATAAACCGAGC 
ATTGCTGCTAGAAGTCTCAATGCAAAATCGACTAAACTCATTGGTGTTGTTATAGGTGACATCACAAACAGTTTTTCAAACCAAATTGTCAAAGGA 
ATTGAAAGCAAAGCCCAGGAATTTGGTTACCAAATTATCATCGGAAACAGCAACTACGACCCTTCTCGCGAAGATGAACTCATTGAAAAGATGCTC 

GATAGCCAACTTTACGAACATCGCACAAACTGGGTCAAAACTAATAATTATGATGCTGTTTATGATACCATTCAACAATGTATCGATAAAGGTTAT 
GAACATTTTATCATGATCACGGGTAACCCCAATTTACTTAGCACTCGTATTGAACGCGCTTCAGGCTTCATTGATGTGTTAGAAGCTAATCATCTT 
ACTCATCAAGAAATGATTATTGATGAAAATCAGACTTCTTCAGAGGCAATTGCTCAGTTTTTGCAAGGATCACTGACTAAAAAGAGTTTGGTTTTT 
GTCCCCAATTGTTGGGCTCTTCCAAAAGTATTTACAGCTATGAAGTCTCTTAAATTTAATATACCAGAGATTGGACTAGTAGGATTTGATAACATT 
GAGTGGACAAAATTTTCTTCACCAACACTAACAACTATrATCCAACCCGCCTATGAAGAAGGCGAACAGGCTACTAAGATrTTAATCGATGATATT 
GAAGGTCACAGTCAAGAAGCCAAACAACAAATTTTTGACTGTCAAGTCAATTGGCAAGAATCAACTTTT 

SEQ ID 2366 

MTKHYYFKGVYAMQRKVTIKDIAELAKTSKTTVSFYLNGRFDKMSEETKNRISESIKATNYKPSIAARSLNAKSTKLIGWIGDITNSFSNQIVKG 
IESKAQEFGYQIIIGNSNYDPSREDELIEKMLNLGVDGFIIQPTSNFRKYSRIIDIKKKKWFFDSQLYEHRTNWVKTNNYDAVYDTIQQCIDKGY 
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EHFIMITGNPNLLSTRIERASGFIDVLEANHLTHQEMIIDENQTSSEAIAQPLQGSLTKKSLVFVPNCWALPKVFTAMKSLKFNIPEIGLVGFDHI 
EWTKFSSPTLTTIIQPAYEEGEQATKILIDDIEGHSQEAKQQIFDCQVNWQESTF 

SEQ ID 2367 

ATGTCTGCTATTGATAAATTAGTAAAAGCTAGTCATTTAATTGACATGAATGACATTATCCGTGAAGGCAATCCAACCCTTCGCAAAGTGGCTGAA 
GAAGTCACATTCCCACTTTCTGAGAAAGAAGAAATTCTCGGAGAAAAAATGATGCAATTTTTAAAACACTCTCAAGATCCAATTATGGCTGAGAAG 
CTAGGCTTACGTGGTGGTGTTGGTTTAGCCGCACCACAATTAGACATCTCAAAACGCATCATTGCCGTCCTTGTTCCAAACGTTGAGGATGCTCAA 
GGAAATCCACCTAAAGAAGCTTATAGCCTCCAAGAAGTAATGTACAACCCTAAAGTTGTATCGCATTCTGTTCAAGATGCTGCTTTATCTGACGGG 
GAGGGATGCCTATCAGTAGATCGTGAAGTACCTGGCTATGTCGTCCGCCACGCGCGTGTAACTATTGAATATTTCGACAAAACTGGTGAAAAACAT 
CGACTCAAATTAAAAGGTTACAACTCTATTGTTGTTCAACATGAAATTGACCACATTGATGGTATTATGTTTTACGACCGTATCAATGAGAAAAAT 
CCTTTCGCTGTCAAAGAAGGCTTACTTATTTTAGAA 

SEQ ID 2368 

MSAIDKLVKASHLIDMNDIIREGNPTLRKVAEEVTFPLSEKEEILGEKMMQFLKHSQDPIMAEKLGLEGGVGBAAPQLDISKRIIAVLVPNVEDAQ 
GNPPKEAYSLQEVMYNPKWSHSVQDAALSDGEGCLSVDREVPGYWRHARVTIEYFDKTGEKHRLKLKGYNSIWQHEIDHIDGIMFYDRINEKN 
PFAVKEGLLILE 

SEQ ID 2369 

ATGTCTGCACAAGATAAATTAATTAAACCTAGTCATCTGATTACCATGGATGACATTATTCGTGAAGGGAATCCAACTTTAAGAGCTGTCGCCAAA 
GAAGTGAGCTTACCCTTGTGTGATGAGGATATCCTATTAGGAGAAAAGATGATGCAATTTTTGAAGCATTCTCAAGATCCTGTAATGGCGGAAAAA 
CTTGGTCTTAGGGCCGGTGTTGGTCTAGCAGCTCCTCAGATTGATGTGTCAAAACGTATCATCGCTGTGCTCGTTCCTAATCTTCCTGATAAAGAA 
GGAAATCCTCCTAAAGAAGCCTATAGCTGGCAAGAAGTCCTGTATAATCCTAAAATCGTTTCTCATTCTGTTCAAGATGCAGCCCTTTCTGATGGC 

CGCATCAAATTAAAGGGATACAACGCTATTGTGGTTCAACATGAAATTGACCATATCAATGGTGTTTTGTTCTACGATCGGATCAATGCTAAAAAC 
CCCTTTGAAACCAAAGAAGAGCTCTTGATTTTAGAC 

SEQ ID 2370 

MSAQDKLIKPSHLITMDDIIREGNPTLRAVAKEVSLPLCDEDILLGEKMMQFLKHSQDPVMAEKLGLRAGVGLAAPQIDVSKRIIAVLVPNLPDKE 
GNPPKEAYSWQEVLYNPKIVSHSVQDAALSDGEGCLSVDRWEGYWRHARVTVDYYDKEGQQHRIKLKGYNAIWQHEIDHINGVLFYDRINAKH 
PFETKEELLILD 

SEQ ID 2371 

ATGACATATGTCCTAAAACTATCTCAAATAGGGAGTCAATACATGGATATAGAAAACTACTGCCAAGACTACTGTTTGGAGACTATCTTTCCAAAA 
CATTATTTCAAGGATTTACAAGTAATCACCCTAACTGCCGGCCAATCCGTCTGTAAACAGGGAGAACAATTAGAATACTTGCACTACATCGTCAAG 
GGACGTTTTAAAATTGTACGTCGACTCTTTAACGGCAAAGAACATATTTTAGATATTAAAACAAAACCAACACTGATTGGTGATATTGAACTTTTG 
ACTAATAGACAAATTGTATCATCTGTTATIGCCTTAGAGGATCTTACAGTCATTCAATTATCACTTAAAGGACGGAAAGAGAAACTGTTAACAGAC 
GCAACTTTCCTCCTAAAACTTAGTCAAGAGCTAGCTCAGGCTTTTCATGATCAAAACATCAAAGCGTCTACTAATCTAGGGTATACCGTCAAAGAG 
TTACTTGCAAGTCATATTTTAGCAATTGAAGAACAAGGTTACTTTCAACTTGaGTTAAGTAGTTTAGCTGATTCGTTTGGCGTCAGTTATCGTCAT 
TTATTAAGAGTTATCCACGATATGGTCAAAGAAGGCCTTATCCAAAAAGAAAAACCAAAATACTTTATCAAAAATCGTTTCGCACTAGAATCATTA 
AATATTCAGCCA 

SEQ ID 2372 

MTYVLKLSQIGSQYMDIENYCQDYCLETIFPKHYFKDLQVITLTAGQSVCKQGEQLEYLHYIVKGRFKIVRRLFNGKEHILDIKTKPTLIGDIELL 
TNRQIVSSVIALEDLTVIQLSLKGRKEKLLTDATFLLKLSQELAQAFHDQNIKASTNLGYTVKELLASHILAIEEQGYFQLELSSLADSFGVSYRH 
LLRVIHDMVKEGLIQKEKPKYFIKNRFALESLNIQP 

SEQ ID 2373 

TTGACACAAAATGTTTGCCAACAAAACATTACCTATACCGTCAAAGAGCGCTTTGCTTCCTATACCCTTGAAGCGCAAGCCAACCAAGAGGTTCAT 
• CTAAACCTTACATTATTAGCAAACCGTTTTGGAACAAGCGATCGCCATCTTAAGCACGTACTTAAGCAGCCCATTTTTCAGAGGATTATCGAACGC 
ATCTGCTTCAAAACCTATCGTATTGCCGATTTAGACGCTCTAACTCAATTAAGACCTCTGAGGTATGCAGCCCAT 

SEQ ID 2374 

LTQWVCQQWITYTVKERFASYTLEAQANQEVHLNLTLLANRFGTSDRHLKHVLKQPIFQRIIERICFKTYRIADLDALrQLRPLRYAAH 

SEQ ID 2375 

TTGAAAATCTTTATGGAGAAGCTAAGTTTACTCTCTTTATCACTTATCTTGCTATCAACTTTTTCGACATCACCAGCCCTACCACAAATGATATCT 
TATTATAGAGATAAGGGCTTACCATCACCCCAAGTTGAATTATTGTTTTCAATTCCTTCGATGGCTATTATCTTCATCTTGCTTATCACACCTTGG 
TTAAGTAAAAAACTTTCTGAGAAACATATGATTATCTTTGGGCTATTGCTAACAGCATTAGGGGGAGGATTGCCGGTTGTCAGTCAGAACTACCTT 
TTAGTATTTGTATCGCGTCTTTTATTGGGGAGTGGTATTGGTTTTATTAATACTAGGGCCATTAGTGTGATTAGTGAATATTATCAAGGCAAAGAA 
AGAAGAAAACTCTTAGGATTAAGGGGGTCCTTTGAAGTTTTAGGAAATGCTGGTTTGACAGCTTTAGTTGGGCTGTTGTTGACTTTTGGTTGGTCC 



TTGCCTTCTAATCTAATGGTACTAACAATTAGTGCGATGGCATCAGGTTTCCTTTACAGCCTGATGGTCACTGCTGTGT 1 rTAGCCTAGTAGCAGAC 
rGCAGTTTTCTATGTTTATGCTATTTTAAGTTTAGCAGTTGGTATGATTTATTTCTTTAAACGCCTATTTTTT 



SEQ ID 2376 

MKIFMEKLSLLSLSIilliLSTFSTSPALPQMISYYRDKGLPSPQVELLFSIPSMAIIFILLITPWLSKKLSEKHMIIFGLIjLTALGGGLPWSQNYL 
LVFVSRLLLGSGIGFINTRAISVISEYYQGKERRKLLGLRGSFEVLGNAGLTALVGLLLTFGWSKSFMIYFLALPILVLYLVFAPKKWKDTNDKI 
KTKGQKIPKADLTYIVALAILAGFVITINTGINLRIPLLWEFGLGTPAQASLVLSAMMLMGIIAGMSFGQLIAMFHKQLIEICLVLFSLTLLGVG 
LPSNLMVLTISAMASGFLYSLMVTAVFSLVADRVEYSLVGSATTLVLVFCNIGGASAAILLSCFDHLLGQINAVFYVYAILSLAVGMIYFFKRLFF 
KKM 

SEQ ID 2377 

ATGTCAACATTATCATTGGACACCACAAATAAGCGAGCTTTAGTGGCAGCTATTGCAGCTTCAGGAACGGATGACTTGAATGTCATGTTTCTTGCC 
TTTTCCATGTCTTCCATTATGACAGACTTGGGTCTTAGTGC-CACrCAGGGTC-GCTGGATTGCGACCATTACCAATTTAGGAATGTTGGTGGGAGGC 
CTCTTATTCGGGTTGCTGGCTGATAGGCACCACAAGTTTAAGGTCTTTAAATGGACGATTTTACTGTTTTCAGTAGCAACAGGATTAATTTATTTT 
ACCCAGTCTTTGCCCTACCTGTACCTGATGCGATTTATTGCTGGCATAGGAGTTGGAGGTGAGTACGGTGTAGCCATTGCCATAATGGCAGGGATT 
GTACCACCAGAAAAAATGGGTCGGATGTCTTCTTTAAATGGTATTGCTGGCCAGCTTGGCTCTATTAGTTCGGCTCTTTTAGCAGGGTGGCTGGCT 
CCAAGTCTAGGCTGGCGTGGCCTTTTTCTCTTTGGATTACTTCCGATTCTCTTGGTGATTTGGATGACTTTAGCCATAGATGACCAAAAAATTTGG 
GATCATTATGGGCAAGAGGAGGAAGAATGCAGTCAACCAATTAAAATCAATGAACTATTCAAAACAAAATCCTTAACAGCTCAAACCCTTGCTTTA 
ATGGTCATGACGACTGTGCAGATTGCGGGCTATTTTGGAATGATGAATTGGTTGCCAACCATTATTCAAACAAGCTTAAACCTTTCAGTAAAAAGT 
TCGTCCTTGTGGATGGTGGCTACTATrGTCGGCATGTGTTTGGGGATGCTGTATTTTGGTCAGCTTTTAGATTGCTTTGGTCCACGTCTGATTTAT 
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TCCCTCTTTTTATTAGCATCATCTATTTGTGTTTACCTTTTTCAATTTGCCAATTCCATGGCGAGTATGGTTATTGGAGGTGCTATTGTCGGTTTT 
TTTGTCAATGGGATGTTTGCTGGCTACGGGGCTATGATTACCAGACTTTATCCCCATCACATTCGATCCftCGGCTAATAATGTTATTTTGAATGTT 
GGCCGTGCTCTAGGAGGArrTTCGTCCGTTGCTATTGGTAGTATTTTAGATGCCTCAGGrATTTCAATGGTCATGATrrrCCTAGCTTCrCTGTAT 
GTGATTAGTTTTGGAGCCATGTGGTCTATTGGTCAGTTAAAAGCAGAACGCTACCAACAATTGCGT 

SEQ ID 2378 

MSTLSLDTTNKRALVAAIAASGTDDLNVMFLAFSMSSIMTDLGLSGTQGGWIATITNLGMLVGGLLFGLLADRHHKFKVFKWTILLFSVATGLIYF 
TQSLPYLYLMRFIAGIGVGGEYGVAIAIMAGIVPPEKMGRMSSLNGIAGQLGSISSALLAGWLAPSLGWRGLFLFGLLPILLVIWMTLAIDDQKIW 
DHYGQEEEECSQPIKINELFKTKSLTAQTLALMVMTTVQIAGYFGMMNWLPTIIQTSLNI.SVKSSSLWMVATIVGMCLGMLYFGQLLDCFGPRLIY 
SLFLLASSICVYLFQFANSMASMVIGGAIVGFFVNGMFAGYGAMITRLYPHHIRSTANNVILNVGRALGGFSSVAIGSILDASGISMVMIFIiASLY 
VIS FGAMWS IGQLKAERYQQLR 

SEQ ID 2379 

ATGATTGAAAAATATTATAATTGGGCAACGCTTGGAACCGGCGTTATTGCCAACGAATTAGCCCAAGCACTAGAAGCACGTGGACAAAAATTATAT 
TCTGTAGCTAATAGAACTTACGACAAAGGACTTGAATTTGCTACCAAATATGGTATCCAAAAAGTTTATGATCACATAGATCAAGTATTTGAAGAC 
CCTGAAGTGGATATCATTTATATCTCTACTCCCCACAATACTCACATCTCATTTTTACGAAAGGCTTTAGCAAATGGTAAGCACGTTCTTTGCGAA 
AAATCTATTACTTTAAACAGCACTGAACTTAAAGAAGCCATAGATTTAGCCGAAACTAACCATGTTGTCTTAGCTGAAGCCATGACTATTTTTCAT 
ATGCCAATTTATCGCCAATTAAAAACATTAGTTGATAGTGGAAAATTAGGACCGTTAAAAATGATTCAAATGAATTTCGGAAGTTATAAAGAATAT 
GATATGACTAACCGTTTTTTCAGTCGTGACCTAGCAGGCGGTGCTTTGCTGGACATTGGTGTTTATGCACTTTCTTGTATTCGCTGGTTTATGTCA 
GAAGCACCTCACAACATTACCTCTCAAGTTACATTTGCACCAACAGGA3TTGATGAACAAGTTGGTATCCTACTAACCAATCCTGCAAATGAGATG 
GCGACTGTCAGCCTTAGTTTACATGCAAAACAACCTAAACGAGCAACTATCGCTTACGATAAAGGCTACATTGAACTTTTTGAATATCCGCGAGGA 
CAAAAGGCAGTTATTACTTATACTGAGGATGGGCATCAAGATATTCTCGAAGCTGGCAAAACTGAAAATGCCCTCCAATATGAGGTAGCTGATATG 
■ GAAGAAGCCGTTTCAGGAAAAACTAACCACATGTACTTAAACTATACCAAAGACGTTATGGATATCATGACACAGCTACGTCAAGAATGGGGATTT 



SEQ ID 2380 

MIEKYYNWATLGTGVIANELAQALEARGQKLYSVANRTYDKGLEFATKYGIQKVYDHIDQVFEDPEVDIIYISTPHNTHISFLRKALANGKHVLCE 
KSITLNSTELKEAIDLAETNHWLAEAMTIFHMPIYRQLKTLVDSGKLGPLKMIQMNFGSYKEYDMTNRFFSRDLAGGALLDIGVYAIjSCIRWFMS 
EAPHNITSQVTFAPTGVDEQVGILLTNPANEMATVSIiSLHAKQPKRAIIAYDKGYIELFEYPRGQKAVITYTEDGHQDILEAGKTENALQYEVADM 
EEAVSGKTNHMYLNYTKDVMDIMTQLRQEWGFTYPEEEK 

SEQ ID 2381 

ATGATAAAATATCAAGATGATTTTTACCAAGCGGTTAATGGGGAGTGGGCTAAGACAGCTGTTATTCCTGATGACAAACCAAGGACAGGTGGTTTT 
TCTGATCTTGCTGATGACATTGAAGCATTAATGCTGTCAACGACAGATAAGTGGCTGGCTGATGAAAATAAACCAAGTGATACGATTTTAAATCAT 



CAATCTTTCTCTGAGTTTGCATCAAAAGTTGCAGAATATGAJiCTAGAGGGTAAACCAAATGAATTTCCATTTGGTGTGGCTCCTGACTTTATGAAT 
GCTCAATTGAATGTACTTTGGGCTGAAGCGCCTGGGATTATTTTACCAGATACAACTTATTATAGTGAAGATAATGAAAAAGGAAAGGAACTCCTT 
GCTTTTTGGCGTAAAAGTCAAGAAGACCTACTGCCTTTGTTTGGCCTTTCAGAACAGGAAATTAAAGATATCTTGGATAAGGTTTTAGCATTGGAT 



CCTGAACTTCCATTAGATGCTATTTTCCAAAAGATATTAGGACAAAAACCAGATAAAGTTATTGTTCCTGAAGAACGTTTCTGGACAGAATTTGCA 
TCTGACTATTACTCAGAATCTAATTGGGAATTATTAAAGGCAGATCTTATTTTATCAGCTGCGAATGCCTATAATGCTTACTTAACTGATGATATT 
CGTATCAAATCGGGAGTTTACAGTCGAGCTTTATCAGGCACACCACAAGCAATGGATAAGAAAAAAGCAGCTTACTACCTTGCTTCAGGACCTTAC 
AATCAAGCTCTAGGTTTGTGGTATGCAGGAGAAAAATTCTCTCCAGAAGCTAAAGCTGATGTTGAGCATAAGATTGCAACGATGATTGATGTCTAT 
AAGTCACGCTTAGAAAAGGCGGATTGGCTTGCACAGTCAACGCGAGAAAAAGCTATTATGAAACTTAATGTTATCACACCACATATTGGATACCCT 
GAGAAACXACCAGAGACTTATACTAAAAAAATCATTGATCCTAAACTATCGCTTGTCGAAAATGCTACTAATTTAGAC.AAAATTTCAATAGCCTAT 
GGTTGGAGTAAATGGAATAAACCAGTTGATAGAAGTGAATGGCATATGCCTGCCCACATGGTCAATGCGTATTATGATCCACAACAAAACCAAATT 
GTCTTCCCAGCAGCCATTTTACAAGAACCATTTTATGCTTTAGAGCAAAGTTCATCAGCAAATTATGGGGGAATTGGTGCAGTGATTGCACATGAA 
ATATCACACGCTTTTGACACTAATGGAGCTTCATTTGATGAACATGGAAGTTTGAATAATTGGTGGACTGATGAAGATTTTGAAGCTTTCAAAAAA 
CTTACAGATAAAGTAGTTGAGCAGTTTGATGGACTGGAATCTTATGGCGCAAAAGTCAATGGTAAACTAACAGTATCAGAAAATGTTGCAGATTTA 
GGTGGAGTTGCTTGTGCTTTAGAAGCTGCGCAGCGTGAGTCAGATTTTTCAGCGAGGGATTTCTTTATTAACTTTGCGACAATTTGGCGTATGAAG 
GCACGTGATGAGTATATGCAAATGTTAGCTAGTGTAGATGTTCACGCCCCAGCACAATGGCGAACTAATATTACAGTAACGAATTTTGAAGAATTC 
CATAAAGAGTTTGATGTTAAAGATGGTGATAACATGTGGCGTCCAGTTGAAAAACGTGTTATTATTTGG 

SEQ ID 2382 

MIKYQDDFYQAVNGEWAKTAVIPDDKPRTGGFSDLADDIEALMLSTTDKWLADENKPSDTILNHFIAFHKMTADYQKREEVGVSPVLPLIEEYKGL 



AKLAQYVLSREESSEYVKLYHPYNWEDFTKLAPELPLDAIFQKILGQKPDKVIVPEERFWTEFASDYYSESNWELLKADLILSAANAYNAYLTDDI 
RIKSGVYSRALSGTPQAMDKKKAAYYLASGPYHQALGLWYAGEKFSPEAKADVEHKIATMIDVYKSRLEKADWLAQSTREKAIMKLNVITPHIGYP 
EKLPETYTKKIIDPKLSLVENATNLDKISIAYGWSKWNKPVDRSEWHMPAHMVNAYYDPQQNQIVFPAAILQEPFYALEQSSSAKYGGIGAVIAHE 
ISHAFDTNGASFDEHGSriNNWWTDEDFEAFKKLTDKWEQFDGLESYGAKVNGKLTVSENVADLGGVACALEAAQRESDFSARDFFINFATIWRMK 



SEQ ID 2383 

ATGACAACTTATCAAGATGATTTTTACCAGGCTGTGAATGGAAAGTGGGCTGAAACAGCAGTTATTCCAGACGACAAGCCTCGAACAGGTGGATTT 
TCAGACTTAGCAGATGAAATTGAGGCATTAATGCTAGACACTACAGATGCTTGGCTAGCTGGAGAAAATATCCCTGATGATGCTATTTTAAAAAAT 

AAATCTTTTTCAGAATTTGTTGCTAATATAGCGAAATATGAATTGGCAGGTTTACCAAATGAATTTCCCTTTAGTGTGGCACCAGACTTTATGAAT 
GCTCAGCTGAATGTGCTTTGGGCAGAAGCACCAAGCATTCTTTTGCCAGATACAACATACTACGAAGAAGGCAACGAAAAAGCTGAGGAATTGCGT 
GGTATTTGGCGTCAGTCGCAAGAAAAGCTTTTACCTCAATTTGGTTTTTCAACAGAAGAAATCAAGGATCTTTTGGATAAGGTAATTGAGCTAGAT 
AAGCAATTGGCCAAGTATGTCTTGTCTCGTGAGGAAGGCTCAGAATATGCCAAATTATACCATCCTTATGTGTGGGCTGATTTTAAAAAACTAGCT 
CCAGAGCTTCCTTTGGATAGCATTTTTGAAAAGATTTTAGGCCAAGTACCTGACAAGGTTATTGTTCCTGAGGAACGTTTTTGGACAGAATTTGCA 
GCCACTTATTACTCTGAAGCCAATTGGGATTTACTCAAGGCTAATTTGATTGTGGACGCGGCTAATGCTTACAATGCTTACTTGACGGATGATATT 
CGTGTGGAATCAGGCGCTTATTCGCGCGCTCTTTCAGGAACACCTCAAGCTATGGACAAACAAAAAGCAGCCTTTTATTTGGCGCAAGGACCGTTT 
AGCCAAGCGCTTGGCTTGTGGTATGCTGGTCAAAAATTCTCCCCAGAAGCTAAGGCTGATGTGGAAAGTAAGGTAGCACGCATGATTGAGGTTTAT 
AAGTCTCGTCTAGAAACGGCTGArTGGTTAGCACCAGCCACACGTGAAAJlAGCCArrACTAAArrAAATGTrArCACGCCACATArrGGTTACCCA 
GAAAAATTACCAGAAACCTATGCTAAAAAAGTGATTGATGAGAGCTTGTCATTGGTTGAAAATGCACAGAACTTGGCTAAAATCACGATTGCTCAC 
ACTTGGAGTAAATGGAACAAGCCAGTTGACCGTAGTGAATGGCATATGCCAGCCCACTTAGTCAATGCTTATTATGATCTTCAGCAAAATCAGATT 
GTCTTTCCTGCGGCAATCTTACAAGAGCCATTTTATTCTTTAGATCAGAGTTCTTCAGCCAATTATGGAGGAATTGGTGCAGTCATTGCGCATGAG 
ATTTCACATGCCTTTGACACCAATGGTGCTTCCTTTGATGAACATGGTAGCCTAAATGATTGGTGGACACAAGAAGACTATGCTGCCTTTAAAGAG 
CGCACAGATAAGATTGTGGCGCAGTTTGACGGCTTAGAGTCACATGGTGCTAAGGTCAATGGTAAATTGACAGTTTCAGAAAACGTCGCTGATCTA 
GGTGGGGTAGCTTGTGCTTTAGAAGCGGCACAATCAGAAGAAGACTTCTCAGCCCGTGACTTCTTTATTAACTTTGCGACGATTTGGCGTATGAAG 
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GCCCGTGAGGAATACATGCAAATGCTAGCTAGCATTGATGTTCATGCTCCGGGTGAACTGCC3AACAAATSTCACCTTAACCAACTTTGATGCTTTC 
CATGAGACCTTTGATATTAAAGAAGGCGATGCTATGTGGAGAGCTCCGAAAGACCGTGTGATTATTTGG 

SEQ ID 2384 

MTTYQDDPYQAVNGKWAETAVIPDDKPRTGGFSDLADEIEALMLDTTDAWLAGENIPDDAILKNPVKFHRLVADYAKRDEVGVSPILPLIEEYQSL 
KSFSEFVAWIAKYELAGLPWEFPFSVAPDFMNAQLIJVLWAEAPSILLPDTTYYEEGNEKAEELRGIWRQSQEKLLPQFGFSrEEIKDLLDKVIELD 
KQLAKYVLSREEGSEYAKLYHPYVWADFKKLAPELPLDSIFEKILGQVPDKVIVPEERFWTEFAATYYSEANWDLLKANLIVDAANAYNAYLTDDI 
RVESGAYSRALSGTPQAMDKQKAAFYLAQGPFSQALGLWYAGQKFSPEAKADVESKVARMIEVYKSRLETADWLAPATREKAITKLNVITPHIGYP 
EKLPETYAKKVIDESLSLVENAQNLAKITIAHTWSKWWKPVDRSEWHMPAHLVNAYYDLQQNQIVFPAAILQEPFYSLDQSSSANYGGIGAVIAHE 
ISHAFDTNGASFDEHGSLNDWWTQEDYAAFKERTDKIVAQFDC-LESHGAKVNGKLTVSENVADLGGVACALEAAQSEEDFSARDFFINFATIWRMK 
AREEYMQMLASIDVHAPGELRTNVTLTNFDAFHETFDIKEGDAMWRAPKDRVIIW 

SEQ ID 2385 

GTGTCATTCTCTAAGCACTATCTAGAAAATGATATCCTCTATTCTGCTTCGATTACTAGCCGTGTAGAAGATTTACATGAAGCATTTGCCGACCCT 
TCTGTTGATGCCATATTAGCAACCATTGGCGGATTCAATTCCAACGAGCTTTTACCATATTTAGATTATGATTTAATCTCTAAGAATCCCAAAATA 
ATTTGTGGTTACTCAGATTCAACGGCCTTCCTTAATGCTATTTTTGCCAAAGCAAAAATCCAAACTTACATGGGCCCTGCTTATTCTTCTTTCAAA 
ATGAAGGAAGGTCAACCTTACCAAACACAAGCTTGGCTTACTGCCATGACAGAAAACCACTATGAACTTTGGCCTAGTGAAGAATGGTCTAGTGAT 

CTCTCTACGTTTGGCCTACTTCGAGGTACTCCTTATGCACCGAAAATTGAACGCTATGTCCTCTTGATTGAAGAGGCTGAGGAAAGTAATTTTTAT 
GAATTTGACCGCAACCTTGCTGCAATTTTACAAGCTTATCCTCATCCACAAGCTATTCTTATGGGGCGCTTTCCTAAAGAATGCGGCATGACTCCA 
CAAGTCTTTGAATATATCCTTTCAAAACATGCTATTTTCAAGGAAATTCCTGTTATTTATGATATGGATTTTGCGCACACCCAACCTCTTTTGACA 
GTGACTATTGGAGCTGAGCTAAGCGTTGACACTACTACATTATCTCTATCTATAAAAGAA 

SEQ ID 2386 

MSFSKHYLENDILYSASITSRVEDLHEAFADPSVDAILATIGGFNSNELLPYLDYDLISKNPKIICGYSDSTAFLNAIFAKAKIQTYMGPAYSSFK 



GTGGATGTCATCATGACTTCCATAGGTGGCTACAATTCTAATTCTGTATTAAAGTATATAGACTACGATCTATTTAAACAGAAATTTCCTATCTTT 
ATTGGATATTCTGACACAACAGCTCTTGCTTTAGCCTTATATAAAAAGACTGGATGTATAACTTACCTGTCTCAGAGCGTTATCTCTAATTTTGGA 
GAGTTTGAACCGTTTAATGAATTAAATTATTTCTATTTTGACTTCATGCTTCAGAGTAAGTGCGAAACCTTAATGGTACAAATACCAGATGTTTGG 
ACGGATGAGTGGATAAATTGGGAAACCTATGAAAGAACCAAAAAAACAAATAAAAATGAGTGGATTATTTTTAACAAAGGTGAATTTAATGGTACT 
TTGATCGGAGGAAATCTCGATACCATTGTAGGAATAATAGC-AACTGAGTATATGCCAAAAATAACAGAGGATACCATACTCTTGTTAGAAGATGTA 
TATACGGATCTAGGAAGACTATATAGGAATTTCACAACGCTTGCCTTACATGGTATrrrTGATAAAATAGGAGGACTTArTATTTCAAAATTTGAA 
ACAATAGGGGAAAATAGCGATGTTATTAATGATATCATTAATGAATTTGTAGGGCATAGAAAGATTCCTATTTTATTGAATTTTGATTGTGGTCAT 
ACCCATCCTAGCTGTTTAATGCCTATTGGTGGTAAAATTACGTTGAGTTTAAGC 

SEQ ID 2388 

VDVIMTSIGGYNSNSVLKYIDYDLFKQKFPIFIGYSDTIALALALYKKTGCITYLSQSVISNFGEFEPFNELNYFYFDFMLQSKCETLMVQIPDVW 
TDEWINWETYERTKKTNKNEWIIFNKGEFNGTLIGGNLDTIVGIIGT3YMPKITEDTILLLEDVYTDLGRLYRNFTTLALHGIFDKIGGLIISKFE 



.TGGAAGAAGAGGGACTAAGAACACGAATGTGGCTGCCTTTTGTTAATTTTTTCATT 
GGT 

SEQ ID 2390 

MANRLASKPPRRSMEEEGLRTRMWLPFVNFFIG ' 

SEQ ID 2391 

ATGATGTCTCAATTATCTTTGGAAGAACAATTGAATCGACTAAAAGATAAATACCTTTCTTCTAAAAATCAAGAATTTTCAAATGTTCACTTAAGT 
AAAGTAAAGAAGAAAAAGAAGAAATTAATAATACTTGAAAAAGAAAGATGTCGCTGTCGATTGGAGAGAGAAGATACTAAAAAAATCGATGATAAA 
ATTGAGAAATTGAAGAAAGAATTGATAGATGTTATGAAGGAGGAA 

SEQ ID 2392 

MMSQLSLEEQLNRLKDKYLSSKNQEFSNVHLSKVKKKKKKLIILEK3RCRCRLEREDTKKIDDKIEKLKKELIDVMKEE 

SEQ ID 2393 

ATGGAAGAAACTATTCTAATAGTCAGCTTTCTCCTGTTTTTGATTTTATCTAATGTTATCAATAGGATATTTCCTAAATTACCATTACCATTTATC 
CAGTTGGTCTTTGGGATTCTCTCTGGCTTAGTTTTTCATAAGTCACAAGTCCATATCGATCCTGAGTTATTCCTTGCCTTTGTTATTGCTCCTTTG 



ATTGTCGTTGGTTATGTAGCAGGGCACCTTTTGCCAGTTAGTTTACCACTTGCGGCATGCTTTGCGCTTGGAGCAGCCTTAGGCCCAACAGATGGC 
GTTGCCTTTATATCGATTGCTAAGAGGTTTCAATTTCCTAAACGGGCAGAAAATATCCTCAAATTGGAAGGTCTTTTAAATGACGCTAGTGGTCTA 
GTTTCCTTCCAGTTTGCTTTAACAGCCCTTGTAACAGGTTATTTCTCCTTAGCAAAAGCTAGTCTCAAGTTAGCATTGGCCATAATGGGTGGTTTT 
TTAATTGGCTTGCTTTTTGCTTTTCTAATGAGGTTATGTCTCACTGTCCTAGAGAAATTTGATGCTGCTGATGTTACAGGGGCTCTACTTTTGGAA 
TTAACCTTACCTTTTGTTGCTTATTTCGTTGCTGATTTGTTGGGATTTTCAGCTATTATTGCGGTGGTAGTGGCAGGAGTAATGCAAGCAAATCGT 
TTGAAAAAAGTGACTCTCTTTGATGCTCAAGTAGATCGCGTTACCTCTGTTATTTGGGAAACCTTAAATTTTATTTTAAATGGTTTAGTTTTCTTA 
ATATTTGGAAGAGAACTGACACGTATCATTGGTCCTCTTTTAACAAGTAACGCTTATAGTAATTTTGATCTTATTAGTATTGTTGTTTTAGTTACT 
TGCACACTTTTTCTAGTTCGCTTTCTAGCAGTTTCTTGCTTTTATGCTTGGAGATCTTTCAAATACCATAAATCATTTAAAAAGTATTGGAGAGAG 
ATTCAACTGTTGACTTTTTCAGGAGTTAAAGGAAGTGTTTCCATAGCAACAATACTCTTATTACCCAAGCACTCAGTCATAGGAGAGTTGGGGTAT 
AGTTTGATTCTTTTCACTGTTGGTGCAGTAACGCTAATGAGTTTTTTAACGGGACTTTTABTATTACCAAAGTTAGCGCCTCCCTTACAGGTGAAA 
GATGATTATTTAATACGTCTATCGATTTTAACAAAAGTATTATCTGTCTTAGAAGAAGATGGTAAGAGTTCTGAAAATCAAGCTTCATTTTATGCA 
GTTATAGATAATTATAATAGCCGTATTCGTCATCTCATTTTAGAACAAGAATCTAGTGACATTAAGAAGGACTTAGCTGAATTGCAACTGATGATG 
CTTAGTATAGAAAGCGATGGACTTGAAGCTGCTTATCGTTATGGCAATATTTCTATCAAAGAATATCGTATTTACCAACGTTATTTAAAATACTTA 
GAACGCCAAGTTAATCGTAGCTTTGTGTCAAATATCACTTATAGTTTAACGATTCTTATGCGTGTTATTCGTGGTATTGTTCATGAGTTTTTAACA 
TTTGGACAAGGAATACGAAATCGGAAAAAACATTTCAAAAACAGGAAACGGTTGTTAGCAGAAGTCAATCGTCAGCACTTAACAGATTTGTACTTA 
TCAAATAATGACCTCATTTTAGAAACGCTAGAAGATATCGAAGGTrATTATAATGCAACTTTGATAGATTTCTTACAAAATGAACGCATTCGAGAC 
GCAGAATTAATTAAATCAGGTTTATTTGTAGAACGTGTCATTGCACGCATAACGCCAGATATTTTAAATGAAACCCTAAGAGGATATTACTTGGAA 
CGCAGAACAATCTCTGAATTTGAAAGGGACGGTTTAATTAGTTCTAAAGAGTCTCAAATTTTAAGGGATAATGTCAATGAATTAGAAAGCTATTCA 
TTAAGAGATAGTCAATCTTCTATACCTTATCAATTATTGGATTTAAAAAAA 

SEQ ID 2394 

MEETILIVSFLLFLIbSNVINRIFPKLPLPFIQLVFGILSGLVFHKSQVHIDPEIiFLAFVIAPLNFREGQESDIGSFIKYRAIILYLIliPTVFLTA 
IWGYVAGHLLPVSLPLAACFALGAALGPTDAVAFISIAKRFQFPKRAENH.KLSGLLNDASGLVSFQFALTALVTGYFSLAKASLKI.ALAIMGGF 
LIGLLFAFLMRLCIiTVLEKFDAADVTGALLLELTLPFVAYFVADLriGFSAIIAWVAGVMQANRLKKVTLFDAQVDRVTSVIWETLNFILNGLVFL 
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IFGRELTRIIGPLLTSNAYSNFDLISIWLVTCTLFLVRFLAVSCFYAWRSFKYHKSFKKYWREIQLLTFSGVKGSVSIATILLLPKHSVIGELGy 
SLILFTVGAVTLMSFLTGLLVLPKLAPPLQVKDDYLIRLSILTKVLSVLEEDGKSSENQASFYAVIDNYMSRIRHLILEQESSDIKKDLAELQLMM 
LSIESDGLEAAYRYGNISIKEYRIYQRYLKYLERQV1JRSFVSNITYSLTILMRVIRGIVHEFLTFGQGIRNRKKHFKNRKRLLAEVHRQHLTDLYL 
SNNDLILETLEDMEGYYNATLIDFLQNERIRDAELIKSGIiFVERVIARITPDILNETLRGYYLERRTISEFERDGLISSKESQI-LRDNVNELESYS 
LRDSQS S I PYQLLDLKK 

SEQ ID 2395 

TTGGGGCGAATTTGGGGCGAAACAACCAAAAACCTTGATAAACCAAGGTTTTCAAATCCGTCTACCGCCTTAAATATAAAAGATTTTATCCAAAGA 

SEQ ID 2396 

MGRIWGETTKNLDKPRFSNPSTALNIKDFIQR 

SEQ ID 2397 

TTGCCAATCTGGCAAGTCTTTTCTTGTACTCATTTTATCAGAAATGAGGTAAAAAAACAAATGGCATCATATCGAAAAAGAGAGAACGGGCTGTGG 
GAATACCGCATTTCCTACAAAACCATAGATGGAAAATATAAACGGAAAGAGAAAGGTGGTTTTAAGACCAAGAAGCTTGCTCAGGCGGCAGCAATC 
GAAATTGAAAAGAAATTGACCCAAAACATCTTGACAAATGACGAAGTAACTCTATATGACTTTGTCAAGACCTGGTCAGAAGTCTATAAGCGTCCG 
TATGTAAAAGATAAGACTTGGGAAACCTATTCAAAAAACTTTAAGCACATCAAGAACTATTTCCAAGAGTTGAAGGTCAAAGATATTACACCGCTT 
TACTACCAAAAAAAGTTGAATGAGTTTGGCGAGAAATATGCCCAAGAAACTCTTGAGAAATTTCACTATCAAATAAAAGGGGCTATGAAAGTTGCT 
GTAAGGGAACAGGTTGTTACCTTTAATTTTGCAGAAGGTGCAAAAGTGAAATCTCAGGTAGAGCCCAAAAATGAAGAGGAAGATTTTTTAGAGGAG 
CGCGAATATAAGGCTCTCTTGGCCCTTACAAGAGAGAACATCCAATATGTATCCTATTTCACTCTTTACCTTCTTGCAGTCACAGGACTGCGTTTT 
TCTGAGGCrATGGGGCrAACCTGGAGCGArATAGACTTCAAAAATGGCArTTTGGATATAAACAAGAGrTTTGATTACTCGAATACTCAAGATTTT 

AATATCAAGAATAGAGTGTGCTTTGGTGTATCTAATTCAGCTTGCAATAAACTGATTAAGAAAATTGTGGGTAGGAAAGTCAGAAATCACTCATTA 
CGGCACACATACGCTTCGTTTTTGATTTTGAACGGGGTTGACATTGTGACAATTTCTAAGCTCCTTGGACATGAAAGTCCAGATATTACTCTGAAA 
GTTTATACACATCAGATGGAAGCACTGGCTGAGAGAAATTTTGAGAAAATCAAAAATATTTTTTTAGTCGCA 

SEQ ID 2398 

MPIWQVFSCTHFIRNEVKKQMASYRKRENGLWEYRISYKTIDGKYKRKEKGGFKTKKLAQAAAIEIEKKLTQNILTNDEVTLYDFVKTWSEVYKRP 
YVKDKTWETYSKNFKHIKNYFQELKVKDITPLYYQKKLNEFGEKYAQETLEKFHYQIKGAMKVAVREQWTFNFAEGAKVKSQVEPKNEEEDFLEE 
REYKALLALTRENIQYVSYFTLYLLAVTGLRFSEAMGLTWSDIDFKNGILDINKSFDYSNTQDFADLKNESSKRKVPIDSNTIDILREYKKNHWQA 
NIKNRVCFGVSNSACNKLIKKIVGRKVRNHSLRHTYASFLILNGVDI VTISKLLGHESPDITLKVYTHQMEALAERKFEKIKNIFLVA 

SEQ ID 2399 

ATGGCATTATTTGGTGGCAAAGACAAAGAACCTGAAGTAGAAATTTTTACAGCTGAGCCAAACGAGCGAGTTTTTGAGTTTAAGAAATCAAAGACG 
ATAGTAAGAATAGATGACTACTTTATCAGAATTGCAAGAAAAAGCAACATGTCAAATATGCTTCTACATGGACTTGATGGCGAAAAATCAATTTTG 
TTATCAGCAATAACTGCATATCAATTAAAAGAGCCAGGGGCAACGGTTGGATATTTACAATTGGTATATCCTGGATCAGCAGATACTAAAGGTGGT 
GTCTTTGATGCTGTTAAGGATGAGAATACAGTCACTTTTGTCAAAGAAGATAAACAAGCCATCTTAGAATTGAAGATAGCAATAGAAACCGCATTA 
AAAAATAAGGTTCAGAAA 

SEQ ID 2400 

MALFGGKDKEPEVEIFTAEPNERVFEFKKSKTIVRIDDYFIRIARKSNMSNMLLHGLDGEKSILLSAITAYQLKEPGATVGYLQLVYPGSADTKGG 
VFDAVKDEMTVTFVKEDKQAILELKIAIETALKNKVQK 

SEQ ID 2401 

TTGCCTATGAAACTAGACCAACTCTGTAAAGAGTTTGGAGTGGAATTGTGCCTGTTCGATGCCAGCGACTGGCATAGTTCGGGATTTTACAATCCA 
ATAACCAAGGTCTTAGGGGTTGATGTGAATCTGTCTGAGCAAGAACAAAAACAAGTCGCCCTACATGAGTTACAGCATAAAAATCACTTTCCATAT 
CAGTATCAGCTTTTTAGAGAGAGATGTGAACTCGACGCAAATAGGAATATGATCCACCATCTTTTGAAGGAAGAATTGGAAATCGCTGAGGACCAC 
ACTCAATTCAATTACCTGGTCTTTATGGAAAAGTACAAATTAAAGACCATAGCTGATGAGGCTATGATCAAGGAAGAGTATTTGAATTTAGTTGGA 

SEQ ID 2402 

MPMKLDQLCKEFGVELCLFDASDWHSSGFYNPITKVLGVDVNLSEQEQKQVALHELQHJCNHFPYQYQLFRERCELDANRNMIHHLLKEELEIAEDH 
TQFNYLVFMEKYKLKTIADEAMIKEEYLNLVG 

SEQ ID 2403 

ATGTCTGTTTTAATTGATAGGATACGTGAACTCAGTAATAAAAAGGGAATGTCTCTTAATGACTTAGAAGATACACTTGGCTACAGTCGTAATTCT 
CTGTATAGCrTGAATGAAAATTCTAAGArGGGTAAACCAAAGGAAATTGCACAGTArrrrAATGTCrCACTAGATTACCTACTAGGTCrAACAGAT 
AATCCACGAATTGCCAGCGATGAGACAGCTATCATTGACGGTCAAGTTGTGGATCTGAGAGAAGCAGCTGCCCATACCATGCTGTTTGATGGTAAG 
CCACTTGATGAAGATGATATAGATTTTATTACAGCAGTCCTGTCTGCACACTTCAAAAATAAACAAAAGGAT 

SEQ ID 2404 

MSVLIDRIRELSNKKGMSLNDLEDTLGY3RNSLYSLNENSKMGKPKEIAQYFNVSLDYLLGLTDNPRIASDETAIIDGQWDLREAAAHTMLFDGK 
PLDEDDIDFITAVLSAHFKNKQKD 

SEQ ID 2405 

ATGGGAATCGGTTCAATGACAGTGACAGTTAAAGTTAGTAACATGGATAAATTTATTGAACTTAGTAAAGAGTTCAATAAAAAAGCCCGCGAGCTA 
GAAGAACTAGCTCACGAACTGAAGTCATTTGATTTTGAAGGCGAAGTTGTATCAACTGATAGCAAC 

SEQ ID 2406 

MGIGSMTVTVKVTNMDKFIELSKEFNKKARELEELAHELKSFDFEGEWSTDSN 

SEQ ID 2407 

ATGAAAGGAGGTCAAGCCATGAATTTGAATCAAATTCGTATCATAGAGGCATGCCATAAATTTCTAATTGGCATCACAAATTTCGAAGAAGAGTTA 
CAAGATGACGTTCTCGTCTATCGTTACAAAGGTAACCTTGTCAGCTTTGAAACCTATCAAGAATATGAACAACGGTCATTTGTAGACTATAATCTA 
AAATATGGCTATCTTGATGACACTAGAACTTACCTAGATGACAGAGCTGATTTGATAGCAGCTTTCCCTAGCGAAGAGCACTTGAGAGCCTTGCAA 
AGAGTTAACGATGCTGAACAAGCTCGTGTGCAAATCTTTAAGCTACTATCTCAGGTCAATCTTGACTCTCTCTCCGAAAAAAATTCCAACATCAAA 
AAAGATAATTTTGGATATGATTTCTTCAATTTTGCAACTAAAGAAGAATACCCTGTTTATCTTTTTTCAGATGATGAATCATTTGAGCTAGTTGCT 
ATCAGT 

SEQ ID 2408 

MKGGQAMNMQIRIIEACHKFLIGITNFEEELQDDVLVYRYKGNLVSFETYQEYEQRSFVDYNLKYGYLDDTRTYLDDRADLIAAFPSEEHLRALQ 
RVNDAEQARVQIFKLLSQVNLDSLSEKNSNIKKDNFGYDFFNFATKEEYPVYLFSDDESFELVAIS 

SEQ ID 2409 

TTGACCTCCTTTCATAAAAGATTTCAAGTCAATTATACCAAACTAGAAAGGAAAAATATGAGTCAACAACAGAAAAAATGGATTCAGCTAGTGAAA 
GATAAGCTGAATGAAGAACAGATGACACAAACACATCTAGCTCGTTCTTGTGGTGTTGCTAAGGCAACTATCTCAGAATTGCTGAAATATGGCAAA 
GGGAGCGACAAACTCAAAAATAAGGTATCTGATGTATTACACATAGATGAGAGCTGGACGAGGTTGGAGGAT 

SEQ ID 2410 

MTSFHKRFQVNYTKLERKNMSQQQKKWIQLVKDKLNE3QMTQTHLAR3CGVAKATISELLKYGKGSDKLKNKVSDVLHIDESWTRLED 

SEQ ID 2411 
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GACCATTTCAATATCAATCGCTATGACATGTTGCCAAAGAAATTTGCTGJVAC-CAGCATTATCTTACTGGATGACATGGGAACCAAGCACAAATACC 
AAAATGAAAATTTTGGAGATGAACGCTTATGAACTG 

SEQID2412 

MNEIFVFHGQEVRTVTINNEPWFVGKDVADILGYSKSRNAIALHVDEDDALKQGITDNLGRMQETIIINESGLYSLILSSKLPQVKEFKRWVTSEV 
LPQIRQQGAYVPENLSDEAFIALFTGQKKLKEHQLALAQDVDYLKNEQPIHPSFAQALLKKRKARWSCLGGMDSPAYADKVFAQSVFRQAEVDFK 
DHFNINRYDMLPKKFAEAALSYWMTWEPSTNTKMKILEMNAYEL 

SEQID2413 ' 

ATGGAATTACAAGTATTTACTAATGAACAGTTTGGAGAAGTGCGTACAGCGACAATCAACAATCAAATTTATTTCAATCTTAACGATTGTTGTCAG 
ATTTTGGAATTAAGCAATCCTCGTAAAACAATTGAAAGACTTAATAAAGATGGTGTAACTACTAGTGACATCATCGACAGTCTTGGTCGAACTCAA 
CAAGCCAACTTCATCAACGAAAGCAACTTCTACAAGCTAGTCTTCCAATCTCGCAAGCCAGAAGCTGAAAAGTTTGCGGACTGGGTAACATCGGAA 
GTCCTACCATCAATCCGCAAACATGGCGCATATATGACCGAACAGACTTTAGAGCAGGCGCTGACAAGCCCAGACTTCCTCATACGGCTTGCCAAT 
GAGTTAAAAGAGGAAAAGGAGCGCAGTCGTCAGTTAGAGGCTGAGAAGTCAATTTTGAGCGTTGAGAACATGGTTATGAAGCCAAAGGCTGATTAT 
TTTGATGATTTGGTTGACCGCAATTTATTGACTAGTTTCCGTGAAACTGCTAAACAATTAAAAGTTAAGGAACGACGATTCATTCAATTTCTACTT 
GATAAGAAATACGTTTACAGAGACAAGAAAGGTAAGCTTATGCCGTTTGCAGATAAAAATAACGGGTTATTTGAAGTCAAGGAAAGTGTTAACGAA 
AAGACCAACTGGGCAGGAACTCAAACCTTAATAACTCCAAAAGGTCGTGAAACTTTTAGACTGTTATTTATT 

SEQ ID 2414 

MELQVFTNEQFGEVRTATINNQIYFNLNDCCQILELSNPRKTIERLNIOGVTTSDIIDSLGRTQQANFINESNFYKLVFQSRKPEAEKFADWVTSE 
VLPSIRKHGAYMTEQTLEQALTSPDFLIRLANELKEEKERSRQLEAEKSILSVENMVMKPKADYFDDLVDRNLLTSFRETAKQLKVKERRFIQFLL 
DKKYVYRDKKGKLMPFADKNNGLFEVKESVNEKTNWAGTQTLITPKGRETFRLLFI 

SEQ ID 2415 

ATGAACGAAGTTTGGAAAGATATACCAATTGTTAAAGGATATTATCAAGTTTCCAATCTTGGTCGTGTTCGGTCTATTGGTAGAACAGTCAATGCA 
AAACAGAGAACAAGAAAAACAAAAGGACGCATCTTAAAACAGAGCTTATCTTCAGGCTATGCAATAGTGACACTTTCAGTCAATGGATTAAGGAAG 
TCGATAAGAGTTCATAGACTAGTAGCTGAAGCATTTATACCAAATCCAATCAATAAGCGAACGATAAATCATATTGATGAAAATAAACTTAATAAT 
AGAGTAGATAATTTAGAATGGGCGACAGATAAGGAAAATGCTAATCATGGGAATAGAACAACGAAATCATCTTTAG 
CAATTTACACTTGAAGGGGAATTCATAAACACGTTTGACTCAATAAAATCTGCATCAATGAAAACAGGTATCTCGTCJ 
GCAATGGGGCACCAAAAACAGACTCACGGATATAAATGGAGGTACGCA 

SEQ ID 2416 

MNEVWKDIPIVKGYYQVSNLGRVRSIGRTVNAKQRTRKTKGRILKQSLSSGYAIVTLSVNGBRKSIRVHRLVABAFIPNPINKRTINHIDENKLWN 
RVDNLEWATDKENANHGHRTTKSSLGRCKPVEQFTLEGEFINTFDSIKSASMKTGISSQRITATAMGHQKQTHGYKWRYA 

SEQ ID 2417 

ATGGAGGTACGCATAATGAATGATCTAATGATTCAAATGCTTGACCAGTTCGAAGCTGGTCTAATGGACAGAACGATGAAAGTAATGCACGTTGTG 
ACAGACGAAAAGTATAGATTTCCTTTAGAACTCAACAAGTCTCAATGCGCTTTAATGCTCTTAGGTACTAAAGATACTGGGACATTTGATGAACGC 
TTTAACTGTCATAAGGATTTTCCGAGGATTCCAAATGCTCGTGAGAAATACCCTCGTGATGAAGTCATTGAATGGTATCACAAGAATTGGCAAAGA 
ACTGTTATC 

SEQ ID 241 8 

MEVRIMHDLMIQMLDQFEAGLMDRTMKVMHWTDEKYRFPLELNKSQCALMLLGTKDTGTFDERFNCHKDFPRIPNAREKYPRDEVIEWYHKNWQR 

SEQ ID 2419 

TTGGCAAAGAACTGTTATCTAAGAAAGAACAAAAGGAACTATATCATGAACAATTTACAAATTATCGCAGTAGGCACACTTATTTCAGTAACCCTG 
ATTGAGTCTCTTATCTCAAATATCAAGCTCAGAAAAGCTCTCAAGAACAAACAGACAGCTGGGACTGTCATTGCTCAATATATCCCACAACGAGGC 
TTCATTGACTACAAGACTGGAAGACGTGTTGACATTGACCCTGAAACAAAGAAAGAAGTCTTTGTTGAC 

SEQ ID 2420 

MAKNCYLRKNKRNYIMNWLQIIAVGTLISVTLIESLISNIKLRKALKNKQTAGTVIAQYIPQRGFIDYKTGRRVDIDPETKKEVFVD 

SEQ ID 2421 

ATGGATGAATTAAAAGTATTGCCTCACGATATCCAGGCTGAGCAGTCGGTTCTTGGTTCAATTTTTATCAAACCTGAAAAAATGATTGAGGTGGCT 
GAGTATCTGAAACCAAATGACTTTTACAGGCCAGCTCACAAGATTCTATTTAAGGCCATGGTGAGCCTTGCTGATCGTGGCGAGGCCATCGATATT 
GTCACAATCAAGTCAACGCTGGAAAGTACGGATGAACTTGGCATGGTTGGCGGTATCAGCTACATCGCTGAGATTGTTAATGCAGTGCCAACCAGC 
TCACACGCTGAGCATTATGCCAAGATTGTTGCTAAAAAA3CACAGCTACGGTCTATCATTGACAACTTGTCTGACTCAATTGGCAATGCCTATGAT 
GAGGACATGGATATTGATGAGATTATCGCAAAAGCTGAGCGATCACTTATCGAAGTTAGTCAAGCCAGTAACAAGAGTAGTTTCAGACCTATCCAT 
GATGTCCTTTTGGAAAATCATTCAAAGATTGAGGAACGCTCAAACAATACCAGTCAAATCACTGGTATTGAAACAGGATTTTATGACTTTGACAAG 
CTGATAACAGGCTTGCATGAAGACCAGCTAATTGTCTTAGCGGCACGGCCAGCGATGGGGAAGACAGCCCTAGCTCTTAACATAGCTCAGAATGTG 
GCAACTAAGTCCAATAAGGCTGTGGCCGTCTTCTCGCTTGAAATGGGGGCTGAAAGCCTTGTTGAGCGGATGTTGTCAGCTGAAGGAACAATCATC 
AACCATCATATTAGAACAGGAAATTTGACGGTTAATGAGTGGCAACGTCTTATCTATGCACAGGGTCAGCTTGCTGAAGCTCCAATCTTTATAGAT 
GACACAGCTGGAGTCAAGATTACTGACATCAGAGCAAGAGCTAGGAGGCTATCTCAAGAGACTGACGGACTTGGATTGATAGTCATTGACTATCTT 
CAACTCATTCAAGGGTCACGGTCTGACAACCGACAGCAAGAGGTATCTGAGATTTCTAGGCAGTTAAAGATTATTGCCAAGGAATTAAAAGTGCCA 
GTCATTGCACTATCACAGCTTAGCCGTGGGGTTGAGCAAAGAAACGACAAAAGGCCTATCATGTCCGACTTAAGGGAATCAGGCAGCATTGAGCAA 

AAGAACAGACACGGAAACCTTGGCACAGTCAAGCTGTATTTCCACAAGGAATATACCAAGTTTTCTAGCGTTGAGGAGGAA 

SEQ ID 2422 

MDELKVLPHDIQAEQSVLGSIFIKPEKMIEVAEYLKPNDFYRPAHKILFKAMVSLADRGEAIDIVTIKSTLESTDELGMVGGISYIAEIVNAVPTS 
SHAEHYAKIVAKKAQLRSIIDNLSDSIGNAYDEDMDIDEIIAKAERSLIEVSQASNKSSFRPIHDVLLENHSKIEERSNNTSQITGIETGFYDFDK 
LITGLHEDQLIVLAARPAMGKTALALNIAQNVATKSNKAVAVFSLEMGAESLVERMLSAEGTIINHHIRTGNLTVKEWQRLIYAQGQLAEAPIFID 
DTAGVKITDIRARARRLSQETDGLGLIVIDYLQLIQGSRSDNRQQEVSEISRQLKIIAKELKVEVIALSQLSRGVEQRNDKRPIMSDLRESGSIEQ 
DADIVAFLYRDAYYQDKKEGQPENDITELIIRKNRHGNLGTVKLYFHKEYTKFSSVEEE 

SEQ ID 2423 

TTGGAGGTTATGAGGTTGCCTGAAGTAGCTGAATTACGAGTTCAACCCCAAGATTTACTAGCAGAGCAATCTGTTCTTGGGTCAATCTTTATCTCA 
CCTGATAAGCTGATTGCAGTGAGAGAATTTATCAGTCCAGACGATTTTTATAAGTACGCTCATAAAATTATCTTTCGGGCAATGATTACCCTCAGC 
GATCGTAATGATGCCATTGATGCAACCACTATAAGAACAATCCTAGATGATCAAGATGATCTGCAAAGTATTGGTGGCTTATCCTATATTGTTGAA 
CTAGTTAATAGTGTCCCAACTAGTGCTAATGCAGAATATTATGCTAAAATTGTAGCTGAGAAAGCTATGTTGCGTGATATTATTGCTAGGTTGACA 
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GAATCTGTCAACCTAGCTTATGflTGAAATTTTAiUiACCAaAAGAGGTTATCGCTGGAGTTGAGAGAGCTTTAftTTGAACTCAATGAACATAGTAAT 
CGTAGTGGGTTTCGCAAAATTTCAGATGTGCTAAAAGTTAATTACGAGGCTTTAGAAGCACGTTCTAAGCAGACTTCAAATGTTACAGGTTTACCA 
ACTGGTTTTAGAGACCTTGACAAGATTACAACAGGTTTACACCCAGATCAATTAGTTATTTTAGCTGCTCGGCCAGCAGTGGGGAAGACTGCCTTT 
GTTCTTAATATTGCGCAAAATGTGGGGACTAAGCAAAAAAAGACTGTTGCTATTTTTTCTTTGGAAATGGGTGCTGAAAGTTTAGTAGATCGTATG 
CTTGCAGCAGAAGGAATGGTTGATTCGCACAGTTTAAGAACAGGGCAACTCACAGATCAGGATTGGAATAATGTAACAATTGCTCAGGGAGCTTTG 
GCAGAAGCACCGATTTATATTGACGATACGCCCGGGATTAAAATTACTGAAATCCGCGCAAGATCACGGAAATTGTCTCAAGAAGTGGATGGTGGT 
TTAGGTCTCATTGTAATTGACTACTTACAGTTGATTACAGGAACTAAACCCGAAAATCGTCAGCAAGAGGTTTCAGATATTTCAAGACAGCTTAAA 
ATCCTAGCTAAAGAATTGAAAGTACCAGTTATTGCCCTAAGTCAGCTTTCTCGTGGCGTTGAGCAAAGGCAAGATAAACGACCAGTTTTATCAGAT 
ATTCGTGAATCAGGATCTATTGAGCAGGATGCCGATATTGTAGCCTTCTTATACCGGGACGATTATTACCGTAAAGAATGTGATGATGCTGAAGAA 
GCTGTTGAAGATAACACAATTGAAGTTATCCTCGAGAAAAATAGAGCTGGGGCGCGTGGAACAGTCAAACTGATGTTCCAAAAAGAATACAACAAA 
TTCTCAAGTATAGCCCAGTTTGAAGAAAGA 

SEQ ID 2424 



LVNSVPTSANAEYyAKIVAEKAMLRDIIARLTESVMLAYDEILKPEEVIASVERALIELNEHSNRSGFRKISDVLKVHYEALEARSKQTSNVTGLP 
TGFRDLDKITTGLHPDQLVILAARPAVGKTAFVLNIAQNVGTKQKKTVAIFSLEMGAESLVDRMLAAEGMVDSHSLRTGQLTDQDWNNVTIAQGAL 
AEAPIYIDDTPGIKITEIRARSRKLSQEVDGGLGLIVIDYLQLITGTKPEl>3RQQEVSDISRQLKILAKELKVPVIALSQlI.SRGVEQRQDKRPVLSD 



SEQ ID 2425 

TTGGCACAGTCAAGCTGTATTTCCACAAGGAATATACCAAGTTTTCTAGCGTTGAGGAGGAATGAAATGAAAAAATTTGACCACTATTTCAGCAAC 
CATATTGCTGTAAAAAACGAATCTGATACAGTCACCATTGTTGACTATTACAATCCAGAAAAGGGCTATGAGTATAACTTACGTTACATTTTCGAT 
AGAAAAAATTCATCCCTTGCTATCACAGGAGACTTTGGGGAATTAGTTGCACGAAATTTCTACAATATGGGTGAATGGGACACATTCTACAATCAC 
TATACTGGTCATCTGGGGTATTTTCTTGAAAAGTTACTATGTTCAAGTAGGCCAGTTCATTACTATGATACTGACAAGGCTAAAAGAGAAATTCTC 
AATGAATTCTTTGATGGTGCTGATTATGATGATTTAGATTTTGATGATGAATTCCTACTTGATCAATTATTTGACAATTTTGACGAAGATAAAGGA 
TTTACTTATATTCTTCCAGAGGCTTTTGAACGTTTTAGCGAAGATATGGAAGAATATGAGGTCTATGAATTTCTATCAAGGGCTGGCCGATACGTC 



SEQ ID 2426 

MAQSSCISTRNIPSFLALRRNEMKKFDHYFSNHIAViCNESDTVTIVDYYNPEKGYEYNLRYIFDRKNSSLAITGDFGELVARNFYNMGEWDTFYNH 
YTGHLGYFLEKLLCSSRPVHYYDTDKAKREILNEFFDGADYDDLDFDDEFLLDQLFDNFDEDKGFTYILPEAFERFSEDMEEYEVYEFLSRAGRYV 
NDVFELYLDAYKRAYEYLTKEVDDGTTQNV 

SEQ ID 2427 ■ ■ ■ 

TTGAAAGCGGTCAGACTGGATATAGTTGTGAATCCGCCAATGACGGATAACGACTACACCACTATCAAAGGGAATCAAGAACCCTTTTGCAATCAG 

SEQ ID 2428 

MKAVRLD I WNP PMTDND YTT I KGNQE P FCNQ 

SEQ ID 2429 

TTGATGATGGCACAACGCAGAATGTTTAGTAGAAAAATCACTGAGACTGACCGTTTTTTGGAAATGCCACTATCATCCCAAGCTCTCTATTTCCAT 
TTGAACATGGGAGCTGATGATGAGGGCTTTATAGATAAGGCAAAGACGATTCAGAGAACTATTGGCGCTAGTGATGATGATATGAAATTACTGATT 
GCAAAAGGGTTCTTGATTCCCTTTGATAGTGGTGTAGTCGTTATCCGTCATTGGCGGATTCACAACTATATCCAGTCTGACCGCTTTCAATCAACC 
TTATACCAGTCAGAAAAGGCTCAGCTAGAGTATGACAAGTCAAAAACAGCTAGTCTTAAACCTATTGGAAATTGTATACAAAATGTATCCAAAATG 
GAGACACAGGTTAGGTTAAGTAAGGGTAGCTTAGATAAGGATAGCTTAACTACCTATCCTACAGTTTCAGACAATGAGGAAGAAGATATTCCATAC 
AAGGAAATTATTTCTTACTTGAATGAAAAAGCTAATAGAAATTACAGACCTAACATTCAGAAAAACAAAACTCTTATCAAGGCTAGATGGTCAGAA 
GGATTCAGGTTAGATGATTTCAAACATGTGATTGATACCACGGTCAAGGATTGGTCAGGCACTAAGTATGAAAAGTATCTCAGACCTGAAACGCTC 
TTTGGTTCTAAGTTTGAAGGCTATTTGAATCAAGCACCACGAATCAAGACGGAAACAATTGACGGAAGGTTGGGCTTT 

SEQ ID 2430 

MMMAQRRMFSRKITETDRFLEMPLSSQALYFHLNMGADDEGFIDKAKTIQRTIGASDDDMKLLIAKGFLIPFDSGVWIRHWRIHNYIQSDRFQST 
LYQSEKAQLEYDKSKTASIjKPIGNCIQNVSJCMETQVRLSKGSLDKDSLTTYPTVSDNEEEDIPYKEIISYLNEKAIIRNYRPNIQKNKTLIKARWSE 
GFRLDDFKHVIDTTVKDWSGTKYEKYLRPETLFGSKFEGYLNQAPRIKTETIDGRLGF 

SEQ ID 2431 

ATGAATCCTTTTAAGAATTTTGAAACTAGGCAAGTCTTGGAAGAAACCTGCGAGGTTCACGGTTGCCAGCTCTGGCTGACTAAAGTACCGATTAAG 
GGACGGCTTGAAGAACTCAAGCAGTGTCCAGAGTGTACCAAGGCCGCTATCAACATCTTTGAAAATAAGTTGAACAGTCAGAGCAAAATCAACAGC 
AAGCTTGCTGATACATATGCTGTCTTTGAAAGAGATAGCTTGGTATCAGATAAGCTGAGGGCTAAGAGTCTTGAGAACTATGAAATCAAGGATGAA 
ATTGACCAGCATGCTATCAATTATGCCAAGCGTATGGAACAGTTCTACCGACAGGATAGAACAGGCAATGCCATTATTACTGGCCCTTCTGGTGTT 
GGCAAAAGTCATCTGACTTACGGCTTGGCCAAGTTCATGAACGAACAATTCAAAGCCTACGAATCACCAAAATCAGTTCTTTTTATCTCACTGGTG 
AGCCTTTTTACCAAAATAAAAGAAAGCTTCAAGGTTGACAATGGGTACAGACAGGCTGACATGATTGAGCTGCTAACTAGGGTGGACTACCTCTTT 
CTGGACGATTTGGGCAAGGAGAGTCGCAAAGGCGACAGCCAGAACAATGAGTGGACACATCAGATTCTCTATGAGATTTTGGACAATCGGAGCAAC 
ACAATCATCAACACTAACCTGAGTAGTAAGGAGATTAAGGCCTTGTATGCTGACAATTATGGCAACGGTGCTTTGTCTAGTCGGATTCTTGAGGGT 
GTGACTGGAAATAGCTTTGCTTATCCGAAGGATATGGAAGATAGGAGGTAT 

SEQ ID 2432 

mnpfknfetrqvleetcevhgcqmltkvpikgrleeiikqceectkaainifenklnsqskinskladtyavferdslvsdklrakslenyeikde 
idqhainyakrmeqfyrqdrtgnaiitgpsgvgkshltyglakfmnsqfkayespksvlfislvslftkikesfkvdngyrqadmielltrvdylf 
lddlgkesrkgdsqnnewthqilyeildnrsntiintnlsske:kalyadnygkgalssrilegvtgnsfaypkdmedrry 
SEQ ID 2433 

ttgatgaaatttttagacctctttgctggcattggtggttttcgccttggaatggagcaagctgggcatgagtgcataggattctgtgaaataaat 
aaatttgctagagctagctacaaagtaatacatgatactgaaggagaaattgaactacatgacatcacaagagtttcagatgagtttattcgagga 
atcggaagtgtggacgttatctgtggcggatttccgtgccaggctttctcaattgctggaaatagacgaggttttgaagatacacgaggaactttg 
ttctttgaaattgctaggttcgcatctattctcagacctaagtatctattccttgagaacgttaaaggactcctcaaccacgaagggggggctaca 
ttcgagaccatcatcagaaccttggatgaattggggtacaacgtggaatggcaaatctttaacagcaagaattttggagtcccccagaatagggaa 

aaaataggaaatgttaatccatctggtaatggaatgaatggggaagtgtatgattcggaaggtttatctccaactctaacaacaaataagggagaa 
ggagttaaaatcgctgtaaatgttgtaggcagattacctgggaaatttgaaatgccaaatagagtctacgatccagatggcctagcaccgactatc 
AGAACTATGCAAGGTGGAGGGTTAGAGCCAAAAATAATTCAG( - ■ - - . . .gggaggagaatatgaaatttctccaactgtcaca 
tgcaacagttggcaagaaaacaatcttttaaagataaaagaagccactaaaaaaggctattcagaggcagaggctggcgattcagtaaacttatct 



tacaacagaagaaagaaagatattgttggcactttaacagctagcggrcataacggtaatactactacgggtacttttggtatctctaacggattt 
agaatcagaaagcttacacctcgtgagtgttggaggctacaaggcttccctgactgggcttttgacaahgcgagtcaggtcaatagcaacagtcaa 
ttatataaacaagctggtaatagcgtaacagtaaacgtcattgctgcaattgcaaggagattgcta 
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SEQ ID 2434 

MMKFLDLFAGIGGFRLGMEQAGHECIGFCEINKFARASYKVIHDTEGEIELHDITRVSDEFIRGIGSVDVICGGFPCQAFSIAGNRRGFEDTRGTL 
FFEIARFASILRPKYLFLENVKGLLNHEGGATFETIIRTLDELGYNVEWQIFNSKNFGVPQNRERVFIIGHLRGEGTRPIFPFESSITENyPIHTR 
KIGNVNPSGNGMNGEVYDS EGLSPTLTTNKGEGVKI AVNWGRLPGKFEMPNRVYDPDGLAPTTRTMQGGGLEPKI I QRGRGYNQGGE YE I S PTVT 
CNSWQEHNLLKIKEATKKGYSEAEAGDSVNLSHPNSETRRGRVGKGIANTLLTGEEQGVWYDLYNRRKKDIVGTLTASGHNGNTTTGTFGISNGF 
RIRKLTPRECWRLQGFPDWAFDKASQWSNSQLYKQAGNSVTVKVIAAIARRLL 

SEQ ID 2435 

ATGAGAGATATGAAGTTTTTAGATTTGTTTGCAGGAATTGGAGGCTTTCGATTGGGTTTAATTAATCAGTGCCATGAGTGTATTGGCTTTTGTGAG 
ATTGATAAGTTTGCGAGGCAATCTTACAAAGCCATCTATGAGACCGAAGGAGAAATAGAATTTCATGACATTAGACAAGTCACAGACCAAGACTTT 
AGACAACTTAGAGGGCAAGTGGATATCATCTGCGGTGGTTTTTCCCTTGTCAAGCATTTTCACTCGCAGGCAGACGACTGGGATTTGAGGGCACTA 
GGAGAACTCTCTTCTTTGAGATTACTCGAGCGACCAAACAGA 

SEQ ID 2436 

MRDMKFLDLFAGIGGFRLGLINQCHECIGFCEIDKFARQSYKAIYETEGSIEFHBIRQVTDQDFRQLRGQVDIICGGFSLVKHFHSQADDWDLRAL 
GELSSLRLLERPNR 

SEQ ID 2437 ' ' 

ATGACCTATGAAGCTACATTCATGCTATATGGTTACAAAGCTGTTCCAATTGGCCAGTTTGAATCTAAGGAGTTGGCTGCCCAAGCAATTATTGAC 
CATATCATTGAGAACTCTGGCATACATAGACCAAGGGTAGTTGCAACAATGAAAATACGGAGCAAGGAAATCAGAATTGATTATGGTTCTAAAACT 
TGCTACTACTTGATTACTTTAATTAAAAAAAAACGGAGGAAAAACAAAATGAGCAATAATATTGACTATAAGCAGGGCTATCGTGATGCTATACAG 
TTTGCCATCTCAGAAATCAATGAAAGTGCAGACAATTTTCTTATCGATGAAAAAGAGGCTGATAGAATCAACGAAAATCTAAAAACAATATTAAGA 
AAGGTTTATCAAAATGAC ' 

SEQ ID 2438 

MTYEATFMLYGYKAVPIGQFESKELAAQAIIDHIIENSGIHRPRWATMKIRSKEIRIDYGSKTCYYLITLIKKKRRKHKMSNNIDYKQGYRDAIQ 
FAISEINESADNFLIDEKEADRINENLKTILRKVYQND 

SEQ ID 2439 

ATGACTAAAACAATGACACTTGAAGAGAAGGTTGAACAGTGGTTTATTGACCGTAACTTACACGAGGCAAATCCTGTCAAGCAGTTTCAGAAGCTG 
ATTGAGGAAACTGGGGAGCTTTACTCTGGTATTGCAAAGGGTAAGAGTGAAATCATCCGTGATTCACTTGGGGACATGCAAGTTGTCCTGATTGGC 
ATTGAACAACAAATCAAGAACGGTGCTCAGATTGAAGCAAGTCCACAAGATATGGAGCTGTTGCTACTTGCTTCAAGTTTGGGGGAGATGGCTCAG 
AAACTCTACAAGCATATCTTCCACAACGAAACAAAAACACCC-CTTATCCGTCCAGAACTTAGCTTGCTTCACTCTAATATTCATTCCATTGCAATC 
CACAATCTGACAACGGCTGATGATTGCTTGGCTATTGCCTATGAAGAAATCAAGGACAGAAAAGGCAAGTTAATCAATGGAATTTGGGTTAAAGAG 
GAGGATTTG 

SEQ ID 2440 

MTKTHTLEEKVEQWFIDRNLHEAKPVKQFQKLIEETGELYSGIAKGKSEIIRDSLGDMQWLIGIEQQIKNGAQIEASPQDMELLLLASSLGEMAQ 
KLYKHIFHNETKTPLIRPELSLLHSNIHSIAIHNLTTADDCLAIAYEEIKDRKGKLINGIWVKEEDL 

SEQ ID 2441 

ATGAAAAACCTGAATTGGGAAGAATTCTTCAACAATCTCAAGGCTTTTGCTAGTGCCATCATCATCACTGTATTTGTTTTTGGATTCAACTATCTG 
TTTTATGATATTGGCTACCAGAAAGGCCATCAGGAAGCTGACAGGGTGATTATCTATGTGGCTGACAATGCrGGCGCTGAAATGTTTGGCAAAATC 
ACTGATAAAGAAATCATTGAAGGCCGTCACACAGTTACAGCTGGCGCTTATGGCAAGTTCTTGGTTACTGAGGAACAATACAATGAAATTACTGTT 
GGTGATGACATTCCTGACTATTTGAAAGGACGTGGAAAC 
SEQ ID 2442 

MKNLNWEEFFNNLKAFASAIIITVFVFGFNYLFYDIGYQKGHQEADRVIIYVADNAGAEMFGKITDKEIIEGRHTVTAGAYGKFLVTEEQYNEITV 
GDDIPDYLKGRGN 
SEQ ID 2443 

ATGACAAAATGTGATTTTATGACAAAACGGCTCAATATTCTAAATGATGAAGATGAGGAAATGAAGAAACTCATTGAACAAGGCTACACAAAGATA 
GAAAGTGAGCTAGGTAAGATAACTGGATTCAGAATCTTGCATGACAATGTAAACTATCCTAGCCATTATCAAGGGAAATACGGTTTAGAGTCAATT 
GATGTTCTCAGGAACTTTATGACCCCTGAAATGCTCAAAGGATTTTATCTAGGAAATGCCCTAAAGTACCAACTACGGTACCGAAAGAAAAACGGC 
CTTGAAGACCTCAAAAAAGCAAGAAAGAACCTTGACTGGTTGATTGAAGAAATGGAGAAAGAGAAA 

SEQ ID 2444 

MTKCDFMTKRLNILNDEDEEMKKLIEQGYTKIESELGKITGFRILHDNVNYPSHYQGKYGLESIDVLRNFMTPEMLKGFYLGNALKYQLRYRKKNG 
LEDLKKARKNLDWLIEEMEKEK 

SEQ ID 2445 

ATGAAAAAATCAATAGGAATCCTTGAATTTAAAGAATTTGATGCT^TTGTTGGTGGAAAGGTTATGCCTGTCTATCTTCATAGTGCTAACCCAAAC 
GTGCCAACGACTAATAAAAATGAGGCTATGAGGGTTACCAAAAAGAGATACAGAAAAGAGTTCTCTGACAAGTACATTTTCAGAAAGGTTGGTGAG 
GTTGATGATCAA 

SEQ ID 2446 

MKKSIGILEFKEFDAFVGGKVMPVYLHSANPNVPTTNKNEAMRVTKKRYRKEFSDKYIFRKVGEVDDQ 

SEQ ID 2447 

TTGGTGAGGTTGATGATCAATAATGTTGTACTTATTGGCCGCTTGACAAGAGATGTTGAGCTACGTTACACGCCGTCAAACATCGCAAACGCTACT 
TTTAACCTAGCAGTCAATCGAAATTTCAAGAATGCTGCTGGTGATCGTGAAGCTGATTTCATCAACTGTGTGATGTGGCGACAACAAGCTGAAAAC 
TTGGCCAATTGGACGAAAAAAGGAATGCTGATTGGTATTACTGGACGAATCCAGACAAGAAGCTACGAAAATCAGCAAGGTCAGCGTATCTATGTG 
ACTGAGGTTGTTGCTGACAGCTTCCAGATTCTTGAAAAGCGTGATAATTCAACGAACCAGGCAAGCATGGATGACCAATTOCCACCATCATTTGGA 
AATAGTCAGCCTATGGATATTTCAGATGATGATCTACCGTTT 

SEQ ID 2448 

MVRLMIWNWLIGRLTRDVELRYTPSNIANATFNLAVNRNFKNAAGDREADFINCVMWRQQAENLANWTKKGMLIGITGRIQTRSYENQQGQRIYV 
TEWADSFQILEKRDNSTNQASMDDQLPPSFGNSQPMDISDDDLPF 

SEQ ID 2449 

GTGCTTATGAACGAATATAAGAAACCCACCTACATCGTCATTCAAGAGGCAATGGCTGAGCGTATTAGATTTCTTGAAGATGAATTATATAACAGA 
GCATACAAAGACATTGAACGGCTAGAAGTTGAGAATGACCGTCTGAAGGTTAGATGCCTTGATTTGCAGTTGGAAAATGCTGACTATGTCTGGGAT 
GACATGTGTCGCTCTGCTATTGCTCGTGCAAAATCAGAAAATCGAAGACCACACAGAAGATGGAGGGGAAGA 

SEQ ID 2450 

MLMNEYKKPTYIVIQEAMAERIRFLEDELYNRAYKDIERLEVENDRLKVRCLDLQLENADYVWDDMCRSAIARAKSENRRPHRRWRGR 

SEQ ID 2451 

TTGATTTGCAGTTGGAAAATGCTGACTATGTCTGGGATGACATGTGTCGCTCTGCTATTGCTCGTGCAAAATCAGAAAATCGAAGACCACACAGAA 
GATGGAGGGGAAGATGAAGTTAAGGCT 

SEQ ID 2452 
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MICSWKMLTMSGMTCVALLLLVQNQKIEDHTEDGGEDEVKA 

SEQ ID 2453 

ATGGAGGGGAAGATGAAGTTAAGGCTTGAAGAACTAAGAAACAAACTTGGCCTCAGTCGCAGAGATGTGCATGAAGCCACTGGCATTTCTATGAAC 
ACGCTGCTACATTATGAAAAAGGCGGTACACCATCTATTGGTCAGGTTGAAAATATCGCTAAGGCTTACAATATCAACCCAGCCTGGTTGCTTGGT 
TGGATTGATGAAGGCCAGCAACCACAACCACTTGAAACCGTTGTTGAAAAGATTATCTATGTGGAAAAGGAAGGCTGTAGATTACCGCCATATTGG 
AACAATGATAATAATGGCAGAATCATCAAGTGGAAAGAATCAAGAAGAGCATTCCAAAGGAGAACAATT 

SEQ ID 2454 

MEGKMKLRLEELRNKLGLSRRDVHEATGISMNTLLHYEKGGTPSIGQVENIAKAYNIHPAWLLGWIDEGQQPQPLETWEKIIYVEKEGCRLPPYW 
NNDNNGRI IKWKESRRAFQRRTI 

SEQ ID 2455 

TTGACAAAGAAAACAGCAAGTAAGACAAGACGTGATTTCCTTGAGTTTGAGCTTGAGGCTAAGTATCTAAAAATTGATAAACTTATTGGGCAGCGC 
CGTCATGAACTGGAAAGAATCTATGCAGTCAAAAACCTGACAATGCCAGGAATCGATGATTCAGGAGCTAGTCGCAGTGGAACTTCAACTAATACT 
TCTGAAAATCTAGCTGTTGCTTATGCCAGTGACCCAATGATTCTGAAACTG3AAGAGTTCCAAAATGCGATATCAGAATTACTAGAGGTACTTGAA 
CCCGATGATAAGAAAATTTTCCATCTGAGGTGGGGAGAACATACTGGATATGATTGGATTCAAGTTTGGCACATCATGGAAAATGGCGAGACAGGT 
TATCTTTACAGACATAGCAAGCAGATTTATAGAAGACGTGAAGTCATCCTTGATACACTTGCAAAATTATTGTTCATG 

SEQ ID 2456 

MTKKTASKTRRDFLEFELEAKYLKIDKLIGQRRHELERIYAVKNLTMPGIDDSGASRSGTSTNTSEHLAVAYASDPMILKLEEFQNAISELLEVLE 
PDDKKIFHLRWGEHTGYDWIQVWHIMENGETGYLYRHSKQIYRRREVILDTLAKLLFM 

SEQ ID 2457 

ATGAATATTGTTGAACCGCTACGAGACAAAGACGATATACAAGCCATGAAGGACTATCTATCATCTTGGAATGAAAAGTATTACATGCTATTTCTT 

GGTAAGTATAAAAGTATTAAGATGACAAGGCCACTCAAAAACGAATTGAGGGAATTTGTCAAAGACAAGGAACTTCATGAGTATCTATTTCAGAGT 
CGTGTCGGAAAGAACAAGGCGCTCAGTTATAAGACGGTTTACTGGTTTCTTAAAAGAGCTGCTGAAGACCTCGGCATTGACAATGTTGGAACTCAT 
ACAATGCGAAAAACCTTTGGCTATCATTACTACAAGAAGTACAAGAACGTTGCTGACTTGATGTCACTATTCAATCATTCAAGCCCAGCAGTTACA 
CTAATCTACATTTGTGTAAGGCAAGATGAGCTTGATACTAAGATGAGTAATTTTAGCCTC 

SEQ ID 2458 

MNIVEPLRDKDDIQAMKDYLSSWNEKYYMLFLLGINTGFRVGDILKLKVKDVQGWHIKVREQKTGKYKSIKMTRPLKNELREFVKDKELHEYLFQS 
RVGKNKALSYKTVYWFLKRAAEDLGIDNVGTHTMRKTFGYHYYKKYKNVADLMSLFNHSSPAVTLIYICVRQDELDTKMSNFSL 

SEQ ID 2459 

ATGAAAGATGAAAATGCATTTGATGGAATTAGGCT.TGAAGCTGGTAGCACTTTAGAAATCTATCTCACGAAGAACGACTTAGAACATATTGCAAAT 
GGATATGAGGTGACTTTAGATATTAAGCCTAACGAGACTGTAAATAAAATCGTAATAAAGCCAAGTTTTGTAAATAATATTCTAAATCCGTTAATC 
AACTATGACAAAAGAATAGTGAGTGAAGCAGATTTAAAGTTTAGAGACATTTCAAGAGAGGTTGCAAGAGATAGTTTTGCATTGGGGTCAATG 

SEQ ID 2460 

MKDENAFDGIRLEAGSTLEIYLTKNDLEIIIANGYEVTLDIKPNETVNKIVIKPSFVH1IILNPLINYDKRIVSEADLKFRDISREVARDSFALGSM 

SEQ ID 2461 

ATGGGGGGAGTCCACAAAAArTCAAAAATAAAAAAATCAAAAATAAATTTArATTCCGATTATCTAAATTTAAATTTATTTTACTTTGAAAAGTTT 
TTGTGTTGTGACATTCAAGACAAAGTAACTGACAGTTCTCTTCGT 

SEQ ID 2462 

MGGVHICHSKIKKSKINLYSDYLNLNLFYFEKFLCCDIQDKVTDSSLR 

SEQ ID 2463 

TTGTATCAATTTTCGTCAATTTTGGGGGAGAGGTACACAAGAGGATTGACACCGTTATTATTTTGGCGCTGTCAAAATTCAAAATGGGGGGAGTCC 
ACAAAAATTCAAAAA 

SEQ ID 2464 

MYQFSSILGERYTRGLTPLLFWRCQNSKWGESTKIQK 

SEQ ID 2465 

TTGATACAAGAAAGGAGCATGATTTTGAAAATCAATGAAGTTTTAGAAAAGCTAGGAATAAGTCGTGCTACCCTTACAAGGTATCGAAAAAAGCTG 
GGCATATTTGAAGAAACTAGGTCAAATATCACCAAAAGTCAGTTCAAAGAGTTGGAAAAGCTTGCCAATCAACGGCAAAAGTACACAAGGCAGGAA 
CGTGTTGAGCTATCTCGTAAGACTTTCAAGCTGATTCCAAAAGAAAAAATGCTTGAAATCAGTGATAATGATTCAGTTGGGTTGAAAAATCTCAAA 
ACTCAATACAATCACAATCAAAAAGTGATTGAAAACTTCCAGCTTGAAATCAATAAGGTCATCAATGACGGTGAGCTACCTGATAAGTACCTACTT 
GATGGAATGGAAAAGTATCAAAAGCTTAACATGCAGATCATGTCAACGATTGAAAAGCAAAGTCCACAGGGTGACAGGCTCAAAGAAATGATTCAG 
GAGAAGTTAGCACGTTATGGT 

SEQ ID 2466 

MIQERSMILKINEVLEKLGISRATLTRYRKKLGIFEETRSNITKSQFKELEKLANQRQKYTRQERVELSRKTFKLIPKEKMLEISDNDSVGLKNLK 
TQYNHNQKVIENFQLEINKVINDGELPDKYLLDGMEKYQKLNMQIMSTIEKQSPQGDRLKEMIQEKLARYG 

SEQ ID 2467 

ATGGTTGAGATGAGATATTTTGATAAGTATGCTCAGCTCATCTATACTGGTAAGATTCGTATTTGTAAGCTCACAATGAAATCAATTAGACGTGTT 
GAGCGATACAAAGAGCAATACCTCTTCAAACAGGAGGAAGCTGACAAACGGATTGAGTTCATTGAGGAAGAGTGCAGCAATACTAAAGGCCTTGCT 
GGTAAGTTACGCTTAGCATTACCACAAAAGGTTTGGTTAGAAACAACGTGGGGCTTTTATCACACGGTTGAGGTTACTAAGACCAATCCTGATACC 
TTGGAAGAATACACAGATTATGAAGAAAGGCGTCTCATTCATGAGGTGCCTATTATTGTGCCTCGTGGCACAGGTAAGACTACTCTTGGTTCTGCT 
ATTGCTGAGGTTGGTCAAATCATTGACGGTGAGTGGGGTGCTGATATTCAGCTTCTTGCTTACAGTCGTGAACAGGCTGGCTATTTGTTCAATGCC 
TCAAGGGCGATGTTGTCGAA1GAAGAAAGCTTGCTGCACTATATGCGTGAGGCTGACATCCTACGGTCAACCAAGCAAGGTATCTTGTATGAAACA 
ACTAACAGTCTTATGTCTATCAAGACTTCTGACTATGAAAGCCT^GACGGTACTAATGCTCACTACAATATCTTTGATGAGGTGCACACTTATGAT 
GATGACTTCATCAAGGTTGTGAATGATGGTTCCAGCCGTAAGCGTAAGAATTGGATAACCTGGTACATTTCCACAAATGGAACGAAGCGTGACAAG 
CTCTTTGATAAGTATTACAACATCTGGGTAGATATCCTTGATGACAAGATTATCAATGATTCTGTCATGCCTTGGATTTATCAGTTGGACGATGTG 
TCAGAGATTCATGACCCTGATATGTGGCAGAAAGCTATGCCATTACTTGGTATCACGACAGAGAAAGAAACCATCGCTCGTGATATTGAGATGAGC 
AAGAATGATCCAGCACAACAAGCTGAGCTGATGGCTAAGACTTTCAATCTTCCTGTCAACAACTATCTTGCTTACTTCAGCAATGAAGAGTGTAAA 
GGTTGGTCASATAAGTrTGATGAGAGTrrGTTTGTCGGAGATGATGAACGGAACGCCCGTrGTGTGArrGGGATTGACrrGTCAGATGTCAATGAC 
ATCTGCTCTATCTCTTTTATGGTTGTGCGTGGGGAAGAACGGCACTATCTAAACAAGAAATTCATGCCACGGCATACCATTGAGACATTGCCAAAG 
GAACTGCGTGATAAGTACACTGAGTGGGAATTAAGTGGCATGCTGCATGTGCATGAATTGGACTACAATGACCAAGCCTATATATTTGAAGAGTTA 
CGGCAGTTTATGAGTGACAACAGAATTTTGCCTGTGGCAGTCGGTTATGACCGCTACAATGCAAGGGAACTTATTCGCTTGTTTAACGACTACTAC 
GGGGATATTTGTCACGATATTCCCCAGACGGTCAAATCGTTATCAAATCCGCTCAAGGTTTACAAGGAGAAGGCTAAGATGGGCAAAATCATCTTT 
GATGATCCTGTGGCGACATGGAATCATGCCAACGTCCGTGTCAAAATTGATGCCAATAACAATATTTTTCCAAACAAGGAAAAGGCAAAAGAAAAG 
ATTGATGTCTTTGCTAGTCAGCTAGATGCCTTTATCTGTTATGAAAATTTCAAGGAAGACTTGAGCTACTACTTTGAT 

SEQ ID 2468 



WO 02/34771 



PCT/GB01/04789 



-244- 



MVEMRYFDKYAQLIYTGKIRICKLTMKSIRRVERYKEQYLFKQEEADKRIEFIEEECSNTKGLAGKLRLALPQKTOLETTWGFYHTVBVTKTNPDT 
LEEYTDYEERRLIHEVPIIVPRGTGKTTLGSAIAEVGQIIDGEWGADIQLLAYSREQAGYLFNASRAMLSNEESLLHYMREADILRSTKQGILYET 
TNSLMSIKTSDYESLDGmAHYNIFDEVHTYDDDFIKWraDGSSRKRKlWITWYISTWGTKRDKLFDKYYNIOTDir.DDKIINDSVMPWIYQLDDV 
SEIHDPDMWQKAMPLLGITTEKETIARDIEMSKNDPAQQAELMAKTFMLPVNNYIAYFSNEECKGWSDKFDESLFVGDDERNARCVIGIDLSDWD 
ICSISFMWRGEERHYLNKKFMPRHTIETLPKELRDKYTEWELSGMLHVHELDYNDQAYIFEELRQFMSDNRILPVAVGYDRYNARELIRLFNDYY 
GDICHDIPQTVKSLSNPLKVYKEKAKMGKIIFDDPVATWNHANVRVKIDANKKIFPNKEKAKEKIDVFASQLDAFICYENFKEDLSYYFD 

SEQ ID 2469 

ATGAACAACTATTTGAAAAATTTGAAGGAGGTTTTTGCTAGGATTTTCCGTCCAAACAATCGGAAATCTACAAGAACCTATCTTCAAAGAAGTATC 
TCCTACTGGCGTAGGAACTCCATCTATTTGGATAACATCTACAATAAGATTTCAACTGACACAGCTCAGTTAAGGTTTAAGCATGTCAAGATTACT 
CGTAACCCAGGCGGTGTCGATTCGATGGTTTGGTATGAQCATAGTGATTTGGCTGAGGTGCTAACAGTTTCACCAAATCCACTAGAAGTGCCTGTT 
GTCTTTTGGTCAAATGTAACTAGGGCTATGCTGCGTGACGGTGTGGCGGTTGTTGTACCACGTTGGAAGAATGGCCGACTGGTTGAAATATGGCTT 
GCTAAGAAGACAGTGACTTGGACAGCAGAGAGCGTGGAGCTTATGCTTGATGATGTTGCTGTTGAGCTTCCTCTTACTGATGTGTGGGTATTTGAA 
AATCCTAAGTTGAATGTCACGGCTCAACTCAATCAGATTACTGAGCTTATTGACATTAACTTGAATGCTTTGACAGAAAAGCTTAGCGATGGCAAT 
TCTAGCTTGAGAGGTTTCTTAAAGCTACCAACTAAGGCAGCTGATGAACATTTGAAGCAACAAGCCAGGGACCGTGTTGATAGTATGCTTGACTTG 
GCCAAGAACGGTGGCATTGCTTATCTTGAGCAAGGCGAAGAATTCCAGGAACTTAGCAAAGACTATTCTACTGCTTCTAAGGAAGAATTAGAGTTC 
TTGAAATCACAGCTTTATAATGCTCATGGTATCAATGAGAAATTATTTACCTGTGACTATACTGAGGAACAATATAGAGCCTACTATTCTAGCGTC 
ATGAAGTTATATCAGCGTGTCTATTCTGAGGAGATTAACAGAAAATACTTCACGAAGACAGCACGGACTCAGGGCAATAAGTTACTGGTCTTCTTT 
GATATGGCTGACATGATTTCATTTAAGGATTTGGTTGAAGGTGGCTTCAAGTCCAAATATGCTGGATTGATGAACTCAAATGAGTTCCGTGAAACC 
TATCTTGGTTTACCTGGCTATGAGGGCGGTGAAGTATTTGAAACCAACCTGAATGCTGTTCGTATCGGTGCAGAAGAATCTGAG 

SEQ ID 2470 

MNNYBKNLKEVFARI FRPNNRKSTRTYLQRS I S YWRRNS I YLDN I YNKI STDTAQLRFKHVKITRNPGGVDSMVWYEHSDLAEVLTVS PNPLEVPV 
VFWSNVTRAMLRDGVAWVPRWKNGRLVEIWLAKKTVTWTAESVELMLDDVAVELPLTDVWVFENPKLNVTAQLNQITELIDINLMALTEKLSDGN 
SSLRGFLKLPTKAADEHLKQQARDRVDSMLDLAKNGGIAYLEQGEEFQELSKDYSTASKEELEFLKSQLYNAHGINEKLFTCDYTEEQYRAYYSSV 
MKLYQRVYSEEINRKYFTKTARTQGNKLLVFFDMADMISFKDLVEGGFKSKYAGLMNSNEFRETYLGLPGYEGGEVFETNLNAVRIGAEESE 

SEQ ID 2471 

ATGGAAAAACTAAAAACCTTTGTTGTGAAGTCGGTTGAGGATGAATCAGCTGACTTTCATTTTGAGGCTTACGCTTCAACCTATGACAATACAGAC 

ATTGGTAAGCATGAATTGTCTGTGGATGAAAAAGGCTTGCGAACACGTTCAACGTTTAATCTTAGTGATCCAGAGGCTAAGAAAACTTATGACCTC 
ATGAAAATGGGGGCATTGGATAGCCTGAGTATTGGGTTCTTTATTAAAGATTATGAGCCTATTGACGCTAAGCAACCTTATGGCGGATGGATTTTC 

GATAAGCGAATCGCTCAGGCGAACATGAGGCAAGAAATCATGAGTAAACTTGCAAAAATT 

SEQ ID 2472 

MEKLKTFWKSVEDESADFHFEAYASTYDNTDREGDVMAKGCFDHTI.KSKAWPMCLNHDRNCVIGKHELSVDEKGLRTRSTFNLSDPEAKKTYDL 
MKMGALDSIiSIGFFIKDYEPIDAKOPYGGWIFKEVEIFEISWTVPANPQATVDNIKEFDMSAVDKRIAQANMRQEIMSKLAKI 

SEQ ID 2473 

TTGCAAAAATTTAAAGGAGACATGATGAAAAAATCACTCATTGAGCTTTTGGAAGCTCGTCAAAAAGCAACTGATGAACTGGCTGAGGTAAAGCTT 
AAAAAAGCCACTATTGAAGCAAAGATGAAATCTTCAACCATTGAAGACGATGACTTGGAACAGTTAAAAACTGATGCAGAAAGTTTGGTTTCTCAA 
GCAACAGCTATTAAGGAAACAATTGCTGGGCTGGATTCTGACATTGAAGAAACTGAAGAAGAACTCAGCAAAGCTGCTAAAATCATTAAAGAAAAA 
CAGAAAGGTAATACACCTATGGATTATTTGAAAACCAAAGCCGCTGCTCTTGACTTTGTCCGTATTCTGATGGACAACGAAGGTAGCGCAAACAGT 
GCCCGTAAAGCGTGGGAAGCTAACCTTGTTGAAAAAGGAGTGACTAACCTCACTAAGATTCTTCCAGAACCTGTTCTTATCGCTATTCAAGATGCC 
TTTACTAACTATAATGGGATCTTGAACCACGTTTCAAAAGATCCACGTTATGCGGTGCGTGTTGCTCTTCAAACTCAAGTATCTCAAGCTAAAGGA 
CACAAAGCTGGTAAGACTAAGAAAGATGAAGACTTCACATTCTTGGATTTCACTATCAACTCTGCGACAGTTTATATCAAATATGCCTTTGAATAT 

ATTGGTGATGGAAAATCTAACAGTGCTGAAGACAAAATCACTGAAATCAAATCAATTGCTGAAGAAACTGAAGCGAATCTCTTTGAAACACAAGAA 

TCAAAAGCCATTGCTCGTAAATTGAAATTGGTCAAAGATGCAGAAGGTCGCTACATCGATCCTCAACCATTTGCTCCAATTGCAACCAACGGAAAT 
GTTATTGCTGGTTTTCAAGTTTACATCTATGACTGGATGGACGGTGCAACTAACCeAATCATTGCATTTGCTGACCAAGCTTATAAGATGATTGGT 

TACAAATCAGCGGTTAAGTTTACAAACCCAGCAGGT 

SEQ ID 2474 

MQKFKGDMMKKSLIELLEARQKATDELAEVKLKKATIEAKMKSSTIEDDDLEQjKTDAESLVSQATAIKETIAGLDSDIEETEEELSKAAKIIKEK 
QKGNTPMDYLKTKAAALDFVRILMDNEGSANSARKAWEAKLVEKGVTNLTKILPEPVLIAIQDAFTNYNGILNHVSKDPRYAVRVALQTQVSQAKG 
HKAGKTKKDEDFTFLDFTINSATVYIKYAFEYSDLKKDTTGAYFNYVMKELAQGFIRTIERAWIGDGKSNSAEDKITEIKS IAEETEANLFETQE 
IHVAGVFDNAVLETLVAGIDKMVPNTTPILVTSKAIARKLKLVKDAEGRYIDPQPFAPIATNGNVIAGFQVYIYDWMDGATNPIIAFADQAYKMIG 
DEAAADRFDDYDVTVNRRHIELASVMGGRLAQYKSAVKFTNPAG 

SEQ ID 2475 

ATGACAATCCTTAAAACAATCAAAGAAATGGTAGAAGTTGACGTTGAAGAGGATATCTTTGACGTCCAACTTTTACGATATATCAACAGTGGGATT 
TCATATTTACAAAGAAATGCTATTCCTGTTATCCGTATCGATAAAGAAACGGAGTTAGAGGGATGGACAGACATTAAGGAAGAAGATAGGGAGACA 
GTGCTTGACTGGTTACATCTGAGATGCGTTCAACGTTTTGACAAATCTTTGATGACAGGCAGTGCTGCTACTATGGAATGGATTGACGGAGAGATG 
ACAAATCTTTTGTATCAACTCAAGGCAATCTATGAAGTGAAGACA 

SEQ ID 2476 

MTILKTIKEMVEVDVEEDIFDVQLLRYINSGISYLQRNAIPVIRIDKETELEGWTDIKEEDRETVLDWLHLRCVQRFDKSLMTGSAATMEWIDGEM 
TNLLYQLKAIYEVKT 

SEQ ID 2477 • • 

ATGAAATCTTCAAGAGTAGCTATCATTCTTTGCTATGATGAGCGTGTTGAGGTTGAAAAAGGTGTCTGGGAGAAAAAGACCGTAGAAAAGAAAGTC 
AAAGCTGAGAAAGAGAAAATCTATCAGCGAAGGCTTGATAAAGCTATGGCA'GACGGTCAAGTTCTGACTGCTAGGTTTAGTGTTCGTTCCAACTAT 
GTGACTGACACTCTTGACTATGTCAAATATAATGGCAAAGAGTACAAGGTTAACATTGGGACAGAATCAGATGATGGTCATTACACTATCATCGAA 
CTTGGAGAACTGAAA 

SEQ ID 2478 

MKSSRVAIILCYDERVEVEKGVWEKKTVEKKVKAEKEKIYQRRLDKAMADGQVLTARFSVRSNYVTDTLDYVKYNGKEYKVNIGTESDDGHYTIIE 
LGELK 

SEQ ID 2479 

TTGAGGTGTTTACAAATGGGCGGTGGTAGCGTGAAGATGACACCGCTAAAGGTGGATATCAAGAATCAAGTTTTAGAGAACATTAAGAAGGCTGCC 
CAAAGTACAGAAAATGACATTAGAACTGGAAGCCCTAGACGAAACGGTGTTTACGAAAAAGGTTGGACACACGACATCATAGATGACGCCGCTGTT 
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GTTCATAATAATGGCAAAGAAAAATCTCTATCCCACCTATTAGAGAACGGTCATGCCACTAAAAACGGTGC3CTTTGTTGCCCOTAGAGAGCATATC 
AGACCAGCCTACCTCAAGAATAAGGAGAAATTCCTTAATGATATGAAATCCATTAAAATCACACCTAAA 

SEQ ID 2480 

MRCLQMGGGSVKMTPLKVDIKNQVLENIKKMQSTENDIRTGSPRHNGWEKGWTHDIIDDAAWHNNGKEKSLSHLLEWGHATKNGGPVAPREHI 
RPAYLKNKEKFLNDMKS IKITPK 

SEQ ID 2481 



CAGAAACCTTATCCCTTTACAGGGCTACGAAGCACATCCTTTGAAACTTCTCAGGAATCAAATGCCTACTATGCAGACAATGTGGAACATGTTCGT 
TTGCAAGGTAAAAAATCCACAGAAGGGTCTATTACAACCTATCAGATTCCTAAACAGTTTATGATTGATCACTTAGGI'AAAAAGCTTACGAACTCT 
ACACCACCAGCTTTGATTGATACTGGTGTCAATACTAACTTCATTTGGGGTTATGCTGAAACTGTTACAGATGAGTTTGGAGCTGAGATTGAAGAG 
TTCCACATTTGGACGAACGTTAAGGCATCTGCACCTAAAGGCAGCACATCAACTGATGAAACATCAGCGACACCAAAAGAAATTGAAATCCCTTGT 
ACTGCCTCTCCAAATAACTTCATTGTGGATTCTGAAAAGAAACCTGTATCAGAAATTGTATGGCGTGATGACAGCAAAGGAACCGTCCGTGGGAAG 
TTTGACAAGTTGTTTGCTGACAAGTCACCAGGCAAGCTGATTGATTTCATCAATGAAGCGCTTGGAACAACCACTACACCTACCACAACTGTTAGC 



SEQ ID 2482 

MTYQYDTREVTHGNANGFYAKIAKTDAGALDLQKPYPFTGLRSTSFETSQESNAYYADNVEHVRLQGKKSTEGSITTYQIPKQFMIDHLGKKBTNS 
TPPALIDTGVNTNFIWGYAETVTDEFGAEIEEFHIWTNVKASAPKGSTSTDETSATPKEIEIPCTASPNNFIVDSEKKPVSEIWRDDSKGTVRGK 
FDKLFADKSPGKLIDFINEALGTTTTPTTTVSGGS 

SEQ ID 2483 

ATGATTAAAAAAGAACTATCATTCACAGCGTTTGATAGTTACGGTGAAGAAAGAGAGCACACTGAAACAGTGCGCTTTCTTTACTCTTTACCAGCT 
ATCAAGATGTATGAACAGCGAACTGGTCGTAACTTCTTTGATGACAACCAAAAAGCACTTACAGCATATACACAACTTGCTCTTGCAACTGGTGTA 
AACTGTAAQCTATCTGATTTAACTGATGAAGAGAAAATCAAGATGATGCCTCTACTTATGGAACCTGATTTCATGAACTTCTTGACTGAAGTCATT 
CCTTGCCTTTATGGTGAGGTTGAAAATGGACGTTTAGTACAAAATGAGCTTACCGCTGAAACAGCTTCATTAGCTCCTTGGTTTGGTGATTTGATT 
GATATTGGTTTCTTCTCAGACCTeTTCTATGAATTTAACCGAAGCAGAGCAAAGGTGCCGCAAGATAAAAAAAAGCCTCTTCAGAAGTTG 

SEQ ID 2484 



SEQ ID 2486 



SEQ ID 2487 

TTGGACAAGGAACTAGTAAAGCTAGACCACAAAGACTGTCCAGTTGAGACTACTGAAGACCAAAGGCCAGAAAGCCAGGCAGTGAAATTTGACCAC 
GCTGTGGTGGCAGTCGTGACTATGTTAGTCCACAATTCAGAAAGCCAGGCAGCACAAGAATCCCACGTTGAC ' 

SEQ ID 2488 

MDKELVKLDIIKBCPVETTEDQRPESQAVKFDEAWAWTMLVHNSESQAAQESHVD 

SEQ ID 2489 

ATGACTGAAACGTTTGAAGGCTTATACGTCAAATTTGGTGCTAATACTGTTGAATTTGATAGGTCTGTAAAAGGTATCAACACTGCCTTATCTAGT 
TTGAAAAAAGACTTCAATAACATCAACAGACAATTGAAGATGGATCCAGACAATGTTGACTTGTTGAATCGTAAGTTGGTTAACTTGCAAGAACAG 
GCTCGTGTTGGTGCTATAAAAATTGCTGAACTCAAAAAGCAACAGAAGGCACTGGGAGAATCTGAAGTTGGGTCAGCACAGTGGAATAAGCTTCAA 
CTTGAAATTGCTAAGGTTGAATCACAGATGAAGATTGTTGATAAGGCAATGGAGTCAACAAAGAAACACATTGAAGATGTAGGAGACCCAAAGTCT 
ATTCTGAATCTTAACAAAGAACTTGATAATGTTGCTAAAGAGCTTGATATTGTCAATCAAAAGCTTGAGCTAGACCCTGACAATGTCGAACTAGCA 
GAGCAAAAAATGAAACTACTTGGCAAACAGTCGGAATTGGCTGGGGATAAAGTCCAAGAATTAAAGAAAAAACAAGCTGCCCTTGGCGATGAGAAA 
ATAGGTACAGAAGAATGGCGTCAACTTCAAAATGAAATCGGTCAAGCTGAAGTTGAAGTTCTAAAGATTGACCGTGCAATGGACATTCTTGGTGAG 
TCAAGCCGTTCTGCAACTGGAGACATCAAAGAGGCAACCAGCTATTTAAGAGCTGATGTCATGATGGATGTTGCAGATAAGGCTGGTCAGATTGGC 



GATGCCTTAGCAGAGCTTCAGGAAATTGCTAAAGACATTGCTACTGGTATGCCTACCAGCTTTCAGAATGCTGGTGATGCCGTTGGGGAATTGAAT 
ACTCAGTTCGGTTTGACTGGGGAAAAGCTGAAATCAGCATCTGAATTACTTATCAAGTATGCTGAGATTAACGAAACAGACATTTCAAGCTCTGCC 
ATTTCTGCAAAACAAGCTATTGAAGCTTACGGTTTGACAGCTGAAGACTTGGGAATGGTCTTAGACAATGTGACCAAAGCCGCTCAAGATACAGGA 
CAGTCAGTTGACACGATTGTTCAAAAAGCCATTGACGGTGCTCCTCAGATTAAAGGTTTGGGACTTTCTTTTGAAGAAGGTGCTGCACTGATCGGT 
AAGTTTGAGAAAAGCGGTGTGGATTCATCTGCTGCTCTATCCTCTCTATCGAAAGCTGCTGTCATCTATGCTAAAGACGGTAAGACTCTGACAGAT 
GGATTGAATGAGACTG'TrAGTGCrArTCAAAATTCrACTAGTGAGACAGAGGCTrrAAGTATTGCCTCAGAAATCrTrGGTAGTAAGGCrGCTCCT 
AGAATGGTCGATGCTATTCAGCGTGGTGCTTTTAGCTTTGATGACTTAGCTGAAGCAGCTAAAAGTTCCTCTGGTACTGTCTCCACCACATTTGAT 
GAGACGCTTGACCCAATAGATAAGTTGACTCAGTATTCTAACCAAGCAAAAGAGGGAATGGCAGAACTTGGCGGTAAATTGCTTGAGACTGTCATC 
CCAGCTTTAGAACCTTTGATGGGTATGCTTGAATCTTCTGTCAATTGGTTTACTAGCCTAAACGAAACTGATCAACAGACTATCGTGATTCTTGGC 
CTAGTTACAACTGCTGTGATGATGTTGCTTGGTGCAATTGCACCGCTGGTCATCGCCATAGGGGCAATAGGTGCGCCTGTCGGAATTGTAGTGGCG 
GCAATAGTAGGGGCTATTGCCGTCATAACACTTATCATCCAAGCAATCATGAACTGGGGAGCCATAACTGAATGGCTTCAGTCAACGTGGGATTCT 
TGTGCTGCCTGGCTTTCTGAATTGTGGACTAACATAGTCACGACTGCCACCACAGCGTGGTCAAATTTCACTGCCTGGCTTTCTGGCCTTTGGTCT 
TCAGTAGrCTCAACrGGACAGTCrrrGTGGTCTAGCTrTACTAGTTCCrTGTCCAATATTTTCTCAAGTTTGATTACAGGTGCTCAGrCTCTGTGG 
TCAAGTTTCACTTCCACTCTTTCCAATTTGTGGTCTGGACTGGTCTCAACTGGGTCAAATTTGTTTAATAATTTGAGTAGCACGATTTCAGGAATT 
TTTAATGGGATACTTTCAACAGCAAGCAATATTTGGAATTCCATAAAATCCACTATTTCCAATGCAATAGATGGGGCGAAAAATGCAGTGTCCAAC 
GGGGTCAATGCCATCAAGAATCTGTTTAACTTCCAGATTAAATGGCCTCATATTCCACTACCTCACTTCCGTGTGAGTGGTTCTGCTAACCCTCTG 
GATTGGCTAAAAGGTGGCTTACCAAGTATCGGCATTGACTGGTATGCCAAGGGCGGTATCATGACCAAACCAACCCTATTTGGCATGAATGGAAAC 
CGTGCAATGGTTGGCGGTGAGGCTGGCGCTGAAGCCATCTTGCCATTGAATAAGTCAACCCTGGGGGCAATTGGTCAAAGTATTGCTAACACGATG 



GCTGAAGAATTGCAACGTAAAACTAATTTGAGAGGAGGAATGGCA ' 

SEQ ID 2490 

MTETFEGLYVKFGANTVEFDRSVKGINTALSSLKKDFNNINRQLKMDPDNVDLLKRKLVNLQEQARVGAIKIAELKKQQKALGESEVGSAQWNKLQ 
LEIAKVESQMKIVDKAMESTKKHIEDVGDPKSILHLNKELDNVAK3LDIVKQKLEI,DPDNVELAEQKMKLLGKQSELAGDKVQELKKKQAALGDEK 
IGTEEWRQLQNEIGQAEVEVLKIDRAMDILGESSRSATGDIKEATSYLRADVMMDVADKAGQIGQIMVDAGKMTVDAWSEIDEAI.DTVTTKTGLTG 
DALAELQEIAKDIATGMPTSFQKAGDAVGELNTQFGLTC-EKLKSASEDLIKYAEINETDISSSAISAKQAIEAYGLTAEDLGMVLDNVTKAAQDTG 
QSVDTIVQKAIDGAPQIKGLGLSFEEGAALIGKFEKSGVDSSAALS3LSKAAVIYAKDGKTLTDGLNETVSAIQNSTSETEALSIASEIFGSKAAP 
RMVDAIQRGAFSFDDDAEAAKSSSGTVSTTFDET1.DPIDKLTQYSNQAKEGMAELGGKLLETVIPAIJEPLMGMLESSVNWFTSLKETDQQTIVILG 
LVTTAVMMLLGAIAPLVIAIGAIGAPVGIWAAIVGAIAVITLIIQAIMNWGAITEWLQSTWDSCAAWLSELWTNIVTTATTAWSNFTAWLSGLWS 
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SWSTGQSLWSSFTSSBSKIFSSLirGAQSI.WSSFrSTLSNLWSGLVSTGSNLFNWLSSTISGIPNGILSTASWIWWSIKSTISWAIDGAKNAVSN 
GVNAIKNLFNFQIKWPHIPLPHFRVSGSANPLDWLKGGLPSIGIDVSWAKGGIMTKPTLFGMNGNRAMVGGEAGAEAIIiPLNKSTLGAIGQSIANTM 
NTSNNINVNFSGVTIREEADLNRLANWGNRIAEELQRKTNLRGGMA 

SEQID2491 

ATGGGAGAATCTTATTCTGTTGAAGCGGTTTTGACAGCTGTTGATAAAACCTTTGGCAAAACATTACAATCGGCAATCCGTTCAATCGATGGCTTG 
GAAAAGCGTTCAACCGGTTTTTCATCGGTGTCTCAAAAAGCTAGTTCCATGTTTAAATCCATGTTAGGAGCGAATTTAGCCGGACAAGCTATCTCA 

GACATTGGGTTTGGAAAAAAACAAATTTTGGCAGCTAAAACGGCGATGCAAGACTATGCAACTAAAACAATCTACTCGGCATCAGATATGGCTAGC 
ACGTATGCACAGTTAGCGGCAGTTGGTGTGAAAGATACCGGAAAGCTCGTAAAAGCTTTTGGCGGTTTAGCTGCATCTGCTGAAAACCCGAAGCAG 
GCCATGAAGTCTATCAGTCAACAAATGACGCAAGCAGTAGGAAGACCAACAGTTGCATGGCAAGACTTTAGGATAATGCTGGAACAGGCGCCTGCA 
GGGATGGCTAAAGTCGCTAAATCTATGGGTAAAAATCTTGATGAACTCGTCGCCGATATCCAGGCGGGTAGGGTTAAAACCAGCGATTTTTTGGAA 
GCGGTAAAAAAAGCAGGCAATGATAAGAGTTTCCAAAAGATGGCAACTGAGTTCAAAACTGTTGACCAAGCCATCGACGGTATGCGAGAAGGCTTA 
TCCAACAAATTGCAACCAGCGTTTGAAAAAGTGAACCAATTTGGAATTAGAGCGATCGAAGCAATCGGTAAACAACTCGATAAAGTTGATTTTTCT 
AAGTTTGCTAGTAATCTTGGGAAATTCCTTGAAGGAATTAATATCGATAAAATTGTATCTAATATTTCATCGGCGATTTCATCTGTCACTTCAAAG 
GTTAAAGAATTTTGGGGCGGTTTCAAACAAACTGGAGCAATTAGTGCTTTTTCAGGAGCTTTAAAAAGTGTTTGGGGAGCGTTAAAAAATGTAGCT 
AGCGCTATGAGTGGAGGCAGTTGGAAAAACTTTGGCTCTATTGTAGGCGGAATTGTAAAGCATGTGTCTAATTTTGCAAAAGCTATTGCTGATGTT 
GTCGGTAAAATGGAACCTGGCAGATTGCAAAGCTGGATAGCCACTTTTGCAGCAGTCGGGGGAGGGTTAAAGTTATTTGAAAAGCTAACAGGACAA 
AGCGTTGTTGGCTCTTTTTTAGATAAAATCAGTACAAAATTTGGATTATTTGGCAAAAAAGCTAAAGAAGGAACCGATCAAGCAGCGAATGGCTCT 
CGTAAAAGTGGTGGAATCATCAGCCAAATCTTTAATGGCTTGGGTAATATCGTTAAGrCTGCTGGTACAGCCATATCAACAGCTGCAAAAGGTATC 
GGTACAGGGATTAAAACCGCCTTGTCTGGGGCACCTCCTATCATTAGTTCTCTAGGAACCGCAATATCAACAGTTGCGCAAGGTATAGGCACTGGG 
CTAGCAATCGCTTTTAGAGGTTTAGGAGCTGCAATCGCTATGGTGCCTCCCACCACTTGGCTAGCTTTAGGAACGGCTATTTTAATGGTAGGAGCG 
GCTTTTGCCTTAGCAGGAACTCAGGCTGATGGCATTAGTCAAATTTTAAGGACTATTGGCGATGTTGTTGTACAAGTTTTACAACAGGTCACTGAT 
AGTCTAGCCACTTTACTAACTATTATCGCAAACGCTATTGGCTCTATGTTGCCAATTGTAGCTGGAGCTATCTCTCAGATTGTAGGCGCAGTAGCG 
GGCGGATTATCTCAGCTCATTATAGCCGTTTCAACAGGGGTATCTCTCGTTATAGGAGCTTTCACAGGACTTCTTGGTGGTATTTCTGGGGTTATT 
AACTCCATTAGCGCTGTTATCCAATCGCTAACTGGTGTGATTACCGCAGTATTCAATGGCATAGCTACTGTTATTTCATCTGTCGGTTCGACTATC 
AAAGATGTATTGACGGGTCTAGGAACCGCTTTTGAAGGATTTGGGAATGGTGTAAAATCAGCTCTAGAAGGTGTTGGGGCAGTAATTGAATCATTT 
GGTAGTGCAGTTAGGAATGTCCTTGACGGTGTTGCAAATATCCTTGATTCTATGGGGACTGCGGCACTTAATGCAGGCCGTGGCGTCAAAGAGATG 
GCTAAAGGTATTAAGATGCTTGTTGATTTATCCCrrGGAGATTTGGTTGCTACATTAGCAGCTGTGGCAAGCGGTCTAGGGAAGATGGCTAGCTCA 
GCTGGCGAAATGACAACATTAGGTTCTGCTATGAGCAAAGTAGCCAATGGTATGACACGTCTAGCAACAAGTGCTACGATAGCAATTACTGGATTA 
ACAGTCTTTGCCACCACCATGGCAACTATTAAGACAGCAGTTGCAACTCTACCGCCAGTCCTAACGATGGCAGCGAGTGGGTTTACCACATTTACT 
ACTCAGGCGGTGGCAGCAGTGACTGGArTGGCTGCAATTAATGCTCCAATCACTATGrTTAAAGCrCAACTAATGACAArAACACCAGCTCTAGCA 
CAAGCTGGCGCTGGCTTTGCCGCGTTTGTTGCTCAATCATCAACATTTAGTACAGGTTTAGCATCTGCCGGTCCTACAATAGCAGCATTCAATGCT 
AATTTGATGAGCTTATCTGCAACAACAGGAGTGCTAGTTGCATCAATAGCTGGTTTATCAGCTGTGCTTTCTGTTGTATCAGCTGGCTTTAGCCAA 
ATAGGGGCTTCTGCGACAGCAACTGTTGGTCAAATACAAC-CTTTTGCTTCTAGTACAACAGTTGTTTCGTCAGCATTTGCTAGCATGCAATCTATG 
ATTCAATCTGCCATGGCTGCAATAGTAAGCAGCATTATAACATCATTTAATCAAGCGGCCTCTCAAATGCAATCAATCTTATCTCGAATGCTATCT 
CAGGCCAGGACATTTGGGTCTCAACTAGAGCAACAAATGAGACAATCGGGACAGCGTTCAGGACAAAATCTTGCTCGGGGGCTATCTTCTCAACAA 
GGTGCTGTTATTAATGCTATTTCTAGCATGGTTAATGCTGCGGTATCAAGAGCCAACGCGGGAGCTGGTCCTATGCGTCAAGCTGGAGCGTACATC 
3i i JJ - AG JGCTTGCGCAAGGAATGTATTCAGCGCTAGGAGCTGTAACAGCTGCAGCAAACGCCCTTGTAGCACAAGCCGAGAGAGCAGCAAGAGCC 
AAGGCGATGATTCATTCGCCGTCAAGGTTGTTTGCAAAACGAGTTGGTCAATATATCCCGCAAGGGGTAGCTATGGGTATCGACAAAAACGCTGAT 
GTCGTTGACGACTCTGTTGGCGGGTTATTTGATAGCATCAATAGCTTTGATTTTAATATCGCAGATAGACTGACTAGCATTGGAGCTAAATTCCAA 
GGTGTTGTCAAATCAGAGAGTTCGCAATCGTTATCGCAGCAACAAGAGTTTGTACATACAGCTCAACCAGCGTATATAAACTTTAGTTTAG^i'Gi^ii 
AACGAATACGAAGCATTTGTAAGTGACATCACTAATCAACAAGCAAAAATTGAAAAAATCAGACTAAAGAGAAGCAGCTGG 

SEQ ID 2492 

MGESYSVEAVLTAVDKTFGKTLQSAIRSIDGLEKRSTGFSSVSQKASSMFKSMLGANLAGQAISAMTRTVSSGLGSMLGEMNSSAKAWKTFDANLA 
DIGFGKKQILAAKTAMQDYATKTIYSASDMASTYAQLAAVGVKDTGKLVKAFGGLAASAENPKQAMKSISQQMTQAVGRPTVAWQDFRIMLEQAPA 
GMAKVAKSMGKNLDELVADIQAGRVKTSDFLEAVKKAGNDKSFQKMATEFKTVDQAIDGMREGLSWKLQPAFEKVNQFGIRAIEAIGKQLDKVDFS 
KFASNLGKFLEGINIDKIVSNISSAISSVTSKVKEFWGGFKQTGAISAFSGALKSVWGALKNVASAMSGGSWKNFGSIVGGIVKHVSNFAKAIADV 
VGKMEPGRLQSWIATFAAVGGGLKLFEKLTGQSWGSFLDKISTKFGLFGKKAKEGTDQAANGSRKSGGIISQIFNGLGNIVKSAGTAISTAAKGI 
GTGIKTALSGAPPIISSLGTAISTVAQGIGTGLAIAFRGLGAAIAtWPPTTWLALGTAILMVGAAFALAGTQADGISQILRTIGDVWQVLQQVTD 
SLATLLTIIANAIGSMLPIVAGAISQIVGAVAGGLSQLIIAVSTGVSLVIGAFTGLLGGISGVINSISAVIQSLTGVITAVFNGIATVISSVGSTI 
KDVLTGLGTAFEGFGMGVKSALEGVGAVIESFGSAVRNVLDGVANILDSMGTAALWAGRGVKEMAKGIKMLVDLSLGDIjVATLAAVASGLGKMASS 
AGEMTTLGSAMSKVANGMTRLATSATIAITGLTVFATTMATIKTAVATLPPVLTMAASGFTTFTTQAVAAVTGLAAINAPITMFKAQLMTITPALA 
QAGAGFAAFVAQSSTFSTGLASAGPTIAAFNANLMSIjSATTGVLVASIAGLSAVLSWSAGFSQIGASATATVGQIQAFASSTTWSSAFASMQSM 
IQSAiyiAAIVSSIITSFNQAASQMQSrLSRMLSQARTFGSQLEQQMRQ8GQRSGQi)LARGLSSQQGAVINAISSMWAAVSRANAGAGPMRQAGAYI 
GQGLAQGMYSALGAVTAAANALVAQAERAARAKAMIHSPSRLFAKRVGQYIPQGVAMGIDKNADWDDSVGGLFDSINSFDFNIADRLTsiGAKFQ 
GWKSESSQSLSQQQEFVHTAQPAYINFSLGGNEYEAFVSDITNQQAKIEKIRLKRSSW 

SEQ ID 2493 

TTGAACCCTCAAAACCCCATTACCAGTCAATGTCTGGATGTCAGTGGrCTTGAAAAACrTGGTAGGGTGGCAGATGAAGGrAACATCGACCACCCA 
GGCACCAAATTCGTCTTTTCCAATCTCAAAGCTATCAACCTTATAACACCAAAGCCTAATAGTTGGTTCCTGTTCATTTTCCAACCAAAACTTTTC 
ACGGTTCAAAAGAGCAGAAAAGCGATAAATTTCTTCATCGCTTGGCTCAAT 

SEQ ID 2494 

mnpqnpitsqci,dvsgi:Eklgrvadegnidhpgtkfvfsnlkainlitpkpkswflfjfqpklftvqksrkainffiawln 
SEQ ID 2495 

atgacaaaaatcaatgaacttaccattgacggtgtgaaaacatcatcttttaagtgtgatgtattggttgaaactagaccaaatgtcattgtctcc 
agctccaaaacagctctattagagcatgatggtattagtc-gtgcagttgtgcaatcgaatagacaccgtggactaattgagaagccttatcatatc 
actttaattgagccaagcgatgaagaaatttatcgcttttctgctcttttc-aaccgtgaaaagttttggttggaaaatgaacaggaaccaactatt 

tttttcaagaccactgacatccagacattgactggtaatgc-ggttttgagc-gttcaagggtcagctcttgcttttccgaagattacagtggttggt 
cagagcgcttctgagacatcgtttacgataggtaaccaagtgattaagcttgaaaagctctcagaatcgctcgtgatgaccaatgatcctgacaat 
cctagctttaagacggctagtggaaaactcattaagtgggctggtgattttatcacagttgatactgctaaggggcagaatgtcggtgttgtttta 
ggtgctggcataacatctttgaaatttgaaacagtttgggggtgggca 
SEQ ID 2496 

mtkineltidgvktssfkcdvlvetrpnvivsssktallehdgisgawqsnrhrgliekpyhitliepsdeeiyrfsallnrekfmleneqepti 
rlwcykvdsfeigkdefgawwdvtfichptkffkttdiqtltgkgvlrvqgsalafpkitwgqsasetsftignqvikleklseslvmtndpdn 
psfktasgklikwagdfitvdtakgqnvgwlgagitslkfetvwgwa 
SEQ ID 2497 
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ATGATACCTAAAGTTATTATTGATGATTTTGACACATCTTCAATCCCTAATTGTGTTTTGACCGGTTACGATGTGGGGGATATTCTATCCCCTAGT 
TTTGTCGAAAATGAAGCTTATGGCATGAATGGAACTAGTAGGGAATTGGAGTCATATAATGAATCTAAACCAACCATAATGTGGCATTTGAGTACT 
TTTGATGATGCAGTTAATCTAATTAATCATTTAGACGGCCTTAGTAAAAAAATCGAATTTTGGCACATACCTAACTCTATTTATTACTATGATTGC 
TTATCTGTCAAAATCAATGCGGTAACCATGTCATCATGGCGTGTGACTCTCAAACTTGCTCTTTATCCATTTAGATACGCAAAAGGTGTCTCAGAT 
GTAGTAATTGCAGGCAACGGAAACArrAACAATGCAGGAAATGTTTTCAGCGAACCTAAGATAGTTGTTGAGGGTACTGGTAAAGGAACGCTAACC 
ATTGGCAAACAGGTCATGGAATTAAATTTGTCAGGTAAAGCAACGATTGAGTGCAAACATGGCCAACAATGCGTCTATGATGCTGAAGGTAATGTG 
AAAAACTCAATCCGAATAAGAGGAAGTTTTTTTGAAATACAACCTGGCACACAAGGTATTGCCGTCAGTGGAGGCATTACTAGAACAATAATTAGT 
CCAAGGTGGAGGTATAAGGTT 

SEQ ID 2498 

MIPKVIIDDFDTSSIPNCVLTGYDVGDILSPSFVENEAYGMNGTSRELESYHESKPTIMWHLSTFDDAVNLINHLDGLSKKIEFWHIPNSIYYYDC 
LSVKINAVTMSSWRVTLKLALYPFRYAKGVSDWIAGNGNINNAGNVFSEPKIWSGTGKGTLTIGKQVMELNLSGKATIECKHGQQCVYDAEGNV 
KNSIRIRGSFFEIQPGTQGIAVSGGITRTIISPRWRYKV 

SEQ ID 2499 

TTGCTCTTTTTACTTGATGCAAATGTAAGAACGGTCAAATGGAATGGCATTCCACTACATGAAGCCAGCTCTGCCATTGTCAAAGAAGAAACCAAC 
GGTGATTTCTACCTGACTGTTCGCTATCCTATCACGGATTCAGGTATCTATCAGCTTATCAAAGAGGATATGCTGATTAAGTCGCCTGTGCCTGTG 
CTGGGCGCTCAGCTGTTCCGTATCAAGAAGCCTATTGAGAATGACGACAGCATGGACATCACTGCCTATCATGTCTCTGATGACATCATGAAGCGG 

ACCAGCGATATTATGGACAGCCGAACCTTTAACACGACTGAAACGGAAACGCTCTACTCTGTCCTTATGGACGGTAAACACAGTATTGTTGGAACG 
TGGGAAGGTGAGCTTGTCCGTGATAACTTTGCCTTATCTATCAAACGTAGCCGTGGGGCTGATCGTGGTGTTGTCATCACAACACACAAGAACCTC 
AAATCCTATCAACGAACCAAGAACTCTCAGGGTGTTGTCACAAGGATTCATGCACGGTCAACCTTCAAACCTGATGGAGCTGAAGATGAAGTGACG 
CTCAGAGTGTCTGTTGACAGTCCACTAATAAACTCTTATCCCTACATCAATGAGAAAGAGTATGAGAACAACAACGCTGAAACCGTTGAAGACCTT 
AGAAAGTGGGCTGAGGCTAAGTTTACAAATGAGGGCATTGATAAGGTTTCTGATGCCATTGAGATTGAAGCCTATGAGCTTGACGGTCAAGTTGTA 
AATCTGGGCGACACGGTTAACCTCAAGAGTAGAAAGCACAGTGCTGACCTCTACAAGAAGGCCATTGCCTACGAGTTTAACGCTTTAACGGAAGAG 
TATATCTCCATAACTTTTGATGATAAGCCAGGAGTTGGTGGTTCTGGGGTGTCAAGTGGCTTGTCTAATGTTGCTGATGCTATACTTGTAGCAAGT 
GCCACAGCTCAGGACGTTGCTGTTCAAAGGGCTGTGAAAAATGCTAACGCTGCCTTTGATGCAGAGTTTGGTAAAACAAAAACAAAAATTAATGAT 
GATATCGAAATCGCAAAAGCCAAAGTAGAAAGCTTTAAATCGGAACTATCTAATCGCATGGATAATCAGCTTCTTCCCCTTGCGACAGAAGCTAAG 
AATTTAGCCAGTCAGGCACAAGCAGACTTGACCAGAAAAGAAATAGAGCTTAGAGCTGAATTAAATAGACAAGTCACAAGCACAGAAGCTGTAAAA 
ATCTCTCTAACAAATCTTAGTCACAATATGGATATCATTAAGCAAAAAGCCCTAAACGACCTTAGAGACGCAGAGACAAGGCTAAAGGAAGCTGAT 
AGCGTCCAACAACTTGCGACAAAGCGGGTTGAGGATAAACTGACAGGACTTAGCACGAAACTGGAGTCATTCTCTGTTGGTGGCTATAATTATGTC 
ATTGACGGCGGAGAACCTAAAGAACTAATGGCTAACTTCTATGGTAAGACCTATGATATTAATCCCCAACTACTCGAACGAACTAGTCAAGCGACC 
TTGAGTTTTAGCTATGAAGCAGAATCAACTAGTCGTTTAGAAGTTAGACTTTATAAAAAGATGCACACCGGGGACACTAGTAAGATTACAATTATT 
GTCATGCCTAACTTTGACTTATCTCCAGGGAAAGGCTTTATCTCTCAGAGCTTTGATTTAGGTGGTGTTATGCCTGACCCTAGAAACCAAGCCTGG 
CTTGTGATGCGGGGGACAAATGCTAACCCCTTGACGCTCTCGAAAGTTAAGCTGGAACGTGGTACCGTTGCTACAGACTGGAATAATCGCGATGAA 
ACCTTAAAAGCTAGCTTCGCCGAATACAAGCAGACCGTTGATGAAAACTTAGCCAACCTTAGAACAAGTACGGAAACCTTGGCAGGTCAACTGACA 
AGTGCTGAGTCTAGCATTAGGCAGA^ fCGG I'll AGCAATCGTTTAGTTAGTCTrGAGACCTATAAAGATAGTGAACCAAATCGAGCTAGT 
TT T 1- * LLTAAGCAGCTATCAGCCTTACGAACAGAGGTTAATGGCTCTTATGTGGATAAGTCAACCTATGAG 

GAAAATGCAAGAGGTTTGATAAGACGCTTTGAAAGTCTGTCATCAGGGACACAGAACTATGCTTTGGGGACTGAAAGAGATGTCTATCTAAACGTT 
' > 1 ) TTTATAG^TTCGGTACTACCTTAGCCGTAAAAGGGATTGAAATGGGAGATACTGTAACTATTGCATTTAACTAT 

I r 3C ^"AT!\GTCGGACGGCTTTTGGTTCTTATGAACTGGAGCTATACGGACATGCAGGCAAAATCGAACGGGTTGGTGAGGTACAGAGAACGATA 
r '"'TATACCGCATCTTTTGTGGCAAACAATGCCAATTTCAGGGCAA.a.CTCCCTTAAAATTAGATTTACGGATAGCCAACTTAAG 
TTTAGAGTGACAACACTTCGTGTGACTAAGGGGACAATTCCTGCGGACTGGAGTCCATCTCCAGATGACCTGAAAGCCTACTCAGATACTAAGCTT 

• GAACAGACAGCTAATGAGATTAAAGCTAGTGTAACAAGTCTTGATCATAAAACTCTTAAGCAAACTGATATTACTATGACTTCTGAAGGGATTGTC 
CTGAGAGCAGGCAAGACGAGTAATGATGTGGCAAGAGCTATTGGCTCTTACTTTAAGGTCACTCCTGATGCTATAGCTCTGTTTAGCTCACTGATA 

• AAAGTTAGCGGGAACATGTTGGTTGATGGTTCTGTAACTAGTCGTAAGTTGGTAACAGGCGCTGTCGAAACGGGACATGrTAAGGCTGGAGCAATC 
ACAGGAGTGCTTTTAGCAGCTGAAGCTGTAACGGCAGAAAAACTTAAAGTCGACCAAGCTTTCTTTAACAAGTTGATGGCCAACGATGCCTACTTG 
AAGCAACTATTTGCCAAGTCAGCCTTCATCACTCAGGTTCAATCCGTGACAATATCTGCCAGTCAGATTTCGGGCGGTGTTATTAAAGCTTTGAAT 
AATGCCATGGAAATCCAGATGAACAGTGGTCAGATACTTTACTACACTGACCAAGCTGCACTGAAACGGGTTTTGAGTGGCTATCCTACTCAGTTT 
GTTAAGTTCGCAACTGGTACAGTATCTGGTAAAGGAAATGCTGGTGTTACGGTCATTGGTTCTAACCGCTACGGTACAGAATCAACCAATGATGGT 
GGATTTGTTGGAGTCCGTGCATGGAACGGCTCAAACATTGACTCACTTGACTTAGTTGGTGATGAAATCCGATTAGCAAGCTCTGCCrrrGACAAT 
TCAGATGGTTGGGATGTTCGGACACTTGATTCAGGCTTGAAAATCACACCACACAATAGGGCTGCTGAACGCAATAGCCGAATTGAGGTTGGTGAT 
GTCTGGATTTTAAAAGGAAATGGATCCTATTCTTCTCTCAGAGATATTTTGAACTCATTCAATGAGAACTTCTCAAAAGGCCCAAATGCTGACTCT 
TACACTTACTACCCTTCAGGGTTC 

SEQ ID 2500 

MLFLLDANVRTVKWNGIPLHEASSAIVKEETNGDFYLTVRYPITDSGIYQLIKEDMLIKSPVPVLGAQLFRIKKPIENDDSMDITAYHVSDDIMKR 
SITPVSWGQGCAMALSQMVQNAKTGLGDFSFTSDIMDSRTFNTTETETLYSVLMDGKHSIVGTWEGELVRDNFALSIKRSRGADRGWITTHKNL 
KSYQRTKNSQGWTRIHARSTFKPDGAEDEVTLRVSVDSPLINSYPYINEKEYENNNAETVEDLRKWAEAKFTNEGIDKVSDAIEIEAYELDGQW 
NLGDTVNLKSRKHSADLYKKAIAYEFKALTEEYISITFDDKPGVGGSGVSSGLSNVADAILVASATAQDVAVQRAVKKANAAFDAEFGKTKTKIND 
DIEIAKAKVESFKSELSNRMDNQLLPLATEAKKLASQAQADLTRKEIELRAELNRQVTSTEAVKISLTNLSHNMDIIKQKALNDIiRDAETRLKEAD 
SVQQIATKRVEDKLTGLSTIOiESFSVGGYNYVIDGGEPKELMANFYGKTyDINPQLLERTSQATLSPSYEAESTSRLEVRLYKKMHTGDTSKITII 
VMPNFDLSPGKGFISQSFDLGGVMPDPRNQAWLVMRGTNANPLTLSKVKLERGTVATDWNNRDETLKASFAEYKQTVDENLANLRTSTETLAGQLT 
SAESSIRQTSESFSNRLVSLETYKDSEPKRASRYFEASKSETAKQLSALRTEVNGSYVDKSTYEENARGLIRRFESLSSGTQNYALGTERDVYLNV 
SGTTVYDLYSFGTTLAVKGIEMGDTVTIAFNYFADSRTAFGSYELELYGHAGKIERVGEVQRTISNRGTYTASFVANNANFRANSLKIRFTDSQLK 
FRVTTLRVTKGTIPADWSPSPDDLKAYSDTKrjEQTANEIKASVTSLDHKTLKQTDITMTSEGIVLRAGKTSNDVARAIGSYFKVTPDAIALFSSLI 
KVSGNMLVDGSVTSRKLVTGAVETGHVKAGAITGVLLAAEAVTAEiaKVDQAFFNKLMANDAYLKQLFAKSAFITQVOSVTISASQISGGVIKALN 
NAMEIQMNSGQILYYTDQAALKRVLSGYPTQFVKFATGTV3GKGNAGVTVI3SNRYGTESTKDGGFVGVRAWNGSNIDSLDLVGDEIRLASSAFDN 
SDGWDVRTLDSGLKITPHNRAAERNSRIEVGDVWILKGNGSYSSLRDILNSFNENFSKGPNADSYTYYPSGF 

SEQ ID 2501 

ttgatatcgattaaagatgataatacccctcttgtagcagcctttgaagatc3agattacacaggaggccaatagtgattacaaactaaattttaag 
tatcctgctaaacacgagtatcgccctttaaraaaaaaaggaataatcttagaagctgatgatctgcatggttctcagctttttaggatttttgaa 
attactaagcggcatggctatattaacgtttacgctaatcaggtcgctgatgacttaaatggctatgcaattgacactatcagtgttgatagggtg ■ 
caaggcatgacagtaatgtcagagttagcaggtagtatcaagcgtgagcatccttttagcttttttagtgatattgacggtcgtcacacatttaat 
caatcagacgtatctgttatggacgctttagctaatggcaa3cactcaatcatggggcagtggggtggcgaacttgtacgaaataaataccaaatt 
aacttgctcaaaaaagctggcaaagataccgaaaccttgttcatgtacaagaaaaacctcaaatcttatgaggaaacagatactatcaaagggctt 
gtctctatccrrcatttagttgctgaagtagaagaagaacatgaagtagaaaccagagaagcttcagatggaaacattggtcatagtgaarcaccg 
aaaaagaaaacaattagggtatctgttgagagcaagctcaaagacactcatccgataattgxtgaaaagactatcaaggtgcaggatcaagatgtc 

AAAACAGAAGAGGACTTGCTTGCATATGGTAAGAAATACTTTGAAAAAACTCTTTGCGACATACCAGGTAATAGTTTAAAAATTGATGTTACTAAT 
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AACTACGAGGGCGCTGTTAGGCTATTTGACACAGCAATTGTCTTCCACGAGCTCTATGACAGAGACTTACGAATGCAAATCACTGGCTATCGGTTC 
GCCCCTATGGCTAATCGGTTAAAATCCATCATCTTTGGAGAGATT.aAGACCAACTTAGCAAAACAAATTAGCAATCAAATTGACAATAAGGTAGCT 
GAATCAACTGCTCAACATGACGCAGCATTTGAAGCAAAATTACAAAAGCAGATTGATAATGCTAATCGTATTTTTGACACAAAAGAAGCTAAACTC 
CGTGAAGAGATTGAAGATGGCATCAAAAAAGCTGAAGCTAATGCAGAGGTCAAAGTTGCTGAGGTTAACGCTAAAGTGCTGGAAGCTGAGGAGCTA 
GCCAAGGCAGTCGATGAGCGACTCAAAAMTTTTTATCTGATGCTGACaCTAAAGAGCAAGATTTTGATAAAAAACTTGAAGAATTTAGAACGTCT 
CTTAAAGACCTTGAAGTTGATGAAAAGCAGATTGATGATGCTTTGGCCAAAGCCGGTTTTAGCAAGGATAGCTTAGCTGACATTAAAGCTAAACTG 
GAAGACACGTCTGAAACTGCCACAGTTACAGCTAACATTGTTGGATCAACTGGCGGCACGTTTTACAATCGCAACAGACTGGATGGTGATACTGAC 
AAAGTTATCACTTTTGAACAAGGTTATATTGACATTGCCCATAATGGTGAAGGTTTTGAAGAAGGCAAGACATACACTATCAGCTTTGAGGCAACC 
TGTGAGCTACTGCGTAAAGTAGGAATCACAGTGACACAGGCTAACATGAAAGGTGCTCGCTTAGTGTTAACACCTAAAAATCCCAAATTAGTTGTC 
GAGAGTTTTGGCTTGACTAAGGATACTGAGACTATCAATGTC?ATCCGTTTAGCTACACAGTGCTTGTAACCAGCGACTGGTATAAATCTAAGCAG 
ATAGATTTAAACGCGTCGGAGGTGCAGGAATTGGCTCTGGAGATGGATTATAAAGATGTTGTTGACGGTAATAATGCCACAATCACAGGGCAGTGG 
TCAGACAGCCCACAAATTATATTAGACGGAGGTAAT 

SEQ ID 2502 

LISIKDDNTPLVAAPEDEITQEAWSDYKLNFKyPAKHEYRPLIKKGIILEADDLHGSQLFRIFEITKRHGYINVYANQVADDLNGYAIDTISVDRV' 
QGMTVMSELAGSIKREHPFSFFSDIDGRHTFNQSDVSVKDALA1CGKHSIMGQWGGELVRNKYQINLLKKAGKDTETLFMYKKNLKSYEETDTIKGL 
VSILHLVAEVEEEHEVETREASDGNIGHSESPKKKTIRVSVESKLKDTHPIIVEKTIKVQDQDVKTEEDLLAYGKKYFEKTLCDIPGNSLKIDVTN 
NYEGAVRLFDTAIVFHELYDRDLRMQITGYRFAPMANRLKSIIFGEIKTKLAKQISNQIDNKVAESTAQHDAAFEAKLQKQIDNANRIFDTKEAKL 
REEIEDGIKKAEANAEVKVAEVNAKVLEAEELAKAVDERLKKFLSQADTKEQDFDKKLEEFRTSLKDLEVDEKQIDDALAKAGFSKDSLADIKAKL 
EDTSETATVTANIVGSTGGTFYNRNRLDGDTDKVITFEQGYIDIAHNGEGPEEGKTYTISFEATCELLRKVGITVTQANMKGARLVIiTPKNPKLW 
ESFGLTKDTETINVYPFSYTVLVTSDWYKSKQIDLNASEVQELALEMDYKDWDGNNATITGQWSDSPQIILDGGN 

SEQ ID 2503 

ATGAACCAAGAACAACAACTCAATCAAGCGCTACGCTTGACGGTCAATGAATTGACAGCCCAGTTGGCCAATGAGTCAACCACTAAGAACTTGCTG 
GCTATCCAGCTGACTGAAGTTGTTCAGGAGAAACAGCAACTGACTCAGCAAAATGCTGAACTTCAAGCAAGAGTTTCCGAACTAGAAGGCTTGCTT ' 
GATGAACAAACTCAACCAGAAATCATTGAAGGAGAA 

SEQ ID 2504 

MNQEQQLNQALRLTVNELTAQLANESTTKNLLAIQLTEWQEKQQLTQQNAELQARVSELEGLLDEQTQPEIIEGE 

SEQ ID 2505 

• GTGACTACAACAGAAAATAATTTACTTGACCTTGAAACAATCACAGAACCCTTTGACTTGGCGACAGCACTCAAGTACATGAAGGAAAATGGTGAG 
TTCATCCGTTGCAAGAATGCTGTCAATGACTTCTACATGTACCGTGACATGCAGAAACGTCCTGTCATCGTC'AATGGCCGCCGTCAATTCAAGGAC 
GTAGAAACTGTCTGGGCATTTAACCAATGGGGCGGGACAACACCCACAATCAACATAGCTGATTTCTTTAATCTTGAATACTACATCATGACCTTT 
GATGAGAACGGAAATCCTGACTGGACTGAGCCTCACTTGGAGGATAAG 

SEQ ID 2506 ... 

MTTTENNLLDLETITEPFDLATALKYMKENGEFIRCKNAVNDFYMYRDKQKRPVIVNGRRQFKDVETVWAFNOWGGTTPTIHIADFFHLEYYIMTF 
DENGNPDWTEPHLEDK 

SEQ ID 2507 

ATGCCACCATGGTTAATAGATAGCACTGTGGTTGTGGCGATGGTGACGGTGCTGGGCGGTCTGTTCAGCACTATTATCACCACTTCAGCCAATCGG 
AAAGACCAGCTGATAAAACATCAGTATGAGGATATCAAGGAAGATTTGTCTGGCTTGATTGACAAGGTTAAGACGATTGATCATACAACCACGGAA 
ACAAAGAAAATTTCAGAAATCACAAAAGACGGTACGCTTAAAATCCAGCGTTACCGTCTTTTTCACGATTTGACAAAGGAAATTTCTCAAGGCTAC 
ACAACTATTGAACATTTCAGGGAGTTGAGCATTCTCTTTGAGAGTTATCAACTGCTTGGCGGAAATGGGGAAATTGAAGCCTTGTTTGAGAAATTC 
AAACAGTTACCAATTGAGGAGGAC 

SEQ ID 2508 ... 

MPPWLIDSTVWAMVTVLGGLFSTIITTSANRKDQLIKHQYEDIKEDLSGLIDKVKTIDHTTTETKKISEITKDGTLKIQRYRLFHDLTKEISQGY 
TTIEHFRELSILFESYQLLGGNGEIEALFEKFKQLPIEED 

SEQ ID 2509 

ATGACACAAATTACAGATATTATCATCAGCTCAGCTATGGGAATTTTGACCATTTTGGCAGGAATTGCAGTGCAAGCTGTCAAGGTTTATTTGATT 
AAAAAAGGCGGTGAAAAGGCCGTCTTGATTACAGAAATCTTGGCCAAGAACGCTGTTAATGCTGTGGAGCAAGTGGCCACTGAAAGTGGCTTCAAA 
GGAGCTGACAAGCTAACTTCTGCTAAGGCTCAGATTTTAGCTGAGTTGCAAAAATACAATATCCACATGTCAGACGATGATCTCACTTTGTTTGTT 
GAATCAGCTGTCAAACAAATGCACGATGCCTGGAAGGAG 

SEQ ID 2510 

MTQITDIIISSAMGILTILAGIAVQAVKVYLIKKGGEKAVLITEILAKNAVMAVEQVATETGFKGADKLTSAKAQILAELQRYNIHMSDDDLTLFV 
ESAVKQMHDAWKE 

SEQ ID 2511 

TTGCCTGGATGTCTGCACGTCAAGGCAAGGTCAGCTATTCCATGGACTACCGTGACGGCCCTAACAGCTATGACTGTTCCAGCTCTGTCTATTATG 

SEQ ID 2512 

MPGCLHVKARSAIPWTTVTALTAMTVPALSIMLSGQLVQAQQVGRSTLSTCT-G 

SEQ ID 2513 

ATGGAAATCAACACTGAAATAGCCATTGCCTGGATGTCTGCACGTCAAGGCAAGGTCAGCTATTCCATGGACTACCGTGACGGCCCTAACAGCTAT 
GACTGTTCCAGCTCTGTCTATTATGCTCTCAGGTCAGCTGGTGCAAGCTCAGCAGGTTGGGCGGTCAACACTGAGTACATGCACGATTGGCTGATT 
AAAAACGGTTATGAGCTTATTGCTGAAAACGTGGATTGGAATGCTGTCCGTGGTGATATAGCAATTTGGGGCATGCGAGGGCACTCAAGCGGAGCT 
GGTGGTCATGTAGTCATGTTTATTGACCCTGAAAATATCATTCACTGTAACTGGGCAAATAATGGCATCACAGTGAACAACTACAATCAGACAGCG 
GCTGCTAGTGGCTGGATGTATTGCTACGTTTACCGTTTGAAAAGCGGAGCTTCTACCCAAGGAAAAAGCCTTGATACCTTGGTCAAGGAAACCCTT 
GCTGGTAACTACGGTAATGGCGAAGCACGCAAGGCAGTGCTTGGCAATCAATATGAGGCTGTTATGTCAGTCATCAATGGCAAAACTACGACTAAT 
CAAAAGACTGTTGACCAACTTGTTCAAGAGGTAATCGCTGGCAAACATGGCAACGGTGAAGCTGGTAAAAAGTCGCTTGGTAGTCAATATGATGCA 
GTTCAGAAACGAGTGACGGAATTGCTCAAAAAACAGCCCTCTGAGCCGTTTAAGGCTCAAGAGGTAAACAAGCCCACGGAAACCAAAACAAGCCAA 
ACAGAGCTAACTGGACAAGCCACAGCCACCAAAGAAGAGGGCGACCTCTCTTTCAATGGGACTATCTTGAAAAAAGCGGTGCTGGACAAGATTCTG 
GGCAACTGTAAAAAGCATGATATTCTTCCAAGTTATGCACTGACTATCCTACACTATGAAGGTCTTTGGGGAACTTCAGCAGTTGGGAAGGCAGAT 
AATAACTGGGGCGGTATGACCTGGACrGGTCAAGGCAACCGTCCAAGCGGTGTCACrGTCACACAAGGTTCCGCACGTCCTTCAAATGAGGGCGGT 
CACTATATGCACTATGCAAGCGTGGATGACTTTCTGACAGACTGGTTTTATCTTCTAAGGGCTGGTGGCTCTTACAAGGTGTCTGGTGCTAAAACC 
TTCAGTGAGGCTATCAAGGGAATGTTTAAAGTTGGCGGTGCTGTCTATGATTATGCTGCAAGCGGCTTTGATAGCTATATTGTCGGAGCTTCAAGC 
CGCCTCAAGGCTATTGAGGCAGAAAATGGTTCACTGGACAAGTTTGATAAAGCTACCGACATTGGTGACGGTAGCAAAGACAAGATTGACATTACT 
ATTGAAGGTATTGAAGTTACCATCAACGGTATCACTTATGAACTGACTAAAAAGCCAGTT 

SEQ ID 2514 

MEINTEIAIAWMSARQGKVSYSMDYRDGPNSYDCSSSVYYALRSAGASSAGWATOTEYMHDWLIKKGYELIAENVDWNAVRGDIAIWGMRGHSSGA 
GGHVVMFIDPENIIHCTOANNGITVNNYNQTAAASGWMYCYVYR^ 
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QKTVDQLVQEVIAGKHGNGEARKKSLGSQYDAVQKRVTELLKKQPSEPFKAQEVRKPTETKTSQTELTGQATATKEEGDLSFNGT1LKKAVLDKIL 
GNCKKHDILPSYALTILHYEHLWGTSAVGKADNNWGGMTWTGQGNRPSGVTVTQGSARPSNEGGHYMHYASVDDFLTDWFYDIjRAGGSYKVSGAKT 
FSEAIKGMFKVGGAVYDYAASGFDSYIVGASSRLKAIEAENGSLDKFDKATDIGDGSKDKIDIHEGIEVTINGITYELTKKPV 

SEQID 2515 

TTGCTATTTGATTTTCTCGAAGAAAAAATAAAACTGAAAGCATACCTGATGACCGCCTTACTTGATGATGGAGAAATTAACCTTGATCACTTTAAA 
ACAGAATATGCTTTGAGTGNNNNNTTAATTAAT 

SEQID 2516 

MLFDFLEEKIKLKAYLMTALLDDGEINLDHFKTEYALSXXLIN 

SEQID 2517 

ATGGATACCATTGAAAATCTCATTATTGCTATTGTGAAACCTTTGATTTCACAACCAGATCAGTTAACCATAAAAATTCAGGATGGCCCAGAATTT 
TTAGAGTACCATCTTGATTTAGATACCCAAGACATCGGTCGTGTTATCGGCAAAAAGGGTCGTACAATTACAGCGATAAGGTCGATTGTCTATTCG 
GTACCAACACAAGGGAAAAAAGTAAGACTCATCATTGATGAGAAAGAA 

SEQID 2518 

MDTIENLIIAIVKPLISQPDQLTIKIQDGPEFLEYHLD1.DTQDIGRVIGKKGRTITAIRSIVYSVPTQGKKVRLIIDEKE 

SEQID 2519 

ATGGATACCATTGAAAATCTTATTATCGCTATTGTGAAACCTTTGATTTCACAACCAGATAATCTTACCATTAAAATTGAAGATACTCCTGACTTT 
TTAGAGTATCATCTTGACTTGGATGCTCA^GACAtCGGTCGTGTTATCGGCAAAAAAGGTCGAACTATTACTGCGATAAGATCGATTGTCTACTCG 
GTTCCAACACTAGGAAAAAAAGTTCGCTTAGTTATTGATGAGAAA 

SEQ ID 2520 

MDTIENLIIAIVKPLISQPDNLTIKIEDTPDFLEYHLDLDAQDIGRVIGKKGRTITAIRSIVYSVPTLGKKVRLVIDEK 

SEQ ID 2521 

ATGGCAGTAAAAATCCGTTTAACTCGTATGGGTTCTAAGAAGAAACCTTTCTACCGTATCAATGTTGCAGATTCACGTGCACCACGTGACGGACGT 
TTTATTGAAACTGTTGGAACATACAACCCATTAGTTGCAGAAAACCAAGTTACAATCAAAGAAGAACGTGTTCTTGAATGGTTATCAAAAGGTGCA 
CAACCTTCAGATACAGTTCGTAACCTTCTTTCAAAAGCTGGAGTTATGACrAAATTCCACGATCAAAAATTCTCAAAA 

SEQ ID 2522 

MAVKIRLTRMGSKKKPFYRINVADSRAPRDGRFIETVGTYNPLVAENQVTIKEERVLEWLSKGAQPSDTVRNLLSKAGVMTKFHDQKFSK 

SEQ ID 2523 

ATGGCAGTAAAAATCCGTTTAACTCGTATGGGTTCTAAGAAAAAACCTTTCTACCGTATTAATGTTGCAGATTCACGTGCACCACGTGATGGTCGT 
CAGCCTTCTGATACCGTTCGTAACATCTTGTCTAAAGCTGGTGTTATGGCTAAGTTCCACGACCAAAAATTCTCTAAA 

SEQ ID 2524 

MAVKIRLTRMGSKKKPFYRINVADSRAPRDGRFIETVGTYNPLVAENQITIKEDRVLEWLSKGAQPSDTVRNILSKAGVMAKFHDQKFSK 

SEQ ID 2525 

ATGGAAAATTGGAAGTTTGCCCTATCATCGATTCTAGGGCACAAGATGCGTGCTTTTCTGACCATGTTAGGGATCATCATTGGGGTTGCATCAGTT 
GTGTTAATTATGGCCTTAGGTAAGGGCATGAAAGATTCGGTTACAAATGAGATTACAAAGTCTCAGAAGAACCTTCAGATTTATTATAAAACAAAA 
GAAGACCAAAAAAATGAGGATAACTTTGGAGCTCAAGGGGCTTTCATGCAAGGTAGTGATACCAACCGTAAGGAACCAATTATTCAAGAATCATGG 
TTAAAAAAGATTGCTAAGGAAGTAGATGGTGTTAGTGGCTACTATGTAACCAATCAAACAAATGCTCCAGTAGCTTACCTTGAAAAAAAGGCAAAG 
ACGGTTAATATAACAGGAATTAACCGCACTTACCTTGGTATCAAAAAGTTCAAAATTAAAAGTGGTCGTCAATTCCAAGAGGAGGATTATAACCAA 
TTCTCGAGAGTTATTTTACTAGAAGAAAAATTAGCTCAGAGATTATTCCAGACAAATGAAGCAGCGTTAAATAAGGTGGTGACTGTAAAAAATAAA 
TCTTACTTAGTAGTGGGGGTTTATTCGGATCCAGAAGCTGGTTCAGGCTTATATGGAAGTAATTCTGATGGGAATGCTATTTTAACCAATACACAG 
TTAGCTTCGGAGTTTGGTGCTAAAGAAGCAGAAAACATATATTTTCATCTTAATGATGTATCGCAATCCAATCGCATTGGTAAAGAAATAGGCAAA 
CGTTTAACAGACATTAGTCATGCTAAGGATGGGTACTATGATAATTTTGACATGACATCTATAGTTAAATCTATCAATACCCAAGTTGGTATTATG 
ACAGGTGTTATTGGAGCGATTGCAGCAATTTCTCTCCTAGTTGGTGGTATCGGAGTGATGAATATTATGTTAGTCTCTGTAACTGAGCGCACGAGA 
GAAATTGGCCTTCGTAAAGCCCTTGGGGCAACTCGACGTAAAATTTTAGCTCAATTTTTAATTGAATCAATGGTCTTAACGATTTTGGGTGGATTA 
ATTGGGTTATTACTAGCCTATGGAGGTACGATGTTAATTGCTAATGCGCAAGATAAGATTACTCCTTCTGTGTCACTTAACGTGGCTATAGGCAGT 
TTAATTTTCTCAGCATTTATTGGAATTATATTTGGTTTATTACCTGCTAATAAAGCCAGCAAATTAAACCCAATTGATGCTTTACGATATGAA 

SEQ ID 2526 

MENWKFALSSILGHKMRAFLTMLGIIIGVASWLIMALGKGMKDSVTNEITKSQKNLQIYYKTKEDQKMEDNFGAQGAFMQGSDTNRKEPIIQESW 
LKKIAKEVDGVSGYYVTNQTNAPVAYLEKKAKTVHITGINRTYLGIKKFKIKSGRQFQEEDYNQFSRVILLEEKLAQRLFQTNEAALNKWTVKNK 
SYLWGVYSDPEAGSGLYGSNSDGNAILTNTQLASEFGAKEAENIYFHLNDVSQSNRIGKEIGKRLTDISHAKDGYYDNFDMTSIVKSINTQVGIM 
TGVIGAIAAISLLVGGIGVMNIMLVSVTERTREIGLRKALGATRRKILAQFLIESMVLTILGGLIGLLLAYGGTMLIANAQDKITPSVSLNVAIGS 



SEQ ID 2527 

GTGACAACTAATCGAAAAGAACTGATTAGATTGCATCAGATTGTTAAAAGTTATCAAAATGGGGATCAAAAACTTCAAGTCTTAAAGAACATTGAT 
TTGACGGTTTATGAAGGTGAATTTCTTGCAATCATGGGGCCATCTGGTrCAGGGAAATCCACACTAATGAATATTATTGGCTTGTTGGATTCTCCA 
ACTTCAGGAGATTATAGTTTAAATGGTAAACGTGTCGAAGAACTAAGTCAAACAAAATTAGCTCAAGTTCGAAATAAGGAAATTGGTTTTGTCTTT 
CAACAATTTTTCTTGTTATCTAAACTAACGGCTTTACAAAATGrTGAATTACCCTTAATTTATGCGGGTGTACCTCCTAAAAAGCGTAAAAATTTA 
GCAAAACAATTTTTAGATAAAGTTGAATTAAGAGAGCGTATGAACCATCTGCCAACAGAATTATCTGGGGGACAGAAGCAACGTGTAGCAATCGCG 
CGTGCTTTGGTGAATAGCCCATCTATTATTCTAGCAGATGAGCCGACTGGTGCCTTGGATACAAAGACGGGTGAGCAAATTATGCAGTTCCTAACG 
GAATTAAATCAAGAAGGTAAAACCATTATCATGGTAACTCATGAACCAGAAATCGCCGATTATGCGACTCGTAAAATTGTTATTCGTGATGGCGAA 



SEQ ID 2528 

MTTNRKELIRLHQIVKSYQNGDQKLQVLKNIDLTVYEGEFLAIMGPSGSGKSTLMNIIGIjLDSPTSGDYSLNGKRVEEIjSQTKLAQVRNKEIGFVF 
QQFFLLSKLTALQNVELPLIYAGVPPKKRKMLAKQFLDKVELRERMNHLPTBLSGGQKQRVAIARALVNSPSIILADEPTGALDTKTGEQIMQFLT 
ELNQEGKTIIMVTHEPEIADYATRKIVIRDGEITADTTDSIRID 

SEQ ID 2529 

GTGTCGCATGAAAAAAAACAATTAATGCAATTATCAAATATTGTGAAGAGCTATCAAAATGGGGATCAAGTTCTTAAAGTTTTGAAAGGTATTAAT 
TTAACAGTATATGAGGGTGAATTTTTAGCTATTATGGGTCCGCCTG3TTCGGGAAAATCAACACTAATGAATATTATTGGTTTATTAGATCGTCCA 
ACATCCGGAGATTACACATTACATAATACTAAAATAGAAATCCTTAATGATCGTGAATTAGCAAAAGTACGAAATGATGAAATCGGCTTTGTCTTT 
CAACAArrCTTTCTGrTAGCTAAATrAACTGCArrACAAAATGTTGAATTGCCTCrrATTTATGCTGGTGTAAACGrCrCAAAAAGACGTGAACAG 
GCTAAGCAATTTCTTGAAAAAGTAGGACTTGGACGACGTATCAAACATCTACCGTCAGAACTGTCAGGAGGTCAAAAGCAAAGGGTGGCTATCGCA 
CGAGCTTTAGTAAATGACCCATCTATTATTTTAGCGGATGAACCAACAGGTGCACTAGATACTAAAACAGGTCAGCAAATTATGGAACTCTTGACA 
GAGTTAAACAAAGAAGGTAAAACAATTATTATGGTTACTCATGAACCAGAAATTGCTGATTTTGCAACTCGGAAAATTATTATTCGTGATGGTGAT 
ATCACAACGGATACTACAGCTAGTGTTGTTATTGAC 
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SEQ ID 2530 

VSHEKKQLMQLSKIVKSyQNGDQVLKVLKGINLTVyEGEFLAIMGPSGSGKSTLMNIIGLLDRPTSGDYTLHNTKIEILNDRELAKVRNDEIGFVP 
QQFFLLAKLTALQNVELPLIYAGVNVSKRREQAKQFLEKVGLGRRIKHLPSELSGGQKQRVAIARALWDPSIILADEPTGALDTKTGQQIMELLT 
ELNKEGKTIIMVTHEPEIADFATRKIIIRDGDITTDTTASWID 

SEQID 2531 

ATGGACATGAGTAAACGACAAAATTTAGGAATTAGTAAAAAAGGAGCAATTATATCAGGGCTCTCAGTGGCACTAATTGTAGTAATAGGTGGCTTT 
TTATGGGTACAATCTCAACCTAATAAGAGTGCAGTAAAAACTAACTACAAAGTTTTTAATGTTAGAGAAGGAAGTGTTTCGTCCTCAACTCTTTTG 
ACAGGAAAAGCTAAGGCTAATCAAGAACAGTATGTGTATTTTGATGCTAATAAAGGTAATCGAGCAACTGTCACAGTTAAAGTGGGTGATAAAATC 
ACAGCTGGTCAGCAGTTAGTTCAATATGATACAACAACTGCACAAGCAGCCTACGACACTGCTAATCGTCAATTAAATAAAGTAGCGCGTCAGATT 
AATAATCTAAAGACAACAGGAAGTCTTCCAGCTATGGAATCAAGTGATCAATCTTCTTCATCATCACAAGGACAAGGGACTCAATCGACTAGTGGT 
GCGACGAATCGTCTACAGCAAAATTATCAAAGTCAAGCTAATGCTTCATACAACCAACAACTTCAAGATTTGAATGATGCTTATGCAGATGCACAG 
GCAGAAGTAAATAAAGCACAAAAAGCATTGAATGATACrGTTATTACAAGrGACGTATCAGGGACAGTTGTrGAAGTTAATAGTGATArTGATCCA 
GCTTCAAAAACTAGTCAAGTACTTGTCCATGTAGCAACTGAAGGTAAACTCCAAGTACAAGGAACGATGAGTGAGTATGATTTGGCTAATGTTAAA 
AAAGACCAGGCTGTTAAAATAAAATCTAAGGTCTATCCTGACAAGGAATGGGAAGGTAAAATTTCATATATCTCAAATTATCCAGAAGCAGAAGCA 
AACAACAATGACTCTAATAACGGCTCTAGTGCTGTAAATTATAAATATAAAGTAGATATTACTAGCCCTCTCGATGCATTAAAACAAGGTTTTACC 

GATTCTAATCGTAAAATTTCCAAAGTTGAAGTCAAAATTGGTAAAGCTGATGCTAAGACACAAGAAATTTTATCAGGTTTGAAAGCAGGACAAATC 
GTGGTTACTAATCCAAGTAAAACCTTCAAGGATGGGCAAAAAATTGATAATATTGAATCAATCGATCTTAACTCTAATAAGAAATCAGAGGTGAAA 

SEQ ID 2532 

MDMSKRQNLGISKKGAIISGLSVALIWIGGFLWVQSQPNKSAVKTNYKVFNVREGSVSSSTLLTGKAKANQEQYVYFDANKGNRATVTVKVGDKI 
TAGQQLVQYDTTTAQAAYDTANRQLNKVARQINNLKTTGSLPAMESSDQSSSSSQGQGTQSTSGATNRLQQNYQSQANASYNQQLQDLNDAYADAQ 
AEVNKAQKALNDTVITSDVSGTWEVNSDIDPASKTSQVLVHVATEGKLQVQGTMSEYDLANVKKDQAVKIKSKVYPDKEWEGKISYISNYPEAEA 
NNNDSNNGSSAVNYKYKVDITSPLDALKQGFTVSVEWNGDKHLIVPTSSVINKDNKHFVWVYNDSNRKISKVEVKIGKADAKTQEILSGIjKAGQI 
WTNPSKTFKDGQKIDNI ES IDLNSNKKS EVK 

SEQ ID 2533 

ATGTCTAAAAGAGGAAAAATTAAAATAACAACGAAAACAAAGCTTATTACAGCTAGTGrrATAACGCTAGTATTAATTATAACTGGAATAGTCTTG 
TGGAAACAACAACGAAATACGCTAACAGCTGATATCGCTAAAGAACCTTACTCTACTGTTAGTGTAACTGAAGGGAGTATTGCTTCTTCGACTTTA 
CTATCAGGTACTGTAAAGGCTTTATCAGAGGAATATATTTATTTTGATGCTAATAAAGGAAATGATGCAACTGTTACAGTTAAAGTAGGTGATCAG 
GTAACGCAGGGCCAGCAATTAGTTCAATATAATACAACAACAGCTCAGTCAGCTTATGATACTGCTGTTAGGAGTCTTAACAAGATTGGCCGACAA 
ATTAATCATCTTAAAACATACGGAGTTCCTGCTGTTAGTACAGAAACTAATAGAGATGAAGCTACCGGTGAAGAGACGACAACAACAGTTCAACCA 
TCAGCTCAGCAAAATGCTAATTATAAACAGCAGCTGCAAGATTTAAATGATGCTTATGCAGATGCACAAGCAGAAGTAAATAAAGCGCAGATAGCG 
TTAAATGATACAGTAGTTATCAGTAGTGTCTCTGGAACTGTTGTGGAAGTAAATAATGATATTGATCCTTCTTCAAAGAACAHTCAAACACTTGTT 
CACGTAGCAACCGAAGGACAGCTTCAGGTGAAAGGAACATTGACAGAGTATGATTTAGCAAACGTTAAGGTTGGTCAATCTGTAAAAATTAAGTCT 
AAAGTTTATTCTAATCAAGAATGGACTGGAAAAATATCATATGTTTCAAACTATCCAACTGAGTCTAATGCAGGTTCAACAACGCCAGCAGGTAGC 
ACTGGAGCGGGAAGTTCTACAGGAGCTACCTATGATTACAAGATTGATATTATAAGTCCTCTCAACCAGCTTAAACAAGGCTTCACTGTTTCTGTT 
GAGGTTGTTAATGAAGCAAAACAGGCCTTAGTTCCTTTAACGGCTGTTATTAAGAAAGATAAAAAACACTATGTTTGGACTTATGATGATGCTACT 
GGCAAAGCCAAAAAAGTAGAGGTGACACTTGGAAACGCAGATGCACAACAACAAGAAATTCATAAAGGAGTAGCTGTTGGTGACATTGTTATTGCC 
AATCCAGATAAAAATATCAAACCGGATAAAAAACTAGAAGGGGTTATTTCAATAGGTACCAACACAAAACCGGAAAAAGATTCTCAATCAAAGAAT 
AAAAAATCAGGGGTGGATAAA 

SEQ ID 2534 

MSKRGKIKITTKTKLITASVITLVLIITGIVLWKQQRNTLTADIAKEPYSTVSVTEGSIASSTLLSGTVKALSEEYIYFDANKGNDATVTVKVGDQ 
VTQGQQLVQYNTTTAQSAYDTAVRSLNKIGRQINHLKTYGVPAVSTETNRDEATGEETTTTVQPSAQQNANYKQQLQDLNDAYADAQAEVNKAQIA 
LNDTWISSVSGTWEVNNDIDPSSKNSQTLVHVATEGQLQVKGTLTEYDLANVKVGQSVKIKSKVYSNQEWTGKISYVSNYPTESNAGSTTPAGS 
TGAGSSTGATYDYKIDIISPLNQLKQGFTVSVEWNEAKQALVPLTAVIKKDKKHYWTYDDATGKAKKVEVTLGNADAQQQEIHKGVAVGDIVIA 
NPDKNIKPDKKLEGVISIGTNTKPEKDSQSKNKKSGVDK 

SEQ ID 2535 

TTGTACCAAGTCAAACTTTATCCGATGCTGCTAGGCAAACAATTCGAGATGTTGCATTTGATGTGTGTCGAAAAGCAAACATTATTGGAGTATGTT 
ACTTTAGTTTCT 

SEQ ID 2536 

MYQVKLYPMLLGKQFEMLHLMCVEKQTLLEYVTLVS 

SEQ ID 2537 

ATGCTAAATACAAAGGATAAACAGCCTATTTTGCTTATTATTTTCGGACAGAAAATGAAAGAATATGACGATTTAATTAGATCAACTGTTGAGAGG 
TTATCTAAAAGGGATAGACCTGTTAGTATTCTTATCTCGAAGGAGCTAAACCATGTGATTCACCATTATGATGCACAATTTGAAAATCTTGAGACG 
CTTGTGGGGTATATAAATACACATGAAGATAGTTTGATTTACCCCCTTTGCTTAGATAAAAATCATGAGCTATTTCAAGAGTTTTTAGCGTGGCAG 
AGTCATTATTCAAGGCAGTATATCAGCGATAATTTATCAGAAAAAAGTGTTCAGGCAATAGACAATAATCAAGACTTTGTGCAAGTAGATTGTTTA 
GTAATGAGAGACTCTTTGAATAATTGTTTATATGTCTCTGATTTAGAATATATTGAATCTAATAAAACAACTGGTAAGTCTCTAGCGATTGTACCA 
AGTCAAACTTTATCCGATGCTGCTAGGCAAACAATTCGAGATGTTGCATTTGATGTGTGTCGAAAAGCAAACATTATTGGAGTATGTTACTTTAGT 
TTCTTAATAGATTTGAACAGTTTGGATTATCATATAATTAGTTTATCATCTGGTTTGTCTCATCAAAGCATTTTATTTGAGACTATTACGACCTAT 
CCTGTTTTAGAGATAGCAACTAAATTGACAGTGGGATATACTTTTAGTCAACTGAAGCATTCTTATTACCCAAATACCTCTGCCTTTTTAGAGCCG 
CAATTAGACTATGTAGCTACCGTATCTTTTAGTTTTGAAAAAGTTGACTATATCTTTTTTGCTCGTAATATAGAGCAATTATTTTTAAATTTACTC 
GAGGCTAGCAGTCATGATCATTTTCCArrrCTGAGTGATATTAGCGAGGAAGATTTGATGTTTGCTTTGATTCAGAAAAAAGAAAATCGTCTAGCT 
TATCTTTTGGAGGCTTTTAGACGTGGCTTTGATTTGTATGATTTATCCTCAGTTACTAAAATCAACCCTTTTTACTTAGATAAATGTTTACATATT 
GTAGAGTTGTATGAAAACCTGAATAAAAGCCAATATAATGTAGATATTTATAAGGAAGCTAAAAGGTATGGTTTTTCGGATGACTATATTGCTAGT 
AGTTGGCAAATCTCTTTGATAGACATGTTAGAATATCGAAAAAAACATAGTGTCGCACCTGTTCTGAAGCAAGTCGAACAAAGTTCTGGTGTTCTA 
ACTGGCCATCAAATTCAGTATTTTCGAAGCTATGATTGGCATTCAGACTACATTTCTAGCGGTTGTCAAAAGGCTTTGATAATGGTAGACAAGGGT 
TATTCCCTAGTAAAATTAAATGAGTTAATTAAGCAAATCAAACAAACTCATTTAGAATTATTAATTGTTACCAATCAACCTCTCCTCATAGAACAA 
TTAAATGATACATCTATAATTTTTGACACTATAGGTATTGAGACCATATTAACAATTATGGGTATAGAAGAGGTGGAAGAAGTGTATTTATTGGGA 
GAAAGTCAAGCAGACATGTTTTCAAAAATGAAAAATTTTTCTATCTCTTGTCAGTCTATT 

SEQ ID 2538 

MrjNTKDKQPILnllFGQKMKEYDDLIRSTVERLSKRDRPVSILISKELNHVIHHYDAQFENLETLVGYINTHEDSLIYPIiCLDKNHELFQEFLAWQ 
SHYSRQYISDNLSEKSVQAIDNNQDFVQVDCLVMRDSLNNCLYVSDLEYIESNKTTGKSLAIVPSQTLSDAARQTIRDVAFDVCRKAHIIGVCYFS 
FLIDBNSLDYHIISLSSGLSHQSILFETITTYPVLEIATKLTVGYTFSQLKHSYYPHTSAFLEPQLDYVATVSFSFEKVDYIFFARNIEQLFLNLL 
EASSHDHFPFLSDISEEDLMFALIQKKENRLAYLLEAFRRGFDLYDLSSVTKINPFYLDKCLHIVELYENLNKSQYKVDIYKEAKRYGFSDDYIAS 
SWQISLIDMLEYRKKHSVAPVLKQVEQSSGVLTGHQIQYFRSYDWHSDYISSGCQKALIMVDKGYSLVKLNELIKQIKQTHLELLIVTNQPLLIEQ 
LNDTSIIFDTIGIETILTIMGIEEVEEVYLLGESQADMFSKMKNFSISCQSI 
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SEQ ID 2539 

ATGGCAAAAAAATTGTTAATTCTAGAGGATGGTACGGTTTTTGAAGGACTATCCTTTGGTTCATCTCTTGATGTAACTGGCGAATTAGTTTTTTGT 
ACGGGGAATACCGGCTATCAGGAAATAATAACGAATCCTTCACATAATG6AAAAATTTTAGTTTTTACCTCACCGCTAATAGGAAATTATGGTATT 
CATCGCAGTTACTCTGAAGCCATTATTCCCACTTGTTTAGGAGTTGTTGTTGCAGAGTATTCCAGATGTGTAAGTAGCGATACTAGCAAGATGAAT 
CTAGATGAATTTTTGAAAATGAAAAAGGTTCCTGCAATGTCGGGGGTCGATACAAGGTATTTGATGCAAGTTATTAAAGAAAAAGGATrTGTAAAA 
GCTACTTTAGCAGAAGCAGGTGATGTTTTATCACATTTACAGGATCAATTAATAGCGACAGTATTACCGACAAATAATGTGGAACAAGTTTCGACA 
AAAACAGCTTATCCGTCGCCTGCTAGCGGTCGAAATATTGTTGTACTTGATTTTGGTCTTAAACATTCTATTTTGAGAGAATTGTCTAAACGTCAG 
TGTGACGTGACTGTCATTCCCTACAATACGTCTTTAGAAGGTATTAAAAATCTATACCCAGAAGGTATCATATTATCTAATGGTCCGGGGAATCCA 
GAAAAGCTTCAGGAAATCTTAAACACTATTAAAGAATTACAAAAATCTGTTCCTATGTTAGGTATTGGTTTGGGGCACCAATTAATTGCCATGGCA 
AATGGTGCAGAAATTATGAGACTCCCAGTTGCTAAGAAGGGGCCAAATTATCCCATGAGAGATATTGCTACGGGTCGTTTAGAAACAGTTAGTCAG 
TTTAATCATTTTACCGTTAACCGGCTAAATCTTCCGCATGATTTACTGGTAACACACGAAGGTTTGAATGATCAAGAGATTGTTGCTCTAAGGCAC 
CGCTCATTTCCAGTGATGTCCGTGCAATTTTACCCAGAGGCTGCTCCAGGCCCTCATGATGTGACCTATTTTTTTGATGAATTTTTAGAAATGATT 
GGATCACGCGCT 

SEQ ID 2540 

MAKKLLILEDGTVFEGLSFGSSLDVTGEIjVFCTGNTGYQEIITNPSHNGKILVFTSPLIGNYGIHRSYSEAIIPTCLGVWAEYSRCVSSDTSKMN 
. LDEFLKMKKVPAMSGVDTRYLMQVIKEKGFVKATLAEAGDVLSHLQDQLIATVLPTNNVEQVSTKTAYPSPASGRHIWLDFGLKHSILRELSKRQ 
CDVTVIPYNTSLEGIKNLYPEGIILSNGPGNPEKLQEILNTIKELQKSVPMLGIGLGHQLIAMANGAEIMRLPVAKKGPNYPMRDIATGRLETVSQ 
FNHFTVNRLNLPHDLLVTHEGLNDQEIVALRHRSFPVMSVQFYPEAAPGPHDVTYFFDEFLEMIGSRA 

SEQ ID 2541 

TTGAAGGGGCTCTTTTATCTTAGAGAGGATACTGCAATGAAAAGAAAAGAAATTATTGATGATGTGACCATGAAACGTGCTATTACACGTATTACC 
rACGAAATTATAGAACGTAACAAAAATTTAGATAATArrGTCTTAGCAGGCATTAAAACAAGAGGrGrTTTTTTAGCCAAACGCArrCAAGAACGC 
TTGAAGCAATTAGAAAATTTAGATATTCCCGTTGGAGAATTGGATACTAAACCTTTCCGTGATGATATGAAAGTTGAAGTTGACACCACAACTATG 
CCAGTTGACATCACTGATAAAGATATTATATTAATTGATGATGTTCTCTATACAGGTCGCACTATTCGAGCTGCTATTGATAATCTTGTTAGTTTA 
GGGCGTCCGAGTCGTGTCAGTTTAGCTGTATTAATTGACCGTGGGCATCGTGAACTACCTATTCGTGCAGATTATGTGGGGAAAAATATTCCAACA 
AGTCAATTTGAAGAAATTCTAGTTGAAGTGATGGAACATGATGGTTACGATCGTGTGAGTATTATTGATCCGAGT 

SEQ ID 2542 

MKGLFYLREDTAMKRKEIIDDVTMKRAITRITYEIIERNKNLDNIVLAGIKTRGVFLAKRIQERLKQLENLDIPVGELDTKPFRDDMKVEVDTTTM 
PVDITDKDIILIDDVLYTGRTIRAAIDNLVSLGRPSRVSLAVLIDRGHRELPIRADYVGKNIPTSOFEEILVEVMEHDGYDRVSIIDPS 

SEQ ID 2543 

ATGAAAACTAAGGAAATTGTTGATGACGTGACCATGAAACGCGCCATTACCCGTATTACTTATGAAATTATTGAACGTAATAAACAATTAGACAAT 
GTGGTTTTGGCAGGCATCAAAACGAGAGGTGTTTTTCTAGCTCGTCGCATTCAAGAAAGACTGCATCAATTAGAAGGGTTGGATTTACCAATTGGT 
GAGTTAGACATCAAGCCTTTTAGAGATGACATGAGAGTTGAGGAAGACACAACTCTGATGTCAGTAGATATTACAGGCAAGGATGTGATTTTGATT 
GATGATGTGCTTTATACTGGTCGTACCATCCGCGCAGCCATCGATAACTTAGTGAGTTTAGGTCGACCAGCCCGTGTTAGTCTAGCTGTTTTGGTG 
GATCGTGGCCATCGGGAATTACCGATTCGCGCGGATTACGTTGGGAAAAATATTCCAACAAGCAGTGTAGAAGAAATTGTTGTTGAGGTTGTCGAA 
GTCGATGGCCGTGATCGTGTTAGCATTATTGACTCAACA 
SEQ ID 2544 

MKTKEIVDDVTMKRAITRITYEIIERNKQLDNVVLAGIKTRGVFLARRIQERLHQLEGljDLPIGELDIKPFRDDMRVEEDTTLMSVDITGKDVILI 
DDVLYTGRTIRAAIDNLVSLGRPARVSLAVLVDRGHRELPIRADYVGKNIPTSSVEEIWEWEVDGRDRVSIIDST 

SEQ ID 2545 

TTGCACTTTGGAAAGAGGAAAGTAATGGAAATCACAATTAAAATAGCAGGAGTTAGGCTAGATAAAGCTTTAGCGGATAATTCTGAACTGTCGCGT 
AGTCAAGCTAATGAAGAAArTAAAAAAGGGATTGTGTTAGTAAATGGACAAGTAAAAAAAGCGAAArATACTGTTCAAGAAGGAGArCGGATTACT 
TTTGATATTCCTAAAGAGGAAGTACTAGATTATCAAGCTGAAAATATCCCTTTAGATATTATCTATCAAGATGATGACGTTGCTGTGGTTAATAAG 
CCGCAAGGGATGGTTGTTCACCCTTCTGCAGC-CCACAGTTCGGGCACCTTAGTTAACGCCTTGATGTATCATATTAAGGATTTATCATCAATTAAT 
GGCGTTGTTCGCCCAGGGATCGTTCATCGTATTGATAAAGATACTTCTGGTTTATTGATGGTTGCAAAAAATGATAGAGCTCACCAAGTGTTGGCT 
GAAGAGTTAAAAGATAAAAAATCGCTTCGTAAATATTTAGCAATTGTGCATGGTAATTTACCAAATGATCGAGGTGTGATTGAGGCTCCGATTGGT 
AGAAGCGATAAAGATCGTAAGAAGCAAGCCGTGACTGCTAAAGGTAAGCCAGCAATAACTCGTTTTCATGTTTTAGAACGTTTTGGTGATTATACC 
TTAGTTGAATTGTCATTGGAGACAGGTCGAACACACCAAATTCGGGTTCATATGGCTTATATTGGCCATCCTCTAGCCGGTGATCCTGTCTACGGT 
CCCCGTAAGACTTTAGGGGGTAAAGGACAGTTTTTGCATGCACAAACACTAGGTTTTACGCACCCTAGTAACGGAGAGAATTTGATTTTTTCAGTA 
GAGGTTCCGGAAATTTTTCAGACAACCTTAGAAAAGTTGAGAAAAAAT 

SEQ ID 2546 

MHFGKRKVMEiTIKIAGVRLDKALADNSELSRSQANEEIKKGIVLVNGQVKKAKYTVQEGDRITFDIPKEEVLDYQAENIPLDIIYQDDDVAWNK 
PQGMWHPSAGHSSGTLVNALMYHIKDLSSINGWRPGIVHRIDKDTSGLLMVAKNDRAHQVLAEELKDKKSLRKYLAIVHGNLPNDRGVIEAPIG 
RSDKDRKKQAVTAKGKPAITRFHVLERFGDYTLVELSLETGRTHQIRVHMAYIGHPLAGDPVYGPRKTLGGKGQFLHAQTLGFTHPSNGENLIFSV 
EVPEIFQTTLEKLRKN 

SEQ ID 2547 

ATGGAAATTAATGTGATAACATCGGGGCAACGCTTGGATAAGGCACTAGCTGATTTAAGTCCCCTGTCACGTGGTCAAGCCAATGACCAAATTAAG 
CAAGGCCTTGTTTTAGTTAATGGTCAGCAAAAAAAGGCTAAATATACGGTTCAAGCAGGAGATGTGATTTGTTTTGAACTCCCTAAAGAAGAAGTC 
TTAGAGTACCAAGCTCAGAATATTCCCTTGGACATTATCTATGAAGATGATGCTCTCGCCATTATTAACAAGCCACAGGGAATGGTAGTTCACCCT 

CATCGGATTGATAAGGACACCTCCGGTCTCTTAATGGTAGCTAAAACAGATGCGGCTCATCAAGCCTTAGCAGAAGAATTGAAGGCTAAAAAATCT 
CTCAGAAAATACCTCGCCATTGTCCATGGAAACCTACCGAATGATCGCGGGATGATTGAAGCTCCTATAGGTCGTAGCGAAAAGGACCGTAAAAAA 
CAGGCTGTTACTGCAAAAGGCAAAGAAGCAGTGACACGTTTTACAGTGCTAGAACGTTTTGGCGATTACAGTCTAGTGGAATTACAACTGGAAACT 
GGTCGAACGCACCAAATTCGTGTTCATATGGCCTATATTGGTCATCCTGTTGCTGGGGACCCTTTATATGGACCACGTAAGACACTATCAGGTCAT 
GGCCAATTTCTTCATGCAAAAACATTGGGATTAACGCATCCTATGACAGGAAAAGAA.%rGATATTTACTGTTGAAGCTCCCGAAATTTTTCAAAAG 
GTGTTAAAGCTGCTAAGAAAAAAA 

SEQ ID 2548 

MEINVITSGQRLDKALADLSPLSRGQANDQIKQGLVLVNGQQKKAKYTVQAGDVICFELPKEEVLEYQAQNIPLDIIYEDDALAIINKPQGMWHP 
SAGHPSGTMVNALMYHIKDLSSINGWRPGIVHRIDKDTSC-LLMVAKTDAAKQALAEELKAKKSLRKYLAIVHGNLPNDRGMIEAPIGRSEKDRKK 
QAVTAKGKEAVTRFTVLERFGDYSLVELQLETGRTHQIRVHKAY.GHPVAGDPLYGPRKTLSGHGQFLHAKTLGLTHPMTGKEMIFTVEAPEIFQK 
VLKLLRKK 

SEQ ID 2549 

ATGAATATTCAACAACTGCGTTATGTTGTTGCTATCGCAAATAGTGGTACTTTTCGTGAAGCAGCTGCAAAACTATTTGTTAGTCAGCCAAGTTTA 
TCTGTTGCCGTTCGTGATTTGGAAACAGAATTAGGGTTTCAGATTTTTACGCGTACAACTACTGGTGCAGTGTTGACCAATCAAGGCATGACTTTT 
TATGAGAATGCTTTAGAAGTTGTGAAAAGCTTTGATTCATTCGAAAAACAGTTTTCGCAATCTGAAGCTACAGAGCAAGAATTCTCAATAGCAAGT 
CAACATTATGATTTTCTACCTCCTTTAATCACAGCGTTTTCAAAATGTAATGATAATTTTAGCTATTTCCGTATTTTCGAATCAACAACAATACGT 
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ATCTTAGATGAAGTTGCTCAAGGGAATAGCGAAATAGGTATCATTTATATCAATAGTCAAAATAAAAAAGGTCTACTTCAGCGGTTGGACAAATTG 

TTAGAAGGATTACCAACCGTACGTTTTACACAGGATAGAGATGATTATCGGTATTACTCGGAGAATTTTGTGGAAGTACTTGATAGTTCTGTTACC 
TATAATGTTACTGATAGAGCAACATTAAATGGTATTTTAGAAAGAACCCAAGCTTATGCGACGGGCTCAGGATTCTTGGATAGCCGCAGTGTGAAT 
GGTATCACTGTTATTCCATTAGAAGATCATCTAGATAACCAAATGATTTATATCAAACGAAAAGATCGTAATTTATCTCAGATGGCTTTAAAATTT 
GTTGCTGTTATGGAAGAGTATTTTAAGGGATTTAATTCA 

SEQ ID 2550 

MNIQQLRYWAIANSGTFREAAAKLFVSQPSLSVAVRDLETELGFQIFTRTTTGAVLTNQGMTFYENALEWKSFDSFEKQFSQSEATEQEFSIAS 
QHYDFLPPLITAFSKCNDNFSYFRIFESTTIRILDEVAQGNSEIGIIYINSQNKKGLLQRLDKLGLEFVELIPFKTHIYLGKDHPLASKTSLIMTD 
LEGLPTVRFTQDRDDYRYYSENFVEVLDSSVTYNVTDRATLNGILERTQAYATGSGFLDSRSVNGITVIPLEDHLDNQMlyiKRKDRWLSQMALKF 
VAVMEEYFKGFNS 

SEQ ID 2551 

ATGAATATTCAACAATTACGCTATGTGGTAGCCATCGCTAATAATGGAACTTTTCGAGAAGCTGCCTCTAAATTGTTTGTCAGTCAGCCTAGCTTA 
TCAGTTTCTATCAAAGATTTAGAGGCGGAATTAGGGTTTCAAATTTTTAATCGGACTACTTCAGGAACAGTCTTGACAAGTCAAGGACTAGTTTTT 
TATGAGAAAGCTTTAGAAGTAGTCAAGTCTTTTGATTCTTTTGAAAAAACCTTTTCTCAAGCTGATCTGGATCAAAATGAATTTTCTATTGCTAGC 
CAACATTATGACTTTTTGCCACCTCTTATTACAGCTTTTTCGCAACAATACGATGGTCATCGTGTCTTTCGTATCTTTGAATCAACAACTATTCAA 
ATTTTAGATGAAGTTGCTCAAGGAAACAGTGAAATTGGTATTATTTACTTGAATGTAGACAATCAAAAAGGTCTCTTTCAGCGGATGGATAAGCTG 
GGCTTAGAATATGTTTCTCTAATTCCTTTTACTACTCATATTTATCTTTCAAAAACGCATCCATTGGCTAATCGCGAAGCGCTTTATTTGAACGAT 
ATTCAAGGATTACCTGCGGTAAGGTTTACCCAAGAAAGGGACGAGTATTTGTATTATTCTGAAAATTTTGTGGATACTAGTGAATGCCCTCGTATT 
TATAATGTGTCAGATAGGGCAACCTTGAACGGTATTTTAGAGAGAACCAATGCCTTTGCGACAGGATCAGGTTTTCTCGATCATCGGAGTGTTAAT 
GGGATTAAAGTGATACCTCTAGCTGATCATATTGACAATCAAATGATTTATGTCAAACGAAAAGATAAAAACCTTTCTGTTGCTGGGGCCACTTTT 
GTGACTATTTTAAAAGACTATTTTGATAAAAGAAGGAAGGCCTTAACA 

SEQ ID 2552 

MNIQQLRYWAIANNGTFREAASKLFVSQPSLSVSIKDLEAELGFQIFNRTTSGTVLTSQGLVFYEKALEWKSFDSFEKTFSQADLDQNEFSIAS 
QHYDFLPPLITAFSQQYDGHRVFRIFESTTIQILDEVAQGNSEIGIIYLNVDNQKGLFQRMDKLGLEYVSLIPFTTHIYLSKTHPLANREALYLND 
IQGLPAVRFTQERDEYLYYSENFVDTSECPRIYNVSDRATLNGILERTNAFATGSGFLDHRSVNGIKVIPLADHIDNQMIYVKRKDKNLSVAGATF 
VTILKDYFDKRRKALT 

SEQ ID 2553 

ATGTTAAAAATGAATCTTGCTAACTTGCAACTTTTCGCCCACAAAAAAGGTGGAGGTTCTACATCAAACGGACGTGATTCACAAGCAAAACGTCTT 
GGAGCTAAAGCAGCTGACGGACAAACAGTATCAGGTGGATCAATTCTTTACCGTCAACGCGGTACACACATCTATCCAGGTGCTAACGTTGGACGT 
GGTGGGGACGATACACTTTTTGCTAAAGTTGAAGGTGTTGTTCGTTTCGAACGTAAAGGACGCGATAAAAAACAAGTGTCTGTTTACCCAATCGCA 
AAA 

SEQ ID 2554 

MLKMNLANLQLFAHKKGGGSTSNGRDSQAKRLGAKAADGQTVSGGSrLYRQRGTHIYPGANVGRGGDDTLFAKVEGWRFERKGRDKKQVSVYPIA 
K 

SEQ ID 2555 

ATGTTAAAAATGAATCTTGCTAACTTGCAACTTTTCGCCCACAAAAAAGGTGGAGGTTCTACATCAAACGGACGTGACTCACAAGCTAAACGCCTT 
GGTGCTAAAGCTGCTGACGGTCAAACTGTTTCAGGTGGATCAATCCTTTACCGTCAAC3TGGAACTCATATCTACCCAGGTGTAAACGTAGGCCGT 

AAA 

SEQ ID 2556 

MLKMNLANLQLFAHKKGGGSTSNGRDSQAKRLGAKAADGQTVSGGSILYRQRGTHIYPGVNVGRGGDDTLFAKVEGWRFERKGRDKKQVSVYPVA 

SEQ ID 2557 

ATGATTAAAGCAACTTTTACTCGTAATCAATCAGGCTATCTTTATAGTGCTGAAATCAGCGGTCATGCTGGTAGTGGCGAGTACGGCTTTGATGTG 
ATTTGTGCAGCTGTTAGTACTTTATCAATTAATTTTATTAATTCATTAGAGGCTTTAACAACCTGCCAAGCGCAATTGATTATCAATGACGTTGAA 
GGTGGTTATATGAAGATAGATTTATCTTCTATACCACAACATAAAGAGGATAAGGTTCAATTATTATTTGAGTCTTACCTTCTTGGAATGACTAAT 
CTGTCTAAAGATTCTTCTGAATTTGTTAGTACAGTAGTCATGACACAC 

SEQ ID 2558 

. MIKATFTRNQSGYLYSAEISGHAGSGEYGEDVICAAVSTLSINFIN3LEALTTCQAQLIINDVEGGYMK1DLSSIPQHKEDKVQLLFESYLLGMTN 
LSKDSSEFVSTWMTH 

SEQ ID 2559 

ATGATTAAAGCAATTTTTACTCGCCAAAAAAATGGTCAACTGAGCAGTGTTACACTGACAGGTCATGCTGGTAGTGGTAAACATGGCTTTGATATT 
GTTTGTGCCTCTGTTAGTACTCTAGCCATTAACTTTGTTAATTCTCTTGAGGTGTTAGCAGATTGCCAAGCATTAGTAGATCTTAATGATGTTGAA 
GGTGGGTATATGGCTATTACAATACCACCACATGACAACAAGGAGGAAGTTCAATTATTATTTGAATCTTTTCTTCTAGGAATGACTAGTTTGGCG 
AAGGATTCTTCGAAATTTGTCAACACTCAGGTCATC 

SEQ ID 2560 

MIKAIFTRQKNGQLSSVTLTGHAGSGKHGFDIVCASVSTLAINFVNSDEVLADCQALVDLNDVEGGYMAITIPPHDNKEEVQLLFESFIjLGMTSLA 
KDSSKFVNTQVI 

SEQ ID 2561 

ATGAGCACATACGCAATCATCAAAACTGGTGGTAAACAAGTTAAAGTTGAAGTAGGACAAGCTATCTACGTTGAAAAACTTGACGTTGAAGCAGGA 

GAAAAACAAGGCAAACAAAAGAAAGTTGTTTCTTACAAATACAAACCTAAAAAAGGTAGCCACCGTAAACAAGGTCACCGTCAACCrrATACAAAA 
GTTGTTATCAACGCAATCAACGCT 

SEQ ID 2562 

MSTYAIIKTGGKQVKVEVGQAIYVEKLDVEAGAEVTFNEWLVGGETTKVGTPWEGATWGTVEKQGKQKKWSYKYKPKKGSHRKQGHRQPYTK 
WINAINA 

SEQ ID 2563 

ATGAGCACATACGCAATCATCAAAACTGGTGGAAAACAAGTTAAAGTTGAAGTAGGTCAAGCAATCTACGTTGAGAAAATTGACGCTGAAGCTGGC 
GCAGAAGTCACTTTTAACGAAGTTGTTCTTGTAGGTGGTGACAAAACTGTAGTTGGTACTCCAGTTGTTGAAGGAGCTACTGTCGTTGGAACTGTT 
GAAAAACAAGGAAAACAAAAGAAAGTTGTAACTTTCAAATACAAACCTAAAAAAGGTAGCCACCGTAAACAAGGTCATCGTCAACCTTACACTAAA 
GTTGTCATCAACGCAATCAACGCT 

SEQ ID 2564 

MSTYAIIKTGGKQVKVEVGQAIYVEKIDAEAGAEVTFNEVVLVGGDKTWGTPWEGATWGTVEKQGKQKKWTFKYKPKKGSHRKQGHRQPYTK 
WINAINA 
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SEQ ID 2565 

ATGaAGAGCGCTGCTATGACTATGGAATTTGAGCGTGCGGCTGAATATCGAGATTTGATCGAAGCAATTAGTTTGTTGCGTACTAAGCAGCGTGTT 
ATTCATCAAGATATGAAGGATAGAGATGTTTTTGGTTATTTCGTTGATAAGGGTTGGATGTGTGTACAGGTCTTTTTTGTTCGAAATGGAAAATTG 
ATTCAGCGTGACGTGAATATGTTTCCTTATTATAATGAACCAGAGGAAGATTTTCTAACTTACATAGGGCAATTTTATCAAGATACAAAACATTTT 
CTACCCAAAGAAGTCTTTATTCCACAGGATATTGATGCTAAGTCGGTTGAAACAATTGTAGGCTGTAAGATTGTTAAACCACAACGTGGTGAAAAG 
AAACAGTTAGTAAATCTGGCAATAAAAAATGCTCGTGTCAGTTTACAACAGAAGTTTGACTTACTGGAAAAAGATATTCGTAAAACTCATGGGGCA 
ATTGAAAATTTAGGTAATCTTCTTAATATCCCTAAACCAGTACGCATAGAAGCATTTGATAATTCCAATATTCAAGGGACAAGTCCAGTAGCTGCT 
ATGGTGGTATTTGTGAATGGAAAGCCAAGTAAAAAAGACTATCGAAAGTTTAAAATTAAGACTGTTATCGGACCAGATGATTATGCTAGTATGAGA 
GAAGTCATTCATCGGCGTTATAGTAGGGTTTTAAAAGATGGCTTGACACCTCCGGACTTGATTGTAATTGATGGTGGTCAGGGGCAAGTAAATATA 
GCGCGTGATGTTATTGAGAACCAATTTGGTTTAGCCATACCTATTGCAGGTTTGCAAAAGAATGATAAACACCAAACACATGAATTACTTTTTGGA 
GATCCTTTAGAAGTAGTAGAGCTACCGCGTAATTCAGAAGAATTTTTCTTACTTCACCGTATTCAAGATGAGGTACATCGTTTTGCTATTACTTTT 
CATCGTCAATTACGCTCCAAAAATTCCTTTTCTTCAAAATTAC-ATGGTATCACTGGGTTGGGACCAAAACGTAAACAATTGCTAATGAAACATTTT 
AAAAGCTTACCTAATATCCAAAAAGCTGAGATTGAGGACATTATTATGTGTGGTATTCCTAGGACTGTTGCAGAAAGTCTCCGAGATTCTCTTAAT 
GATCCTCCTAAA 

SEQ ID 2566 

MKSAAMTMEFERAAEYRDLIEAISLLRTKQRVIHQDMKDRDVFGYFVDKGWMCVQVFFVRNGKLIQRDVNMFPYYNEPEEDFLTYIGQFYQDTKHP 
LPKEVFIPQDIDAKSVETIVGCKIVKPQRGEKKQLVNLAIKNARVSLQQKFDLLEKDIRKTHGAIENLGNLLNIPKPVRIEAFDNSNIQGTSPVAA 
MWFVNGKPSKKDYRKFKIKTVIGPDDYASMREVIHRRYSRVLKDGLTPPDLIVIDGGQGQVNIARDVIENQFGLAIPIAGLQKNDKHQTHELLFG 
DPLEWELPRNSEEFFLLHRIQDEVHRFAITFHRQLRSKNSFSSKLDGITGLGPKRKQLLMKHFKSLPNIQKAEIEDIIMCGIPRTVAESLRDSLN 
DPPK 

SEQ ID 2567 

ATGAACGAACTGATTAAACATAAACTAGAACTCTTACCAGACAGCCCTGGCTGTTACTTACATAAAGATAAAGAAGGAACTATTATCTATGTCGGT 
AAGGCCAAGAATTTGAAAAAACGCGTCCGGTCCTATTTTCGTGGGAGCCATGATACCAAAACAGAGTTACTAGTATCTGAGATTGTAGATTTCGAA 

AAATCTTATCCCTTTCTCAAAATCACAAATGAGTCTTTTCCTCGGTTAGTGATTACAAGATATATTAAGAAAAATGATGGATTGTACTTTGGGCCC 
TACCCAGATTCTTACACTGCTAATGAAGTTAAAAAGTTATTAGATAGGATTTTTCCATTTAAAAAGTGTAAAAATCCTATCAATAAGGTCTGTTTT 
TATTACCATTTAGGCCAGTGCTGTGCTCATACCATTTGTCATACAGACAAGGCCTATTGGGATCGTTTAATTGATGATGTTAAGCACTTTTTAAAT 
GGTAAAGATGACAAAATTATTGAAGATCTTCGTTCTAAGATGTTAGCAGCTTCTAAAGAAATGGCATTTGAACGTGCCGCTGAATATCGAGATTTG 
ATTTCAGGTATTGCCACCATGCGCACCAAGCAGCGGGTGATGAGCAAGGATTTGCAAGATAGAGATATCTTTGGCTATTATGTTGATAAGGGATGG 
ATGTGTGTCCAAGTTTTCTTTGTGCGTCAAGGGAAATTAATTCAGCGTGATGTTAACCTTTTTCCCTATTATACCGATGCAGAAGAAGATTTCTTA 
ACTTATATGGGGCAATTTTACCAAGATAAACAGCATTTCATCCCTAAAGAAGTCTTTATTCCAGAAGCTATTGATGAAGAACTGGTAGCCGCTATT 
GTGCCAACCAAAATCATCAAACCCAAACGCGGTGAAAAAAAACAACTGGTAGCTTTGGCTACTAAGAATGCTCGTGTTAGTCTGCAACAAAAATTT 
GATTTATTAGAAAAAGATATCAAAAAAACGAGTGGTGCTATCGAAAATTTAGGTCAGTTACTTAGGATTGACAAGCCTGTGCGCATTGAAGCCTTT 
GATAATTCTAACATTCAAGGGACAAGTCCAGTTGCGGCTATGGTTGTTTTTGTTGATGGCAAACCTAGTAAGAAAGATTATCGTAAATTTAAGATT 
AAAACAGTGGTGGGACCAGATGATTATGCCAGTATGAGAGAAGTGCTTTTTCGAAGGTACAGTCGGGTGAAAAAGGAGGGACTGCAAGCTCCTAAC 
TTGATTATTGTTGATGGAGGCGTTGGACAAGTCAATGTGGCCAAAGATGTGATAGAAAAACAACTTGGACTCACTATTCCTGTTGCGGGACTTCAA 

CGGATTCAAGACGAAGTGCATCGCTTTGCAGTTAGATTTCATAGACAAGTGCGACGTAAAAATTCTTTTTCATCAACATTAGATCATATTTCAGGG 
CTTGGCCCAAAGCGAAAACAGTTATTACTAAGACACTTTAAAACCATAACAGCGATTGCATCAGCTACCTCTGAGGAGATTCAAGCTTTAGGTATA 
CCTAAAACAGTAGTTGAAGCAATACAGCAACAGATAACAGACAATAAAAATGATAGATCGTCCCCT 

SEQ ID 2568 

MNELIKHKLELLPDSPGCYLHKDKEGTIIYVGKAKNLKKRVRSYFRGSHDTKTELLVSEIVDFEYIVTESDTEALLLEINLIQKNMPKYNIKLKDD 
KSYPFLKITNESFPRLVITRYIKKNDGLYFGPYPDSYTANEVKKLLDRIFPFKKCKKPINKVCFYYHLGQCCAHTICHTDKAYWDRLIDDVKHFLN 
GKDDKIIEDLRSKMLAASKEMAFERAAEYRDLISGIATMRTKQRVMSKDLQDRDIFGYYVDKGWMCVQVFFVRQGKLIQRDVNLFPYYTDAEEDFL 
TYMGQFYQDKQHFIPKEVFIPEAIDEELVAAIVPTKIIKPKRGEKKQLVALATKNARVSLQQKFDLLEKDIKKTSGAIENLGQLLRIDKPVRIEAF 
DNSNIQGTSPVAAMWFVDGKPSKKDYRKFKIKTWGPDDYASMREVLFRRYSRVKKEGLQAPNLIIVDGGVGQVNVAKDVIEKQLGLTIPVAGLQ 
KNDKHQTHDLLFGNPLEWPLPRRSEEFFLLHRIQDEVHRFAVTFHRQVRRKNSFSSTLDHISGLGPKRKQLBLRHFKTITAIASATSEEIQALGI 
PKTWEAIQQQITDNKNDRSSP 

SEQ ID 2569 

ATGAATGAAAATGTACCAGCAACAACAGCTAGTGCAACTGTTCCAATTACAGATATAAATAAACTGGTTAAAATAATTTTACTTAGAAGACGCCAC 

SEQ ID 2570 

MNENVPATTAS ATVP I TDINKL VKI I LLRRRH 

SEQ ID 2571 

ATGGATGTTATCATGACAAAAGATCATAAATTAGTAGTCATCCATGATGATAATCTCAAACGACTCTCTGGTATGAACAAAGATGTTTCTAAACTA 
ACTTTAGATCAAGTTACAAAAATCCCAATTCACCAAGGGCGTTTTGCTAGTCACATT.CCATCATTTACAGAATTTATGAAGACCGCTCAGTCACTA 
GATCAAAAAATCATGATTGAATTGAAACCGTATAATCAAAACCTCGATATCTATGCGGATGAATTTATCAAAGAATTTAAAGAGCTTCGTCTCTCA 
ACCAAGCATAAAGTAATGTCTCTCAACTTGACACTCATTGAAAAAGTTGAGAAAAAATTGCCACAACTTGATACAGGTTACCTAATCCCACTACAT 
TGGGGAACGCTTCAAAATCATAACGTTGACTTTTATGGGATTGAGGAATTTTCATACAATGATTGGATTGCATATCTCGCCCAAGAATATAATAAA 
CAGCTCTATGTTTGGACTATTAACCGTGATAACCTTATGATACGTTATTTACAAAGCCCAGTTAATGGAATCATCACAGATGAACTCAACCTTTTC 
AAGGTCATTAATAAAGATATCAAAAATAGCCCTAATTATTATCAAAGAGCTCTCCAACTTATTGATAGCGAGGGT 

SEQ ID 2572 

MDVIMTKDHKLWIHDDNLKRLSGMNKDVSKLTLDQVTKIPIHQGRFASKIPSFTEFMKTAQSLDQKIMIELKPYNQNLBIYADEFIKEFKELRLS 
TKHKVMSLNLTLIEKVEKKLPQLDTGYLIPLHWGTLQNHNVDFYGIEEFSYNDWIAYLAQEYNKQLYVWTINRDNLMIRYLQSPVNGIITDELNLF 
KVINKDIKNSPNYYQRALQLIDSEG 

SEQ ID 2573 

ttgtcaggcaatgagttgtttaaaataaaggagattagttcaatgacatttttatctgatttgatatcattaatgacaaaaatcagattatcttgg 
gtaataaaggcgggtatttttcaattattatttgtaacgattgctaatattgtcttatcagaatttttctattttatattagacgttactggtcaa 
tatcatttagataaagacaatgttgtgacttttttaaaaaatcctatagcacttgctttattaggtgcctatttatttttattagctgcttttatt 
caccttgagttttttgctctatatcgaattattgcggatcaagaaattagtttctatctttttagaaaacagttttcttattacctaagggggctt 
tggaaaacattttctggttaccaattattactttttttgctttatatcctattgactattccagtcttacatattggtttatcttctgtgattact 
caaaagctttatcttccagaatttattgttggggaattatcaaagataactagcacaaagtacttgctttatggcagtcttattcttgtgttttac 
cttaacctaagattagtatattttttaccattgatagcaatcaaccatcgtacggttgctcaagcatggagagagagttggcaaaagactaaaaag 
aaacatgtattgttatggatgaaactttttgcaatcaatggtcttacgattgtagtcttatcgctagctatttccatgattcttatttttgttgat 
atgtttaatcctaaggggaataatattattgttcagctgggagctttgacctttacatgggaactcattttttttactactattttttttaaactc 
tgttcagcaatgattttaaaagaggcaattgaaccacaaaagcaatatgatgagccaagaagaagtaataaggcatatgttgtaatctttatcgtg 
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GTTACAGTAGGTTTTGCTTATCAATCTCTTGAACGTTTAACTTTTTTTGACACATCTCACTCTAAGACAGTTATCGCGCATAGAGGACTTGTATCA 
GCAGGTGTAGAAAATTCTCTGGAAGCCCTTGAAGGTGCTAAGAAAGCAGGAAGTGATTATGTAGAACTGGATCTAATCTTGACTAAGGATAATCAC 
TTTGTGGTGTCTCATGATAATCGATTGAAGCGTTTAGCTGGAGTAAATAAGACGATTCGCAACTTAACCTTAAAAGAAGTTGAACATCTAACGAGT 
CATCAAGGACATTTTTCAGGGCGTTTTGTTTCTTTTGACACTTTTTATCAAAAGGCTAAGAAGTTGAATATGCCATTACTTATTGAACTCAAGCCA 
ATTGGTACAGAACCTGGAAATTATGTCGATTTGTTTTTAGAAACTTATCATCGACTTGGTATAAGCAAAGATAATAAAGTCATGTCTTTAGATTTA 
GAAGTAATAGAAGCTATCAAGAAAAAAAATCCATCAATTACGACTGGTTATATCATACCAATTCAATTTGGATTTTTTGGAGATGAATTTGTTGAT 
TTCTATGTCATTGAAGACTTTTCTTATCGGTCTTATTTGTCGTCCCAAGCTTTTTGGAATAATAAAGAAATTTACGTTTGGACTATTAATGATCCC 
AAGCGCATAGAGCATTATCTCCTAAAGCCTATTCAGGGAATTATTACAGACCAACCAGCTTTAACTAATCAATTGATTAAAGACTTAAAACAAGAT 
AATTCTTATTTTAGTCGATTAGTCAGAATTATTAGTAGTCTTTAT 

SEQ ID 2574 

LSGNELFKIKEISSMTFLSDLISLMTKIRLSWVIKAGIFQLIjFVTIANIVLSEFFYFILDVTGQYHLDKDNWTFIiKNPIA-LALLGAYLFLI.AAFI 
HLEFFALYRIIADQEISFYLFRKQFSYYLRGLWKTFSGYQLLLFLbYILLTIPVLHIGLSSVITQKLYLPEFIVGELSKITSTKYLLYGSLILVFY 
LHLRLVYFLPLIAINHRTVAQAWRESWQKTKKKHVLLWMKLFAINGLTIWLSLAISMILIFVDMFNPKGNHIIVQLGALTFTWELIFFTTIFFKL 

FVVSHDNRLKRLAGWKTIRNLTLKEVEHLTSHQGHFSGRFVSFDTFYQKAKKLNMPLLIELKPIGTEPGNYVDLFLETYHRLGISKDNKVMSLDL 
EVIEAIKKKNPSITTGYIIPIQFGFFGDEFVDFYVIEDFSYRSYLSSQAFWNNKEIYVWTINDPKRIEHYLLKPIQGIITDQPALTNQLIKDLKQD 
NSYFSRLVRIISSLY 

SEQ ID 2575 

GTGGTACAATATCTAATGACTATAAAAAAGGAGCTATTCATGCTACGAGCATTAAAAGAAGATTTTTTTCTAACCTTAACCTCTTTAAAAAATCAA 
TTTTGGGTTTACATTGGAACTGGTATCTTAATCCAAACTTTAGTTGCTTATTTAGTAAAAGGAATTCTGAGTTTTATCTTTCGTCGGATATTGATA 
TTGTCAAATACTCCCGCAGTGACTAAAGACAATTGGACTTTACTTTTTAATCATCCCTTAGCTTTATTACTCTTTATACTTTATATCGTAATCCTA 
ATTGGGTTCATCTATACTGAGTTCGCTATCTATACTATTGCCATACTGAAAACTGAATTTTCTCTCAGTATCAAAAAATGGCTAACAATCTTTCCT 
AAAAAAATAAAATCACTTTTAGGACCACAGCTAATTTGGGTATCAATCTACTTACTTTTGACAATTCCTCTAGCTAACCTTGGTCTAAGGTCAAGT 
ATACTAGAGCATCTTAAAATTCCTGACTTTATTTCTGGCGAGTTAACAAAGACAGTCTTTGGAAAGATAGGTTACTCTACCCTTTTACTGCTTATT 
TGTTACTTAAACCTT 

SEQ ID 2576 

MVQYLMTIKKELFMLRALKEDFFLTLTSLKNQFWVYIGTGILIQTLVAYLVKGILSFIFRRILILSNTPAVTKDNWTLLFNHPLALLLFILYIVIL 
IGFIYTEFAIYTIAILKTEFSLSIKKWLTIFPKKIKSLLGPQLIWVSIYLLLTIPLANLGLRSSILEHLKIPDFISGELTKTVFGKIGYSTLLLLI 

SEQ ID 2577 

TTGAAAACTACCATAAAAAACAAACAAACTTGTGGTACAATATCTAATGACTATAAAAAAGGAGCTATTCATGCTACGAGCATTAAAAGAAGATTT 
TTTTCTAACCTTAACCTCTTTAAAAAATCAATTTTGGGTTTACATTGGAACTGGTATCTTAATCCAAACTTTAGTTGCTTATTTAGTAAAAGGAAT 
TCTGAGTTTTATCTTTCGTCGGATATTGATATTGTCAAATACTCCCGCAGTGAC 

SEQ ID 2578 

MKTTIKMKQTCGTISFDYKKGAIHATSIKRRFFSNLNLFKKSILGI.HWNWYLNPNFSCLFSKRNSEFYLSSDIDIVKYSRSD 

SEQ ID 2579 

TTGTTTTTTATGGTAGTTTTCAAACCGGTTTCACTTTTTTATCAATTTTGCCTTCAAAAGCTGAAACGCATTTTAAAAAGTGATAGAATAGTAGGG 
AAAATCAAA 

SEQ ID 2580 

MFFMWFKPVSLFYQFCLQKLKRILKSDRIVGKIK 

SEQ ID 2581 

ATGAAATTTCTAGAATTAAATAAGAAGCGCCATGCTGTGAAACATTTTAATGATAAACCAGTCGACTTTAAAGATGTTAGAACTGCTATTGAAATT 
GCGACATTAGCGCCATCTGCTAATAATATTCAGCCTTGGAAGTTTGTCGTTGTCCAAGAAAAAAAATCTGCTCTAGCAGAAGGTTTACCGGAAAGT 
AATTGTAACCAAATTAATCAAGCGCAGTATGTTATTGCTTTATTTACAGATACAGATTTAGGACAGAGATCACGGAAAATAGCTCGTATTGGTCGT 
AGATCTCTTCCTGATGATTTAATTGGTTATTACATGGAAACTCTACCACCACGCTATGCTTTATATAGTGAAAAACAAACTGGAGAGTATCTCTCT 
TTAAATGCAGGTATCGTTGCTATGAATTTAGTACTTGCCTTGACAGATCAAGGTATTAGTTCTAATATGATT.TTAGGGTTCGATAAAGCGATTACT 
AATGATGTCTTAGAGATAGATAAACGTTTTAGACCAGAAATATTAATTACTGTTGGTTATAGTGATGAAAAGGTTGAACCTAGTTATCGTTTGCCA 
GTTGATCATATTATTGAAAAACGT 

SEQ ID 2582 

MKFLEMKKRHAVKHFWDKPVDFKDVRTAIEIATLAPSANKIQPWKFVWQEKKSALAEGLPESNCNQINQAQYVIALFTDTDLGQRSRKIARIGR 
RSLPDDLIGYYMETLPPRYALYSEKQTGEYLSLKAGIVAKKLVLALTDQGISSNMILGFDKAITNDVLEIDKRFRPEILITVGYSDEKVEPSYRLP 
VDHIIEKR 

SEQ ID 2583 

ATGAAATTTCTAGAGTTAAACAAAAAACGCCATGCCATTAAGACCTTTAATGACCAGCCAGTTGACTACGAGGATTTGCGAACAGCCATTGAGATT 
GCAACCTTAGCACCTAGTGCCAATAACATTCAACCTTGGAAATrTGTAGTCGTTCAAGAGAAAAAAGCTGAGTTAGCAAAAGGGTTACCTCTAGCA 
AATAAAGTGCAGGTTGAACAGGCTCAATATGTAGTGGCGCTATTTTCAGACACTGATTTAGCTTTACGTTCTCGTAAAATTGCCCGTATCGGTGTC 
AAATCATTACCAGACGACTTAATTGGTTATTATATGGAGACTTTGCCACCACGTTTTGCTGCTTTTAATGAGGTTCAAACCGGTGAGTACTTAGCT 
ATTAATGCAGGCATTGTGGCTATGAAGTTGGTGTTATCCTTGACGGATCAAAAGATTGCTTCCAATATTATCCTTGGTTTTGATAAGTCAACGACC 
AATGAGATTTTAGACATCGATCCGCGTTTTCGTCCAGAATTATTGATTACTGTTGGCTATAGTGACGAGAAACCAGAACCAAGTTATCGTTTGCCT 
GTTGATGAAGTCATCGAAAGAAGA 

SEQ ID 2584 

MKFLELNKKRHAIKTFNDQPVDYEDLRTAIEIATLAPSANNIQPWKFVWQEKKAELAKGLPLANKVQVEQAQYWALFSDTDLALRSRKIARIGV 
KSLPDDLIGYYMETLPPRFAAFNEVQTGEYLAINAGIVAMNLVLSLTDQKIASMIILGFDKSTTHEILDIDPRFRPELLITVGYSDEKPEPSYRLP 
VDEVIERR 

SEQ ID 2585 

ATGACAATTGATTTTAGAGCAGAAGTAGACAAACGCAAAGACGCTTTGATGGACGATTTAATAAATCTTCTTCGCATTAACTCGGAGCGTGATGAT 
TCACAAGCrGATGCAGAGCATCCATrTGGTCCTGGACCTGTAkAAGCCTTGGAATrTrTCCTTGAGATGGCTGAGCGAGATGGCTACGAAACAAAA 
AACGTAGATAATTATGCGGGACACTTTACATTTGGTCAAGGCGAAGAAGAACTAGGTATTTTTGGGCATTTAGATGTTGTTCCTGCAGGCAGCGGT 
TGGGATACAGACCCTTATGAACCAGTTATCAAGGATAACCGTTTATATGCTCGAGGCTCATCAGACGATAAGGGACCAACAATGGCATGTTATTAT 
GCTCTAAAAATTATTAAAGAGCTTGGGCTACCAACATCTAAGAAAGTTCGTTTTGTTGTAGGAACTGATGAAGAATCTGGATGGGGAGATATGGAT 
TACTACTTCGAACATGTTGGTCTTCCAAAACCTGATTTTGGTTTCTCTCCAGATGCAGAATTTCCAATTATAAATGGTGAAAAAGGTAATATTACT 
GAATATTTACATTTTTCAGGAGAAAATAAGGGAGCTGTTAGACTGCAXAGCTTTTCTGGCGGACTTCGCGAAAACATGGTTCCAGAATCAGCCACA 
GCACGTTTCACAAGTCATTTAGATCAGACAACACTTGGGC-CTAGTCTAGCTGATTTTGCAAGTAAACATAATTTGAAAGCAGAATTATCTGTAGAA 
GATGAGCAATATACAGCAACAGTTTATGGTAAATCTGCTCATGGTrCAACACCACAAGAAGGTGTTAATGGGGCGACTTATTTAGCTCTTTATCTA 
AGTCAATTTGATTTTGAAGGTCCTGCTCGTGCTTTCTTAGATGTTACAGCCAACATTATTCACGAAGACTTCTCAGGTGAAAAACTTGGAGTAGCT 
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TATGaAGATGACTGTATGGGACCATTGAGCATGAATGCAGGTGTCTTCCAGTTTGATGAAACTAATGATGATAATACTATCGCTCTTAATTTCCGT 
TACCCACAAGGGACAGATGCTAAAACTATCCAAACTAAGCTTGAGAAACTTAACGGAGTTGAAAAAGTGACTCTTTCTGACCATGAACACACACCA 
CACTATGTACCTATGGACGATGAATTAGTATCAACCTTACTAGCTGTCTATGAAAAGCAAACTGGTCTTAAAGGACATGAACAGGTTATTGGTGGT 
GGGACATTTGGTCGCTTACTTGAACGGGGTGTTGCATACGGTGCCATGTTCCCAGGAGATGAAAACACTATGCATCAAGCTAATGAGTACATGCCT 
TTAGAAAATATTTTCCGTTCGGCTGCTATCTACGCAGAAGCTATCTATGAATTAATCAAA 

SEQ ID 2586 

MTIDFRAEVDKRKDALMDDLINLLRINSERDDSQADAEHPFGPGPVKALEFFLEMAERDGYETKNVDNYAGHFTFGQGEEELGIFGHLDWPAGSG 
WDTDPYEPVIKDNRLYARGSSDDKGPTMACYYALKIIKELGLPTSKKVRFWGTDEESGWGDMDYYFEHVGLPKPDFGFSPDAEFPIINGEKGNIT 
EYLHFSGENKGAVRLHSFSGGLRENMVPESATARFTSHLDQTTLGASIiADFASKHNLKAELSVEDEQYTATVYGKSAHGSTPQEGVMGATYLALYL 
SQFDFEGPARAFLDVTANIIHEDFSGEKLGVAYEDDCMGPLSMNAGVFQFDETNDDNTIALKFRYPQGTDAKTIQTKLEK1.NGVEKVTLSDHEHTP 
HYVPMDDELVSTLLAVYEKQTGLKGHEQVIGGGTFGRLLERHVAYGAMFPGDENTMHQANEYMPLENIFRSAAIYAEAIYELIK 

SEQ ID 2587 

TTGGCTTATTTTAAGTTAAACATTATCCCTAAAACGAATAAGGAGAGTATAATGACAACCATTGATTTTAAAGCAGAAGTTGACAAACGTAAAAAA 
GCTATGCTAGCAGATTTAGTTGACCTATTACGCATTAATTCAGAACGCGATGACCAATTAGCTGATGATAAACACCCATTTGGCCCAGGTCCAGTT 
AAGGCCTTGGAGCATTTCCTCGCAATGGCTGAGCGTGATGGCTACAAAACGCGTAATATTGATAACTATGCAGGTGACTTTGAATTTGGTCAAGGT 
GATGAAGTACTAGGAATCTTTGGTCACCTTGATGTTGTGCCAGCTGGTAGC3GTTGGGATACAGACCCTTATGAGCCAGTGATTAAAGACGATCGC 
ATCTATGCGCGTGGGTCTTCGGATGATAAAGGACCAACCATGGCGTGTTACTACGCTCTGAAAATCATTAAAGAACTGGGTCTTCCTGTGTCTAAA 
AAAGTTCGTTTCATTGTTGGTACCGATGAAGAATCTGGCTGGGGGGATATGGATTATTACTTTGCTCATAATGGCTTGAAAAATCCAGATTTTGGT 

CTTCATCGCTTCCAAGGTGGGTTGCGTGAAAACATGGTACCAGAATCTGCCACAGCTGTCATTACGGCACCGCATGACCTTGATGTGCTAGAAGCA 
GCTTTGGAGCAATTTTTATCAGAACATGGTGTTAAAGGTTCTATGAAGGCTACTGATGGTAAAATTGAAGTAACTATTATTGGTAAGTCTGCTCAC 
GGGTCGACTCCAGAAGCGGGTGTTAATGGTGCTACCTTGTTGGCTAAATTCCTGAATCAATTTACCTTTGAAGGGGCTGCTAAGGATTATTTACAT 
GTGGCAGGTGAGGTGCTTCATGAAGACTTTGCGGCAGAAAAACTAGGCCTTGCTTATACTGATGACCGTATGGGAGCCCTGAGCATGAACGCAGGT 
GTCTTCACCTTTGATAGTCAATCAGCTGACAATACCATCGCCTTGAATTTCCGCTATCCCAAAGGAACTGATGCGGCAACCTTAAAAGCAGGATTG 
GAAAAATTACCAGGATTAACTAAGGTAAGCCTTTCTGAGCATGAACATACACCTCATTATGTGCCAATGGATGATGAATTAGTAGCTACCTTACTT 
GCTGTTTACGAAAAACAAACAGGTCTTAAAGGCTACGAACAAGTTATCGGCGGAGGAACCTT.TGGGCGCTTGCTAGAACGTGGTGTGGCCTTTGGA 
GCGATGTTCCCAGGTGATGAAAACACTATGCACCAAGCTAATGAGTATATGCCTTTAGAAAATATTTATCGCTCAGCAGCTATTTATGCTGAAGCA 
ATCTACGAATTAATTAAA 

SEQ ID 2588 

LAYFKLNIIPKTNKESIMTTIDFKAEVDKRKKAMLADLVDLLRINSERDDQLADDKHPFGPGPVKALEHFLAMAERDGYKTRNIDNYAGDFEFGQG 
DEVLGIFGHLDWPAGSGWDTDEYEPVIKDDRIYARGSSDDKGPTMACYYALKIIKELGLPVSKKVRFIVGTDEESGWGDMDYYFAHNGLKNPDFG 
FSPDAEFPIINGEKGNITEYLHFAGDNKGAFVLHRFQGGLRENMVPESATAVITAPHDLDVLEAALEQFLSEHGVKGSMKATDGKIEVTIIGKSAH 
GSTPEAGWGATLLAKFLWQFTFEGAAKDYLHVAGEVLHEDFAAEKLGLAYTDDRMGALSMNAGVFTFDSQiSADirTIALNFRYPKGTDAATLKAGL 
EKLPGLTKVSLSEHEHTPHYVPMDDELVATLLAVYEKQTGLKGYEQVIGGGTFGRLLERGVAFGAMFPGDENTMHQANEYMPLENIYRSAAIYAEA 

SEQ ID 2589 

ATGACTGACTTGGAAAAAATTATTAAAGCAATAAAAAGTGATTCACAGAATCAAAATTATACAGAAAATGGTATTGATCCTTTGTTTGCTGCTCCT 
AAAACAGCTAGGATCAATATTGTTGGCCAAGCACCTGGTTTAAAAACTCAAGAAGCAAGACTCTATTGGAAAGATAAATCTGGAGATCGTCTACGC 
CAGTGGCTTGGAGTTGATGAAGAGACATTTTACCATTCTGGAAAATTTGCTGTTTTACCTTTAGATTTTTATTACCCAGGCAAAGGAAAATCAGGA 
' GATTTATCCCCTAGAAAAGGTTTTGCGGAGAAATGGCACCCTCTTATTTTAAAAGAAATGCCTAATGTTCAATTGACCTrGCTAGTTGGTCAGTAT 
ACTCAGAAATATTATCTTGGAAGCTCCGCACATAAAAATCTAACAGAAACAGTTAAAGCTTACAAAGACTATCTACCCGATTATTTACCCCTGGTT 
CACCCATCACCGCGAAATCAAATTTGGCTAAAGAAGAATCCATGGTTTGAAAAAGATCTAATCGTTGATTTACAAAAGATAGTAGCAGATATTTTA 
AAAGAT 

SEQ ID 2590 

MTDLEKIIKAIKSDSQNQNYTENGIDPLFAAPKTARINIVGQAPGLKTQEARLYWKDKSGDRLRQWLGVDEETFYHSGKFAVLPLDFYYPGKGKSG 
DLSPRKGFAEKWHPLILKEMPNVQLTLLVGQYTQKYYLGSSAHKKLTETVKAYKDYLPDYI.PLVHPSPRNQIWLKKNPWFEKDLIVDLQKIVADIL 
KD 

SEQ ID 2591 

ATGGATGATTTAACCAAAGCTATTATGGCAGATGAGGCTAATCTCTCCTATACCGAAAGAGGTATTTTTCCTTTATATGATGCTCCTCAAACAGCT 
AGGATTATTATTGTTGGCCAAGCTCCTGGAATAGTAGCTCAAGGAACCAAACTTTACTGGAATGATCGTAGTGGCATCCGCTTACGAGACTGGCTA 
GGTGTGGACAATGACACCTTTTACCACTCAGGATTGTTTGGCATTATCCCTATGGATTTCTATTATCCTGGTAAGGGAAAATCCGGTGACTTACCA 

TTTTACCTTGGTAACAAGGCTTACAAAACCTTAACTGAAACAGTCCGTCACTTTGAGGATTACTTGCCAGACTATTTTCCACTTGTTCATCCTTCT 
CCAAGAAACCAATTGTGGTTAGCTAAGAACCCCTGGTTTGAGCAGGATTTATTACCTATCTTGCAAAAACGTGTGGAGGCAATTCTAACCAAA 

SEQ ID 2592 

MDDLTKAIMADEANLSYTERGIFPLYDAPQTARIIIVGQAPGIVAQGTKLYWKDRSGIRLRDWLGVDNDTFYHSGLFGIIPMDFYYPGKGKSGDLP 
PREGFAAKWHPPLRALMPEVELTILVGRYAQDFYLGKKAYKTLTETVRHFEDYLPDYFPLVHPSPRNQLWLAKNPWFEQDLLPILOKRVEAILTK 

SEQ ID 2593 

ATGAGAGATAATCATCTACACACGTATTTTTCCTATGATTGTCAAACGGCATTTGAGGACTATATTAATGGTTTTACAGGTGAATTTATCACAACA 
GAACATTTTGATTTATCAAATCCTTACACCGGTCAAGACGATGTTCCTGATTATAGTGCTTATTGTCAAAAAATAGATTATCTTAATCAGAAATAT 
GGAAATCGATTTAAAAAGGAATTGAAATCGGTTATTTTAAAGATAGGGAATCAGATATTT 

SEQ ID 2594 

. MRDNHLHTYFSYDCQTAFEDYINGFTGEFITTEHFDLSNPYTGQDDVPDYSAYCQKIDYLNQKYGNRFKKELKSVILKIGNQIF 

SEQ ID 2595 

TTGTCAATCCATCATAATGGTAGGTATGATTATCTGCAAGAAGAAGCTCTGAAAGTACCAACAAAGGAGCTTTTAGCAGATTACTTTAATCGTATG 
GAATTTGCCATAGGCCGTGTGGAAGCGCACGTTTTAGCTCACTTTGATTATGGTTTTCGTAAGTTAAACTTAGATGTAGAAGATTTAAAACCGTTT 
GAAACGCAATTGAAGCGCATTTTCATAAAGATGTTATCTAAGGGGTTAGCTTTTGAACTAAATACCAAATCCCTTTATCTATATGGGAATGAAAAA 
CTTTATCGCTATGCTTTAGAGATACTCAAACAGCTTGGTTGTAAACAATACTCTATAGGCTCTGACGGTCATATTCCTGAACATTTTTGTTATGAA 
TTTGATAGACTTCAAGGTCTGCTAAAGGACTATCAAATTGATGAAAATCATTTGATA 

SEQ ID 2596 

MSIHHNGRYDYBQEEALKVPTKELLADYFNRMEFAIGRVEAHVLAHFDYGFRKLNLDVEDLKPFETQLKRIFIKMLSKGLAFELNTKSLYLYGNEK 
LYRYALEILKQLGCKQYSIGSDGHIPEHFCYEFDRLQGDLKDYQIDENHLI 

SEQ ID 2597 

ATGAAAAGAAAAGACTTATTTGGTGATAAACAAACTCAATACACGATTAGAAAGTTAAGTGTTGGAGTAGCTTCAGTTGCAACAGGGGTATGTATT 
TTTCTTCATAGTCCACAGGTATTTGCTGAAGAAGTAAGTGCTTCTCCTGCAAATACAGCGATTGCAGAGTCGAATATTAATCAGGTTGACAACCAA 
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CAATCTACTAATTTAAAAGATGACATAAACTCAAACTCTGAGACGGTTGTGACACCCTCAGATATGCCGGATACCAAGCAATTAGTATCAGATGAA 
ACTGACACTCAAAAGGGAGTGACAGAGCCGGATAAGGCGACAAGCCTGCTTGAAGAAAATAAAGGTCCTGTTTCAGATAAAAATACCTTAGATTTA 
AAAGTAGCACCATCTACATTGCAAAATACTCCCGACAAAACTTCTCAAGCTATAGGTGCTCCAAGCCCTACCTTGAAAGTAGCTAATCAAGCTCCA 
CGGATTGAAAATGGTTACTTTAGGCTACATCTTAAAGAATTGCCTCAAGGTCATCCTGTAGAAAGCACTGGACTTTGGATATGGGGAGATGTTGAT 
CAACCGTCTAGTAATTGGCCAAATGGTGCTATCCCTATGACTGATGCrAAGAAAGATGATTACGGTTATTATGTTGATTTTAAATTATCTGAAAAA 
CAACGAAAACAAATATCTTTTTTAATTAATAACAAAGCAGGGACAAATTTAAGCGGCGATCATCATATTCCATTATTACGACCTGAGATGAACCAA 
GTTTGGATTGATGAAAAGTACGGTACACATACTTATCAACCCCTCAAAGAAGGGTATGTCCGTATTAACTATTTGAGTTCCTCTAGTAACTATGAC 
CACTTATCAGCATGGCTCTTTAAAGATGTTGCAACCCCCTCAACAACTTGGCCAGATGGTAGTAATTTTGTGAATCAAGGACTATATGGAAGGTAT 
ATTGATGTATCACTAAAAACTAACGCCAAAGAGATTGGTTTTCTAATCTTAGATGAAAGTAAGACAGGAGATGCAGTGAAAGTTCAACCCAACGAC 
TATGTTTTTAGAGATTTAGCTAACCATAACCAAATTTTTGTAAAAGATAAGGATCCAAAGGTTTATAATAATCCTTATTACATTGATCAAGTGCAG 
CTAAAGGATGCCCAACAAATTGATTTAACAAGTATTCAAGCAAGTTTTACAACTCTAGATGGGGTAGATAAAACTGAAATTTTAAAAGAATTGAAA 
GTGACTGATAAAAATCAAAATGCTATACAAATTTCTGATATCACTCTCGATACTAGTAAATCTCTTTTAATAATCAAAGGCGACTTTAATCCTAAA 
CAAGGTCATTTCAACATATCTTATAATGGTAACAATGTCATGACAAGGCAATCTTGGGAATTTAAAGACCAACTTTATGCTTATAGTGGAAATTTA 

CAAAACAGGGTTGTAGCGACTACCCCCCTTATGAAAAATAATAAAGGTGTTTGGCAGACGATACTTGATACTAAATTAGGTATTAAAAACTATACT 
GGTTACTATTATCTTTACGAAATAAAAAGAGGTAAGGATAAGC-TTAAGATTTTAGATCCTTATGCAAAGTCATTAGCAGAGTGGGATAGTAATACT 
GTTAATGATGATATTAAAACGGCTAAAGCAGCTTTTGTAAATCCAAGTCAACTTGGACCTCAAAATTTAAGTTTTGCTAAAATTGCTAATTTTAAA 
GGAAGACAAGATGCTGTTATATACGAAGCACATGTAAGAGACTTCACTTCTGATCGATCTTTGGATGGAAAATTAAAAAATCAATTTGGTACCTTT 
GCAGCCTTTTCAGAGAAACTAGATTATTTACAGAAATTAGGAGTTACACACATTCAGCTTTTACCGGTATTGAGTTATTTTTATGTTAATGAAATG 
GATAAGTCACGCTCAACAGCTTACACTTCCTCAGACAATAATTACAATTGGGGCTATGACCCACAGAGCTATTTTGCTCTTTCTGGGATGTATTCA 
GAGAAACCAAAAGATCCATCAGCACGTATCGCCGAATTAAAACAA'TTAATACATGATATTCATAAACGTGGCATGGGGGTTATACTTGATGTCGTC 
TATAATCACACTGCAAAAACTTATCTCTTTGAGGATATAGAACCTAATTATTATCACTTTATGAATGAAGATGGTTCACCAAGAGAAAGTTTTGGA 
GGGGGACGTTTAGGAACCACTCATGCAATGAGTCGTCGTGTTTTGGTTGATTCCATTAAATATCTTACAAGTGAATTTAAAGTTGATGGTTTCCGT 
TTTGATATGATGGGAGATCATGATGCGGCTGCGATTGAAITAGCTTATAAAGAAGCTAAAGCTATTAATCCTAATATGArTATGATTGGTGAGGGC 
TGGAGAACATTCCAAGGCGATCAAGGTCAGCCGGTTAAACCAGCTGACCAAGATTGGATGAAGTCAACCGATACAGTTGGCGTCTTTTCAGATGAT 
ATTCGTAATAGCTTGAAATCTGGTTTTCCAAATGAAGGTACTCCAGCTTTCATCACAGGTGGCCCACAATCTTTACAAGGTATTTTTAAAAATATC 
AAAGCACAACCTGGGAATTTTGAAGCAGATTCGCCAGGAGATGTGGTGCAGTATATTGCTGCACATGATAACCTTACCTTGCATGATGTGATTGCA 
AAATCAATTAATAAAGACCCTAAGGTAGCTGAAGAAGAGATTCATAGACGTCTGCGTTTAGGAAATGTAATGATTTTAACATCTCAAGGGACAGCA 
TTCATTCATTCTGGTCAAGAGTATGGTCGTACGAAGCGTTTACTTAACCCTGATTACATGACAAAAGTTTCAGATGACAAATTGCCTAATAAAGCA 
ACACTTATTGAAGCTGTTAAAGAATACCCATATTTTATTCATGATTCATATGATTCTTCAGATGCCATTAATCATTTTGATTGGGCAGCAGCCACA 
GATAATAACAAACACCCAATTTCAACGAAAACACAGGCCTATACAGCAGGTTTAATCACATTAAGGCGTTCAACAGATGCTTTCCGAAAATTGAGC 
AAAGCAGAAATTGATCGTGAGGTTAGCTTGATT/iCAGAGGTAGGTCAAGGTGATATTAAAGAAAAAGATTTGGTTATTGCTTACCAAACAATAGAT 
TCTAAAGGTGATATTTACGCAGTATTTGTTAATGCTGATAGTAAAGCTAGAAACGTTTTACTAGGTGAAAAATATAAACACCTTTTAAAAGGGCAA 
GTAATTGTTGATGCTGATCAAGCGGGGATTAAACCAATCTCAACTCCTAGAGGTGTTCATTTTGAAAAAGATAGTTTGCTGATTGATCCATTAACA 
GCAATTGTGATTAAAGTTGGCAAAGTTGCTCCTAGCCCTAAGGAGGAATTGCAAGCAGATTATCCCAAAACACAATCTTTCAAGGAATCTAAAACG 
GTAGAAAAAGTAAATAGAATAGCTAATAAGACCTCAATAACTCCTGTAGTTTCTAAGAAGGCCGATTCATATCTGACAAATGAAGCTAATTTGCCA 
AAAACTGGAGATAAGTCATCAAAAATACTAAGTGTAGTAGGAATAAGCATTCTAGCAAGTCTACTTGCTCTAGTAGGTCTCTCTTTAAAGAGGAAT 

SEQ ID 2598 

MKRKDLFGDKQTQyTIRKLSVGVASVATGVCIFLHSPQVFABEVSASPANTAIAESNINQVDNQQSTNLKDDINSNSETWTPSDMPDTKQLVSDE 
TDTQKGVTEPDKATSLLEENKGPVSDKMrLDLKVAPSrLQNTPDKTSQAIGAPSPTLKVANQAPRIENGyFRLHLKELPQGHPVBSTGLWIWGDVD 
QPSSNWPNGAIPMTDAKKDDYGYYVDFKLSEKQRKQISFLIRNKAGTNLSGDHHIPLLRPEMNQVWIDEKYGTHTyQPLKEGYVRINYLSSSSNYD 
HLSAWLFKDVATPSTTWPDGSNFVNQGLYGRYIDVSLKTNAKEIGFLILDESKTGDAVKVQPNDYVFRDLANHNQIFVKDKDPKVYHNPYYIDQVQ 
LKDAQQIDLTSIQASFTTLDGVDKTEILKELKVTDKNQNAIQISDITLDTSKSLLIIKGDFNPKQGHFNISYNGNNVMTRQSWEFKDQLYAYSGNL 
GAVLNQDGSCTEASLWSPSADSVTMIIYDKDNQNRWATTPLMKNNKGVWQTILDTKLGIKNYTGYYYLYEIKRGKDKVKILDPYAKSLAEWDSNT 
WDDIKTAKAAFVNPSQLGPQNLSFAKIANFKGRQDAVIYEAHVRDFTSDRSLDGKLKNQFGTFAAFSEKLDYLQKLGVTHIQLLPVLSYFYVNEM 
DKSRSTAYTSSDNNYNWGYDPQSYFALSGMYSEKPKDPSARIAELKQLIHDIHKRGMGVILDWYNHTAKTYLFEDIEPNYYHFMNEDGSPRESFG 
GGRLGTTHAMSRRVLVDSIKYLTSEFKVDGFRFDMMGDHDAAAIELAYKEAKAINPKMIMIGEGWRTFQGDQGQPVKPADQDWMKSTDTVGVFSDD 
IRNSLKSGFPNEGTPAFITGGPQSLQGIFKNIKAQPGNFEADSPGDWQYIAAHDNLTLHDVIAKSINKDPKVAEEEIHRRLRLGNVMILTSQGTA 
FIHSGQEYGRTKRLLKPDYMTKVSDDKLPNKATLIEAVKEYPYFIHDSYDSSDAINHFDWAAATDNNKHPISTKTQAYTAGljITLRRSTDAFRKLS 
KAEIDREVSLITEVGQGDIKEKDLVIAYQTIDSKGDIYAVFVHADSKARNVLLGEKYKHLLKGQVIVDADQAGIKPISTPRGVHFEKDSLIiIDPLT 
AIVIKVGKVAPSPKEELQADYPKTQSFKESKTVEKVNRIANKTSITPWSKKADSYLTNEANLPKTGDKSSKIIjSWGISILASLLALVGLSLKRN 
RHLK 

SEQ ID 2599 

■ TTGAATGTTATACTAAATGGAGGTCTTATGAAAAAGAAAGTCAACCAAGGATCAAAGCGCTATCAATATCTGTTAAAAAAGTGGGGGATAGGTTTT 

gtaatcgctgcaactgggactgtcgtgttagggtgcacccctagtatcttaacacatcaagttgctgctaaaaccattgttggactagcccgcgat 
gaagctcaacaaggagatggcaatgctaaatctggtgatggtcttcaatcc-tctagcaaggaggcaaaaccagttttagacagctcgtcagctaat 
cctgctagtattgctgagcatcatttgcgtatgcattttaaaacattgccagctggtgagtcgctaggaagcttgggactttgggtgtggggagat 
gtggatcaaccttcaaaggattggccaaatggtgctatcaccatgacaaaagcgaaaaaagatgactatggctattatctagatgtgccactagca 

GCTAAACACCGCCAGCAAGTGTCTTArCTCATTAArAATAAAGCrGGAGAGAATCTTrCAAAGGACCAGCACATCrCGCrrCTCACGCCAAAAATG 
' AATGAAGTTTGGATAGACGAGAATTACCATGCGCACGCTTATCGACCTTTGAAAAAAGGTTACCTTCGAATCAACTACCACAATCAATCGGGACAC 
TACGATAACTTAGCTGTCTGGACCTTTAAAGATGTCAAAACCCCAACGACCGACTGGCCAAATGGACTTGACTTGTCACATAAAGGGCATTATGGA 
GCTTATGTTGATGTCCCCTTAAAAGAAGGAGCTAACGAAATCGGATTTTTAATCCTTGATAAAAGTAAGACAGGAGATGCTATTAAAGTGCAACCA 
AAAGATTATCTATTTAAAGAGTTAGACAATCATACTCAGGTTTTTGTCAAAGACACTGACCCAAAAGTTTACAACAATCCTTATTATATTGATCAG' 
GTTAGTCTCAAAGGAGCTGAACAAACCACGCCAAATGAGATTAAAGCCATTTTTACGACCTTAGATGGGCTTGATGAAGATGCGGTGAAACAAAAC 
ATCAAGATCACTGACAAAGCAGGGAAAACTGTTGCAATTGATGAGTTGACACTTGACAGGGATAAGTCTGTAATGACATTAAAGGGTGATTTTAAG 
GCGCAAGGTGCAGTCTACACGGTTACATTTGGAGAAGTTAGCCAAGTCGCTCGCCAATCCTGGCAATTAAAAGATAAACTCTATGCTTACGATGGT 
GAACTTGGAGCTACCCTAGCTAAGGATGGTTCTGTTGATTTAGCGCTATGGTCTCCAAGTGCTGATACTGTTAAGGTTGTCGTTTATGATAAACAA 
GATCAGACAAGGGTGGTTGGTCAAGCTGATTTGACCAAGTCGGACAAGGGTGTTTGGAGAGCTCATCTAACTTCTGACAGTGTCAAGGGCATTAGT 
GATTACACAGGCTACTATTACCTTTATGAAATCACGCGCGGTCAGGAAAAAGTCATGGTTTTGGATCCTTACGCCAAATCTCTCGCTGCCTGGAAT 
GATGCGACTGCTACTGATGACATCAAAACAGCAAAAGCTGCCTTTATTGATCCAAGCAAACTAGGACCAACAGGCCTTGATTTTGCCAAAATTAAC 
AACTTTAAAAAGCGTGAAGACGCTATTATCTATGAAGCACATGTGCGAGATTTTACGTCAGATAAGGCTCTAGAAGGCAAGTTAACACACCCTTTT 
GGGACTTTTTCAGCTTTCGTTGAACAGCTAGACTATCTCAAAGACTTGGGGGTTACCCACGTTCAATTGCTACCGGTTTTGAGTTATTTTTATGCC 
AATGAGCTGGACAAGAGCCGCTCAACAGCCTACACGTCTTCAGACAATAATTACAACTGGGGTTATGACCCACAACACTACTTTGCCCTTTCTGGC 
ATGTATTCGGCAAATCCTAATGACCCTGCTTTACGTATCGCAGAGCTTAAAAACCTTGTCAATGAGATTCACAAACGrGGTATGGGTGTTATTTTT 
GATGTGGTTTATAACCACACGGCTAGAACCTATCTCTTTGAAGATTTGGAACCCAACTACTATCATTTTATGAATGCTGATGGTACAGCTAGAGAG 
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AGTTTTGGCGGAGGTCGTCTAGGAACGACACATGCCATGAGTCGTCGTATCTTGGTGGATTCGATTACTTATCTGACTCGTGAATTCAAGGTAGAT 
GGTTTTCGTTTCGACATGATGGGTGACCATGATGCGGCAGCTATTGAGCAAGCCTTTAAGGCAGCCAAAGCCATTAATCCAAATACCATTATGATT 
GGCGAAGGCTGGCGTACCTACCAAGGTGATGAGGGGAAAAAAGAAATTGCGGCAGATCAAGATTGGATGAAAGCAACCAATACGGTCGGTGTTTTC 
TCTGATGATATCAGAAATACCCTCAAGTCAGGTTTTCCAAATGAAGGCACAGCAGCCTTTATTACTGGTGGCGCAAAAAATCTAGAAGGTTTATTC 
AAAACGATCAAAGCACAGCCTGGTAACTTTGAAGCAGATGCCCCAGGAGATGTAGTGCAGTATATTGCAGCCCATGACAACCTGACCTTACATGAT 
GTCATTGCCAAATCCATCAATAAGGATCCTAAAGTGGCTGAAGAAGAGATTCACAAGCGTATTCGTCTAGGAAATACCATGATTTTAACTGCTCAA 
GGGACTGCCTTTATCCATTCTGGTCAGGAATATGGACGAACCAAGCAGCTTCTAAATCCCGACTACAAGACAAAGGCGTCTGATGACAAGGTGCCA 
AATAAGGCGACTCTGATrGATGCTGTAGCGCAATACCCTTACTTCArCCACGATTCTrATGATTCGrCTGATGCGGrCAAI'CATTrrGACTGGGCA 
AAGGCAACAGATTCCATAGCTCACCCGATTAGCAACCAAACAAAAGCCTATACACAGGGACTAATTGCGTTGCGTCGCTCAACAGATGCCTTTACA 
AAAGCAACCAAAGCTGAGGTAGATCGGGATGTGACCTTGATCACCCAAGCAGGACAAGATGGTATTCAACAAGAGGACCTCATCATGGGTTACCAA 
ACAGTGGCATCAAATGGAGATCGCTATGCTGTCTTTGTCAATGCAGACAACAAGACCCGCAAGGTAGTTTTACCTCAAGCCTACCGCTATTTGCTA 
GGAGCCCAAGTGCTTGTTGATGCTGAGCAAGCTGGTGTTACTGCCATTGCTAAGCCTAAGGGAGTCCAGTTTACCAAAGAAGGCTTGACTATTGAA 
GGCCTAACTGCCCTGGTCCTCAAAGTATCCTCAAAAACGGCTAATCCCTCTCAGCAAAAGAGTCAGACAGACAATCATCAAACCAAAACACCAGAT 
GGCTCAAAAGACCTAGACAAATCATTAATGACTAGACCAAAAAGAGCTAAAACAAACCAAAAGCTCCCAAAAACGGGTGAAGCCTCCTCAAAAGGC 

SEQ ID 2600 

LNVILKGGLMKKKVNQGSKRYQYLLKKWGIGFVIAATGTWLGCTPSILTHQVAAKTIVGLARDEAQQGDGNAKSGDGLQSSSKEAKPVLDSSSAN 
PASIAEHHLRMHFKTLPAGESLGSLGLWVWGDVDQPSKDWPNGAITMTKAKKDDYGYYLDVPLAAKHRQQVSYLINNKAGENLSKDQHISLBTPKM 
NEVWIDENYHAHAYRPLKKGYLRINYHNQSGHYDNLAVWTFKDVKTPTTDWPNGLDLSHKGHYGAYVDVPLKEGANEIGFLILDKSKTGDAIKVQP 
KDYLFKELDNHTQVFVKDTDPKVYNNPYYIDQVSLKGAEQTTPNEIKAIFTTLDGLDEDAVKQNIKITDKAGKTVAIDELTLDRDKSVMTLKGDFK 
AQGAVYTVTFGEVSQVARQSWQLKDKLYAYDGELGATLAKDGSVDLALWSPSADTVKVWYDKQDQTRWGQADLTKSDKGVWRAHLTSDSVKGIS 
DYTGYYYLYEITRGQEKVMVLDPYAKSLAAWNDATATDDIKTAKAAFIDPSKLGPTGLDFAKINNFKKREDAIIYEAHVRDFTSDKALEGKLTHPF 
GTFSAFVEQLDYLKDLGVTHVQLLPVLSYFYANELDKSRSTAYTSSDNNYNWGYDPQHYFALSGMYSANPNDPALRIAELKNLVMEIHKRGMGVIF 
DWYKHTARTYLFEDLEPNYYHFMNADGTARESFGGGRLGTTHAMSRRILVDSITYLTREFKVDGFRFDMMGDHDAAAIEQAFKAAKAINPNTIMI 
GEGWRTYQGDEGKKEIAADQDWMKATNTVGVFSDDIRNTLKSGFPNEGTAAFITGGAKNLEGLFKTIKAQPGNFEADAPGDWQYIAAHDNLTLHD 
VIAKSINKDPKVAEEEIHKRIRLGNTMILTAQGTAFIHSGQEYGRTKQLLNPDYKTKASDDKVPKKATLIDAVAQYPYFIHDSYDSSDAVNHFDWA 
KATDSIAHPISNQTKAYTQGLIALRRSTDAFTKATKAEVDRDVTLITOAGQDGIQQEDLIMGYQTVASNGDRYAVFVNADNKTRKWLPQAYRYLL 
GAQVLVDAEQAGVTAIAKPKGVQFTKEGLTIEGLTALVLKVSSKTANPSQQKSQTDNHQTKTPDGSKDLDKSLMTRPKRAKTNQKLPKTGEASSKG 
LLAAGIALLLLAISLLMKRQKD 

SEQ ID 2601 

TTGTGTTATAATAGATGTAAACGTTTTTTTATGAGGTATATGATGAAAAATTGGGAAAAACCACCATTAGTGATGGCGGGATTAGTATTAGGGCTA 
TTAGCTTTGGGGAACCTTCTAGAGGGATATGGCACCTATGTTCGCTATTGTTTAGGGCTAGTAGCACTTGTTTTTTGGATTTTTTTAATCAAAGGA 
ATATTAAAAAATAAAAAAGAAAGCAGGAAGGAGTTAAGCAATCCTTTGATTGGTTCTGTCTTTACTACTTTTTTTATGGCAGGTATGATTTTATCA 
ACCTATATCTTATTATTTAGAAGTTTAGGAATATGGGTAGCAGTTCTGTCAAAAGGTGTATGGTGGTTGTCATTTATTGCGTTAATCATTCATATG 
GCTATTTTTTCATGGAAATATTTGAGACACTTTTCGATGGCTAATCTTTTTCCTTCTTGGTCTGTCCTCTATGTTGGTATAGGGGTAGCTAGCCTG 

GCATATAAAATCGGGCTACCTTCGGCAGTTAAGCCTAATATAACTACTATTTGCGCTCCAATGTCGCTAATCACAGCGGGATATGTCAATAGTTTT 
GTGTCACCAAATAGAGGTTTATTACTGCTATTAATCGTAATGGCACAATTTCTTTATTTTTTCATTCTTTTTCAGGTGCCTAAATTACTGATTGGT 
GATTTTACACCAGGTTTCTCAGCCTTTACTTTCCCCCTTGTTATCTCAGCTACCTCACTTAAATTAAGTATTCAGCATCTATCATTACCAGTTGAT 
ATACAGGGGCTAGTCeACTTTGAAATTGGGACAACAACTCTTATTGTTATGATAGTAATGGTACGTTATATTTTCTTTTTAAGGCGAACAATT 

SEQ ID 2602 

TYILLFRSLGIWVAVLSKGVWWI.SFIALIIHNAIFSWKYLRHFSMANIjFPSWSVLYVGIGVASLTAPISGQFTIGKIVFWYGFIATLVLLPFLFIK 
AYKIGLPSAVKPNITTICAPMSLITAGYVNSFVSPNRGLLLLLIVMAQFLYFFILFQVPKLLIGDFTPGFSAFTFPLVISATSLKLSIQHLSLPVD 
IQGLVHFEIGTTTLIVMIVMVRYIFFLRRTI 

SEQ ID 2603 

ATGTCACTAAAAATAGCTGTTAATAGGCAGAAAAGGACACTTATGAAACACCTTAAAACCCCACCATTGGTCATGTCAGGATTGGCATTAGGAACG 
TTGTCATTTGGCAATTTGTTGGCTACTTATGTTTCGATTTTTAATTATTTGGGAATTCTGGCAGCTCTTTTTATCTATGGTATCTTGCTTGTTGGC 
ATGGTTAGGAACCTTAACGATACCAAAATGCAGTTACGACAACCTCTAATTGCCTCTGTTTTTCCAACTTTTTTTATGACAGGGATGTTGTTGTCT 
TCACTCTTTCTCAAAGTGACAGGAGGGTGTTGGTTAGGCTTTCTCACTTGGTGGCTATTCTTTTTGGGAAATC' 
TATCGTTTTGTCT1 

AGTAGGCAGTTTTTATTAGGACAGGTGATTTTTTGGGTTTGTCTTCTCTTAACTGCTGTGATTTTACCTTTTATGGCCAAAAAGACTTATGGGATT 
GGTCTAGGTCAAGCAGTAATGCCCAATATTTCAACGTTTTGTGCCCCTCTGTCCTTACTTTCAGC 
GTAGGAATGGTTATCTTTCTTCTCGTCAGCTCACAACTGTTATATGCTTTTGTGGT1 
GGTTTTTCAGCTTTTACCTTTCCGTTTGTGATTAGTGCCACTI'CCTTAAAAATGACCTTATCTTTTTTAGGTTGGCAAGGTTTAGGTTGGCAGGTT 
CTTTTGCTAGGAGAGGTATTGTTGGCGACAGCTTTAGTCACTTATGTTTATGGGGCTTACCTGAGATTTCTATTTCAAAATAAG 

SEQ ID 2604 

MSLKIAVNRQKRTLMJCHLKTPPLVMSGLALGTLSFGNLLATYVSIFNYLGILAALFIYGILLVGMVRNLNDTKMQLRQPLIASVFPTFFMTGMLLS 
SLFLKVTGGCWLGFLTWWLFFLGNLVLIAYYQYRFVFSFSWDNVFPSWSVLFVGIAMAALTAPASRQFLLGQVIFWVCLLLTAVILPFMAKKTYGI 
GLGQAVMPNISTFCAPLSLLSASYLATFPRPQVGMVIFLIiVSSQLLYAFVWQLPRLLNRPFNPGFSAFTFPFVISATSLKMTLSFLGWQGLGWQV 
LLLGEVLLATALVTYVYGAYLRFLFQNK 

SEQ ID 2605 

ATGGTTAAAAAATTCGCATTTGCTAAAGGAATAGCAACAGGAGTCGTTGCAACAGCTGCTACTCTTGCAGGTGCTGCATTTGCTATCAAAAAAACA 
ATTArTGAACCTGAGGAAGAAAAAATAGCTTTTATCGAAGAAAATCGTAAAAAAGCTGCACGTAAACGTGTCTCTCAT 

SEQ ID 2606 

MVKKFAFAKGI ATGWATAATLAGAAFAI KKTI IEPEEEKIAFIE ENRKKAARKRVSH 

SEQ ID 2607 ■ 

ATGGTTAAGAAATATCAATTTGTTAAAGGTCTTGCTACTGGCGTCCTAGCAACTGCTGCTACTGTTGCTGGTGCTGTCTTTGCTGTAAAAAAAACA 

SEQ ID 2608 

MVKKYQFVKGLATGVLATAATVAGAVFAVKKTIIDPEEEKAAFIEENRKKAARRRVAR 

SEQ ID 2609 

TTGAGAAGTATCATGAGAAAAATCAAACTTATAGGAGTTGTTGGTCCAACTGCGGTTGGGAAGACAGCATTAGGAATTGAATTAGCTAAAACTTTC 
AATGGCGAAATCATTAGTGGTGATAGTCAGCAAGTTTATCAGAAGTTAGATATCGGAACGGCTAAAGCTAGTAAAGAAGAGCAAGAACAAGCTTAT 
CATCACTTGATTGATGTTCGTGAAGTAAATGAGAACTATTCGGTTTATGATTTCGTCAAAGAGGCAAAAGTAGCTATTGATACGATTATTTCTAAG 
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GGGAAAATTCCTATTATTGTTGGAGGTACTGGCCTATATTTACAGAGTTTGTTTGAGGGCTATCATTTAGGAGGCGAAGTCAATCAAGAAACTCTT 
ATGGCCTATCGTGAAAAATTAGAGTCTCTAAGTGATGAAGATTTATTTGAAAAGTTGACAGAACAATCCATTATTATACCACAAGTTAATCGTCGA 
CGTGCCATTCGTGCATTAGAATTGGCGAAGTTTGGGAATGATTTGCAAAATAGTGAAAGTCCGTATGATGTTTTATTAATTGGATTGAATGATGAT 
CGTCAGGTGCTTTATGATCGTATCAATAGACGAGTTGATTTGATGATGGACAATGGTCTCTTAGATGAAGCTAAATGGCTATACGATAACTACCCG 
AGTGTTCAAGCAAGTAAAGGAATTGGCTATAAAGAATTATTTCCTTACTTTTCAAAGCAAATACCATTAGAAGAAGCTGTTGATAAACTAAAACAA 
AATACCAGACGTTTTGCAAAACGCGAATTAACATGGTTTAGAAACCGTATGAATGTCGAATTTATTATGGTTGGTGAGGAAAATTATCAACAAAAA 
ATCAAGCGAAAAGTCAGTGATTTTTTATCATCAAAG 

SEQID 2610 

MRSIMRKIKLIAWGPTAVGKTAIiGIELAKTFNGEIISGDSQQVYQKLDIGTAKASKEEQEQAYHHLIDVREVMENYSVyDFVKEAKVAIDTIISK 
GKIPIIVGGTGLYLQSLFEGYHLGGEVNQETEMAYREKLESLSDBDLFEKLTEQSIIIPQVNRRRAIRAIiELAKFGNDLQNSESPYDVLLIGLNDD 
RQVLYDRINRRVDLMMDHGLLDEAKWLYDNYPSVQASKGIGYKELFPYFSKQIPLEEAVDKLKQNTRRFAKRQLTWFRNRMNVEFIMVGEENYQQK 
IKRKVSDFLSSK . 

SEQID 2611 

ATGACAAAAATAAAAATAGTTGTGATTGTTGGTCCGACAGCGGTTGGAAAAACAGCACTTGGGATTAGTTTAGCCAAGGCTTTTAATGGAGAAATT 
ATTTCAGGAGATAGCCAGCAAGTTTATCGACAGTTGGATATTGGAACAGCCAAGGCCACTCAAGAAGAGCAAGAAGCAGCGGTTCATCACTTAATT 
GATATTCGTGAGGTGACGGAGTCTTATTCGGCCTACGATTTTGTTCAAGATGCTCAAAAATCTATTTCAGATATTGTTAGTCGTGGGAAATTACCA 
ATTATTGTAGGTGGAACTGGTCTTTACTTACAAAGTTTACTCGAAGGTTATCATCTAGGAGGTCAAGTTGATCAAGAGGCGGTAAAAGCCTATCGG 
AATGAGTTGGAGCAATTGGACGATCACGACTTGTATGAACGCTTGCAAGTCAATAACATTACCATTGAGCAGGTGAATCGCAGACGGGCGATCCGA 
GCCCTTGAATTGGCTCAGTTTGCTGATGAATTAGAGAATGCCGAGACGGCTTATGAGCCGCTTATTATCGGCTTGAATGATGACCGCCAAGTCATC 
TATGACCGTATCAATCAGCGCGTGAATCGTATGATTGAAAACGGCTTATTGGAAGAAGCAAAATGGTTATATGAGCATTACCCGACTGTTCAGGCT 
AGTCGTGGCATAGGTTATAAGGAATTATTCCCCTATTTTGTAGG7GAAATGACTTTGGCAGAAGCTAGTGATCAATTAAAACAAAACACGAGACGT 
TTTGCCAAGCGACAGCTAACTTGGTTCCGCAATCGAATGGCTGTTAGCTTCACTGCCATAACGGCTCCTGATTACCCACAGGTAGTACATGATAGG 
GTCAGGGATTTTCTTGGTCAGAAAGAGAAGTCA 

SEQ ID 2612 

MTKIKIWIVGPTAVGKTALGISLAKAFNGEIISGDSQQVYRQLDIGTAKATQEEQEAAVHHLIDIREVTESYSAYDFVQDAQKSISDIVSRGKLP 
IIVGGTGLYMSLLEGYHLGGQVDQEAVKAYRNELEQLDDHDLYERLQVNNITIEQVNRRRAIRALELAQFADELENAETAYEPLIIGLNDDRQVI 
YDRIHQRVNRMIENGLLEEAKWLYEHYPTVQASRGIGYKELFPYFVGEMTLAEASDQLKQNTRRFAKRQLTWFRNRMAVSFTAITAPDYPQWHDR 
VRDFLGQKEKS 

SEQ ID 2613 

GTGATAGAAACTAAAGAAGAGCAAGAACGTGTTATTTTAGTTGGGGTAGAACTTCAAGATACTGAGAATTTTGAAATGTCCATGGAAGAACTTGCT 
AGCTTAGCTAAGACAGCAGGAGCAAATGTTGTTAATCATTATTATCAAAAAAGAGATAAATATGATAGTAAATCATTTATCGGATCTGGTAAATTA 
GAGGAGATAAAAGCTATTGTAGAAGCAGATGAGATTGATACCGTTGTGGTTAATAATCGTTTGACTCCGCGACAAAACTCTAATTTGGAAGCTGAA 
CTTGGTGTTAAAGTTATTGACCGTATGCAACTTATTTTAGATA7CTTTGCTATGCGTGCTAGAAGTCATGAAGGAAAATTACAGGTTCATCTAGCG 
CAATTGAAATATATGTrACCACGCTTAGTTGGACAAGGTATTATGCTTAGTCGTCAAGCAGGAGGAATCGGAAGCCGAGGTCCAGGAGAATCTCAG 
TTAGAGTTGAATCGTCGTTCCATTCGTCATCAAATTTCTGATATCGAAAGACAATTGAAGATTGTAGAAAAAAATCGCGAGACAGTTCGAGAAAGA 
CGTGTTGATTCGACAACCTTTAAAATTGGATTAATTGGATATACAAATGCTGGCAAGTCAACTATTATGAATGTTTTAACCGATGATAAGCAATAT 
GAAGCCAATGAATTATTTGCAACGTTAGACGCTACAACCAAGCAGATCTATTTACAAAATCAATTTCAAGTCACTTTAACAGATACTGTTGGTTTT 
ATTCAAGATTTACCTACAGAGTTAGTTGCGGCTTTCAAGTCTACCTTAGAAGAAAGTCGACATGTCGATTTATTATTTCATGTTATTGATGCTAGT 
GACCCTAATCATGAAGAACACGAAAAAGTTGTTATGGAGATTCTTAAAGACTTAGATATGATAGATATTCCTCGTTTAGCGATATACAACAAGATG 
GATGTCACTGAGCAGCTGAATGCAACAACTTTTCCAAATGTGAGAATTGCAGCCAAAAAACAAGGGAGTAAGGATTTATTACGCCGTCTTATTGTG 
GATGAAATACGACATATCTTTGACGAATTTTCGATTAGAGTGCATCAAAATCAAGCATATAAGCTCTATGATCTCAATAAAATAGCATTGCTTGAT 
ACCTACACCTTTGAAGAAGAATACGAGAATATTACAGGCTATATTTCTCCTAAACAAAAATGGAAGCTGGAAGAATTTTATGAT 

SEQ ID 2614 

MIETKEEQERVILVGVELQDTENFEMSMEELASLAKTAGAimTJHYYQKRDKYDSKSFIGSGKLEEIKAIVEADEIDTVVVNNRLrPRQNSNLEAE 
LGVKVIDRMQLILDIFAMRARSHEGKLQVHLAQLKYMLPRLVGQGIMLSRQAGGIGSRGPGESQLELNRRSIRHQISDIERQLKIVEKNRETVRER 
RVDSTTFKIGLIGYTNAGKSTIMNVLTDDKQYEANEIjFATLDATTKQIYLQNQFQVTLTDTVGFIQDLPTELVAAFKSTLEESRHVDLLFHVIDAS 
DPNHEEHEKVVMEILKDIjDMIDIPRLAIYNKMDVTEQDNATTFPNVRIAAKKQGSKDLLRRLIVDEIRHIFDEFSIRVHQNQAYKI.YDIjNKIALIiD 
TYTFEEEYENITGYISPKQKWKLEEFYD 

SEQ ID 26.15 

ttggtaaaggtgatgattgagacaaagcgtcagcaagaaagagtgattcttttaggagttgagcttcagacaacagaacattttgacatgtccatg 
acagaattagctaatcttgccaaaacagctggtgtcaaagttatggcaagtt'tcagccaaaaacgagaacgttacgacagcaaaacctttatcggc 
tcagggaaactggatgagattaaggcgattgtggaagctgatgagattgatgcagttattgtgaacaatcggttgactgctaggcaaaatgctaat 
ctagaagctgttttagaggtaaaagtcattgaccgtatgcagttaatcttagatatttttgccatgcgtgccagaagccatgagggcaaattacaa 
gtacaccttgcccaartgaaatatargttacctcgtttggttggacagggca7catgttaagtcgrcaagcaggtggtattgggagccgtggacca 
ggtgaaagccaactagagttaaatcgccgttcgattcgtcatcagattgctgatattgaacgccaattaactcaggtagagaaaaatcgtcaaaca 
attagagatcgtcgtgtgggttcagatacctttaaaattggcttgattc-gctacaccaatgctggcaagtcaaccattatgaacttgttgacagat 
gacagccactatgaagccaatgaattatttgctaccttagatgcaactacaaagcaactctatttagaaaatcaatttcaagcaaccttaacagac 
accgtaggctttattcaagacttgccaagggaattagtggctgcttttaaatcaaccctagaagaaagcaaatatgtggatttgctgttacatgtg 
attgargcgagtgatcccaatcatagtgagcaagaaaaagtggttrraaaccrtcraaaagagctagacatgcrtaatattccgcgrttagctatr 
tataacaaggtggatatagcagaacaattcacagctactgcttttccaaatatcaggatttcagcccgttcaaaggatagcaaaattctcttgaga 
cgtttaatcattgaccaaattcgagaccagtttgttccttttagaatcaaagtgcatcaagacaaggcgtacaagctatatgatttgaatcgagtt 
gctcttttagaccactacacgtttgaccaagaaatagaggatatttcgggc7acatttccccaaaacagcaatggagacttgacgatttttatgaa 
SEQ ID 2616 

LVKVMIETKRQQERVIIiLGVELQrrEHFDMSMTELANLAKTAGVKWIASFSQKRERYDSKTFIGSGKLDEIKAIVEADEIDAVIVWNRLTARQNAN 
LEAVLEVKVIDRMQLIbDIFAMRARSHEGKLQVHLAQLKYMLPRbVGQGIMLSRQAGGIGSRGPGESQLELNRRSIRHQIADIERQLTQVEKNRQT 
IRDRRVGSDTFKIGLIGYTNAGKSTIMNLLTDDSHYEANELFATLDATTKQLYLENQFQATLTDTVGFIQDLPTELVAAFKSTLEESKYVDLLLHV 
IDASDPNHSEQEKWLNLLKELDMLNIPRLAIYNKVDIAEQFTATAFPNIRISARSKDSKILLRRLIIDQIRDQFVPFRIKVHQDKAYKLYDLNRV 
ALLDHYTFDQE IEDISGYIS PKQQWRLDD F YE 

SEQ ID 2617 

ATGATTGATTATATTGATTTAGCTTTGACTTATGGTGGTTTTACGAGCTTAGATAAAGTTTATCTAGAGAAAAAACTAGATGGCCTCTCTAAGCAG 
CAACGACTTGATTTTATCACCCCACCTCCTAGTGTGATTAATGCTTATTTTGCTGAAATATATCAAAAGCAAGGGCCAGAAGCTGCAACTGATTAC 
TATTTTGATCTTTCCAAAGCCTTGGGCTTGTTTCCAAAACATTTATCGTTTGATGAAGAAAAACCTTTTATTCGTTTGAATTTATCAGGAAAATCA 
TTTGGTTTTGCTTACCTAAATGATCAAGAAGAAGCGAGTGTTTTTTCTGAAGTTAAAGAAGTCATTACACCGCAGTTACTCTTAGAAATTGCACAG 
ATTTTTCCTCAATATAAAGTCTATCGAGATCGGTCTGGTATCAGAATGGCAAAAATAGATTTTGACGAAACAGAATCTCAAAATATTACACCAGAA 
ACAAGTTTACTAGGGAATGTCTTACAACTTAAAAAAGATATTATTAAAATAACTAGTTTCAATCAAGAAGAGCTATTAGAGTTGGTTAAAACAAAG 
TCAGGTAAATACTATTATTCTAGTCAAGGACGTGAGTCAGTTATTTATATTGATACTAAATCTACTAAT 
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SEQ ID 2618 

MIDYIDLALTYGGFTSLDKVYLEKKLDGLSKQQRLDFITPPPSVINAYFAEIYQKQGPEflftTDYYFDLSKALGLFPKHLSFDEEKPFIRLNLSGKS 
FGFAYLNDQEEASVFSEVKEVITPQLLLE1AQIFPQYKVYRDRSGIRMAKIDFDETESQNITPETSLLGNVLQLKKDIIKITSFNQEELLELVKTK 
SGKYYYSSQGRESVIYIDTKSTN 

SEQID2619 

TTGACGATTTTTATGAATAATTATATTGATTTAGCAAAAACCTATGGTGGATTTACTAGTCTGGATACCAACTACCTAAACCATCTGTTAGCCAGT 
TTGACAGACCAGCAAAAACTAGCTTTTATCACACCACCACCAAGTGTTATTAATGCCTACTTTGCTGAAATCTACCAGAAACAGTCACCGCAAGCT 
GCAACTGATTATTATTTTAATCTTTCTAAGGCTTTGGGGCTTTTTACTGACCAACCATCTTTTGAGGAAGAAAAGCCCTTTGTACGCCTCAATTTG 
TCTGGAAAAGCTTATGGTTTTGCTTACCAAAATGACCAAGAAGTTGCATTGGTATTTTCTGAAAAAGCAGAGCCTAAGAAACCCGAACTCTTCTTT 
GAATTAACACAAATTTTCCCACAATATATGGTTTATGAGGACAAAGGCCAGCTTAAAATGCAGGCTAAGCAGTTTGAGCAAGGAGAATGTGAAGAC 
ATTACACCTGATGACACACTCTTGTCGAAGATTTACCGTCTGGCAAACGGTATCACCATGCTTAAGGGGTTTAATGTAGAGGAGTTATGGGCTCTT 
AGCCAAACATTTTCTGGTCAAAAGTATTATGATTTTGCCCAACGAGAATTTATGATTTACATCACCCAA 

SEQ ID 2620 

LTIFMNNYIDLAKTYGGFTSLDTNYLNHLLASLTDQQKLAFITPPPSVINAYFAEIYQKQSPQAATDYYFNLSKALGLFTDQPSFEEEKPFVRLNL 
SGKAYGFAYQNDQEVALVFSEKAEPKKPELFFELTQIFPQYMVYEDKGQLKKQAKQFEQGECEDITPDDTLLSKIYRBANGITMLKGFNVEELWAL 
SQTFSGQKYYDFAQREFMIYITQ 

SEQ ID 2621 

ATGGAAATTCAATTTTTAGGAACTGGAGCTGGTCAACCAGCGAAAGCTCGTAATGTTTCAAGTTTAGTCTTGAAATTATTAGATGAAATTAACGAG 
GTTTGGATGTTTGATTGTGGAGAGGGTACACAGCGTCAAATTTTAGAAACTACGATTAAACCTCGTAAAGTTAAAAAAATTTTTATCACGCACATG 
CACGGAGACCATGTTTTTGGTCTTCCAGGTTTTTTATCCAGTCGGGCTTTTCAAGCCAATGAAGAGCAGACAGATTTAGATATTTATGGACCGGTT 
GGTATAAAAAGTTTTGTTATGACTGCCTrAAGGACATCAGGTTCACGTTTACCTTATCGAATCCATrrrCACGAGTTrGATGAATCArCACTCGGA 
AAAATTATGGAAACAGATAAATTTACCGTTTATGCAGAAAAGCTAGATCATACTATCTTTTGTATGGGATATCGTGTTGTGCAAAAAGATCTTGAG 
GGCACTTTAGATGCTGAAGCATTGAAACTAGCAGGTGTTCCATTTGGTCCTCTTTTTGGGAAAGTCAAAAATGGTGAGAATGTTACCTTAGAAGAT 
GGTAGAGAAATTATTGCTAAAGATTATATTTCTGAACCGAAAAAGGGTAAAGTAATCACTATTTTGGGAGATACTAGAAAAACAGATGCAAGTATT 
AGGTTAGCTTTGGGCGCTGATGTTTTAGTTCACGAATCTACTTATGGTAAGGGTGATGAGCGAATTGCTAAATCGCATGGGCATTCAACCAATATG 
CAAGCAGCTGATATCGCTAAACAAGCAAATGCTAAACGACTATTATTAAATCATGTTAGTGCTCGTTTTATGGGGCGAGATTGTTGGCAAATGGAA 
GAAGATGCAAAGACGATTTTTTCAAATACCCATCTTGTTAGAGATTTGGAAGAAGTAGGTATA 

SEQ ID 2622 

MEIQFLGTGAGQPAKARNVSSLVLKLLDEINEVWMFDCGEGTQRQILETTIKPRKVKKIFITHMHGDHVFGLPGFLSSRAFQANEEQTDLDIYGPV 
GIKSFVMTALRTSGSRLPYRIHFHEFDESSLGKIMETDKFTVYAEKLDHTIFCMGYRWQKDLEGTLDAEALKLAGVPFGPLFGKVKNGENVTLED 
GREIIAKDYISEPKKGKVITILGDTRKTDASIRLALGADVLVHESTYGKGDERIAKSHGHSTMMOAADIAKQAMAKRLLLNHVSARFMGRDCWQME 
EDAKTIFSNTHLVRDLEEVGI 

SEQ ID 2623 

ATGGAATTACAATTTTTAGGAACTGGAGCTGGTCAACCAGCCAAGCAGCGCAATGTGTCAAGTCTTGCCTTGAAATTACTAGACGAAATCAATGAA 
GTCTGGATGTTTGATTGCGGTGAAGGAACGCAAAGACAAATTTTAGAAACGACGATTAAGCCACGAAAAATAAGAAAGATTTTCATTACTCATTTG 

GGCATTAAAACTTACGTGTTAACTAGTCTAAAAGTTTCTGGAGCGCGTGTACCTTATCAGATTCATTTTCATGAATTTGATGACAAATCATTAGGT 
AAAATAATGGAAACAGATAAGTTTGAGGTCTATGCAGAGCGTCTGGCGCATACCATTTTTTGCATGGGTTATCGAGTAGTTCAAAAAGACTTAGAA 
GGAACCCTAGACGCAGAAGCCTTAAAAGCAGCGGGTGTrCCTTTTGGACCACTCTTTGGCAAAATTAAAAATGGTCAAGACGTTGAGTTGGAAGAC 
GGCCGCCTGATTTGTGCCAAAGATTATATTTCTGCCCCTAAAAAAGGCAAAATCATCACCATTATCGGCGATACGCGCARAACGTCTGCCAGTGTT 
AAACTCGCTAAAGATGCAGATGTTTTGGTTCATGAATCCACCTATGGTAAGGGTGACGAGCGGATTGCGAGAAATCACGGGCATTCTACCAACATG 
CAGGCAGCACAAATCGCTCATGAAGCAGGCGCAAAACGCCTCTTGCTCAATCATGTATCAGCTCGCTTTTTAGGGCGTGATTGTCGCCAGATGGAA 
AAAGATGCCGCCACTATATTTGAAAATGTTAAAATGGTACAAGATTTAGAGGAAGTGATTATT 

SEQ ID 2624 

MELQFLGTGAGQPAKQRNVSSLALKLLDEINEVWMFDCGEGTQRQILETTIKPRKIRKIFITHLHGDHIFGLPGFLSSRSFQASEEQTDLDIYGPI 
GIKTYVLTSLKVSGARVPYQIHFHEFDDKSLGKIMETDKFEVYAERLAHTIFCMGYRWQKDLEGTLDAEALKAAGVPFGPLFGKIKNGQDVELED 
GRLICAKDYISAPKKGKIITIIGDTRKTSASVKLAKDADVLVHESTYGKGDERIARNHGHSTNMQAAQIAHEAGAKRLLLNHVSARFLGRDCRQME 
KDAATIFENVKMVQDLEEVII 

SEQ ID 2625 

ATGGCAAGAACGATACTGATTACAGGAGCTTCTGGTGGTTTAGCACAGGCAATTATTAACCAATTACCCCAAGACGACCATTTAATTGTCACAGGG 
AGATCAAGAGAAAAACTTGAAAAGCTTTATGGAAAGAGACCAAACACCTTATGTTTATCACTAGATATAACTAATGACAATGCTGTAACGAATATG 
ATTGAAAAAATTTATGGTGAATTTGGTCAAATTGATATTTTAATTAATAATGCTGGATTTGGTTCTTTTAAAGAATTTT3GGATTATAGTGATGAA 
GAAGTCAAAGACATGTTTGCTGTGAATACATTTGCAACGATGTCTATAGCTCGTCAGATAGGACATAAGATGTCTCTTGTAAAATCTGGTCATATC 
GTTAATATTGCAAGCATGGCTGGCCTCATAGCAACAAGTAAAGCTAGCGTTTATGGGGCTAGTAAGTrTGCTGTCGTTaGATTTTCGAATGCTCTT 
CGTTTAGAATTAGCAGAAAAAAATGTTTATGTGACAAGTGTAAACCCTGGACCAATCAAAACAGGATTTTTTGCTCAGGCTGATCCAAGTGGTGAT 
TATTTAGCAAGTATAGGTCGTTTTGCTCTAACACCAGAAAAAGTATCTAAAAAAGTAGTTTCTATTCTTGGAAAAAATAAGAGAGAATTAAATCTT 
CCTTTTATATTAGCTTTTGCGCATAAATATTATAGTTTATTTCCAAAAACAGCTGATTATTTTGCCAGAAAGGTATTCAATTATAAA 

SEQ ID 2626 

MARTILITGASGGLAQAIINQLPQDDHLIVTGRSREKLEKLYGKRPNTLCLSLDITNDNAVTNMIEKIYGEFGQIDILINNAGFGSFKEFWDYSDE 
EVKDMFAVNTFATMSIARQIGHKMSLVKSGHIOTIAS^GLIATSKASVYGASKFAWGFSNALRIiELAEKNVYVTSOTPGPIKTGFFAQADPSGD 
YLASIGRFALTPEKVSKKWSILGKUKRELNLPFILAFAHKYYSIjFPKTADYFARKVFKYK 

SEQ ID 2627 

atggcacaaagaatcattgttatcacgggagcttctggaggactggctcaggcaattgttaagcagttacccaaggaagacagcttgattttatta 
ggacgtaacaaagaacgcctagaacactgttatcagcatattgacaacaaagaatgcctcgagttggatattaccaatccagtagccattgagaaa 
atggtcgcccagatttaccagcgctatggccgtarrgargtcttgarraataatgctggctacggagctttcaaaggcrttgaagagtrttctgcc 
caagaaatagctgatatgtttcaggttaacaccctagcgagcattcactttgcttgcttgattggtcagaaaatggcagagcaggggcaaggtcac 
cttattaatattgtgtccatggcaggcttgattgcgtcagccaaatcgagcatttattcagccaccaagtttgcccttatcggattttccaatgcc 
cttcgcttagaattagcggataaaggggtttacgtgaccaccgtgaatccaggtcccattgccaccaagttttttgaccaagctgacccgtctgga 
cattatttggaaagcgttggtaaatttactctccaaccaaatcaagtggctaagcgtttggtttctattatcgggaaaaataaacgagaattgaat 
ttgccctttagtttagcggtgacccatcaattttacacccttttccctaaattatctgattatcttgcaagaaaggtatttaattataaa 
SEQ ID 2628 

MAQRIIVITGASGGBAQAIVKQLPKEDSLILLGRNKERLEHCYQHIDNKECLELDITNPVAIEKMVAQIYQRYGRIDVLINNAGYGAFKGFEEFSA 
QEIADMFQVNTLASIHFACLIGQKMAEQGQGHLINIVSMAGLIASAKSSIYSATKFAIiIGFSNALRLELADKGVYVTTVNPGPIATKFFDQADPSG 
HYLESVGKFTLQPNQVAKRLVSIIGKNKRELNLPFSLAVTHOFYTLFPKLSDYIiARKVFNYK 

SEQ ID 2629 
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ATGATATCTGCTAAGTATAGTTGGGTCCTCAATAACCAAAA3CCAGACGCTGGCTTTTTTGAGGCTTCAAAAAAAGAAAAGATAAGTGAAGCGGTG 
GCTTCCTTAATTTATTCGCGAGGTATTAAGACATCAGCGGAATTACATCATTTTTTACAAACTAATTTGGAAAATCTCCATGATCCTTATTTGTTA 
AATGATATGGATAAAGCTGTTAATCGTATTAGACGAGCTATTGAAAATAATGAAACTATTTTAGTTTATGGAGACTATGATGCTGATGGAATGACA 
TCAGCATCAATCATGAAAGAAGCATTAGATATGATGGGAGCTGAAGTCCAGGTTTATCTCCCAAATCGCTTTACAGATGGTTACGGTCCCAATCAA 
AGTGTTTATAAATATTTTATTGAACAACAAGATGTTTCATTAATCATTACGGTTGATAATGGTGTGGCAGGGCATGAAGCAATTACATATGCTCAA 
AATCAAGGTGrGGACGTGGTAGTTACTGATCATCACAGTATGCCAGCAGATTTACCTTGTGCTTATGCTATTATTCACCCAGAACATCCTGATGCT 
AATTATCCATTTCCTTATTTAGCAGGGTGTGGTGTTGCTTTCAAAGTAGCTTGTGCTCTCTTAGAAACAATCCCGACAGAAATGTTGGATTTGGTT 
GCTATTGGGACGATTGCAGATATGGTTAGCCTAACTGATGAAAATCGTATCATGGTAAAAGCTGGACTTGAAGTTATGAAAGATAGTGAAAGAATA 
GGCTTACAGGAGCTAATATCTTTATCAAATATTGATTTAAAAACACTAAATGAAGAAACTATTGGATTTAAAATTGCTCCACAATTAAACGCTTTA 
GGAAGACTTGATGACCCTAATCCAGCTATTGAATTACTAACAGGGTTrGATGATGAAGAATCTCAAGCAATAGCCCAAATGATrGATCAAAAAAAT 
GAAGAGCGCAAAGAAATCGTTCAAACTATCTTTGACCAAGCTATGCAAATGCTTGATCAAACAAAGCCTGTACAAGTTTTAGCAAAAGAAAATTGG 
CATCCAGGGGTTTTAGGTATTGTGGCGGGTCGTATTTTAGAGAGAACTGGACAACCTGTTATTGTTTTGAATATTGAAGATGGTATTGCTAAAGGA 
AGTGCCAGAAGTGTAGAAGCACTTGATATTTTTCAAGCTTTTGACCAGCATCGAGAATTATTCATTGCTTTTGGAGGTCACAGCGGAGCAGCAGGC 
ATGACTTTAGAGGAAAGTAAAGTAGGTGATCTTTCTCAAGTTTTATGTGACTATATCTCTAAAAAACAATTGGACATGAGTCAGAAAAAAACTCTG 
ACAATTGATAGTGAGCTACGTTTTGACGAACTTAGTTTAGACACTGTTAGAGATTTTGAAAAGTTAGCGCCATTTGGAATGGATAATAAAAAACCA 
GTCTTTTTGTTAAAAGATTTTAAAGTGAGTCAAGCCAGAGTCATGGGGCAAAACGGTGCTCATCTGAAATTAAAACTAGAACAAGATGGACAAGCA 
CTTGATTTGGTAGCATTTAATATGGGGAGTCAACTACAAGAGTTCCAACAAGCACAACATTTGGAGTTAGCTGTCACTTTATCTGTTAATCAATGG 
AATGGTGCCACAACCCTACAATTAATGTTGGAGGATGCGCGTGTAGACGGTATTCAATTATTTGATATTAGAAGCAAAGCAAGTAGTTTACCTCAT 
GGAGTGCCAATCCTGTCTCAAGAAGAGCAGAGCAAAGAAGTTATTCTTTTGACTGTTCCCGATCATCCACAAGAATTAAAACAAATGACTCAAGGT 
AAACAGTTTGATGCCATCTATTTTAAAAATGAGATACCAAAAAATTATTTTATATCTGGTTATGGTACACGTGATCAGTTTGCTAGTTTATATAAA 
ACAATATATCAATTCCCAGAATTTGACGTTCGTTATAAGTTAAAAGAGCTCAGTTCCTACCTTCATATCCCTGATATTTTATTAATTAAAATGATT 
CAAATTTTTGAAGAACTACATTTTGTTACGATTACAGAAGGGATTATGACAGTCAATAAAGAAGCAGAAAAGCGAGATATCTCTGAGAGTCAAATT 
TATCAAGAATrAAAAGAGACAGTTAAGTrrCAAGAATrAATGGCTTTAGGGACACCTAAAGAAATATATGArTTTATGATGAGT 

SEQ ID 2630 

MISAKYSWVLNNQKPDAGFFEASKKEKISEAVASLIYSRGIKTSAELHHFLQTNLENLHDPYLLNDMDKAVNRIRRAIENNETILVYGDYDADGMT 
SASIMKEALDMMGAEVQVYLPNRFTDGYGPNQSVYKYFIEQQDVSLIITVDNGVAGHEAITYAQNQGVDWVTDHHSMPADLPCAYAIIHPEHPDA 
NYPFPYLAGCGVAFKVACALLETIPTEMLDLVAIGTIADMVSLTDENRIMVKAGLEVMKDSERIGLQELISLSNIDLKTLNEETIGFKIAPOLNAL 
GRLDDPNPAIELLTGFDDEESQAIAQMIDQKNEERKEIVQTIFDQAMQMLDQTKPVQVLAKENWHPGVLGIVAGRILERTGQPVIVLNIEDGIAKG 
SARSVEALDIFQAFDQHRELFIAFGGHSGAAGMTLEESKVGDLSQVLCDYISKKQLDMSQKKTLTIDSELRFDELSLDTVRDFEKLAPFGMDNKKP 
VFLLKDFKVSQARVMGQNGAHLKLKLEQDGQALDLVAFNMGSQLQEFQQAQH'LELAVTLSVNQWNGATTLQLMLEDARVDGIQLFDIRSKASSLPH 
GVPILSQEEQSKEVILLTVPDHPQELKQMTQGKQFDAIYFKNEIPKNYFISGYGTRDQFASLYKTIYQFPEFDVRYKLKELSSYLHIPDILLIKMI 
QIFEELHFVTITEGIMTVNKEAEKRDISESQIYQELKETVKFQELMALGTPKEIYDFMMS 

SEQ ID 2631 

ATGATTAAATCCAAATATAGCTGGAAAATAAAAGACAAGAAGCCAGATGATG^CTTCTTTAflGCTAGCAAAGACAAAAGGTCTAACCCAGACCGCC 
GCTCAGTTGATTTATGATCGAGGGATAAGGACTGAAGAAGCCTTAGATGAGTTTTTAACAGCGGACTTGTCTCAACTGCATGATCCTTACTTGCTA 
CATGACATGGCAAAAGCTGTGCCAAGAATTCGTCAAGCTATTGAAGAGGGCGAACGAATTCTCATTTACGGCGACTATGATGCTGATGGCATGACG 
TCGGCTTCTATTGTCAAAGAAACCCTAGACATGATGGGAGCAGAGCCTTTGGTTTATCTTCCCAACCGCTTTACAGATGGCTATGGCCCCAACCAG 
AGCGTCTATAAATATTTTATTGAGCAGGMGCTGTGTCCCTAATTATCACGGTTGATAATGGCGTGGCCGGACATGAAGCGATTAGATATGCTCAA 
GAACAGGAAGTTGATGTTATTGTAACTGACCATCATAGCCTGCCTGAAGAATTGCCAGAAGCCTTTGCCATCATTCATCCTGAGCATCCTGATGCT 
GATTATCCCTTTAAACACTTAGCTGGCTGTGGCGTTGCCTTTAAATTGGCAACAGCTTTGCTAGAAAGTTTACCAACAGACTGTCTAGACTTGGTA 
GCTATTGGAACCATTGCCGATATGGTAAGCTTGACAGGTGAAAACCGTGTTTTAGTCAAAAATGGTCTGGCCATGCTCAAACACACCGAAAGAGTG 
GGCTTGCAGGAGTTGATGTCCTTGTCTCCTATTGATTTGGAACATTTTAATGAAGACGCCATTGGCTTTCAGATTGCTCCGCAATTAAATGCTTTA 
GGGCGCTTAGATGACCCTAATCCAGCCATTGAGCTACTGACGGGCTTTGATGACCAAGAAGCTCAAGCGATTGCCTTGATGATTAAGAAAAAAAAT 
GAAGAGCGTAAGGCCTTAGTCCAAGACATTTTTGATCAAGCGATGGCTATGGTTGATCCTCAAAAACCTGTTCAAGTCTTGGCACAAGCTGGCTGG 

TCGGCCAGAAGTTTAGAAGCTATTAATATTTTTGAAGCCTTAAATGGCAAGCGTGAGTTATTTACAGCCTTTGGGGGACATGCTGGTGCAGCAGGA 
ATGACCCTGCCCGTTGACAACTTGGAAGCTCTTTCAGACTTTCTTTGTCAGTTTGTGATAGAACGTGGCTTAGATCAGACTGCCAAAAATACGTTA 
ACTATTGATGAAAGACTGTCTTTGGACGACCTTAGCCTTGATATTTTAAAGAGTTTAGATAAATTAGCCCCTTATGGGATGGATCATCAAAAGCCG 

TTTGACGTACTGGCTTTTGGTCAAGGAAGTCAACTGCAAGAGTTCCGACAAGCTACTGGTTTAGAATTAGCAGTTACCTTATCTGTCAACCATTGG 
AATGGGAACACGAGTCTCCAATTCATGTrAGTAGATGCrCGTGTTGACGGAGTGCAACTTCTTGACTTAAGGACAAAAACAGCCAAAGTTCCTGAA 
GGTATTCCGACTATTGAAGAAGACCCAAATGCCAGAGTCATTCTGATTAATGACATCCCTGAAGATTTCAAAACCTGGCGCAACCAGTTTGTTCAC 
AAGGATTTTGACGCCATCTATTTTAAAAATCAGATGAAACATCCTTATTATTTAACAGGATTTGGCAGCAGAGAGCAGTTTGCCAAGCTCTACAAA 
ACCATCTATCAGTTTCCTGAATTTGATTTACGACATAAATTGACAGAGTTSAGTCACTATTTAAACATAGAAAAACTTTTACTGATTAAGTTGATT 
CAAATTTTTGAAGAGTTGTCTTTTGTGACGATTGACGATGGGCTGATGACGGTTAACCCCCAAGCGCAAAAACGAGAGATTTCAGAGAGCCACATT 
TACCAAGACTTAAAAGAATTGGTGAAATTTCAAGAAATCATGGCTTTGGCTAC-CCCGAAAGAGATGTATGATTATTTGGTGAAATCAAACGATCAA 

SEQ ID 2632 

MIKSKYSWKIKDKKPDDGFFKLAKTKGLTQTAAQLIYDRGIRTEEALDEFLTADLSQLHDPYLBHDMAKAVPRIRQAIEEGERILIYGDYDADGMT 
SASIVKETLDMMGAEPLVYLPNRFTDGYGPNQSVYKYFIEQEAVSLIITVDKGVAGHEAIRYAQEQEVDVIVTDHHSLPEEI,PEAFAIIHPEHPDA 
DYPFKHLAGCGVAFKLATALLESLPTDCLDLVAIGTIADMVSLTGENRVLVKKGLAMLKHTERVGLQELMSLSPIDLEHFNEDAIGFQIAPQLNAL 
GRLDDPNPAIELLTGFDDQEAQA1ALMIKKKNEERKALVQDIFDQAMAMVDPQKPVQVLAQAGWHPGVLGIVAGRIMETIGQTWVLTIDNGFAKG 
SARSLEAINIFEALNGKRELFTAFGGHAGAAGMTLPTONLEALSDFLCQFVIERGLDQTAKNTLTIDERLSLDDLSLDILKSLDKLAPYGMDHQKP 
VFYVKDIRVSQARTIGQDQSHLKFKVSQGKASFDVLAFGQGSQLQEFRQATGLELAVTLSVNHWNGNTSLQFMLVDARVDGVQLLDLRTKTAKVPE 
GIPTIEEDPNARVILINDIPEDFKTWRNQFVHKDFDAIYFKNQMKHPYYLTGFGSREQFAKLYKTIYQFPEFDLRHKLTELSHYLNIEKLLLIKLI 
QIFEELSFVTIDDGLMTVNPQAQKREISESHIYQDLKELVKFQEIMALASPKEMYDYLVKSNDQ 

SEQ ID 2633 

TTGCAAATATTATTAAAATATAATAAAATTAAGAAAATAATGGAATTTTTGATAAAGAATATTAAAGGCGAGGATAAAATCTATGAGACCTATCGT • 

SEQ ID 2634 

MQILLKYNKIKKIMEFLIKNIKGEDKIYETYR 

SEQ ID 2635 

ATGAGACCTATCGTTAGAAAAAAGATGTACAAAAAAGGCAAATTTTGGGTCGTTGCAGGTATCGTTACCATTTTAGGTGGTAGTGCAATTCTTGGT 
CAAGATGTCAAGGCAGAACAGGCAGAAGCAGTAACTTCAACGATCTCAGAGAAAACTGATAGCAGTCAGACTATTTCGGATACTTCCAAGTTAACG 
TTACCTGTTAATTCCTCGGAGGCTATGAAAAATAGTGCAGAC-CCTTTAATAAAAACAGCCTTTGCTACATCTGTTTCATCTAATCCTAGAGAGATA 
GCAGCTACCCCAGTCAAAACCTTTGATGCTAGCTCAAAAGTTGTTGTAAAAGCTAGTACTGCTGAGCACTCAGCAAATCAAACAAATTCTAATGTT 
AATCAAGTAGCTAATGATAGTGAAGTTATTACTCAACAAAATTCAACAAAGCAATTACCAACAGTGACTTACTCTGCTCATGTTCAAGATATTGGA 
TGGCAAAAGTCGGTTGATAATGCAACAGTTTCAGGAACAGTAGGACAAGAAAAGCAGGTTGAGGCAATAAAATTGTCTATTAAAGCACCrGAAGGA 
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ATAACAGGAAAACTTAGCTATAAAACTTATGTTAAAGGACAAGGTTGGCAACCTTCAGTAGAGAGTGGTCAAGTTAGTGGTACTGTTGGTCAGAGT 
AGACCTATTGAAGCACTAAGCATTAACCTTACTGATAATTTACAAAA&TTATATGATGTCTATTATCGTGTTCATGTTCAAGATATCGGGTGGATG 
GCTTGGGCTAAAAATGGAGCTTACGCTGGGACTTTGGGAATGTCAAAGCGCCTTGAAGCTTACGAAGTAAAATTTACCCTTAAAGGACAATCTGTT 
TTAACACCAACTATACCTAAGGAAGAGAGACCTGTCTTAAATTATCAGGTTAAGGTAGGCCAAAATGGTTGGCAATCTAATAAACTTGAAGGACAA 
ATGGCGGGAACTTTAGGAGAATCCAAAGCCCTAGATGGAGTAAAATTCACTCTTAGCACCTTGAAGTATGGGGACATTCTCTATCGTACTCATGTA 
CAAGATAAAGGTTGGGGAGAAATTTTAGGTAGTCAAACAAGTAAGGATTATCAAGGAAAAAGACTAGAAGCTATTCAATTGGACTTAAGTGGGAAT 
TTAAAACAAAATTATGATATTTATTATCGCGCTCACGTCCAAGATAAAGGTTGGATGGCTTGGCAAAAAAATAATAGTGTAGCAGGTACAGTCGGA 
GAATCGAAACGTTTAGAGGCTTTGGAGGTAAAACTAGTAGCTAAAGCTTCAGATTTTAGTTCCCAAACAAATCATTCATTCTTAGAAATGAAGCAT 
CCTGGATTAAGTTATCAAACTTATCTTCAAAAAGATGGTTGGAAACCAACGGTTTTGGAAGGCCAATTAGGAGGTAGTATTGGACTTTCAAAATCT 
ATAAAAGCCATCAAACTTAACTTAGGTAGTACAGCTCTAGGAAATATAGAATATAGAACTTTTCTTAATGGTTCAGGTTGGCAAACTGTTGTTAAT 
. TCAGGGAGAGAAAGTAATGTACCAAATGAATCTCAACAAGTAGAAGCTATTCAGATGCGATTGACAGGTCTGCTATCGAAAACCTATAGTGTGATG 
TATCGAGTTCACATGCAAGATTATGGTTGGCAGGATTGGACTTATAACAATGACATCGCTGGTAGTACTAACCAAGGAAAACGAATTGAAGCAATC 
GAAATTAAATTAGTTGAGACTGCTAAAATACCGGTAACTGTCCAAACGACTTATAAGGGAACTGGAAACTATAATGTACGAGTGACAAATGTTATT 
AGTCCTGGGGATTTAAAAATTGCTATTTGGTCAGATAAAAACAATCAGGATGACCTTAAGTGGTATACCGTCGCACCCAAAAATCATGAAGCTACA 
TTGACATTTAATGTTACAAATCATAGAGACAATGGTAAATACTTTATCCATGTTTATCAGGAAAATGCTTCTAATCAAAAACAATTATTGGTAAAA 
ACTTCTCTACAAGTCGCACATTCAAATTATAATACTCCTTACTTTAGCCAACGTGATGGAAGGTGGGCAAGTCGAAGATATGGTATGGCAACTTTA 

CATAAGACAGTTGAATTTAATCGTGGTGTTCAAGGAACAACTTCTAGAGGAATTTTAAAAGCAGCCAAAGAATGGGGTGTAACTGCAACTGCATTA 
GGAACTCAAGCTAACCTTGTACAAGCGTTGAAGGATGGTTArCATGTCCTAGCC-GCAGTACAAAATAATGTTTTTGTTCTTCATGGAAGTCATGAA 
ATCGTTCTCAAAGGATATAATAACGGACTGACACATGTCTCTGACCCTTACACACCGTCCTTGTCTGGTTGGTATCCAATTTCACAACTTTGGAAA 
GAACAGAGCrArTATAGTGAGGATAGAATTGATATTGGAGCACCTTTTGTCAAGGTAACAGATGCC 

SEQ ID 2636 

MRPIVRKKMYKKGKFWWAGIVTILGGSAILGQDVKAEQAEAVTSTISEKTDSSQTISDTSKLTLPVNSSEAMKNSAEPLIKTAFATSVSSNPREI 
AATPVKTFDASSKVWKASTAEHSANQTNSNVNQVANDSEVITQQNSTKQLPTVTYSAHVQDIGWQKSVDNATVSGTVGQEKQVEAIKLSIKAPEG 
ITGKLSYKTYVKGQGWQPSVESGQVSGTVGQSRPIEALSINLTDKLQKLYDVYYRVHVQDIGWMAWAKHGAYAGTLGMSKRLEAYEVKFTLKGQSV 
LTPTIPKEERPVLNYQVKVGQNGWQSNKLEGQMAGTLGESKALDGVKFTLSTLKYGDILYRTHVQDKGMGEILGSQTSKDYQGKRLEAIQLDLSGN 
LKQNYDIYYRAHVQDKGWMAWQKNNSVAGTVGESKRLEAIiEVKLVAKASDFSSQTNHSFLEMKHPGLSYQTYLQKDGWKPTVLEGQLGGSIGLSKS 
IKAIKLNLGSTALGNIEYRTFLNGSGWQTWNSGRESNVPNESQQVEAIQMRLTGLLSKTYSVMYRVHMQDYGWQDWTYNNDIAGSTNQGKRIEAI 
EIKLVETAKIPVTVQTTYKGTGNYNVRVTWISPGDLKIAIWSDKNNQDDLKWYTVAPKMHEATLTFMVTNHRDNGKYFIHVYQENASNQKQLLVK 
TSLQVAHSKYNTPYFSQRDGRWASRRYGMATLGETGCVPTSLAMIL3SLKGETVLPTQIADYLYHKTVEFNRGVQGTTSRGILKAAKEWGVTATAL 
GTQANLVQALKDGYHVLAAVQNNVFVLHGSHEIVLKGYNNGLTHVSDPYTPSLSGWYPISQLWKEQSYYSEDRIDIGAPFVKVTDA 

SEQ ID 2637 

ATGGATTTAAATAATTACATCGCTTCAATTGAAAACTATCCTCAAGAAGGAATTACTTTCCGTGATATCTCCCCATTAATGGCTGATGGTAAAGCA 
TACAGCTATGCTGTTCGTGAAATTGTACAATATGCTGCTGATAAAGATATTGATATGATTGTTGGACCAGAAGCTCGTGGCTTTATTGTTGGTTGC 

GGTCTTGATACATTGACAATGCACGCAGATGCTATTAAACCAGGCCAACGTGTTTTAATTGTTGATGACCTTTTAGCTACTGGTGGAACAGTAAAA 
GCGACAATTGAAATGATTGAAAAACTTGGTGGCGTTGTCGCAGGCTGTGCTTTCCTAGTTGAACTTGATGGATTAAATGGTCGTAAAGCTATTGAA 
GGTTATGATACTAAGGTATTGATGAACTTTCCAGGA 

SEQ ID 2638 

MDLNNYIASIENYPQEGITFRDISPLMADGKAYSYAVREIVQYAADKDIDMIVGPEARGFIVGCPVAYALGIGFAPVRKPGKLPREVISADYEKEY 
GLDTLTMHADAIKPGQRVLIVDDLLATGGTVKATIEMIEKIjGGWAGCAFLVELDGLNGRKAIEGyDTKVLMNFPG 

SEQ ID 2639 

ATGGATTTAACAAATTACATTGCATCGATCAAAGATTACCCTAAAGCTGGTATTACGTTTCGAGATATCTCACCTTTAATGGCTGACGGTAAAGCA 
TATAGCTATGCTATTCGTGAAATAGCACAGTACGCTTGTGATAAAGATATTGATATGGTTGTTGGACCTGAAGCGCGTGGTTTTATCATTGGTTGT 
CCTGTTGCAGTTGAGTTAGGAATTGGTTTTGCTCCCGTTCGTAAACCAGGAAAACTGCCAAGAGATGTTGTCTCTGCCGATTACGAAAAAGAATAT 
GGTCTTGATACTTTAACTATGCATGCAGATGCTATTAAGCCTGGACAACGTGTTTTGATTGTCGATGATTTACTAGCGACTGGCGGTACAGTAAAA 
GCAACTATrGAAATGATTGAAAAACTTGGTGGTATTGTAGCrGGTTGTGCCTTCCTTATTGAATTAGAAGGTTTAAATGGACGCCATGCTATTAGG 
AACTATGACTATAAAGTCTTAATGCAGTTTCCTGGG 

SEQ ID 2640 

OTLTNYIASIKDYPKAGITFRDISPLMADGKAYSYAIREIAQYACDKDIDMVVGPEARGFIIGCPVAVELGIGFAPVRKPGKLPRDVVSADYEKEY 
GLDTLTMHADAIKPGQRVLIVDDLLATGGTVKATIEMIEKLGGIVAGCAFLIELEGLNGRHAIRNYDYKVLMQFPG 

SEQ ID 2641 

ATGACTTATTTGGAACAATATCAGTCAGGGCAATTGACTCTACCAAGTGCTTTATTTTTTCACTTTAAATCTATTTTTAAGACAGCAGACGATTTT 
TTAGTTTGGCAATTTTTCTATTTACAAAATACAACTAATTTATCCGATCTAACACCGAGCCGTATTGCGACATCACTTGATAAAACAGTGGCAGAT 
ATCAATCGTTCTATATCGAATTTAACAAGTCAAGGTTTACTAGATGTCA.!iAACAATTGAGTTGAATCATGAAATCGAGArTATCTTTGATACAAGC 
CCTGTGTTTGCTAAATTAGATAAACTTTTCGAAGAGGATAATCAAGTAATAATAGACAATAAAACCTCTGATTCGAATCGTCTGAAAGATTTAGTA 
GGAGACTTCGAACGTGAATTAGGTCGCTTATTAAGTCCTTTTGAATTAGMGATTTACAAAAGACACTGCAAGAAGATCAGACAGATCCTGATATT 
GTTAGGGCAGCTCTTAGAGAAGCGGTTTTCAATGGGAAAACAAGTTGGAATTATATCAATGCTATCCTTCGCAACTGGCGGCGTGAAGGATTGACG 
ACACTTCGACAAATTGAAGAGAGAAAACAAGCACGTGAAGATAACCAAATGAAAGATTTAGCGATTTCGGATGATTTTAAAAATGCAATGAATTTA 
TGGGAA 

SEQ ID 2642 

MTYLEQYQSGQLTLPSALFFHFKSIFKTADDFLVWQFFYLQNTTNLSDLTPSRIATSLDKTVADINRSISNLTSQGLLDVKTIELNHEIEIIFDTS 
PVFAKEDKLFEEDNQVIIDNKTSDSNRLKDLVGDFERELGRLLSPFELEDLQKTLQEDQTDPDIVRAALREAVFNGKTSWNYINAILRNWRREGLT 
TLRQIEERKQAREDUQMKDLAISDDFKNAMNLWE 

SEQ ID 2643 

ATGAGTTTTTTAGAACATTATAAGTCAGGTAATTTGGTTATCCCAAGTGCCTTGCTTTTTCATTACAAAGATCTTTTTAAGAGCTCAGATGATTTT 
TTGGTCTGGCAGTTTTTCTATCTTCAAAATACGACAAAGCGAGACGACTTAGCACCCAGTCAAATTGCTCATGCGCTTGGAAAATCAGTTGCTGAT 
ATTAATAAAATCATTTCATCTTTGACTAATCAAGGGCTTTTAGATA^GCGGACAATTGAACTTACTGGAGAAATTGAAATTATTTTTGATGCGAGT 
CCTGTGTTAGCCAAGTTAGATCAATTGTTTGTCAGTCAAACGGCAACTGAAATTGACAAACAAGAAACACCAAATCATTTCAAACGATTAGTTGAT 
GAATTTGAACGTGAACTAGGACGATTCTTGAGTCCTTTTGAGTTAGAAGATCTTGAAAAAACGCTTCGTGATGATAAAACAGATCCTGATTTGATA 
CGAGAAGCTTTAAAAGAAGCTGTCTTCAACGGCAAAACAAATTGGAAATATATCCAGGCTATCTTACGTAATTGGCGAAAAGAAGGTATTGTTAAT 
CTTCGACAAGTAGAAGAACGTAGACGTGTTAGAGAAGGCGAAGATCTTTCTCAAGTGACGATATCAGAGGATTTTCTATCTGCGATGAATTTATGG 
AGTGATTCA 

SEQ ID 2644 



WO 02/34771 



PCT/GB01/04789 



MSFLEHYKSGNLVIPSALLFHYKDLFKSSDDFLVWQFFYLQMTTKRDDLAPSQIAHALGKSVADINKIISSLTNQGLLDMRTIELTGEIEIIFDAS 
PVLAKLDQLFVSQTATEIDKQETPNHFKRLVDEFERELGRFLSPFEIiEDLEKTIiRDDKTDPDLIREALKEAVFNGKTNWKYIQAILRNWRKEGIVN 
LRQVEERRRVREGEDLSQVTISEDFLSAMNLWSDS 

SEQ ID 2645 

ATGGATTTACAATTATCAAAACGATTACAAAAAGTTGCAAACTACGTTCCAAAAGGAGCTCGGTTATTAGATGTAGGAAGTGATCATGCTTACTTA 
CCTATTTTTTTGTTGCAGATGGGATACTGTGATTTTGCCATTGCTGGTGAAGTGGTGAATGGACCGTATCAGTCTGCGTTGAAAAACGTTTCAGAA 
CATGGTCTCACTTCAAAGATAGATGTTCGCTTAGCAAATGGTTTGTCAGCTTTTGAAGAAGCAGATAATATTGATACGATAACTATCTGTGGAATG 
GGTGGTCGTTTGATTGCTGATATTTTGAATAACGATATAGACAAACTTCAGCACGTTAAAACACTAGTCTTACAACCTAATAATCGGGAAGATGAT 
TTAAGAAAATGGTTAGCTGCAAATGATTTTGAAATAGTAGCAGAAGATATCTTGACTGAAAATGACAAACGCTATGAAATTTTAGTTGTTAAGCAT 
GGTCATATGAATTTAACTGCTAAAGAATTGCGATTTGGTCCATTTTTATTATCCAATAACACAACGGTTTTTAAAGAAAAATGGCAAAATGAGCTT 
AATAAATTAACTTTTGCTTTAAACTCTATTCCCAATAGTAAAATGGAAGAACGCGCTATTTTGGAAGATAAAATACAGGATATAAAGGAGGTTCTT 
GATGAAAGC 

SEQ ID 2646 

MDLQLSKRLQKVANYVPKGARLLDVGSDHAYLPIFLLQMGYCDFAIAGEWilGPYQSALKNVSEHGLTSKIDVRLANGLSAFEEADNIDTITICGM 
GGRLIADILNNDIDKLQHVKTLVLQPNNREDDLRKWLAANDFEIVAEDILTENDKRYEILWKHGHMNLTAKELRFGPFLLSNNTTVFKEKWQNEL 
NKLTFALNSIPNSKMEERAILEDKIQDIKEVLDES 

SEQ ID 2647 

ATGGATAGTCAATTATCAAACCGTTTGGCCCAAGTTGCGGCCTATGTTCCAAAAGGTGTCAAATTATTAGATGTTGGCAGTGATCATGCCTACCTT 
CCCATATTTTTGGTAGAAACTAATCAGATTTCAGCAGCCATTGCTGGCGAAGTGGTTAGGGGTCCCTACGAATCTGCTCTTAAAAATGTCACACAG 
TCTGGCCTTGCCGAGCATATTCAGGTGCGCTTAGCCAATGGCCTTGCAGCCTTTGAAGAAGCTGATGATGTGACAGCCATTACCATTTGTGGCATG 
GGTGGCCGTTTGATTGCTGATATTTTAGAGGCAGGTAAGGAAAAATTGCAGGGCATTGAACGTCTGGTTTTACAACCCAACAATCGTGAGGATGAT 
TTACGGGCTTGGTTATCGGTTAACGCTTTTAAAATTGTTGCAGA.1ACCATCATGGCTGAAAATGACAAATATTATGAAATCATCGTTGCTGAGCAT 
GGTGAAAAGGCCTTATCCGCGACAGAATTGCGTTTTGGTCCATACCTTTCTCAGGAAAAATCAGTCGTTTTTAAAGAGAAGTGGCAACGAGAAATG 
GATAAGTTAGCTTATGCCTTGTCCTGCATCCCAGAAGAAAAAACTCAAGAGCGTCAGCTTCTCTTGACAAAAATACAACAAATAAAAGAGGTGATT 
GTTCATGAAAGC 

SEQ ID 2648 

MDSQLSNRLAQVAAYVPKGVKLLDVGSDHAYLPIFLVETNQISAAIAGEWRGPYESALKNVTQSGLAEHIQVRLANGLAAFEEADDVTAITICGM 
GGRLIADILEAGKEKLQGIERLVLQPNNREDDLRAMLSVNAFKIVAETIMAEKDKYYEIIVAEHGEKALSATELRFGPYLSQEKSWFKEKWQREM 
DKLAYALSCIPEEKTQERQLLLTKIQQIKEVIVHES 

SEQ ID 2649 

TTGATGAAAGCTAGAGAACTTATTGATGTATATGAAACTTATTGTCCACAGGAATTATCTATGGAAGGAGATATTTCAGGTCTTCAAATTGGATCT 
TTAGATAAAGAAATAAAGACAGTCATGGTAGCTTTAGATGTTCGAGAGACTACAGTAGCTGAAGCAATTGAACGTCAAGTAGATCTTCTTATTGTA 
AAGCATGCTCCTATTTTTCGTCCATTAAAGGATTTGGTAGCAACGCCGCAAAATAAGATTTATATAGACCTTCTTAAATCAGACATTGCTGTTTAT 
GTGAGCCATACTAATATAGATATCGTTCCTAATGGACTTAACGACTGGTTTTGTGAATTATTAGATATTCAATATCCCGATATATTATCTGAGACA 
AGTAATGGTTATGGTATTGGTCGCATTGGTGATATTAGACCCCAGAGTTTTGAATTTTTTGCATGGAAAATTAAAGATGTGTTTGGTTTAGATAGC 
GTTCGTTTAGTTTCATATGATAAATCTAATCCTGAAATTCAACGAGTTGCTATTTGTGGGGGTAGTGGGCAAAGTTTCTACAAAGAAGCTATTGCA 

ATTGAGGTTTTATTTGTTTCTAAAATAGCTACTATGATTGAGCAGTGGAAACTTGAAAAAGGCTGGGATATTTCAGTTTTAGAGAGTAAAGCTCCA 
ACAAATCCCTTTTACCATATG 

SEQ ID 2650 

MMKARELIDVYETYCPQELSMEGDISGLQIGSLDKEIKTVMVALDVRETTVAEAIERQVDLLIVKHAPIFRPIiKDLVATPQNKIYIDLBKSDIAVY 
VSHTNIDIVPNGLNDWFCELLDIQYPDILSETSNGYGIGRIGDIRPQSFEFFAWKIKDVFGLDSVRLVSYDKSNPEIQRVAICGGSGQSFYKEAIA 
KGADVFVTGDIYYHTAQEMITNGLLAIDPGHHIEVIjFVSKIATMIEQWKLEKGWDISVLESKAPTNPFYHM 

SEQ ID 2651 

TTGTTCATGAAAGCTAAAACCCTAATTGATGCCTATGAAGCCTTTTGCCCACTTGATTTATCTATGGAAGGAGACGTTAAAGGTCTTCAAATGGGT 
TCATTGGATAAAGACATTCGTAAGGTTATGATTACTTTAGATATCCGAGAGTCAACAGTAGCAGAAGCCATCAAAAATGAAGTTGATCTCATTATA 
ACTAAGCATGCTCCCATCTTTAAACCGCTTAAAGATCTGGTTTCATCCCCTCAGCGTGATATCCTTCTAGATTTGGTCAAGCATGACATTTCTGTC 

ACCAAAGAAGGCTTTGGCATTGGTCGTATTGGAACAGTTAAAGAACAAGCGTTAGAAGAGTTAGCAAGTAAGGTCAAAAGGGTGTTTGATTTAGAT 
ACCGTGCGACTTATCCGTTACGATAAGGAAAACCCTTTGATTTCAAAGATTGCTATCTGTGGCGGAAGTGGTGGTGAATTTTATCAGGATGCTGTG 
CAAAAAGGCGCAGACGTTTATATTACAGGGGATATCTATTACCATACAGCACAGGAGATGCTGACAGAAGGACTATTTGCGGTTGACCCGGGGCAT 
CATATTGAGGTGCTTTTTACGGAGAAATTAAAGGAGAAACTCCAAGC-GTGGAAAGAAGAGAACGGTTGGGATGTCAGCATTATTTCAAGCAAAGCC 
. TCGACCAATCCATTTAGCCATTTA 

SEQ ID 2652 

LFMKAKTLIDAYEAFCPLDLSMEGDVKGLQMGSLDKDIRKVMITLDIRESTVAEAIKNEVDLIITKHAPIFKPLKDLVSSPQRDILLDLVKHDISV 
YVSHTNIDIVPGGLNDWFCDLLEIKEATYLSETKEGFGIGRIGTVKEQALEELASKVKRVFDLDTVRLIRYDKENPLISKIAICGGSGGEFYQDAV 
QKGADVYITGDIYYHTAQEMLTEGLFAVDPGHHIEVLFTEKLKEKLQGWKEEKGWDVSIISSKASTNPFSHL 

SEQ ID 2653 

ATGAAAAAGATAGCAATTATTGGTGCAGGAGCAGTCGGAGCGACACTAGCCTATTACTTATCAAAAGAAAAGGATATTCAGGTTACTGTTTTTGAT 
TATGGAGTTGGACAAGCAACTAAGGCTGCTGCGGGGATTATTAGCCCATGGTTTTCAAAACGTCGTAATAAAGCCTGGTATCGTATGGCGAGGTTG 
GGGGCTGATTTTTATTCAAAGCTAGTCACGGATTTACAAAAAGATGGTTTTGAAACAAAATTTTATCAGCAAACTGGTGTTTTCTTATTAAAAAAG 
GACGAGAGTCAGTTAGAGTCATTGTTTGCACTAGCAGATAAACGTCGACTAGAATCTCCTCTAATAGGTGATTTACAAATACTAAATAAAAGTGAA 
GCAAATACTCACTTTCCTGAGTTAGATGGCTATGAACAGTTACTTTATGCGAGCGGAGGAGCACGAGTAGAAGGGGCGGACTTAACACGAATATTG 
TTAGAAGCAAGTGGTGTTAATGTCATCAAGGATGAAGTTCACTTTACGATAACTGATAATGGCTTTCGTGTTCAAGGAATTGATTTTGATAAACTT 
GTTTTAGCGAGTGGAGCCTGGCTAGCTAAGATATTAGATGAGCACAACTATCAGGTAGATGTTCGCCCTCAAAAAGGGCAATTGCGAGACTATTAT 
TTTAGCAATATTAATACAGGAAAATATCCTGTTGTAATGCCAGAAGGTGAGCTAGATATTATCCCATTTGATAATGGTAAAGTCTCTGTAGGTGCA 
AGTCACGAAAATGATATGGCTTTTGATTTAAACATTGATTTTAAAGTCTTAGACAAGTTTGAAGAGCAAGCTATTGGCTATTTTCCGCAATTAAAA 
AAAGCAGATACGACTTCTGAACGTGTTGGAATTCGTGCCTATACAAGTGATTTTTCTCCATTTTTTGGCCCTGTCCCTTGTATGGAGGGTGCATAT 
GCTGCAAGTGGATTAGGATCAACTGGCTTAACAGTGGGCCCATTAATTGGTTATGAATTATGTCAATTAATCTTAAATAAAGAAAATCAGCTAAAT 
TTAGAGGATTACGATATTACAAAATACGTGAAAAAGATTAGTAGA 

SEQ ID 2654 

MKKIAIIGAGAVGATDAYYLSKEKDIQVTVFDYGVGQATKAAAGUSPWFSKRRNKAWYRMARLGADFYSKLVTDLQKDGFETKFYQQTGVFLLKK 
DESQLESLFALADKRRLESPLIGDLQILNKSEANTHFPELDGYEQLLYASGGARVEGADLTRILLEASGVNVIKDEVHFTITDNGFRVQGIDFDKL 
VLASGAWLAKILDEHNYQVDVRPQKGQLRDYYFSNINTGKYPWMPEGELDIIPFDNGKVSVGASHENDMAFDLNIDFKVLDKFEEQAIGYFPQLK 
KADTTSERVGIRAYTSDFSPFFGPVPCMEGAYAASGLGSTGLTVGPLIGYELCQLILNKENQDNIiEDYDITKYVKKISR 
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SEQ ID 2655 

ATGAAAATAGCCATTATTGGGGCGGGGATTGTAGGATCAACCGCCGCTTATTATTTACJiACAAAGTGGTCAAAAAGAAGTTACCATTTTTGACCAT 
GGTCAAGGACAAGCCACTAAGGCAGCTGCTGGTATTATTAGTCCTTGGTTTTCAAAGCGTCGCAATAAAGTTTGGTACCGCATGGCTCGTTTAGGA 
GCGGACTTTTATCAGCAATTAATCAATGACCTCAAAGAAGATGGTTTTC-CAACAGATTTTTATCAGCAAAATGGCATCTATGTTTTAAAAAAGCAG 
GAAGAAAAACTAAGAGATCTTTArGAaTTAGCGTTAGCAAGAAAGGTAGAATCACCGATTATTGGTGAGTTAGCCATTAAAAATCGTAAAGAACTG 
GGGAATGATTTTAAAGGATTGATTGGCTTTGATAACTGTCTGTACGCTTCAGGAGCTGCTAGAGTGGAGGGAGCCGCTTTATGTGAGACATTACTC 
AAGGCTAGTGGTTATCCAGTTATTCGCCAAAAAGTCACTCTGAAACAGCAAGGAAGTGGTTATGAGATTGCTGGTCArTATTTTGATCAGGTCATT 
CTGGCAGCAGGAGCATGGCTACCTGACTTATTGAGGCCTTTAGGCTATCAGGTTGATGTGCGACCACAAAAGGGACAACTCTTGGATTATGACGTT 
CATCACATCATCAGCGACACTTATCCAGTTGTTATGCCAGAAGGTGAAATAGATCTTATTCCTTTTAACCAAGGTAAGATTTCTGTTGGTACGAGT 
CACGAAAATGATAAAGGTTATGATTTGGAGCCTGATTGGCAGGTTTTAAAAAAACTTGAAATGCAAGCTCTTACTTATTTGCCGTTATTAAAAGAA 
GCTACTCAAAAAACGTGTCGTGTAGGAATAAGAGCTTATACCAGTGATTATTCTCCTTTTTATGGTCAGGTTTCAGGATTGAAGAACCTTTATACA 
GCTAGTGGTTTAGGGTCATCGGGATTAACAGTTGGACCTTTGATTGGCTATGAATTAGCTCAATTATTGCTAGGACACGAAGGACTTTTGACGCCT 
AGCGACTATTCTCCTGAGCCTTACCTTTTGCGGTCTACTGGTAAAGCG 

SEQ ID 2656 

MKIAIIGAGIVGSTAAYyLQQSGQKEVTIFDHGQGQATKAAAGIISPWFSKRRNKVWYRMARLGADFYQQLINDLKEDGFATDFYQQNGIYVIiKKQ 
EEKLRDLYELALARKVBSPIIGELAIKNRKELGNDFKGLIGFDNCLYASGA.AEVEGAALCETBLKASGYPVIEQKVTLKQQGSGYEIAGHYFDQVI 
LAAGAWLPDLLRPLGYQVDVRPQKGQLLDYDVHHIISDTYPWMPEGEIDLIPFKQGKISVGTSHENDKGYDLEPDWQVLKKLEMQALTYLPLLKE 
ATQKTCRVGIRAYTSDYSPFYGQVSGLKNLYTASGLGSSGLTVGP^IGYELAQLL^GHEGLLTPSDYSPEPYLLRSTGKA 

SEQ ID 2657 

ATGAAAGGTATTATTTTAGCGGGAGGTTCAGGTACTCGCTTGTACCCATTAACTCGTGCTGCATCAAAACAATTGATGCCAATTTATGATAAACCA 
ATGATTTATTATCCATTGTCAGTTTTGATGTTAGCAGGAATAAAAGAAATACTGATTATTTCTACTCCACAAGATTTGCCTCGCTTTGAAGATATG 
CTTGGAGATGGTTCAGAACTAGGAATCTCTCTTTCTTATGCTGAACAACCAAGCCCAGATGGGTTAGCACAGGCCTTCATTATCGGTGAAGATTTT 
ATTGGTGATGATCACGTTGCTTTAGTATTAGGTGATAATATTTACCATGGACCAGGTTTATCTGCAATGCTACAACGTGCAGCTAGTAAAGAAAGT 
GGAGCAACCGTCTTTGGCTATCAAGTAAAAGATCCAGAACGTTTTGGTGTTGTCGAGTTTGATACTGATATGAATGCCATTTCTATTGAAGAAAAA 
CCAGCGCAACCTAAGTCTAATTATGCTGTCACAGGTCTTTATTTCTATGATAACGATGTGGTTGAAATCGCTAAAAATATTAAGCCAAGCCCTCGT 
GGAGAACTTGAAATTACTGATGTTAACAAAGCCTACCTTGATAGAGGTGACTTATCAGTTGAGTTAATGGGACGTGGATTTGCGTGGTTAGACACT 
GGAACTCACGAAAGTCTTCTTGAAGCAGCACAATATATTGAAACAGTACAACGCATGCAAAACGTTCAAGTTGCTAACCTTGAGGAAATTGCTTAC 
CGCATGGGCTACATCACTCGTGAACAAGTCCTTGAGTTGGCACAACCACTTAAGAAAAATGAGTATGGTCAATACCTACTTCGTTTGATTGGAGAA 

SEQ ID 2658 

MKGIILAGGSGTRLYPLTRAASKQLMPIYDKPMIYYPLSVLMLAGIKEILIISTPQDLPRFEDMLGDGSELGISLSYAEQPSPDGLAQAFIIGEDF 
IGDDHVALVLGDNIYHGPGLSAMLQRAASKESGATVFGYQVKDPERFGWEFDTDMNAISIEEKPAQPKSNYAVTGLYFYDNDWEIAKNIKPSPR 
GELEITDWICAYLDRGDLSVELMGRGFAWLDTGTHESLLEAAQYIETVQRMQNVQVANLEEIAYRMGYITREQVLELAQPLKKMEYGQYIjLRLIGE 
A 

SEQ ID 2659 

ATGAAAGGTATTATTCTTGCAGGAGGTTCAGGGACACGCTTGTATCCACTGACCCGTGCCGCATCTAAACAGTTGATGCCCATTTATGACAAACCA 
ATGATTTATTACCCATTGTCAACCTTGATGTTGGCAGGGATTAAAGATGTTTTAATCATTTCAACTCCCCAAGATCTTCCTCGTTTCGAAGAATTG 

ATCGGTGATGACCGTGTTGCTCTTATTTTAGGAGATAATATTTACCACGGTAATGGCCTCACTAAAATGCTTCAAAAGGCAGCTGCCAAAGAAAAA 
GGAGCCACCGTTTTTGGTTATCAAGTGAAAGACCCTGAGCGCTTTGGAGTGGTGGAATTTGATGAGAACATGAATGCTATCTCTATCGAAGAAAAA 
CCAGAAGTGCCTAAGTCTCACTTTGCAGTGACTGGACTTTATTTCTATGACAATGACGTGGTAGAGATTGCTAAAAACATTAAACCAAGCGCGCGT 
GGTGAGTTGGAAATTACAGACGTCAACAAGGCTTACTTGGAACGTGGTGACCTCTCCGTTGAATTGATGGGGCGTGGTTTTGCATGGTTAGACACT 
GGAACGCATGAAAGTCTACTTGAAGCGGCTCAATATATTGAAACTGTTCAACGCTTGCAAAACGCTCAAGTGGCAAATCTGGAAGAAATTGCCTAT 
CGCATGGGCTATATCAGrAAAGAAGATGTCCATAAATTGGCGCAATCrTTAAAGAAAAACGAATACGGGCAATACTTGCrTCGTTTGATTGGAGAA 
GCT 

SEQ ID 2660 

MKGIILAGGSGTRLYPLTRAASKQLMPIYDKPMIYYPLSTLMLAGIKDVLIISTPQDLPRFEELLGDGSEFGISLSYKEQPEPDGLAQAFIIGEEF 
IGDDRVALILGDNIYHGNGLTKMLQKAAAKEKGATVFGYQVKDPERFGWEFDEKMNAISIEEKPEVPKSHFAVTGLYFYDNDWEIAKNIKPSAR 
GELEITDVNKAYLERGDLSVELMGRGFAWLDTGTHESLLEAAQYIETVQRLQNAQVANLEEIAYRMGYISKEDVHKLAQSLKIOIEYGQYLLRLIGE 

A 

SEQ ID 2661 

TTGAAGCTATTCCTGGATTGTTGGAATTCGATATTCCCGTTCGTGGAGACAACCGAGGATGGTTCAAAGAGAACTTTCAAAAAGAAAAAA 

SEQ ID 2662 

MKLFLDCWNSIFPFVETTEDGSKRTFKKKK 

SEQ ID 2663 

ATGACTGAACAATTTTTTGATAAAGAATTAACTTGTCGCCCAATTGAAGCTATTCCTGGATTGTTGGAATTCGATATTCCCGTTCGTGGAGACAAC 
CGAGGATGGTTCAAAGAGAACTTTCAAAAAGAAAAAATGATACCGCTTGGTTTCCCAGAAAGCTTCTTTGAGGCAGACAAACTACAAAATAATATT 
TCGTTTAACAAGAAAAATACTTTGCGAGGTCTCCATGCAGAGCCTTGGGATAAATATGTTTCGATCGCTGATGAAGGACGTGTGATCGGTACTTGG 
•GTTGACCTCCGTGAAGGTGACAGTTTTGGTAACGTTTACCAAACGATTATCGATGCCTCAAAAGGTATCTTTGTTCCACGCGGTGTTGCTAATGGT 
TTCCAAGTTCTTTCAGATAAAGCAGCTTATACTTATCTCGTTAACGATTATTGGGCACTTGAACTCAAACCAAAATATGCTTTCGTTAATTATGCA 
GATCCAAATCTAGGCATTCAGTGGGAAAACCTTGAAGAAGCAGAAGTCTCAGAAGCAGATAAGAATCACCCACTTCTCAAAGATGTAAAACCTTTG 
AAGAAGGAAGATTTG 

SEQ ID 2664 

MTEQFFDKELTCRPIEAIPGLLEFDIPVRGDNRGWFKENFQKEKI-IIPLGFPESFFEADKLQNWISFNKKNTIiRGLHAHPWDKYVSIADEGRVIGTW 
VDLREGDSFGbATYQTIIDASKGIFVPRGVANGFQVLSDKAAYTYLTODYWALELKPKYAFVNYADPMLGIQWENIiEEAEVSEADIQIHPLLKDVKPL 
KKEDL ' ' • 

SEQ ID 2665 

ATGACAGAAACTTTTTTTGACAAACCATTGGCTTGCCGAGAAATCAAAGAAATCCCAGGCTTACTAGAGTTTGATATTCCTGTTCGTGGGGATAAT 
CGTGGCTGGTTTAAAGAAAATTTCCAAAAAGAJiAAAATGTTGCCAATTGGCTTTCCAGAACGTTTTTTTGAGGAAGGAAAACTACAAAACAACGTT 
TCTTTTTCACGTCAGCATGTGCTGCGTGGACTTCATGCTGAACCTTGGGATAAATACATCTCAGTTGCTGATGATGGCAAGGTTTTAGGAGCTTGG 
GTTGATCTTCGTGAGGGAGAGACTTTTGGAAACGTCTACCAGACAGTGATTGArGCTTCAAAAGGAATGTTTGTTCCTAGAGGGGTTGCTAATOGC 
TTTCAAGTTCTTTCAGAGACTGTCTCTTACAGTTATCTTGTCAATGACTACTGGGCTCTTGACTTGAAACCTAAGTATGCTTTTGTAAACTATGCT 
GACCCAAGTCTTGGGATTACTTGGGAAAATCTAGCAGCTGCAGAAGTTTCTGAAGCAGATAAAAACCATCCTCTTCTTAGTGATGTCAAACCACTG 
AAACCAAAAGACCTA 
SEQ ID 2666 



WO 02/34771 



PCT/GB01/04789 



-264- 



MTETFFDKPLACREIKEIPGLLEFDIPVRGDNRGWFKENFQKEKMLPIGFPERFFBEGKLQNNVSFSRQHVLRGLHAEPWDKYISVADDGKVLGAW 
VDLREGETFGNVYQTVIDASKGMFVPRGVANGFQVLSETVSYSYLVNDYWALDLKPKYAFVNYADPSLGITWENLAAAEVSEADKNHPLLSDVKPL 
KPKDL 

SEQ ]D 2667 

TTGCGTCAAACAACATTGCTAATTCGTTTTTACTTGCTAAGGTTAATGCCTTTTAAGAAGTTGAAAATTACAAATCTTCCTTCTTCAAAGGTTTTA 

SEQ ID 2668 

MRQTTLLIRFYLLRLMPFKKLKITNLPSSKVLHL 

SEQ ID 2669 

ATGAAACCAGCTOCACCAGTTACGATAATGTTTTTAAATTCAGTCATTTTTTCrCCGAAAAATTTTTTCTTTTTGCTATTTGAAGGATACTGTTCT 
GTTAGAAGTAGTTCTATGGAATGTCATGCC 

SEQ ID 2670 

MKPAPPVTIMFLNSVIFSPKNFFFLLFEGYCSVRSSSMECHA 

SEQ ID 2671 

TTGACATATGCAGGTAACCGTGCTAACATTGAAGCCATTCTTGGTGATCGTGTTGAGTTAGTTGTTGGTGACATCGCTGACGCTGAATTGGTAGAC 
AAGTTGGCTGCCAAAGCAGATGCTATTGTTCACTATGCGGCTGAGAGCCACAATGACAACTCACTTAACGATCCAAGTCCATTTATCCATACAAAC 
TTTATCGGAACTTACACTTTGCTTGAAGCAGCTCGTAAJ.TACGATATCCC-TTTCCACCACGTGTCAACTGATGAAGTTTATGGAGATCTGCCACTT 
CGTGAAGACCTTCCAGGAAATGGTGAAGGACCAGGTGAAAAATTCACTGCTGAAACAAAATACAATCCATCATCACCrTACTCATCAACTAAGGCA 
GCTTCTGACCTTATCGTTAAGGCATGGGTACGTTCCTTCGGCGTAAAAGCGACCATTTCGAACTGTTCAAATAACTATGGACCATACCAACACATC 
GAAAAATTCATTCCACGTCAAATTACAAATATCTTGGCAGGAATC.^AACCGAAACTTTATGGTGAAGGTAAAAACGTCCGTGACTGGATCCACACA 
AATGATCATTCAACAGGTGTCTGGGCTATTTTGACTAAGGGTCGTATTGC-TGAAACATACCTTATTGGTGCCGACGGTGAGAAAAACAACAAGGAA 
GTTCTTGAACTTATCCTTGAGAAAATGGGTCAACCAAAAGACGCTTACGATCACGTAACTGACCGTGCTGGACACGACCTTCGTTACGCTATCGAT 
TCTACAAAATTGCGTGAAGAACTTGGTTGGGAACCACAATTCACAAACTTCTCAGAAGGTTTGGAAGAAACAATCAACTGGTACACTGAAAACCAA 
GATTGGTGGAAAGCAGAGAAAGAAGCAGTTGAAGCTAACTACGCTAAAACGCAAGAAGTCATTAAC 

SEQ ID 2672 

MTYAGNRANIEAILGDRVELWGDIADAELVDKLAAKADAIVHYAAESHNDNSLHDPSPFIHTNFIGTYTLLEAARKYDIRFHHV3TDEVYGDLPL 
REDLPGNGEGPGEKFTAETKYNPSSPYSSTKAASDLIVKAWVRSFGVKATISNCSNNYGPYQHIEKFIPRQITNILAGIKPKLYGEGKNVRDWIHT 
NDHSTGVWAILTKGRIGETYLIGADGEKNNKEVLELILEKMGQPKDAYDHVTDRAGHDLRYAIDSTKLREELGWEPQFTNFSEGLEETINWYTEWO 
DWWKAEKEAVEANYAKTQEVIN 

SEQ ID 2673 

ATGTATAAAAATATTATCGTAJVCTGGTGGAGCTGGTTTCATCGGATCTAACTTTGTGCACTATGTCTACAATAACCACCCAGATGTTCATGTAACT 
G'rcCTTGATAAATTGACATATGCAGGTAACCGTGCTAACATTGAAGCTATTCTTGGTGATCGTGTTGAGTTAGTa'GTrGGTGATArCGCTGACGCT 
GAATTGGTAGATAAATTGGCTGCCAAAACGGATGCTATTGTTCACTATGCGGCTGAGAGCCACAACGATAACTCATTGGAAGATCCAAGTCCATTT 
ATCCATACAAACTTTATCGGAACTTACACTTTGCTTGAAGCAGCTCGTAAATACGATATCCGTTTCCACCACGTGTCAACTGATGAAGTTTATGGA 
GATCTTCCACTTCGTGAAGACCTTCCAGGACAGGGTGAAGGACCAGGTGAAAAATTCACTGCTGAAACAAAATACAATCCATCATCACCTTACTCA 
TCAACTAAGGCAGCTTCTGACCTTATCGTTAAGGCATGQGTACGTTCCTTCGGTGTGAAAGCGACCATTTCGAACTGTTCAAATAACTATGGACCA 
TACCAACACATCGAAAAATTCATTCCACGTCAAATTACAJATATCTTGGCAGGAATCAAACCAAAACTTTATGGTGAAGGTAAAAACGTCCGTGAC 
TGGATTCATACTAATGATCATTCTACAGGAGTATGGGCTATTTTGACTAAGGGTCGTATCGGTGAAACATACCTTATTGGTGCCGACGGCGAGAAA 
AACAACAAGGAAGTTCTTGAGCTTATCCTTGAGAAAATGGGTCAACCAAAAGACGCTTATGATCACGTAACTGACCGTGCTGGTCACGATCTTCGT 
TACGCTATTGATTCTACAAAATTGCGTGAAGAACTCGGCTGGGAACCACAATTTACAAACTTTTCAGAAGGTTTGGAAGAAACTATTAAGTGGTAC 
ACAGAAAATGAGACATGGTGGAAAGCAGAAAAAGATGCTGTAGAAGCCAAGTATGCTAAAACTCAAGAAGTGATTAAA 

SEQ ID 2674 

MYKNIIVTGGAGFIGSNFVHYVYNNHPDVHVTVLDKLTYAGNRANIEAILGDRVELWGDIADAELVDKLAAKTDAIVHYAAESHNDNSLEDPSPF 
IHTNFIGTYTLLEAARKYDIRFHHVSTDEVYGDLPLREDLPGQGEGPGEKFTAETKYNPSSPYSSTKAASDLIVKAWVRSFGVKATISNCSNNYGP 
YQHIEKFIPRQITNILAGIKPKLYGEGKNVRDWIHTNDHSTGWAILTKGRIGETYLIGADGEKHKKEVLELILEKMGQPKDAYDHVTDRAGHDLR 
YAIDSTKLREELGWEPQFTNFSEGLEETIKWYTENETWWKAEKDAVEAKYAKTQEVIK 

SEQ ID 2675 

TTGGTTATATCTTCTTTAAAAATAGCACTATTGATATTGAACGCAAAGAGCAAACAGGTACTTGGAACAGCATTAATCGTACTTCTAAAAATACCT 
CAATCGTTAGCAATCCTTTTATCACTA ■ 

SEQ ID 2676 

MVISSLKIALLILNAKSKQVLGTALIVLLKIPQSLAILLSL 

SEQ ID 2677 

ATGATGAAAATACACGTGGTTGGTATACCGGAGATGGTATGTTCTATCTTTATAATAGTGATCAATCTCATTATAGTAATCATTTTTGGCCAACCG 
TCAATCCTTATAAAATGGCTGGAACAACTGAAAAAGATGCTAAGCGTGAAGATACGACTAAGGATTTCA 

SEQ ID 2678 

MMKIHWGIPEMVCSIFIIVINLIIVIIFGQPSILIKWLEQLKKMLSVKIRLRIS 

SEQ ID 2679 

TTGATCCCACTAAAAAATATGAGGTCAAGTTTGATATTGAAACAAGTAACAAGGCTGGACAAGCTTTCCTTCGTATTATGGAGAAAAAAGATAACA 

SEQ ID 2680 

MIPLKNMRSSLILKQVTRLDKLSFVLWRKKITIRDFGFLR 

SEQ ID 2681 

ATGGAAATCAAAAAGAAACATCGTATTATGCTTTATTCAGCCCTTATTTTAGGAACAATATTGGTTAACAATAGTTACCAAGCTAAAGCTGAAGAG 
CTTACCAAAACTACCTCAACGTCACAAATAAGAGATACTCAAACTAATAATGTTGAAGCTCCCCAGACTGAAAGTACCACTGTCAAAGAGACTAGC 
ACCACAACCACACAACAAGATTTGTCTAACTCCACAGCTTCAACCGCAACTGCAACAGCCACTCCTAGCACAATGAAACAAGTAGTAGATAATCAA 
ACTCAAAATAAGGAGCTGGTGAAAAACGGAGATTTTAATCAAACTAACCCTGTATCTGGAAGCTGGTCACATACAGGCGCTAGGGAATGGTCTGCT 
TGGATTGATAAAGAAAATACTGCTGATAAATCACCTATTATCCAACGTACCGAACAAGGCCAAGTAAGTCTATCCAGCGACAAAGGCTTTAGAGGT 
GCTGrAACACAAAAAGTGAACATTGATCCCACTAAAAAATATGAGGTCAAGTTTGATATrGAAACAAGTAACAAGGCTGGACAAGCTTTCCTTCGT 
ATTATGGAGAAAAAAGATAACAATACGCGACTTTGGCTTTCTGAGATGACCAGCGGTACTACTAACAAACATACCTTAACAAAGATATATAACCCA 
AAGTTAGATGTCTCCGAGGTGACACTTGAACTTTATTATGAAAAAGGAACAGGTTCTGTTACTTTTGATAATATATCAATGAAAGCAAAAGGCCCT 
AAAGACTCAGAGCATCCACAACCCGTCACAACACAAATTGAAAAAAGCGTTAATACGGCTTTAAACAAAAATTACGTTTTTAATAAAGCTGACTAC 
CAATACACTCTAACCAATCCGTCTCTTGGGAAAATTGTTGGTGGAATATTGTATCCAAACGCTACTGGTTCAACAACTGTTAAAATATCTGATAAA 
TCTGGCAAAATAATTAAAGAAGTACCGTTATCAGTTACAGCTTCAACAGAAGATAACTTTACAAAACTCCTCGACAAATGGAACGACGTGACTATT 
GGTAATCATGTTTACGATACTAATGATrCGAACATGCAAAAGCTTAATCAGAAATTAGATGAAACTAACGCCAAAAACArCGAAGCTATCAAACTG 
GATTCTAATCGCACTTTCCTTTGGAAAGATTTAGATAATCTCAATAATTCAGCACAGTTAACCGCTACTTATCGTCGTTTGGAAGATTTAGCTAAA 
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CAAATCACCAATCCACACTCTACTATTTACJiAAAATGAAAAAGCTATTCGTACTGTAAAAGAGAGTCTGGCTTGGCTTCaTCAAAACTTCTACAAT 
GTTAATAAAGATATAGAAGGCTCTGCCAATTGGTGGGATTTTGAAATCGGTGTTCCTCGCTCAATTACAGGTACCCTAGCTCTCATGTATAACTAC 
TTCACTGACGCTGAAATAAAAACTTATACCGACCCAATTGAACATTTTGTTCCTGATGCAGGATTTTTCCGTAAAACGCTTGTCAATCCATTTAAA 
GCCCTTGGTGGTAATCTAGTCGATATGGGGCGCGTTAAAATCATTGAAGGTTTACTTCGTAAAGACAATACTATTATCGAAAAAACTTCTCATTCT 
CTAAAAAATCTTTTTACTACTGCTACTAAAGCTGAAGGCTTCTATGCTGACGGTTCTTACATCGACCATACGAATGTTGCTTATACTGGCGCCTAT 
GGTAATGTTCTGATAGATGGTTTGACACAATTGCTGCCTATCATTCAAGAAACTGACTATAAAATCTCTAATCAAGAACTTGATATGGTTTATAAA 
TGGATTAATCAATCATTTTTACCTTTAATTGTAAAAGGTGAGTTAATGGATATGAGTCGTGGACGCTCAATTAGTAGAGAGGCTGCTTCTTCTCAT 
GCGGCTGCAGTTGAAGTTCTCAGAGGTTTCCTCAGATTGGCTAACATGTCTAATGAAGAGCGAAACTTAGACCTCAAATCAACTATTAAAACGATT 
ATCACTTCAAATAAATTCTACAACGTCTTCAATAACCTCAAATCGTATTCCGATATTGCCAACATGAATAAGCTGCTTAATGACAGTACAGTCGCT 
ACTAAACCTTTAAAAAGTAATTTATCAACCTTTAATAGCATGGACCGCTTAGCTTATTATAATGCCGAGAAAGACTTTGGTTTCGCACTTTCATTA 
CATTCTAAACGTACCCTCAACTATGAAGGAATGAATGATGAAAATACACGTGGTTGGTATACCGGAGATGGTATGTTCTATCTTTATAATAGTGAT 
CAATCTCATTATAGTAATCATTTTTGGCCAACCGTCAATCCTTATAAAATGGCTGGAACAACTGAAAAAGATGCTAAGCGTGAAGATACGACTAAG 
GATTTCATGAGCAAACATAGCAAAGACGCTAAAGAAAAAACCGGTCAAGTTACAGGAGCATCTGACTTTGTTGGTTCCGTCAAACTTAATGATCAC 
TTTGCTCTTGCCGCTATGGACTTTACTAACTGGGATCGCACCTTAACAGCACAAAAAGGTTGGGTTATCTTAAATGATAAGATTGTCTTTTTAGGT 
AGCAACATCAAGAATACTAACGGCATTGGAAATGTTTCTACAACAATTGATCAACGAAAAGACGATTCTAAAACACCTTATACTACATACGTCAAT 
GGAAAAACTGTTGATTTAAAGCAAGCAAGTTCTCAACAATTTACAGATACAAAGAGTGTCTTTTTAGAATCAAAAGAACCTGGTCGCAATATTGGT 
TATATCTTCTTTAAAAATAGCACTATTGATATTGAACGCAAAGAGCAAACAGGTACTTGGAACAGCATTAATCGTACTTCTAAAAATACCTCAATC 
GTTAGCAATCCTTTTATCACTATAAGCCAAAAGCATGACAACAAAGGTGATAGCTATGATTACATGATGGTTCCAAACATTGATCGCACAAGTTTT 
GATAAATTAGCCAATAGCAAAGAAGTAGAATTACTAGAAAACAGTTCAAAACAACAAGTTATCTATGATAAAAACAGTCAAACTTGGGCTGTTATC 
AAACACGATAATCAAGAGAGTCTCATTAACAATCAATTCAAAATGAATAAAGCGGGACTTTACCTAGTACAAAAAGTTGGTAATGACTATCAAAAT 
GTCTATTACCAACCTCAAAGCATGACAAAAACAGACCAATTAGCTATC 

SEQ ID 2682 

MEIKKKHRIMLYSALILGTILVNWSYQAKAEELTKTTSTSQIEDTQTHNVEAPQTESTTVKETSTTrTQQDLSNSTASTATATATPSTMKQWDNQ 
TQNKELVKNGDFNQTHPVSGSWSHTGAREWSAWIDKENTADKSPIIQRTEQGQVSLSSDKGFRGAVTQKVMIDPTKKYEVKFDIETSHKAGQAPLR 
IMEKKDNNTRLWLSEMTSGTTNKHTLTKIYNPKLDVSEVTLELYYEKGTGSVTFDNISMKAKGPKDSEHPQPVTTQIEKSVNTALNKNYVFNKADY 
QYTLTWPSLGKIVGGILYPWATGSTTVKISDKSGKIIKEVPLSVTASTED&7FTKLLDKWWDVTIGNHVYDTNDSNMQKLMQKLDETNAKNIEAIKL 
DSNRTFLWKDLDNLNNSAQLTATYRRLEDLAKQITNPHSTIYKMEKAIRTVKESLAWLHQNFYNVNKDIEGSANWWDFEIGVPRSITGTLALMYNY 
ETDAEIKTYTDPIEHFVPDAGFFRKTLVNPFKALGGNLVDMGRVKIIEGLLRKDNTIIEKTSHSLKNLFTTATKAEGFYADGSYIDHTNVAYTGAY 
GNVLIDGLTQLLPIIQETDYKISNQELDMVYKWINQSFLPLIVKGELMDMSRGRSISREAASSHAAAVEVLRGFLRLANMSNEERNLDLKSTIKTI 
ITSNKFYNVFNNLKSYSDIANMNKLLNDSTVATKPLKSNLSTFHSMDRLAYYNAEKDFGFALSLHSKRTLNYEGMNDENTRGWYTGDGMFYLYNSD 
QSHYSNHFWPTVNPYKMAGTTEKDAKREDTTKDFMSKHSKDAKEKTGQVTGASDFVGSVKLNDHFALAAMDFTNWDRTLTAQKGWVILNDKIVFLG 
SNIKNTNGIGNVSTTIDQRKDDSKTPYTTYWGKTVDLKQASSQQFTDTKSVFLESKEPGRNIGYIFFKNSTIDIERKEQTGTWNSINRTSKNTSI. 
VSNPFITISQKHDNKGDSYDYMMVPNIDRTSFDKLANSKEVELLENSSKQQVIYDKNSQTWAVIKHDNQESLINNQFKMNKAGLYLVQKVGNDYQN 
VYYQPQSMTKTDQLAI 

SEQ ID 2683 

GTGGTATATTTTTACTTAGTAAATCAATTTACTTTTATTATCTCATTTTTATATTGGAGGAATTTATCAGTGAATACTTATTTTTGCACACACCAT 
AAACAATTACTACTTTATrCAAACCrATTCCTTAGCTTTGCTATGATGGGCCAAGGAACTGCCATTTArGCCGATACACrGACTTCAAATTCAGAA 
CCTAATAATACTTACTTTCAAACGCAAACGCTCACTACTACAGATAGCGAAAAAAAGGTAGTACAGCCACAACAAAAAGACTACTATACTGAATTG 
TTAGACCAATGGAACAGTATTATCGCAGGCA?.CGATGCTTATGATAAAACCAATCCTGACATGGTCACTTTTCATAATAAAGCTGAAAAGGATGCT 
CAAAACATrATTAAAAGCrATCAAGGGCCTGACCACGAAAATAGAACTTACCTTTGGGAACATGCAAAGGATTATTCCGCTTCTGCTAATATCACG 
AAAACTTACCGCAATATTGAAAAAATAGCAAAACAGATCACTAATCCTGAATCATGCTATTATCAAGATAGTAAAGCTATTGCTATTGTAAAAGAC 
GGTATGGCCTTCATGTATGAACACGCTTATAATCTAGATCGTGAAAATCATCAAACAACTGGAAAAGAAAACAAAGAAAATTGGTGGGTTTATGAA 
ATTGGAACTCCTCGTGCTATTAATAATACCTTATCCTTGATGTATCCTTATTTTACTCAAGAAGAAATTCTTAAATACACAGCTCCAATCGAAAAA 
TTTGTGCCTGACCCTACTCGTTTTAGGGTTCGCGCTGCCAATTTTTCACCTTTTGAAGCCAATAGCGGAAATTTAATTGATATGGGGCGTGTTAAA 
CTCATTTCCGGTATTCTTCGTAAAGATGATCTCGAAATTAGTGATACAATCAAAGCAATTGAGAAAGTTTTCACGCTAGTTGATGAAGGAAATGGT 
TTTTACCAAGACGGTTCTTTAATTGATCACGTGGTTACTAACGCTCAAAGTCCACTTTATAAAAAAGGCATTGCTTACACTGGAGCTTACGGTAAT 
GTGCTTATAGATGGCTTATCGCAATTAATTCCTATTATTCAAAAAACAAAGTCTCCTATAAAAGCGGATAAAATGGCTACTATCTATCATTGGATT 
AACCATTCTTTTTTCCCTATCATCGTTCGTGGAGAAATGATGGATATGACTCGAGGGCGTTCTATCAGTCGTTTTAATGCCCAATCTCATGTTGCT 
GGCATTGAAGCACTTCGTGCTATTTTACGTATTGCTGACATGTCTGAAGAGCCTCACCGTTTGGCACTTAAAACACGTATAAAAACACTCGTCACA 
CAAGGGAATGCTTTTTACAATGTCTATGATAATTTGAAAACCTATCACGATATCAAACTTATGAAAGAACTACTAAGTGATACTTCTGTTCCAGTC 
CAAAAACTrGATAGTTACGTAGCTAGTTTCAATAGTArGGATAAArrGGCACTATATAArAATAAACACGATTTTGCTTrTGGCCTATCAATGTTT 

GGACACTACAGTGAAAACTATTGGGCAACGGTAAATCCCTACCGCTTACCTGGAACCACAGAAACTGAGCAAAAACCACTAGAGGGAACTCCTGAG 

GCTATGACCTTCACTAATTGGAATAAAAGCCTCACCCTCAATAAAGGGTGGTTTATCTTAGGAAACAAAATAATCTTTGTTGGTAGCAATATCAAA 
AACCAATCATCTCACAAGGCGTATACAACTATTGAACAACGAAAAGAAAATCAAAAGTACCCTTACTGTTCTTATGTTAACAATCAACCCGTTGAC 
TTGAATAATCAGCTAGTTGATTTTACAAACACTAAAAGTATTTTCCTTGAAAGTGATGATCCCGCTCAAAATATTGGTTACTACTTCTTCAAGCCA 
ACAACACTTAGCATAAGTAAGGCACTTCAAACAGGGAAATGGCAAAACATAAAAGCTGATGACAAATCACCAGAAGCCATCAAAGAAGTTTCAAAT 
ACCTTTATCACTATCATGCAAAACCATACTCAAGATGGCGATCGTTATGCCTATATGATGCTTCCAAATATGACTCGTCAAGAATTTGAAACCTAT 
ATTAGCAAGCTTGATATCGACTTATTAGAAAACAATGACAAACTGGCCGCTGTCTACGATCATGATAGTCAACAGATGCACGTCATTCACTATGGA 
AAAAAAGCAACGATGTTTTCAAATCATAATCTTTCTCATCAAGGCTTTTATAGTTTTCCTCATCCTGTCAGGCAAAATCAACAA 

SEQ ID 2684 

WYFYLVNQFTFIISFLYWRNLSVKTYFCTHHKQLLLYSNLFLSFAMMGQGTAIYADTLTSNSEPNNTYFQTQTLTTTDSEKKWQPQQKDYYTEL 
LDQWNSIIAGNDAYDKTNPDMVTFHNKAEKDAQNIIKSYQGPDHENRTYLWEHAKDYSASANITKTYRNIEKIAKQITNPESCYYQDSKAIAIVKD 
GMAFMYEHAYNLDRENHQTTGKENKENWWVYEIGTPRAINNTLSLMYPYPTQEEILKYTAPIEKFVPDPTRFRVRAANFSPFEANSGNIjIDMGRVK 
. LISGILRKDDLEISDTIKAIEKVFTLVDEGNGFYQDGSLIDHWTNAQSPLYKKGIAYTGAYGNVLIDGLSQLIPIIQKTKSPIKADKMATIYHWI 
NHSFFPIIVRGEMMDMTRGRSISRFNAQSHVAGIEALRAILRIADMSSEPHRLALKTRIKTLVTQGHAFYNVYDNIjKTYHDIKLMKELLSDTSVPV 

qkldsyvasfnsmdklalynnkhdfafglsmfsnrtqnyeamnnenxjhgwftsdgmfylynndlghyseisrywatvnpyrijpgtteteqkplegtpe 
niktnyqqvgmtglsddafvaskklnntsalaamtftnwmksltlnkgwfilgnkiifvgsniknqsshkayttieqrkenqkypycsyvnnqpvd 
lnnqlvdftntksiflesddpaqnigyyffkpttlsiskalqtgkwqnikaddkspeaikevsntfitimqnhtqdgdryaymmlpkmtrqefety 
iskldidllenndklaavydhdsqqmhvihygkkatmfsnhnlshqgfysfpkpvrqkqq 
SEQ ID 2685 

ATGACTAAATTAGCAACAATTTGTTACATTGACAATGGCAAGGAATTACTTCTATTGCACCGCAACAAAAAAGAGAATGATGTTCATGAGGGAAAG 
TGGATCTCGGTAGGTGGTAAACTGGAGGCAGGTGAAACTCCTGATGA^TGTGCTAAGCGrGAAATTCTAGAAGAAACCCATTTAACGGTAAAAAAA 
ATGGATTTTAAAGGAGTCATCACTTTTCCTGAATTTACGCCAGGTCATGATTGGTATACCTATGTCTTTAAAGTAACAGATTATGAAGGAGAGTTA 
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ATTTCAGATGATGAATCACGAGAAGGAACTTTAGAATGGGTACCATATGATCAAGTTCTTTCTAAGCCAACGTGGCAAGGAGATTACGAAATTTTT 
AAATGGATTTTAGAAGATGTTCCTTTCTTTTCTGCTAAGTTTGTTTATGATGAACACCAAAATTTAATTGAAAAGACGGTTAATTTTTATGAAAAA 

SEQ ID 2686 

MTKLATICYIDNGKELLLLHRNKKENDVHEGKWISVGGKLEAGBTPDECAKRBILEETHLTVKKMDFKGVITFPEFTPGHDWYTYVPKVTDYEGEL 
ISDDESREGTLEWVPYDQVLSKPTWQGDYEIFKWII.EDVPFFSAKFVYDEHQNLIEKTVNFYEK 

SEQ ID 2687 

ATGACTCAATTAGCAACCATTTGTTACATTGATAATGGCGATTCTTT3CTATTATTACACCGCAATAAAAAAGAAAATGATGTCCACAAAGGCAAG 
TGGATTTCAGTTGGGGGTAAGCTCGAGGCTGGTGAGACCCCAGATGAGTGTGCCCGTCGTGAGATTTTAGAGGAAACCCATTTGACTGTTACAGAG 
ATGGCCTTTAAAGGAATCATTACTTTTCCAGAATTTACCCCTGGTCATGACTGGTATACCTATGTTTTTAAAGTAACAGGATTTGAAGGAGACCTC 
ATTTCAGATGAAGAGTCACGAGAAGGAACCTTGGAATGGGTACCTTACGATCAAGTGTTGGAAAAGCCAACTTGGGAAGGTGATTATGACATTTTT 
AAATGGATTTTAGAAGACCGTTCTTTTTTCTCTGCCAAATTTACCTATGACCAAAACAACCAACTCATGGATAAATCTGTGACCTTTTAT 

SEQ ID 2688 

MTQLATICYIDNGDSLLLLHRNKKENDVHKGKWISVGGKLEAGETPDECARREILEETHLTVTEMAFKGllTFPEFTPGHDWYTYVFKVTGFEGDL 
ISDEESREGTLEOTPYDQVLEKPTWEGDYDIFKWILEDRSFFSAKFTYDQNNQLMDKSVTFY 

SEQ ID 2689 

TTGAAAAGACGGTTAATTTTTATGAAAAATAGAGATTTTAGGGTTAGAGAACAGCTCGAAACATTCGGAGTCAGAGTTTCTGCTTTAATCATAGAA 
AATCAAAAACTGCTATTAATATATGCTCCTCATCTCGATAAATACTATTTGCCAGGTGGGGCGCTTCAAGTTGGAGAAGATAGCAATAAGGCTGTT 
GCGAGAGAAGTACTTGAGGAAATAGGTCTTCACAGCCAAGTTGGTGATTTAGCCTATATTATTGAGAATCAGTTTAArATTAAGAGACATCATTAT 
CACTCAGTTGAATTTTTATATTTTGTTAATCTCTTGGGTCAGGCGCCA3AATCTATCAAAGAAGGAACGCATAAGCGACATTTTGTATGGCTTCCA 
ATAAAAGAATTAACAAAAATTGATTGTAATCCTAATTTTTTAGCACAGGATTTGATAGAATGGCCAGGTCATGTTGTGCATAAAATTGTTCAAAAT 

SEQ ID 2690 

MKRRLIFMKNRDFRVREQLETFGVRVSALIIENQKLLLIYAPHLDKYYLPGGALQVGEDSNKAVAREVLEEIGLHSQVGDLAYIIENQFNIKRHHY 
HSVEFLYFVNLLGQAPESIKEGTHKRHFVWLPIKELTKIDCNPNFLAQDLIEWPGHWHKIVQN 

SEQ ID 2691 

TTGATTGTTAGAAATGGTAAGAATTTTTTAACTAGAGATGCAGATGACCAATATTACACCATTGGTGGTACAAGTTTGGTAGGTGAAAAAACGCAT 
GAAACTGTTTTACGTGAAACCTTAGAGGAAGTTGGTATTCGAGCTAAGGTTAATCAACTGGCTTTTATGGTTGAGAATCATTTTGATATCGATGAT 
■ GTTTTCTGGCATAATATTGAATTTCATTATTTGGTAAGCCCCTTAGAA3ACCCTAAACTAGAAATGATAGAGAATGCAAGCGACAGGTTTGTGAAT 
GGATTCCAATCAATCAACTGGATCAAA 

SEQ ID 2692 

LIVRNGKNFLTRDADDQYYTIGGTSLVGEKTHETVLRETLEEVGIRAKVNQLAFMVENHFDIDDVFWHNIEFHYLVSPLEDPKLEMIENASDRFVN 
GFQSINWIK 

SEQ ID 2693 

ATGAATCGACCATCAGAAAAAGAATTTAAAAATAGTTTGTTTTTTAAATGGATCTTAAATAATCAAGCAGTTATTGCTCrCATGATTACCTTTTTG 
GTATTTTTAACGATTTTTATTTTTACCAAAATCTCTTTTATGTTTAAACCTGTGTTrGATTTTCTTGCTGTGCTGATATTGCCGCTTGTAATTTCT 
GGCTTGCTTTATTACCTATTAAAACCTATGGTTACATTTTTAGAGAAGCGGGGAATTAAGCGTGTAACAGCGATATTATCAGTTTTTACTATTATA 
ATCCTTCTGTTAATTTGGGCAATGTCTAGTTTTATTCCCATGATGAGTAATCAATTACGCCATTTTATGGAAGATCTCCCTTCATATGTGAATAAA 
GTGCAAATGGAAACAAGTTCGTTTATAGATCACAACCCTTGGTTAAAATCTTATAAAGGGGAAATATCGAGCATGTTATCTAATATCAGTAGCCAA 
GCGGTCTCTTATGCTGAAAAATTTTCAAAGAATATTTTAGATTGGGCA3GAAATTTAGCTAGTACAGTTGCACGTGTGACAGTAGCAACAATCATG 
GCTCCCTTTATTTTGTTTTATCTTTTAAGAGATAGTCGCAACATGAAGAaTGGTTT.CTTAATGGTTTTACCAACCAAACTACGCCAACCAACTGAT 
CGTATTTTGCGAGAAATGAATAGTCAAATGTCAGGGTATGTGCAAGGACAAATCATTGTTGCTATTACTGTTGGTGTTATTTTTTCAATAATGTAT 
AGTATTATAGGCCTTAGATATGGCGTGACATTAGGGATTATTGCCGGTGTGTTAAATATGGTTCCCTATTTGGGAAGTTTTGTCGCCCAAATTCCA 
GTGTTTATCTTAGCGCTTGTCGCAGGACCTGTTATGGTTGTTAAAGTTGCGATTGTTTTTGTTATTGAGCAAACTCTAGAAGGACGCTTTGTCTCA 
CCCTTGGTTTTAGGTAATAAACTTAGCATTCATCCAATTACAATTATGTTTATTTTATTAACCTCTGGAGCGATGTTTGGTGTTTGGGGAGTATTC 
CTCAGTATTCCGATTTATGCATCTATCAAAGTTGTTGTTAAAGAATTGTTTGATTGGTACAAAGCTGTCAGTGGGCTATATACAGTAGATGTTGTT 
ACTGAAGAAAGAAGTGAAGAAGTTAAAAATGTTGAA 

SEQ ID 2694 

MNRPSEKEFKNSLFFKWILNNQAVIALMITFLVFLTIFIFTKISFMFKPVFDFLAVLILPLVISGLLYYLLKPMVTFIiEKRGIKRVTAIIiSVFTII 
. ILLLIWAIISSFIPMMSNQLRHFMEDLPSYVNKVQMETSSFIDHNPWLKSYKGEISSMLSNISSQAVSYAEKFSKNIIjDWAGNLASTVARVTVATIM 
APFILFYLLRDSRNMKWGFIjMVLPTKLRQPTDRILREMNSQMSGYVQGQIIVAITVGVIFSIMYSIIGLRYGVTLGIIAGVLNMVPYLGSFVAQIP 
VFILALVAGPVMVVKVAIVFVIEQTLEGRFVSPLVLGNKLSIHPITIMFILLTSGAMFGVWGVFLSIPIYASIKVVVKELFDWYKAVSGIjYTVDVV 
TEERSEEVKNVE 

SEQ ID 2695 

atgcccttaatacctgaaaagtctagaacagatagcttattttacaaatggtttttaaataatcaagctaccatggctttagtaataacactttta 
gcctttttaacgatttttgtttttactaaaatctcttttttatttatgccagtgatttctttttttgcggtcatcatgttgcccttggttatttcg 
accattctgtattatctgaccaaacccttagttgaccttattaatcacrtgggcccgaatcgtaccacctctatttttattgtttttggtttgatt 
accttactttttgtctgggcgatttcaggctttgttcccatggtacagacccaacttaccagttttattgaggatctgcccaaatacgtgggcaag 
gtcaatgaagaagccaataaacttcttgaaaatgaatggttagtcagctataagccccaactccaagacatgcttacccatacaagtcaaaaggct 
ttggattacgcgcaaagtttttcaaaaaatgctattgactgggctggtaattttgctggtgccattgctcggattaccgtggctattattatttcg 
ccctttattctcttttattttttacgagacagtagccacatgaaaaatggccttgtgaatgtcttacctctcaaattacgggtgcctatggttcga 
gtcttgggagatattaacaagcaattatcaggctatgtgcaagggcaggttacggttgcaattgttgtcggctttatgttttctatcatgtttagc 
cttgtgggactgaaatatgccatcacttttgggatrattgctggcrttcttaacatgataccttacttaggaagtttcctrgccatgatacctgtt 
gtgattatggctatggtacaaggcccatttatgttggttaaggtgcttgttatctttatgattgagcaaaccatcgaagggcgttttgtagcaccg 

gtcatcccaatctacgcttctgtcaaagttgtgattaaac-aattatttgactggtacaaaaaagttagcggtttgtatgacgaagaagtattggtg 

ATTGAGGAGGTTAAGGACCATGTTAAA 

SEQ ID 2696 

MPIiIPEKSRTDSLFYKWFLNNQATMALVITLLAFLTIFVF'IKISFLFMPVISFFAVIMLPLVISTILYYLTKPLVDLINHLGPKRTTSIFIVFGLI 

tllfvwaisgfvpmvqtqltsfiedlpkyvgkvneeankllenewlvsykpqlqdmlthtsqkaldyaqsfsknaidwagnfagaiaritvaiiis . 
pfilfyflrdsshmkmglvnvlplklrvpmvrvlgdiwkqlsgyvqgqvtvaiwgfmfsimfslvglkyaitfgiiagflnmipylgsflamipv 
vimamvqgpfmlvkvlvifmieqtiegrfvaplvlgnklsihpitimfllltagsmfgvwgvflvipiyasvkwikelfdwykkvsglydeevlv 
ieevkdhvk 
SEQ ID 2697 

atgttgttactgaagaaagaagtgaagaagttaaaaatgttgaatagtgaaaaaatgattgtttctatccaaaatcaggatttagaacatgctaac 
aagtatttcgaaaaagcgttgaaaaatgatcctgaggaac-tcttgttggaactaggagcttatttggagagtattggttttttaccccaagcaaaa 
cgtctctatgatcaaatccgaccaaattatccagaagttgctatcaatttagctcaaattgttgccgaagatggagatattgaacaagcattctta 
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TACTTAGATTATATCTCAGAAGATAGTCAAGAGTATGTTTCAGCCCTCCTTGTTATGGCTGACTTATATGATATGGAAGGCTTGACTGATGTTGCG 
CGTGAAAAGCTTTTGCTAGCCAGCAAACTTAGCGATGACCCATTGGTTACATTTGGTTTAGCTGAAATGAACCTTAGTTTGGAACATTATCAAGAA 
GCGATAGAAGGATATGCCTCACTTGACAATCGAGAAATCTTAGAAACGACTGGAGTTTCAACTTATCAGCGTATTGGTAAATCCTACGCTATTATG 
GGGAAATTTGATGCAGCTATCGAATTTTTAGAAAAAGCCGTTGACATT3AGTATGATGATTTAACAGTTTTTGAGTTAGCAACAATCCTTTATGAT 
CAAGAAGAATATCAAAAAGCTAACCTTTATTTTAAACAGTTGGATACTATTAATCCAGACTTTGCTGGCTATGAATATATCTATGGTTTATCTCTT 
CGTGAGGAGCATAAATCTGAAGAAGCTTTACGTCTAGTTCAGCAAGGTATTCGTAAAAATAGTTTTGATGGTCAACTTCTCTTACTAGCCTCACAA 
TTATCGTATGAATTACATGATGTTCATTCGTCGGAGTCTTATTTGAAACAAGCTGAAAAAGTTTCTGAAAATCAAGATGAAATTGTTATGAGATTG 
TCAAATTTGTATCTTGAAGAAGAGCGGTTTGAGGAAGTCTTGGAATTAGACAATGATAATTTAGAAAATATCCTTGCAAAATGGAATATCGCTAAA 
GCACACAAGGCTTTAGAAATGGATGATAGTGTAGACTATTATCAATCTTTGTATAATGATTTAAAAGATAATCCAGAATTTTTACAAGATTATGCT 
TACATTTTGAGAGAATTTGGTTACCTTGATAAGGCACAAGAAGTAGGAAAGGCTTATTTAAAATTAGTTCCAGATGATATAGAGATGTCAGAATGG 
GTGAATAACATT 

SEQ ID 2698 

MLLLKKEVKKLKMLNSEKMIVSIQNQDLEHANKYFEKALKNDPEEVLLBIjGAYLESIGFLPQAKRIiYDQIRPNYPEVAINLAQIVAEDGDIEQAFL 
YLDYISEDSQEYVSAIiLVMADLYDMEGLTDVAREKLLLASKLSDDPLVTFGLAEMNLSLEHYQEAIEGYASLDHREILETTGVSTYQRIGKSYAlM 
GKFDAAIEFLEKAVDIEYDDLTVFEIjATILYDQEEYQKANLYFKQLDTINPDFAGYEYIYGLSLREEHKSEEALRLVQQGIRKNSFDGQLLLLASQ 
LSYELHDVHSSESYLKQAEKVSENQDEIVMRLSNLYLEEERFEEVLEIiDNDNLENILAKWNIAKAHKALEMDDSVDYYQSIiYNDLKDNPEFLQDYA 
YILREFGYLDKAQEVGKAYLKLVPDDIEMSEWVHHI 

SEQ ID 2699 

TTGAGGAGGTTAAGGACCATGTTAAATAGTGAAAAAATGATTGCTTCCTTGGATCAGCAAGACCTAGCGCACGCTGAAAAATATTTCCAAAAAGCT 
TTAAAAGAAGATGATGCAGATAGTTTAATCGCCTTAGGAGAATACTTAGAAAGTATAGGTTTTTTGCCACATGCCAAGCGTATTTATTTGCAGTTA 
GCTGATGATTACCCAGAACTCAATATAAATTTAGCTCAGATTGCAGCAGAAGACGACGCCATTGAAGAAGCTTTCTTGTATTTGGATAAGGTTTCA 
AAAGATAGCCCCAATTATTTGTCAGCTCTCTTAGTAATGGCTGACCTCTATGACATGGAAGGACTGACAGAGGTGGCGCGTGAAAAATTGCTTCAA 
GCAGTGGGCATCAGCCCAGAGCCATTGGTCATTTTTGGTTTGGCAGAAATTGACATGTCCTTGCAGCATTTTAAAGAAGCTATTGATTACTATGCA 
CAGTTAGACAATCGTCAAATCCTTGAATTGACAGGTATTTCCACTTATCAACGCATTGGACGAGCCTATGCTAGCTTAGGGAAATTTGAGGCAGCC 
ATCGAATTCTTGGAAAAGGCCGTGGCCATTGAATACGAAGATGAAACTGTTTTTGAATTGGCGACCCTCATGTATGACCAAGAAAATTATCAAAAA 
GCCAATCTTTACTTTAAACAGTTGGAAACCATCAATCCAGATTATCCAGGTTATGAATATGGTTATGCTTTGAGTCTTCATGAAGAGCATAAGACG 
TCAGAAGCTTTGCGCTTGGTTCAACAGGGCCTACGTAAAAATGCATTTGACAGTCAATTATTATTACTAGCATCGCAGCTTTCTTATGAATTACAC 
GATAGGCAGAATGCTGAAAATTACCTGCTTCAAGCAAAGGAAGTAGCTGTTGATGACGAAGAGATTCTCATGCGTTTAGTGACCCTTTATTTTGAT 
GCCGAGCGTTTTGAGGAGGTTATTGCTCTTAATCGTGAGACGATTGATAATGTCTTAACCAAATGGACCATTGCAAAGGCTTACCACGCCTTGGAA 
CAAGAAGAAGTTGCCTTGGCTCTTTATAATGAGATTTCGGCTGATTTGGCAGAAAATCCAGAGTTTTTACAGGATTATGCCTATTTATTAAGGGAG 
TTTGGCCAGTTTCACAAGGCTATCCAAATGGCTACCGCTTACCTCAGACAAGTGCCTGATGATGTGAATATGCAAGACTTTCTTGACCATATCAAG 
CACCAACAATCAGAA 

SEQ ID 2700 

LRRLRTMLNSEKMIASLDQQDLAHAEKYFQKALKEDDADSLIALGEYLESIGFLPHAKRIYLQLADDYPELKIHLAQIAAEDDAIEEAFLYLDKVS 
KDSPNYLSALLVMADLYDMEGLTEVAREKLLQAVGISPEPLVIFGLA3IDMSLQHFKEAIDYYAQLDNRQILELTGISTYQRIGRAYASLGKFEAA 
lEFLEICAVAIEYEDETVFELATLMYDQENYQKANLYFKQLETINPDYPGYEYGYALSLHEEHKTSEALRLVQQGLRKNAFDSQLLLLAQQLSYELH 
DRQNAEHYLLQAKEVAVDDEEILMRLVTLYFDAERFEEVIALNRETIDMVLTKWTIAKAYHALEQEEVALALYNEISADLAENPEFLQDYAYLLRE 
FGQFHKAIQMATAYLRQVPDDVNMQDFLDH1KHQQSE 

SEQ ID 2701 

ATGACAGAATCACATAATCAATATGGGGCTGACTTAATTGTCGATAGCCTCATTAATCATGATGTCAAATATGTTTTTGGTATCCCAGGAGCTAAG 
ATTGACCGCGTATTTGACACTCTAGAAGATAAAGGTCCAGAGTTAATTGTTGCTCGTCATGAGCAGAACGCGACTTTTATGGCTCAGGCTGTCGGG 
CGTATTACGGGAGAACCAGGAGTTGTTATTGCAACTAGTGGACCTGGGATCTCGAACTTGGCAACAGGGTTAGTTACTGCGACAGATGAAGGTGAT 
GCTGTTCTAGCAATTGGTGGACAGGTTAAGCGAGGAGATTTATTGAAACGTGCTCATCAATCAATGAATAACGTTGCTATGCTGGAACCTATTACA 
AAATATTCTGCTGAGGTTCATGACCCTAATACTTTGTCAGAAACTGTTGCAAACGCCTATCGTCTTGCTAAATCTGGTAAACCAGGAGCAAGTTTT 
ATCTCTATTCCTCAAGACGTTACAGACAGTCCAGTCTCAGTAAAAGCAATCAAACCTGTTAGTGCACCTAAATTGGGTTCGGCATCTGTTTTAGAT 
ATTAATTATTTAGCGCAAGCTATTAACAATGCTGTTTTACCGGTACTGTrATTAGGAAATGGCGCATCTTCAGAGGGAGTAACTGCTGCCGTACGT 
CGACTTCTTGATGCTGTTAAACTACCAGTAGTAGAAACTTTCCAAGGTGCGGGTATTGTGTCACGTGAGCTCGAGGATGAAACATTCTTTGGTCGT 
GTAGGCCTCTTCCGTAATCAACCTGGAGATATGCTTTTGAAGCGTGCAGACCTAGTTATTGCTATCGGGTATGACCCTATTGAATATGAGGCGCGT 
AACTGGAATGCTGAAATTTCTGCTCGTATTATTGTTATTGACGTTGAACAAGCAGAAATTGATACGTATTTCCAACCCGAGCGAGAACTGATTGGA 
GACATGGCACATACACTTGATTTACTTTTACCAGCTATTAAAGGATATGAATTGCCAGAAGGTTCAAAAGAGTATTTGAAAGGTCTTCGTAATAAT 
ATTGAAAACGTTAGCGATGTTAAATTTGATCGTGACTCAGCTCATGGACTTGTTCATCCTCTTGATCTCATTGATGTACTCCAAGAAAATACCACC 
GATGACATGACTGTTACAGTTGATGTGGGAAGCCATTATATTTGGATGGCTCGCTACTTTAAATCATATGAAGCGCGTCACTTGCTTTTCTCAAAC 
GGAATGCAAACATTAGGAGTTGCTCTACCTTGGGCAArrTCTGCGGCrCrTTTGCGTCCCAACACAAAAGTTATTrCAGTrTCTGGTGArGGTGGC 
TTCTTATTCTCAGCTCAAGAGTTAGAAACTGCAGTTCGTCTTCATCTACCAATTGTTCACATTATTTGGAACGATGGAAAATATAACATGGTTGAA 
TTCCAAGAAGAAATGAAGrATGGGCGTrCTTCAGGTGTTGACTTTGGACCAGTTGATTrrGTAAAATACGCTGAAAGTTrCGGTGCTAAAGGTTAC 
CGTGTAGACAGCAAAGACAGTTTTGAAGAAACACTCAAACAAGCTCTAATCGATGCTGAAAATGGACCAGTGTTGATTGATGTGCCTATTGACTAT 
AAAGATAACGTGACACTAGGTGAAACAATCTTACCTGACGAGTTCTAC 

SEQ ID 2702 

MTESHNQYGADLIVDSLINHDVKYVFGIPGAKIDRVFDTLEDKGPELIVARHEQNATFMAQAVGRITGEPGWIATSGPGISNI.ATGLVTATDEGD 
AVLAIGGQVKRGDLLKRAHQSMNNVAMLEPITKYSAEVHDPNTLSETVANAYRLAKSGKPGASFISIPQDVTDSPVSVKAIKPLSAPKLGSASVLD 
INYLAQAINNAVLPVLLLGNGASSEGVTAAVRRLLDAVKLPWETFQGAGIVSRELEDETFFGRVGLFRNQPGDMLLKRADLVIAIGYDPIEYEAR 
WWNAEISARIIVIDVEQAEIDTYFQPERELIGDMAHTLDLLLPAIKGYELPEGSKEYIjKGLRKKIEWVSDVKFDRDSAHGLVHPLDLIDVLQENTT 
DDMTVTVDVGSHYIWMARYFKSYEARHLLFSNGMQTLGVALPWAISAALLRPNTKVISVSGDGGFLFSAQELETAVRLHLPIVHIIWNDGKYNMVE 
FQEEMKYGRSSGVDFGPVDFVKYAESFGAKGYRVDSKDSFEETLKQALIDAENGPVLIDVPIDYKDNVTLGETILPDEFY 

SEQ ID 2703 

GTGAAACAATCTTACCTGACGAGTTCTACTAAGACGAGGTCTAATATGTCAGAAACAGTTAAATTATTTCAATACAGTACCTTGAGTTCACTGATG 
GCAGGATTGTACAAAGGCAGTCTAACTATCGGAGAATTATTAACTCACGGTGACTTAGGAATCGGTACTGTTCATATGATTGATGGTGAATTGATT 
GTATTGGATGGGAAAGCTTATCAAGCTATTGGTACAGATGGTAAAGCAGAGATTATCCAATTATCAGATGATGTGACAGTACCCTATGCAGCGGTT 
TTACCACACCATATCCAAAAACAATTTGATATCAATGCTGAGATAGATAATAAGGATTTGGAAGAGATGATTCTAAAAAACTTTGAAGGTCAAAAT 
CTCTTTAAGTCTTTAAAAATCAAAGGAACGTTTTCAAGAATGCACGTTCGTATGATTCCAAAATCTCCACAACATAAACGTTTTGCAGATATTGCA 
TCTAATCAGCCAGAATTTACCAGAGAGAATGTATCTGGrACGTTGGrTGGGATTTGGACGCCGGAATTATTTCATGGTGTGGGGGTAAAAGGGTTC 
CATGTCCACTTTATTTCAGACGATTTAACTTTCGGTGGGCATGTTATGGATTACTCGCTCACACAAGGAAAAGTTGAAATTGGAAAGGTTGACCAA 
CTTGACCAATGTTTCCCAACTCAAGATCAAGAATTTTTGAAAGCTAACTTTGACCTACAAAAGCTTAGAGAAGATATTGATTTAAGTGAA 

SEQ ID 2704 
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MKQSYLTSSTKTRSKMSETVKLFQYSTLSSLMAGLYKGSLTIGEjLTHC-DLGIGTVHMIDGELIVLDGKAYQAIGTDGKAEIIQLSDDVTVPYAAV 
LPHHIQKQFDINAEIDNKDLEEMILKNFEGQNLFKSIiKIKGTFSRMHVRMIPKSPQHKRFADIASNQPEFTRENVSGTLVGIWTPELFHGVGVKGF 
HVHFISDDLTFGGHVMDYSLTQGKVEIGKVDQLDQCFPTQDQEFLKANFDLQKLREDIDLSE 

SEQ ID 2705 

ATGTCTTTTGATGGATTTTTTTTACATCACCTCACAAATGAATTACAAGAACAGATTGAAAAAGGACGTATCCAAAAAGTTAACCAACCTTTTGAC 
CATGAATTGGTATTAACAATACGCAACAATCGTCGCAACTATAAACTACTGCTATCTGCTCATCCTGTATTTGGACGTATCCAAACTACCGAAGCA 
AATTTCCAAAATCCTCAAAATCCAAATACTTTTACAATGATCATGAGAAAGTATTTGCAAGGTGCAGTGATTGAAACCATTCAACAAATTGAAAAT 
GACCGTATATTAGAAATCGTCGTGTCTAATAAAAACGAAATCGGTGATCACATTAAAGCAACACTTGTTGTTGAAATCATGGGAAAACACAGTAAC 
ATTATCTTGATTGATAAAAATGAACATAAAATTATTGAATCAATTA.AGCATGTTGGTTTCTCACAAAACTCCTATCGTACTATCCTTCCTGGTTCG 
. ACTTACATTGCCCCACCCAAAACAAAAGCAATCAATCCTTTTGATATTTCTGATCAAACCCTATTTGAGCTGCTTCAAACCAATGATCTAAGCCCT 
AAAAACCTCCAACAGCTCCTCCAAGGTTTAGGACGCGATACTGCGCTAGAATTATCTCACTGTTTGAAAGACAATAAACTTAACGATTTTCGTCAA 
TTCTTTTCGAGAGAATATTATCCCAGCCTAACAGAAAAATCCTTTTCCGCTGTCCAATTCTCAAGCAGTCACGAAACATTTCAGTCTCTTGGACAA 
TTGTTAGATTATTACTACCAAGAGAAGGCTGAAAAAGATCGCATAGCACAGCAAGCTAGTGACCTCATCCACCGTGTTCAAAGTGAGTTAGAGAAA 
AATATCAAAAAACTAGCTAAGCAACAAGACGAACTTCTAGCTACTGAAAATGCAGAGGAGTTTCGCCAAAAAGGAGAGCTTCTAACTACCTATCTC 
TCTATGGTACCAAATAATCAAGATGTCGTTGTGCTTGATAATTATTACACCAACCAAACCATTGAGATTTCACTTGATCGAGCTTTAACACCCAAC 
CAAAATGCCCAACGCTACTTTAAAAAATATCAAAAATTAAAAGAAGCTGTAAAACATTTAAAAGGAATTATTTCAGATACGGAAAATACAATCACC 
TACCTTGAATCTGTTGAAACATCGCTAAATCATGCTTCTATGGAAGATATCAA7GATATTCGTGAAGAACTTGTTGAAACTGGATTTATTAAGCGA 
CGCGCACATGATAAACAACATAAGCGTAAAAAACCTGAACAATATTTAGCATCCGATGGCAAGACTATTATTATGGTGGGACGTAATAATCTCCAA 
AATGACGAGTTAACATTTAAAATGGCTCGTAAAGGGGAGTTGTGGTTTCATGCCAAGGATATCCCCGGAAGCCATGTGTTAATTCGGGATAACCTC 
AATCCAAGTGACGAGGTTAAGACAGATGCCGCCGAGTTAGCTGCTTATTACTCTAAAGCTCGTCTCTCCAATCTTGTTCAAGTAGACATGATTGAA 
GCAAAAAAACTCAATAAACCAAGTGGrACTAAGCCAGGTTTTGTAACrTACACTGGrCAAAAAACCrrACGAGTCACTCCCACACAAGAAAAAATA 
GATAGCCTTAAACTAAAAAAA 

SEQ ID 2706 

MSFDGFFLHHLTNELQEQIEKGRIQKVNQPFDHELVLTIRNNRRNYKLLLSAHPVFGRIQTTEANFQNPQNPNTFTMIMRKYLQGAVIETIQQIEN 
DRILEIWSNKNEIGDHIKATLWEIMGKHSNIILIDKNEHKIIESIKHVGFSQNSYRTILPGSTYIAPPKTKAINPFDISDQTLFELLQTNDLSP 
KNLQQLLQGLGRDTALELSHCLKDNKLNDFRQFFSREYYPSLTEKSFSAVQFSSSHETFQSLGQLLDYYYQEKAEKDRIAQQASDLIHRVQSELEK 
NIKKLAKQQDELLATENAEEFRQKGELLTTYLSMVPNNQDVWLDNYYTNQTIEISLDRALTPNQNAQRYFKKYQKLKEAVKHLKGIISDTENTIT 
YLESVETSLNHASMEDINDIREELVETGFIKRRAHDKQHKRKKPEQYIiASDGKTIIMVGRNNLONDELTFKMARKGELWFHAKDIPGSHVLIRDNL 
NPSDEVKTDAAELAAYYSKARLSNLVQVDMIEAKKLNKPSGTKPGFVTYTGQKTLRVTPTQEKIDSLKLKK 

SEQ ID 2707 

TTGCAAGCTCTTTCGTCCATATTTTTAGTCAAGTATTTGTGGTATAATGAAGAGATTAGAAT.TCAGAAAGGAGAAACCATGTCTTTTGACGGCTTT 
TTCTTACACCATTTAACCAACGAATTAAAAGAGAACTTGCTTTACGGTCGTATCCAAAAGGTCAATCAACCCTTTGAACGGGAACTTGTCTTAACC 
ATTCGTAACCATCGCAAGAATTATAAATTGCTATTGTCTGCCCATCCTGTTTTTGGAAGGGTACAAATCACCCAAGCAGACTTTCAAAATCCTCAG 
GTACCTAATACCTTTACCATGATTATGGGTAAATACCTCCAGGGTGCAGTCATTGAGCAGTTAGAACAGATTGATAATGACCGCATTATCGAAATC 
AAGGTATCTAATAAAAATGAAATCGGAGATGCTATTCAGGCAACCCTAATCATTGAAATCATGGGGAAGCACAGTAATATCATCTTGGTGGACCGT 
GCAGAAAATAAAATCATCGAATCCATTAAACATGTTGGTTTTTCACAAAACTC^TACCGCACCATTTTACCTGGCTCTACCTACATTGAGCCTCCT 
AJUlACAGCTGCTGTTAATCCTTTTACAATTACAGATGTGCCTCTATTTGAAJiTCCrCCAAACACAAGAACTAACAGTTAAAAGCTTGCAACAGCAT 
TTTCAAGGTTTGGGGCGAGACACCGCAAAAGAGTTGGCCGAGCTTCTGACCACAGACAAATTAAAACGGTTCCGTGAGTTTTTTGCTAGACCTACT 
CAGGCAAATCTGACCACAGCTTCTTTTGCGCCTGTTCTTTTCTCAGATAGTCATGCGACGTTTGAGACTTTGTCTGACATGCTTGACCACTTTTAT 
CAAGACAAGGCTGAGCGTGACCGTATCAATCAGCAAGCCAGTGATTTGATCCACCGTGTGCAAACTGAACTGGACAAAAATCGCAACAAGCTAAGT 
AAGCAAGAAGCTGAGCTGCTAGCCACTGAAAATGCTGAGTTGTTCCGTCAAAAAGGAGAATTATTGACCACCTACCTCAGTCTGGTCCCAAACAAC 
CAAGACTCTGTGATTTTAGACAATTATTATACAGGGGAAAAAATTGAGATTGCCTTAGACAAGGCTCTGACACCAAATCAAAATGCTCAACGTTAT 
TTTAAAAAATACCAAAAGCTAAAAGAAGCTGTCAAACACTTATCTGGATTGATTGCCGATACCAAGCAAAGTATTACTTACTTTGAGAGCGTAGAC 
TACAATTTATCTCAAGCAAGTATCGACGACATCGAAGATATTCGCGAAGAATTATATCAGGCTGGCTTTTTGAAAAGrCGCCAAAGAGACAAACGC 
CATAAACGTAAAAAGCCTGAGCAGTACCTGGCTTCAGATGGAACAACCATTCTCATGGTGGGACGCAATAACTTGCAAAATGAAGAACTCACCTTT 
AAAATGGCTAAAAAAGGAGAACTCTGGTTCCATGCTAAGGATATCCCTGGAAGTCATGTCATCATCAAAGACAATCTTGACCCAAGTGACGAGGTT 
AAAACTGATGCTGCCGAACTAGCTGCTTATTATTCGAAAGCTAGGTTATCAAATCTCGTTCAGGTCGATATGATTGAAGCTAAAAAATTACACAAA 
CCTAGTGGCGCCAAGCCAGGATTTGTGACTTATACTGGTCAAAAAACTTTACGGGTTACTCCTGACCAAGCCAAAATTCTCTCTATGAAATTATCC 

SEQ ID 2708 

LQALSSIFLVKYLWYNEEIRIQKGETMSFDGFFLHHLTNELKENIiLYGRIQKVNQPFERELVLTIRNHRKNYKLLLSAHPVFGRVQITQADFQNPQ 
VPNTFTMIMRKYLQGAVIEQLEQIDNDRIIEIKVSNKNEIGDAIQATLIIEIMGKHSNIILVDRAEKKIIESIKHVGFSQNSYRTILPGSTYIEPP 
KTAAVNPFTI.TDVPLFEILQTQELTVKSLQQHFQGLGRDTAKELAELLTTDKLKRFREFFARPTQAHLTTASFAPVLFSDSHATFETLSDMLDHFY 
QDKAERDRINQQASDL IHRVQTELDKNRNKLSKQEAELLATENAEL FRQKGELLTT YLSLVPNNQDS VI LDNYYTGEKI E I ALDKALTPNQNAQRY 
FKKYQKLKEAVKHLSGIiIADTKQSITYFESVDYNLSQASIDDIEDIREELYQAGFLKSRQRDKRHKRKKPEQYLASDGTTILMVGRKNLQMEELTF 
KMAKKGELWFHAKDIPGSHVIIKDNLDPSDEVKTDAAELAAYYSKARLSNLVQVDMIEAKKLHKPSGAKPGFVTYTGQKTLRVTPDQAKILSMKLS 

SEQ ID 2709 

ATGAAAAATAAAGGGCTGATAGCTACGCTAATTCTATTGACTATATTAGTGGTTGGAGAATTATTTTATAACAAATCAGAAJIAACGTCTTAATTTA 
TCAGAAAAGCAAGTTGTTAAAATTGGTATTTTACAGTATG'IAACCCATGATGCTTTGGATGCTATTGAAAAGGGAGTTGAAGATGGTCTAGCTCAA 
GAAGGATATAAAGGGAAAAAAGTTAAATTAACCGTTTTAAACGCCGAAGCTGATCAAAGTAAAATTCAAGCGATGAGTAAACAATTAGTTAATCAT 
CACAATGATATTTTGATTGGAATTGCGACACCATCAGCACAAGGTTTAGCAGCTTCGACTAAGGACACTCCTATAATCATGGGAGCTGTTTCTGAT 
CCTTTAGGGGCCAAGTTAGTAACGAATATGAAGAAACCAACAACTAATGTTACAGGATTATCAAACGTTGTTCCGACCAAGCAAACTGTGCAATTA 
ATCAAGGATATAACTCCCAATATTAAACGTATAGGAATTCTTTATGCTAGTAGCGAAGATAATTCTGTATCACAAGTAACTGAGTTTACAAAATAT 
GCTCAAAAAGCAGGGCTAGAAGTTCTTAAATATTCTGTACCATCTACAAATGAAATTAAGACAAGTATGTCAGTCATGACCAAAAAAGTAGACGCT 
GTCTTTGTTCCACAAGATAATACTATTGCGAGTGCTTTTAGAACAGTTATCGTAGCAGCAAACCAAGCTAATATACCTGTGTATTCCAGTGTTGAT 
ACCATGGTTGAACAAGGAAGTATAGCATCAGTAGCGCAGAGTCAATATGGCTTAGGGTTAGAAACTGCAAAACAGGCCATTAAAGTCCTAAGAGGG 
AAGCCGGTTAAAGATGTACCAGTCAAAGTTATTGATACAGGGAAGCC.AAGCCTCAATTTGAAAGCAGCCAAACACTTAGGAATTAAAATTCCTAAG 
AAGATTATGAAACAGGCAGAAATTACCGTTAAGGTTGACGAT 

SEQ ID 2710 

mknkgliatlilltilwgelfynksekrlnlsekqvvkigiiiqyvthdaldaiekgvedglaqegykgkkvkltvlnaeadqskiqamskqlvnh 
hndiligiatpsaqglaastkdtpiimgavsdplgaklvt1mkkpttnvtglsnvvptkqtvqlikditpnikrigilyassednsvsqvteftky 
aqkaglevlkysvpstneiktsmsvmtkkvdavfvpqdntiasafrtvivaanqanipvyssvdtmveqgsiasvaqsqyglgletakOaikvlrg 
kpvkdvpvecvidtgkpslni.kaakhlgikipkkimkqaeitvkvdd 
SEQ ID 2711 

ATGAAAAACAAGAGTTTAATAGCTACCCTCCTTGTTTTAACTGTAATAGTGATAGGCTCTCTATTATCAAAAGGAGTATCAAAGGAAAACCGTGAT 
TTGGCTAACCAACAAAACATTACAATTGGCATCTTACAATTCGTTACTCATGAGGCTCTTGATGATATTAAGCGAGGTATTGAAGATCAACTCAAA 
AAGCAGATGCCTCAAAAACAAAATGTAGTGATTAAGGTrATGAATGCTGAGGGGGATCAGAGTAAAATCCAAACAATGAGTAGGCAATTAGTGCAA 
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TCAGGAAGTGATATCGTGATTGGTATCGCAACCCCGGCGGCGCAAGGCTTAGCAGCCACCAGCAAGGATaTCCCAGTTGTCATGTCAGCAGTATCT 
GATCCAGTAGGATCTAGATTAGTGATGCAATTGGATCAACCTGAAGCTAATGTAACTGGTCTATCTAATAAAGTGCCTGTTAAACAGACAATTGAT 
TTAATGAAAAAGCTGACACCACATGTCAAAACAGTTGGAATTTTATATGCAAGTAATGAGGATAATTCCTTATCTCAAGTTAAAGAGTTTAGGCGG 
TTAGCTCGCAAAAAGGGCTACCAAGTTATTTCATACGCGGTTCCTTCTACTAATGAAGTTCCTGCCACGATGTCAGTTATGTTAGGTAAAGTAGAC 
GCGGTATTTATCCCCCAAGACAATACTATAGCAAGTGCATTTTCATCAGTCATGACAACCAGCAAGGCTGCAAAGATTCCTGTCTACACTAGCGTT 
GATCGAATGGTTGAAAAAGGTGGTTTGGCAGCTATTTCTCAAAATCAGTACGATTTGGGAGTTCAAACAGCTAATCAGGTGTTAAAATTAATCAAA 
GGAAAGCGTGTTGTAGATGTTCCTGTCAAAGTTGTGGATATTGGTCAACCGCTAATTAATAAGAATGTAGCAGCAGAATTAGGTATTGCTATTAAA 
AAAGAAGATTTTCCTTCAGCTTCTTTTATTGAGAAT 

SEQ ID 2712 

MKNKSLIATLLVLTVIVIGSLLSKGVSKENRDLANQQNITIGILQFVTHEALDDIKRGIEDQLKKQMPQKQNWIKVMNAEGDQSKIQTMSRQLVQ 
SGSDIVIGIATPAAQGLAATSKDIPWMSAVSDPVGSRLVMQLDQPE.WVTGLSKKVPVKQTIDLMKKLTEHVKTVGILYASNEDNSLSQVKEFRR 
LARKKGYQVISYAVPSTNEVPATMSVMLGKVDAVFIPQDNTIASAFS3VMTTSKAAKIPVYTSVDRMVEKGGLAAISQKTQYDLGVQTANQVLKLIK 
GKRWDVPVKWDIGQPLINKNVAAELGIAIKKEDFPSASFIEN 

SEQ ID 2713 

ATGATTATTTCATCAGTTTCACAAGGTTTATTATGGGGGATATTAGGATTAGGGATATACTTAACCTTTAGAATCTTAAAATTTCCAGACATGACA 
ACAGAGGGCTCCTTCCCTCTAGGGGGAGCGGTTTGTGTTACCTTAATGAATCAAGGGGTTAATCCTATTTTGGCGACGATTCTAGGCATGCTATCA 
GGGATGTTAGCGGGATTTGTTACTGGTTTACTTTATACTAAAGGAAAGATACCGACGATTTTAGCAGGGATTTTAGTAATGACCTCATGCCACTCT 
ATTATGCTAATGGTTATGAAAAGAGCAAATCTAGGTTTAAATGAGATTCAAACATTGAAAGATTTTCTTCCGTTTTCAAATGATTTAAATCTTCTC 
GTATTAGGCTTGATAGCTATTCTCTTGGTGATTTCTGCCTTAATTTATTTTCTCTATACACGCTTGGGGCAAGCTTATATTGCAACAGGAGATAAC 
CCTGATATGGCAAAGAGCTTCGGCATTGATACCGACAAAATGGAAATGCTTGGCTTAATTGTATCAAATGGCTTAATTGCTTTATCAGGAGCTTTA 
GTAAGTCAACAAGATGGATATGCTGATGTATCAAAAGGTATAGGTGTTATTGTTATTGGGTTAGCTAGTATTATTATTGGAGAGGTACTTTACTCT 
ACTGGTTTAACTCTCTTTGAACGTTTAATTGCTATAGTGGTGGGTTCTATTCTTTATCAATTTTTAATAACGGCAGTAATCGCCTTAGGATTTAAT 
ACGAATTACCTAAAATTATTTAGTGCAATAGTGCTTGGAATTTGTTTAATGGTTCCTGTCCTAAAAACGAAGATTTTGAAAGGAGTACGCTTA 

SEQ ID 2714 

MIISSVSQGLLWGILGLGIYLTFRILKFPDMTTEGSFPLGGAVCVTLMNQGVNPILATILGMLSGMLAGFVTGLLYTKGKIPTILAGIIjVMTSCHS 
IMLMVMKRANLGLNEIQTLKDFLPFSNDLNLLVLGLIAILLVISALIYFLYTRLGQAYIATGDNPDMAKSFGIDTDKMEMLGLIVSNGLIALSGAL 
VSQQDGYADVSKGIGVIVIGLASI I IGEVLYSTGLTLFERLIAI WGSIIjYQFLITAVIALGFNTNYLKLFSAIVLGICLMVPVLKTKILKGVRL 

SEQ ID 2715 

ATGAGGAAAAATATGATTATTTCATCAGTTTCACAAGGCCTTATATGGGGAGTTTTAGGATTAGGAATCTACCTGACCTTTAGGATTTTAAACTTC 

cctgacatgactacagaaggttcttttcctttaggaggagctgttgcggtcaccgctattagcttagggtggaatccatttctatcaaccttactt 
ggtatgttatcaggtgctttagcaggttttttaacagggctgttatatacgaaaggaaaaatgccaacacttttagcgggaattttggtgatgacg 
tcatgtaactccattatgctaatggtaatgggaagagcaaacttgggtttacatgatcataaacgtattcaggattgtttacctttttcaattgat 
ttaaatagccttttaacaggtctgataactgttgtgattgttattagcgttttgatctatttcctttacactaatctaggtcaagcttatatcgct 
acgggagacaataaagatatggctaagagttttggtattaacacggattggatggaagttatgggacttgtggtttctaatagtttaatagcttta 
tcaggtgctctagtgagccaacaagatggctatgcagatgtctcaaaagggattggagttattgttattggtttggcgagcataattgttggtgaa 
gtactatactcaactggactgactcttttagaacgtttgattgctattgtaataggctcgattctttatcaatttttaatttcagtagttattacg 
ctaggttttaatacaagttatttgaaattaattagtgctcttgttttagcactgtgcctcatgataccagtggtaaaagagcgcttctttaaggga 
gtgaggttaacacga 
SEQ ID 2716 

mrkwmiissvsqgliwgvlglgiyltfrilnfpdmttegsfplggavavtaislgwnpflstllgmlsgalagfltgllytkgkmptllagilvmt 
scnsimlmvmgrajilglhdhkriqdclpfsidlnslltglitvvivisvliyflytnlgqayiatgdnkdmaksfgintdwmevmglvvsnslial 
sgalvsqqdgyadvskgigviviglasiivgevlystgltllerliaivigsilyqfliswitlgfntsylklisalvlalclmipwkerffkg 

VRLTR 

SEQ ID 2717 

ttgtttaatggttcctgtcctaaaaacgaagattttgaaaggagtacgcttataatggtgatgaaaatcatagagttaaaagaagcaaccgtacaa 
gtcagtaatggtttagcagaaatgaaaacgatattagatcatgttaatttgagtatttatgaacatgacttcattacaatattgggtggaaatgga 
gctggaaaatca-acgctttttaatgtaattgcaggtaccttgatgttaagcagtggaaatatttacatcatgggacaagatgttactaatttatca 
gcagaaaaacgagctaaatatttatcacgggtatttcaagatccgaaaatgggaacagcacctaggatgacagttgctgaaaatttattagttgct 

AAATTTCGAGGTGAAAAGAGACCGCTAGTTCCTAGAAAGATTATTAACTATACGGAAGAATTTCAAAAATTGATTGCTAGAACTGGTAATGGACTT 
GATCGCCATTTAGAGACACCTACAGGTTTATTATCAGGTGGACAAAGACAAGCGCTTAGTTTATTAATGGCAACTTTGAAAAAACCAAATCTGTTA 
TTATTGGACGAACACACAGCAGCGCTTGATCCTAGAACAAGTGTTTCGCTTATGGGCTTGACTGATGAGTTTATCAAACAAGATTCGTTGACTGCC 
TTAATGATTACACATCATATGGAAGATGCTCTCAAATATGC-AAATCGTGTATTAGTAATGAAAGATGGCAAGATTGTCAGAGATTTAAATCAGGCA 
CAAAAAAACAAGATGGCTATAGCTGACTATTATCAATTATTTGAT 

SEQ ID 2718 

mfngscpknedferstlimvmkiielkeatvqvsnglaemktildhvulsiyehdfitilggngagkstlfnviagtlmlssgniyimgqdvtnls 
aekrakylsrvfqdpkmgtaprmtvaenllvakfrgekrplvprkiinyteefqkliartgngldrhletptgllsggqrqalsllmatlkkpnll 
lldehtaaldprtsvslmgltdefikqdsltalmithhmedalkygnrvlvmkdgkivrdlnqaqknkmaiadyyqlfd 
SEQ ID 2719 

' atgacaaaaattattgaattgatcaatgcaacagttgacgtagataatggttttgaagatgctaaaacaatattggacaatgtgacactaactatc 
tatgaacatgattttttaactattttaggaggaaatggagctggaaaatcaaccctttttaatgtaattgcaggaacgctaagtttgacacggggg 
caaattaggattcttggrcaggatgtgacgcattggccagcagaaaaaagagctcrrracctatcgcgagtctttcaagattccaaaatgggaaca 
gcccctcggatgacagtggctgaaaatctcttaatcgcacc-tcaaagaggaggaaaacgctccttggcttctcgaaaaataacagagcacttagct 
agttttgaggatttggttaaacgaacaggaaatggcctagaaaagcatttagaaacaccagcaggtcttttgtctggtggacaaagacaagcttta 
agtttattaatggcaacgttgaaaaagccagctctcttattattagatgaacatacggctgctcttgaccctaagacgagtcaatctttaatgcaa 
ttgacagatgagtttgtgacaaaagatggcttaacagctttgatgattacccaccatatggaagatgcattaacttatgggaatcgtctgattgta 
atgaaagatggaaacattattaaagatttaaatcaaatggaaaaagaacaactgacgattactgactattaccaactatttgat 

SEQ ID 2720 

mtkiielinatvdvdngfedaktildnvtltiyehdfltilggngagkstlfnviagtlsltrgqirilgqdvthwpaekralylsrvfqdskmgt 
aprmtvaenlliarqrggkrslasrkitehlasfedlvkrtgngl3khletpagllsggqrqalsllmatlkkpalllldehtaaldpktsqslmq 
ltdefvtkdgltalmithhmedaltygnrlivmkdgwiikdlnqmekeqltitdyyqi.fd 
SEQ ID 2721 

ATGAGCGACATAAAAATCATGGCTCTTGGAGGTGTTCGTGAAAACGGAAAAAACCTATATGTAGTAGAAGTCAATGATTCTATCTTTGTTTTGGAT 
GCTGGACTCAAATATCCTGAAAATGAACAACTGGGTGTTGATGTTGTTATTCCAAATCTTGATTACTTAATTGAAAATAAAAAACGTGTTCAGGGG 
ATTTTCTTAACCCATGGACATGCGGATGCTATTGGTGCATTGCCTTATATTATCGCCGAAGTCAAAGCACCTGTGTTTGGCTCACCTCTCACAATT 
GAATTAGCTAAGTTATTCGTTAAAAATAGTACAGCAGrCAAGAAATTCAATAATTrCCATGTGATTGATAGTGAAACGGAAATTGAATTTCAAGAr 
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GCGGTGATTTCGTTCTTTAAAACGACTCATTCAATTCCAGAGTCAATGGGAATTGTTATTGGGACAAAAGAGGGAAATATCGTTTACACAGGTGAC 
TTTAAATTTGATCAAGCTGCAAGGAAATATTACCAAACAGATCTGGCGCGTTTAGCTGAAATTGGTCGTGATGGTGTTTTAGCACTTTTATCAGAT 
TCTGCAAATGCTACAAGCAATGAGCAAGTTGCTAGCGAATATGAGGTCGC-TGATGAAATTAAGAGCGTTATTGAAGACGCAGAAGGTAGAGTCATC 
GTAGCGGCAGTTGCAAGTAATCTCATTCGTATTCAACAAGTCTTTGATGCAGCGGCAGAAAACGGTCGTCGAGTAGTTTTAACGGGTTTTGATATT 
GAAAATATTGTTCGTACGGCCATTCGTATGAAACGCATTCATATTGCTGATGAAAATATGATTATCAAACCTAAAGATATGACACGTTACGAAGAT 
AACGAATTATTAATCCTTGAAACTGGACGTATGGGAGAGCCGATAAATGGTCTCCAAAAAATGGCGATCGGACGTCATCGTTATGTTCAAATTAAA 
GATGGTGATTTAGTATTTATCGTAACAACACCAAGTATTGCAAAAGAGGCAGTTGTAGCGCGTGTTGAAAATCTGATTTATAAAGCTGGTGGCTCA 
GTTAAATTGATAACACAGAATTTGCGCGTATCAGGTCATGCAAATGGTCGCGAATTACAATTATTAATGAATCTATTGAAACCTAAATACCTTTTC 
CCAATTCAAGGAGAGTATAGGGATTTGTCAGCACATGCGGGCTTAGCTCAAGAGGTAGGAATGTCAGCAGATGATATTTATATTGTGAAGCGTGGT 
GACATCATGGTTCTTGAAAAAGATGGCTTCTTCCATAGTGGATCTGTTCCTGCTGGAGATGTTATGATTGATGGAAATGCTATTGGTGACGTTGGT 
AATATTGTACTTCGTGACCGCAAGGTATTATCTGAAGATGGAATTTTTATTGTTGTTATAACTGTCAGCAAAAAAGAAAAGAAAATTATTTCTAAA 
GCTCGTGTTAATACGCGTGGTTTTGTGTATGTGAAAAAAAGCAGAGATATTTTGCGTGAGAGCGCAGAATTAGTTAATACAACGGTAGAAGATTAC 
TTAAGTAAAGATACATTTGACTGGGGTGAACTTAAAGGGAAAGTGCGTGATGAGGTCAGCAAGTTCTTATTTGACCAAACGAAACGTCGCCCAGCA 
ATCCTTCCTGTGGTTATGGAAGTTCGT 

SEQ ID 2722 

MSDIKIMALGGVRENGKNLYWEWDSIFVLDAGLKYPENEQLGVDWIPNLDyLIENKKRVQGIFLTHGHADAIGALPYIIAEVKAPVPGSPLTI 
ELAKLFVKNSTAVKKFNNFHVIDSETEIEFQDAVISPFKTTHSZPESMGIVIGTKEGNIVYTGDFKFDQAARKYYQTDLARLAEIGRDGVLALLSD 
SANATSNEQVASEYEVGDEIKSVIEDAEGRVIVAAVASNLIRIQQVFDAAAENGRRWLTGFDIENIVRTAIRMKRIHIADENMIIKPKDMTRYED 
NELLILETGRMGEPINGLQKMAIGRHRYVQIKDGDLVFIVTTPSIAKEAWARVENLIYKAGGSVKLITQNLRVSGHANGRELQLLMNLLKPKYLF 
PIQGEYRDLSAHAGLAQEVGMSADDIYIVKRGDIMVLEKDGFFHSGSVPAGDW1IDGNAIGDVGNIVLRDRKVLSEDGIFIWITVSKKEKKIISK 
ARVNTRGFVYVKKSRDILRESAELVFTTVEDYLSKDTFDWGELKGKVRDEVSKFLFDQTBCRRPAILPWMEVR 

SEQ ID 2723 

ATGACTGATATTAAAATGATTGCCTTGGGAGGGGTCCGTGAATACGGAAAAAACTTCTATTTGGTAGAAATTAACGATTCTATGTTTATTTTAGAC 
GCAGGGCTCAAGTACCCTGAAAATGAGCAACTTGGGGTAGATTTAGTCATCCCCAATTTAGATTATGTAATTGAAAACAAAGGTAAAGTACAAGGG 
ATTTTCTTGAGTCATGGCCATGCTGACGCCATTGGAGCCCTTCCTTATTTGTTAGCTGAAGTATCAGCTCCTGTATTTGGATCTGAATTGACTATT 
GAATTAGCCAAGCTATTTGTGAAAAGTAATAACAGCACTAAGAAATTTAATAA.TTTTCATGTGGTAGACAGTGATACTGAAATTGAATTTAAAGAT 
GGCCTAGTTTCGTTCTTTAGAACAACGCATTCAATCCCAGAAAGTATGGGTATTGTTATTGGAACAGATAAAGGAAACATTATTTATACCGGTGAC 
TTCAAATTTGATCAAGCAGCAAGAGAAGGTTATCAGACGGATTTGCTACGTTTAGCTGAGATTGGGAAAGAAGGGGTTCTAGCTCTTTTATCAGAT 
TCAGTCAATGCGACAAGCAACGATCAGATTGCCAGCGAATCTGAAGTTGGTGAAGAAATGGACAGTGTTATCTCTGATGCTGATGGCCGTGTCATT 
GTAGCTGCAGTAGCCTCAAATCTTGTTCGGATTCAGCAAGTATTTGATTCCGCCACTGCCCATGGGCGTCGTGTTGTTTTAACCGGAACAGATGCA 
GAAAATATTGTCAGAACAGCTTTACGTCTAGAAAAATTAATGATTACGGATGAGCGTCTTTTAATTAAACCTAAGGATATGTCTAAATTCGAAGAC 
CATGAATTAATCATCCTTGAAGCTGGTCGTATGGGTGAGCCAATTAATAGCTTACAAAAAATGGCAGCGGGACGTCACCGTTATGTTCAAATCAAA 
GAAGGAGACCTTGTTTATATTGTAACAACACCAAGTACGGCTAAAGAAGCTATGGTGGCGCGTGTTGAAAACTTGATTTACAAGGCCGGTGG'i'rc':' 
GTTAAATTAATCACTCAAAACTTACGTGTTTCAGGCCATGCTAATGGGCGTGATTTGCAACTATTGATGAATTTGTTAAAACCCCAGTATCTTTTT 
CCAGTACAAGGAGAATATCGTGATTTAGCTGCCCATGO^GC'TAGCTGAAGAAGTTGGTATTTTTCCAGAGAATATTCATATTCTGAAGCGTGGC 
GATATCATGGTGCTTAATGACGAAGGTTTTCTCCATGAAGGAGGTGTACCTGCCAGTGATGTCATGATTGACGGTAATGCTATCGGTGATGTGGGT 

GCTAAAGTTAATACCt m I ( i TrTCAAGAAAAGTCATGATATTTTAAGAGAAAGTGCAGAATTAGTTAATACAACTGTTGGCAATTAC 
TTAAAAAAAGATACCTTTGACTGGGGCGAATTAAAAGGGAATGTCAGAGATGATTTGTCTAAATTCTTATTTGAACAAACCAAAAGGCGCCCAGCG 
ATTCTGCCGGTTGTGATGGAAGTTCGT 

SEQ ID 2724 

MTDIKMIALGGVREYGKNFYLVEINDSMFILDAGLKYPENEQLGVDLVIPNLDYVIENKGKVQGIFLSHGHADAIGALPYLLAEVSAPVFGSELTI 
ELAKLFVKSNNSTKKFNNFHWDSDTEIEFKDGLVSFFRTTHSIPESMGIVIGTDKGNIIYTGDFKFDQAAREGYQTDLLRLAEIGKEGVLALLSD 
SVNATSNDQIASESEVGEEMDSVISDADGRVIVAAVASNLVRIQQVFDSATAHGRRWLTGTDAENIVRTALRLEKLMITDERLLIKPKDMSKFED 
HELIILEAGRMGEPINSLQKMAAGRHRYVQIKEGDLVYIVTTPSTAKEAMVARVENLIYKAGGSVKLITQNLRVSGHANGRDLQLLMNLLKPQYLF 
PVQGEYRDLAAHAKLAEEVGIFPEWIHILKRGDIMVLNDEGFLHEGGVPASDVMIDGNAIGDVGNIVIiRDRKVLSEDGIFIVAITVSKKEKRIISK 
AKVNTRGFVYVKKSHDIIiRESAEIiVIJTTVGNYLKKDTFDWGELKGNVRDDLSKFLFEQTKRRPAILPWMEVR 

SEQ ID 2725 

TTGATAGTGTTAAGAGGTTACCAAATTTTGGTAGCCTTrCTTGCTAGAATGGAGGTTrrrATGGCATrrTrTAATATrGAArATCACTCTAAGGTA 
CTAGGAACGGAACGTCAAGTCAATGTTATTTACCCAGATGCTTTTGAGATGTCTGATGATAAAATTGATGATTGTGACATTCCTGTTTTGTATCTT 
CTCCATGGAATGGGGGGAAATGAGAATTCTTGGCAAAAACGCACAAATATAGAGCGTCTTTTACGTCATACTAATCTTATCGTCGTGATGCCATCA 
ACAGACTTAGCATGGTATACCAACACAAAGTATGGGTTGGATTATTTTGATGCAATAGCTATCGAGTTACCAAAAGTTTTGAAACGTTTCTTTCCT 
AATATGTCTGATAAGAGAGAGAAAAATTTCATTGCCGGATTATCTATGGGGGGATATGGAGCATATAAAArAGCTCTACrGACTAArCGTrTTTCT 
CATGCTGCCTCTTTGTCAGGTGCACTTTCTTTTGACTTTGATTTATTATTCAATAATGGCAACAATAACATTAACTATTGGTCGGGAATTTTTGGC 
GATTTGAATAACACTGATAACATAGAGCGTCATTCACTAAGGCGTTACGTTGAGTCTTTTGATATGAAGACTAAATTTTATGCATGGTGTGGTTAT 
GAAGATTTTCTTTTTGAAGCTAATGAAGTCGCAATTGATGAACTTCGTCAATTAGGTTTAACTATTGACTATTTCAATGATCATGGTAAACATGAA 
TGGTATTACTGGAATCAACAATTAGAAAAAGTCTTAGAATGGCTCCCTGTTGATTATGTCAAAGAAGAGCGCCTTTCT 

SEQ ID 2726 

MIVLRGYQILVAFLARMEVFMAFFWIEYHSKVIiGTERQVNVIYPDAFEMSDDKIDDCDIPVLYLLHGMGGNENSWQKRTNIERLLRHTNLIWMPS 
TDLAWYTNTKYGLDYFDAIAIELPKVLKRFFPNMSDKREOTFIAGLSMGGYGAYKIALIjTNRFSHAASLSGALSFDFDLLFNNGNNNINYWSGIFG 
DLNNTDHIERHSLRRYVESFDMKTKFYAWCGYEDFLFEANEVAIDELRQLGLTIDYFNDHGKHEWYYWNQQLEKVLEWIiPVDYVKEERLS 

SEQ ID 2727 

atggcaagtattgcaattgaatacgattcggtagttttaggaatggagcgtaaggtaaatgtgatttatcctgaccagtctgaaatccctaaaaaa 
gatcaaggggataaggatattcctgttttatatttgttacatggtatgggaggcaatgaaaactcttggcaaaaacgaacagctattgaacgcttg 

caagagttaccgcaggtcttagcagctttctttcctaatatgacccagaaacgagaaaaaacctttgttgctgggctctctatgggtggctatggt 
gcctttaagtgggcactcaaaagcaatcggttttcttatgcc-gcatcgttttcaggcgctrtggatttrrcrcctgagaccttgcttgagggaaaa 
ctgggagaattagcctattggcagggcgtttttggccagtttgatgaccctgaccttgacaagcattaccttaaaaatatggtggcagaaagtgat 
ggaaaaaccaaattttatgcttggtgtggctatgaggattttctttttgccactaatgaaaaagctattgctgattttcaggctcaaggtcttgac 
attgattatcataaaggtcatggtaaacatgagtggtactattggaaccagcaattagaagtcctgttagagtggttaccgataaactaccaaaaa 

SEQ ID 2728 

MASIAIEYHSWLGMERKVNVIYPDQSEIPKKDQGDKJ3IPVLYLLHGMGGNENSWQKRTAIERLLRHTNLIWMPSTDLGWYTDTAYGLNYYRALS 
QELPQVLAAFFPNMTQKREKTFVAGLSMGGYGAFKWALKSNRFSYAASFSGALDFSPETLLEGKLGELAYWQGVFGQFDDPDLDKHYLKNMVAESD 
GKTKFYAWCGYEDFLFATNEKAIADFQAQGLDIDYHKGHGKHEWYYWNQQLEVLLEWLPINYQKEERLS 

SEQ ID 2729 
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ATGAGAACACTATTTAGAATGATATTTGCTATTCCAAAGTTTATCTTTAGATTGATTTGGAATATCATTTGGGGAATATTCAAGACAGTTCTTGTT 
ATTGCGATTATTTTATTTGGCTTGTATTACTATGCGAATCACAGTCAATCAGAATTTGCTAATCAACTTAGTGACATTATTCAGACAGGAAAAACA 
TTTTTAAATTTTGCTGACACTAATCAGCTCAAAAATTCCTTTACTAATCTAGCTACGGATAATGTTCATCATTCAGAAAATACCAGATGGGATAAA 
AATCAGGCAACTATCTATATAGCAACTAGAGATTCTGAGTTGGTCTCTGCTTACAAGCAAGCAATCTCCAATTGGAATGCAACAGGTGCTTTTGTG 

GCTTTAACTAATCGTATTTCAAAGGTAACAGTTGAATTAAACACATTTTACCTTAAGAATAAACAGTTTGGTTATGACCATACTAGGATTGTTAAT 
ACGGCCGAACATGAATTAGGACATGCGTTAGGTCTAGGACATAATGATCAACAACATTCCGTTATGCAGTCAAAAGGTTCGCATTATGGCATTCAA 
GAAGTTGATATTCAAACGCTAAAAAACTTArATGCA . 

SEQ ID 2730 

MRTLFRMIFAIPKFIFRLIWNIIWGIFKTVLVIAIILFGLYYY.ANHSQSEFANQLSDIIQTGKTFLNFADTNQLKHSFTNLATDNVHHSENTRWDK 
HQATIYIATRDSELVSAYKQAISNWNATGAFVLQTTDNPNADIIAKDYSDAKTQAAGVAETEKNALTNRISKVTVELNTFYLKNKQFGYDHTRIVN 
TAEHELGHALGLGHNDQQHS VMQSKGSHYGI QE VD I QTLKNLYA 

SEQ ID 273 1 . . 

ATGAAACAATTACTGGCGATCATTTTGTGGCTGCCTAAGCTAATAGTGAAAATGTTTTGGCACCTTATCAAAGGGTTTTTACAAACTATCTTATTA 
GTAACGATTATTATTATAGGGCTGATGTACTATTCTAATCACAGTC-ATTCCGTTTTAGCCAATAAGATCTCGATAGTTACTGAGCAAGTGGTGCAA 
ATTTTTGATATCTTAACACAAAAGCCATCTGCAAAGACGCGTCATGC-GAGTGGTAATAGTCATTCCACTTTCCTTGTTAGCGCTAAAGAAGGTAAT 
CAACGACTTAAAAAGAGTTCGATTTCTTTTGGAAAC 

SEQ ID 2732 

MKQLLAIILWLPKIilVKMFWHLIKGFLQTILLVTIIIIGLMYYSNHSDSVLANKISIVTEQWQIFDILTQKPSAKTRHGSGNSHSTFLVSAKEGN 
QRLKKSSISFGN 

SEQ ID 2733 

ArGGACGAACrAAAAAAACTTGCTGGAGrGACCGCTGCAAAArACGTTAAAAACGGTATGATTGTAGGTTTAGGGACAGGTTCTACAGCATATTTT 
TTTGTTGAAGAAATTGGACGCCGTGTCAAAGAAGAGGGATTGCAAGTCGTAGGCGTTACAACGTCAAACCGTACGACTGAGCAGGCAAGAGGATTA 
GGTATTCCGTTGAAATCAGCAGATGATATTGATGTCATTGATGTCACTGTGGATGGAGCAGATGAAGTAGACCCTGATTTTAATGGTATCAAGGGT 
GGCGGTGGTGCGCTGCTCATGGAAAAAATAGTAGCTACTCCAACTAAAGAATATATCTGGGTTGTCGATGAGAGCAAACTTGTTGAAACGTTAGGT 
GCATTTAAATTGCCTGTTGAGGTTGTTAGATATGGTTCTGAGCGTCTTTTTCGGGTTTTTAAATCAAAAGGTTATTGTCCTTCTTTCCGTGAAACA 
GAAGGTGACCGCTTTATCACTGATATGGGGAACTACATTATCGACCTAGATTTGAAAAAAATAGAGGATCCAAAGCAGTTAGCGAATGAACTTGAC 
CATACAGTTGGTGTTGTTGAACATGGTTTATTTAATGGTATGGTTAATAAAGTTATAGTAGCAGGCAAAAACGGTCTTGACATACTTGAAAAA 

SEQ ID 2734 

MDELKKLAGVTAAKYVKNGMIVGLGTGSrAYFFVEEIGRRVKEEGLQWGVTrSNRTTEQARGLGIPLKSADDIDVIDVTVDGADEVDPDFNGIKG 
GGGALLMEKIVATPTKEYIWWDESKLVETLGAFKLPVEWRYGSERLFRVFKSKGYCPSFRETEGDRFITDMGNYIIDLDLKKIEDPKQLANELD 
HTVGWEHGLFNGMVNKVIVAGKNGLDILEK 

SEQ ID 2735 

ATGGAAGCACTCAAAAAAATTGCCGGTGTTACCGCTGCGCAATATGTGACTGATGGCATGACCATTGGGCTTGGAACTGGGTCAACGGCTTACTAT 
TTTGTTGAGGAAATTGGCCGTCGCGTAAAGCAAGAAGGACTGCAAGTGGTTGGTGTGACTACGTCAAGTGTGACTAGCAAGCAAGCAGAAGTCTTG 
GGCATTCCTTTAAAATCGATAGATGATATTGATAGCATTGACCTCACCGTAGATGGTGCTGATGAAGTGGATAAGAATTTCAATGGAATCAAGGGT 
GGCGGCGCAGCCTTACTAATGGAAAAAATTGTTGCAACACCAACAA/iAGAATACATCTGGGTTGTTGATGCTTCTAAAATGGTAGAGCATCTGGGT 
GCCTTTAAGTTACCAGTCGAAGTCGTTCAATATGGTGCTGATCGTTTGTTCCGTGTCTTTGAAAAAGCTGGTTACAAACCGTCTTTTCGTATGAAA 
GGTGATAGTCGTTTGGTGACAGACATGCAAAACTATATTATTGATCTTGATTTC-GGTTGTATTAAAGATCCTGTTGCTTTTGGTCACCTGCTAGAT 
GGAACAGTTGGTGTTGTGGAACACGGTCTCTTTAATGGTATGGTTGATAAGGTGATTGTTGCTAGTAAAGACGGCGTTACTGTTTTAGAAGCGCCT 



SEQ ID 2736 

MEALKKIAGVTAAQYVTDGMTIGLGTGSTAYYFVEEIGRRVKQEGLQWGVTTSSVTSKQAEVLGIPLKSIDDIDSIDLTVDGADEVDKNFNGIKG 
GGAALLMEKIVATPTKEYIWWDASKMVEHLGAFKLPVEWQYGADRLFRVFEKAGYKPSFRMKGDSRLVTDMQNYIIDLDLGCIKDPVAFGHLLD 
GTVGWEHGLFNGMVDKVIVASKDGVTVLEAPTAG 

SEQ ID 2737 

ATGTCACAATTTGATCGCATTCACTTAGTTGTCTTAGATTCAGTGGGGATTGGAGCGGCACCAGATGCCAATGATTTTGTCAATGCAGGAGTTCCT 
GATGGTGCTTCAGACACGCTTGGCCACATTTCAAAAACAGTTGGACTTGCGGTGCCAAACATGGCTAAAATCGGACTTGGTAATATTCCTCGTCCC 

TGGGAGATCATGGGCTTAAATATTACAGAGCCATTTGATACTTTCTGGAATGGTTTTCCAGAAGATATTATTACAAAGATTGAGGATTTTTCAGGA 
CGTAAAGTTATTCGTGAAGCGAATAAACCTTATTCAGGGACAGCTGTTATTGATGACTTCGGACCACGCCAAATGGAAACTGGTGAGCTCATCATC 
TATACCTCAGCTGATCCAGTCCTACAAATTGCAGCTCATGAGGATATCATTCCTCTAGAAGAACTCTACCGTATTTGTGAATATGCTCGTAGTATC 

GCAGTATCACCATTTGAAGATACCGTATTAAATAAACTAGATCAAGCTGGCATCGATACTTATGC1 
TCAGGCATTAATCATGATATGGGACATAACAAATCAAATAGTCATGGTATTGATACTTTGATAAAAACAATGGGGTTATCAGAGTTTGAAAAAGGC 
TTCTCCTTTACTAATTTGGTTGACTTTGATGCTCTCTATGGTCACCGTCGTGATCCTCATGGTTATCGTGATTGTCTTCATGAGTTTGATGAGCGT 
CTTCCAGAGATCATTTCAGCGATGCGTGACAAAGACTTACTTTTGATCACTGCCGATCATGGTAATGACCCAACTTATGCAGGTACAGACCATACA 
AGAGAATACATTCCTCTCTTAGCCTATAGCCCATCTTTCACAGGAAACGGCCTTATCCCAGTAGGGCATTTCGCAGATATTTCAGCAACAGTTGCG 
GATAACTTTGGTGTTGATACTGCGATGATTGGAGAGAGCTTCTTGCAGGACTTGGTA 

SEQ ID 2738 

MSQFDRIHLWLDSVGIGAAPDANDFVNAGVPDGASDTIiGHISKTVGIjAVPNMAKIGLGNIPRPQALKTVPAEENPSGYATKLQEVSLGKDTMTGH 
WEIMGLNITEPFDTFWNGFPEDIITKIEDFSGRKVIREANKPYSGTAVIDDFGPRQMETGELIIYTSADPVLQIAAHEDIIPLEELYRICEYARSI 
TMERPALLGRIIARPYVGEPGNFTRTANRHDYAVSPFEDTVLNKLD'QAGIDTYAVGKINDIFNGSGINHDMGHNKSNSHGIDTLIKTMGLSEFEKG 
FSFTNLVDFDALYGHRRDPHGYRDCLHEFDERLPEIISAMRDKDLLLITADHGNDPTYAGTDHTREYIPLLAYSPSFTGNGLIPVGHFAOISATVA 
DNFGVDTAMIGESFLQDLV 

SEQ ID 2739 

ATGTCAAAATTTAATCGTATTCACTTGGTTGTTTTAGACTCTGTCGGTATTC-GTGCAGCACCAGATGCTGACAAATTCTTTAATGCTGGTGTAGCT 
GATACAGATTCTGACACCCTCGGTCATATTTCAGAAGCAGCAGGCTTATCGGTTCCAAATATGGCAAAAATTGGACTTGGAAACATTTCTCGTCCA 
ATACCACTAAAAACTGTTCCAACAGAAGACAATCCTACTGGTTACGTGACCAAATTGGAAGAAGTATCTCTTGGAAAAGATACCATGACAGGCCAT 
TGGGAAATTATGGGCTTGAACATTACGGAACCTTTTGACACTTTCTGGAATGGTTTCCCAGAAGAGATTTTAACTAAGATTGAAGAATTCTCAGGC 
CGCAAAATCATTCGCGAGGCCAACAAACCTTATTCAGGAACTGCGGTTATTGATGATTTTGGTCCGCGTCAAATGGAAACAGGTGAGTTGATTGTT 
TACACCTCAGCAGACCCAGTGCTTCAAATTGCAGCCCATGAAGACATTATTCCTGTGGAAGAGCTTTACAAGATTTGTGAATATGCTCGCTCCATC 
ACGCTTGAACGCCCTGCCCTTTTAGGCCGTATTATTGCGCC-TCCTTATGTAGGCGACCCAGGAAACTTTACACGTACGGCTAACCGTCATGACTAT 
GCAGTGTCTCCTTTCCAAGATACCGTTTTGAACAAACTGGCTGACGCAGGTGTCCCAACTTATGCCGTTGGTAAGATTAATGACATCTTTAATGGT 
TCAGGTATTACAAACGACATGGGACATAATAAGTCGAACAGCCATGGTATTGACACGCTTATTAAGACTCTTCAATTACCTGAGTTTACTAAGGGA 
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TTCTCCTTTACTAACCTCGTTCSATTTTGATGCCAACTTTGGTCATCGTCGTGaCCCAGAGGGTTATCGCGACTGCTTGCATGAATTTGACAATCGC 
CTACCTGAAATCATCGCAAATATGAAAGAAGACGATTTGCTTCTCATCACTGCTGACCATGGTAATGACCCAACCTATGCAGGCACCGACCACACT 
CGTGAATACATTCCATTGCTTGCCTACTCTGTATCCTTTACTGGAAATGGTCTTATTCCACAAGGGCATTTTGCGGATATTTCAGCAACTGTTGCA 
GAAAATTTTGGAGTTGATACAGCCATGATTGGGGAGTCATTCCTTAGTCACTTAAAA 

SEQ ID 2740 

MSKFNRIHLWLDSVGIGAAPDADKFFNAGVADTDSDTLGHISEAAGLSVPNMAKIGLGNISRPIPLKTVPTEDNPTGYVTKLEEVSLGKDTMTGH 
WEIMGLNITEPFDTFWNGFPEEILTKIEEFSGRKIIREANKPYSGTAVIDDFGPRQMETGELIVYTSADPVLQIAAHEDIIPVEELYKICEYARSI 
TLERPALLGRIIARPYVGDPGNFTRTANRHDYAVSPFQDTVLNKLADAGVPTYAVGKINDIFNGSGITNDMGHNKSNSHGIDTLIKTLQLPEFTKG 
FSFTNLVDFDANFGHRRDPEGYRDCLHEFDNRLPEIIANMKEDDLLLITADHGNDPTYAGTDHTREYIPLLAYSVSFTGNGLIPQGHFADISATVA 
ENFGVDTAMIGESFLSHLK 

SEQ ID 2741 

ATGACATTATTAGAAAAAATTAATGAGACTAGAGACTTTTTGCAAGCAAAAGGCGTCACAGCACCAGAATTTGGCCTTATTTTAGGCTCTGGTTTA 
GGAGAATTAGCTGAAGAAATCGAAAATCCCATTGTTGTGGATTATGCAGACATCCCAAATTGGGGACAGTCAACAGTAGTTGGTCATGCTGGAAAA 
TTAGTGTATGGGGATTTATCAGGCCGTAAGGTATTAGCACTTCAAGGTCSTTTTCACTTTTATGAAGGAAATACAATGGAAGTCGTTACTTTCCCA 
GTACGTATCATGAGAGCATTGGCTTGCCACAGTGTGCTTGTGACTAATGCAGCGGGTGGGATTGGATACGGACCAGGAACTTTAATGCTGATCAAA 
GACCACATCAATATGATTGGGACTAACCCrCTCATAGGTGAGAACCTTGAAGAATTTGGACCACGTTTCCCAGACATGTCGGATGCTTATACAGCA 

CCTGCAGAAATTCGTGCATTCCAAACAATGGGCGCACAGGCGGTAGGTATGTCCACGGTTCCAGAGGTGATCGTTGCAGCTCACTCAGGGCTTAAA 
GTGTTAGGAATTTCAGCAATTACTAACTTTGCCGCTGGCTTCCAATCTGAGCTCAATCATGAGGAGGTCGTTGAAGTTACTCAGCGTATTAAAGAA 
GATTTCAAGGGATTAGTTAAATCATTAGTTGCTGAACTT 

SEQ ID 2742 

MTLLEKINETRDFLQAKGVTAPEFGLILGSGLGELAEEIENPIWDYADIPNWGQSTWGHAGKLVYGDLSGRKVLALQGRFHFYEGKTMEWTFP 
VRIMRALACHSVLVTNAAGGIGYGPGTLMLIKDHINMIGTNPLIGENLEEFGPRFPDMSDAYTATYRQKAHQIAEKQNIKLEEGVYLGVSGPTYET ' 
PAEIRAFQTMGAQAVGMSTVPEVIVAAHSGLKVLGISAITNFAAGFQSELNHEEWEVTQRIKEDFKGLVKSLVAEL • 

SEQ ID 2743 

ATGTCATTGATGACTAAAATTAACGAAACAAAAGACTTTTTAGTTACTAAAGGAATTGAAACTCCAGAATTTGGATTAATTCTGGGTTCAGGCCTT 
GGTGAACTTGCTGAAGAAGTAGAAAATGCTATTGTTATTGATTATGCAGATATTCCAAACTGGGGCAAGTCAACGGTTGTTGGCCATGCTGGAAAG 
TTAGTTTACGGAGATTTAGCrGGCCGTAAAGTGCTCGCCrTACAAGGACGTTTCCATrrrrACGAAGGAAATCCGCTTGAAGTGGTGACTTTCCCT 
GTTCGTGTCATGAAAGCTCTGGGATGTGAAGGCGTTCTTGTCACAAATGCAGCTGGTGGTATCGGCTACGGCCCAGGTACCTTGATGGCAATCACA 
GACCATATCAATATGACCGGAAATAACCCACTAATCGGTGAAAACTTGGACGAGTTTGGTCCACGCTTTCCTGATATGTCTGATGCCTATACTAAG 
GTTTATCGCAATAAGGCACATGAAGTGGCTGAAAAAATGAACATCAAACTAGAAGATGGTGTTTATATGGGCTTGACTGGTCCAACTTATGAAACA 
CCAGCAGAAATCCGTGCTTTCAAAGTATTAGGAGCAGATGCTGTTGGCATGTCAACTGTACCGGAAGTTATTGTGGCTGCTCATTCTGGACTTAAA 
GTGCTTGGTATTTCAGCTATTACAAACTTTGCAGCTGGTTTCCAATCAGAATTGAACCATGAAGAAGTTGTGGAAGTGACCCAACATATCAAAGAA 
GATTTCAAAGGTCTTGTTAAAGCTATTTTAGCGGAGTTG 

SEQ ID 2744 

MSLMTKINETKDFLVTKGIETPEFGLILGSGLGELAEEVENMVIDYADIPNKGKSTWGHAGKLVYGDbAGRKVLALQGRFHFYEGNPLEWTFP 
VRVMKALGCEGVLVTNAAGGIGYGPGTLMAITDHINMTGNNPLIGENIiDEFGPRFPDMSDAYTKVYRlIKAHEVAEKMNIKLEDGVYMGLTGPTYET 
PAEIRAFKVLGADAVGMSTVPEVIVAAHSGLKVLGISAITNFAAGFQSELNHEEWEVTQHIKEDFKGbVKAILAEL 

SEQ ID 2745 ■ • 

TTGCTGAACTTTAAAATGGTTTCTCGATTATACTATGCTGTCAAGTTTATGATAGCCGTTCTATTTATGACAGTTATGGCAGGAGTTGGAGCTATC 
TTAATGCACTATGTATTAATGTTTACAGAGTGGTTAGCATTTGGTGATAGTAGAGAAAATACTCTGTCTTTGTTAAATAGTGTCACACCAATTAAA 
AGAGTGTTATCACTTACTTTAGTCTCCTTTTTAGCATCCCTTAGTTGGTATTACTTACAAATCAAACCAAAGCAAATAACTAGTATTAAACAACAG 
GTTGTTTTTAAGGATTTTTCTGTAAAAAAATCACCTTACTGGCTACATATAGGTCACGCATTTTTGCAATTGATTTATGTAGGAACTGGTGGCCCT 
ATTGGAAAAGAAGGAGCGCCACGAGAGTTTGGAGCCATAAATGCTGGGAAAATATCGGATTTATTAGCACTTAAAGTGCTGGATAAACGTTTATTA 
ATCATTAGTGGTGCAGCTGCAGGTTTGTCAGCAGTTTATCAAGTCCCCCTAGCTAGTGTATTCTTTGCTTTTGAAACTTTAGCTTTAGGAATCTCA 
CTGAAAAATATTGTGACATTGCTAGCCTCTACTTTTGGTGCAGCTAGTATTGCTCAATTAGTTATTTCGACAGCCCCTCTTTATCATATTTCAAAG 
ATGAGTCTGAATTCACAGTCATTAGCTTTTATGTTCTTGATCGTTTTATGTGTAACTCCGATTGCGATTAGCTTTAGATATTTAAATCAAAAAGTG 
ACAGAGAGACGTATTAAAAATATAAAAATATTGTTAAGTTTGCCAGTAGTGTCATTGATAGTATCTGTTTTATCAATCGTCTATCCCCAGATTTTA 
GGAAATGGTAATGCCCTAGTTCAAGAAGTCTTTAAAGGGACCACAGTTAGCTTAATCGCTATTTTAGTTGTTCTCAAGATGATAGCAACATTATCC 
ACTCTTTACGCTGGTGCTTATGGCGGTATACTGACACCATCTTTTTCCATTGGTGCTTGTTTAGGTTTTTTGTTAGCTAGTATTTCTATTCCTTTA 
CTTCCCCACATATCGATAGTAACCAGTATGTTGGTTGGTGCAGCTATTTTTTTAGCTATTACAATGAGAGCGCCACTGACAGCTGTCGGTTTAGTC 
ATATCTTTTACTGGTCAATCTGTTATAACTATTGTTCCCCTAACTATAGCAGTACTTTTTGCTACTGCCTATGATTATTTTATAAGAAAAATGAGG 
AGT TTATATGTC AAT C CAT AT 

SEQ ID 2746 

MLNFKMVSRLYYAVKFMIAVLFMTVMAGVGAILMHYVLMFTEWLAFGDSREKTLSLLNSVTPIKRVLSLTLVSFLASLSWYYLQIKPKQITSIKQQ 
WFKDFSVKKSPYWLHIGHAFLQLIYVGTGGPIGKEGAPREFGA-NAGKISDLLALKVLDKRLLIISGAAAGLSAVYQVPLASVFFAFETLALGIS 
LKMIVTLLASTFGAASIAQLVISTAPLYHISKMSLNSQSLAFMFIilVLCVTPIAISFRYLNQKVTERRIKNIKILLSLPWSLIVSVLSIVYPQIL 
GNGNALVQEVFKGTTVSLIAILWLKMIATLSTLYAGAYGGII.TPSFSIGACLGFLLASISIPLLPHISIVTSMLVGAAIFLAITMRAPLTAVGLV 
ISFTGQSVITIVPLTIAVLFATAYDYFIRKMRSLYVNPY 

SEQ ID 2747 

ATGACGATTATAATTATGGACTCTAATAGTGCTCACGAGACTGATAATCTATCAGTCTCTTTTCTTAACTTTTGTTATAATAGTCTTATGAAACGA 
CACTTTTTACTCTTGACCTTTTACCTCTTTTTAACAGGTTTAACAGCTGGCCTTGTTGCTTTTATCTTAACAAAAGCCATTCACCTGATTCAGTCC 
CTCAGTTTTGGATTCAGTCAAGGTTCTTTTAGCACTATGATTGCTAGTGTTCCACCACAAAGACGAGCTCTTTCACTCCTCTTTGCTGGACTT'CTT 
GCAGGTCTTGGGTGGCACCTATTGGCTAAAAAAGGAAAGGACATTCAATCTATTCAGCAAATCATTCAAGATGACATCTCATTTAGTCCCTGGACA 
CAGTTTTGGCATGGTTGGCTCCAATTAACGACCGTATCTATGGGAGCTCCTGTCGGCCGAGAAGGAGCTTCACGGGAAGTCGCTGTTACCTTGACG 
TCTCTTTGGAGCCAAAGATGCAACTTGTCAAAAGCCGATCAAAAACTTTTATTAGCCTGCGCTTCTGGCGCTGCCCTTGGTGCTGTCTACAATGCT 
CCCTTAGCCACTATTTTATTTATCTTAGAAGCTATTCTTAACCGTTGGTCCCTTAAAAATATATACGCTGCCTGCCTAACGAGCTATGTGGCTGTG 
GAAACAGTTGCTTTATTACAAGGCCGACATGAGATTCAATACCTAATGCCTCAGCAACATTGGACGCTAGGAACCCTTATTGGGTCCGTCCTGGCT 
GGTCTTATCCTTTCCCTCTTTGCTCACGCTTACAAACATCTTTTGAAACACCTTCCTAAGGCTGATGCCAAAAGTCAGTGGTTTATTCCGAAAGTT 
CTCATCGCTTTTAGCCTTATCGCAGGACTCAGCATTTTCTTCCCAGAGATTTTAGGAAATGGCAAAGCTGGATTACTCTTTTTTCTCCATGAAGAA 
CCACATCTGAGCTATATTAGCTGGCTACTTGTTGCCAAAGCTGTCGCr^TCTC'r^TTAGrTTTTGCTTCTGGAGCAAAAGGGGGTAAAATTGCTCCT 
TCTATGATGCTTGGAGGTGCTAGTGGCTTACTACTAGCTATCCTTAGTCAGTACCTTATTCCCTTGTCTCTATCAAATACGTTAGCCATTATGGTT 
GGTGCAACAATCTTTTTAGGTGTGATCAATAAGATACCCTTGGCGGCACCAGTTTTTCTGGTTGAAATTACAGGCCAATCGTTACTAATGATTATC 
CCTTTAGCATTAGCTAACCTCATTTTTTATTTTAGCTATCAGTTTTATCGTTTCATCCTTAAA 

SEQ ID 2748 
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MTIIIMDSNSAHETDNLSVSFLNFCYNSLMKRHFLLLTFYLFLTGLTAGLVAFILTKAIHLIQSLSFGPSQGSFSTMIASVPPQRRALSLLFAGLL 
AGLGWHLIiAKKGKDIQSIQQIIQDDISFSEWTQFWHGWLQLTTVSMGAPVGREGASREVAVTLTSLWSQRCNLSKADQKLLLACASGAALGAVYHA 
ELATILFILBAILNRWSIiKNIYAACLTSYVAVETVALLQGRHEIQYLMPQQHWTLGTLIGSVLAGLILSLFAHAYKHIiLKHLPKADAKSQWFIPKV 
LIAFSLIAGLSIFFPEILGNGKAGLLFFLHEEPHLSYISWLLVAKAVAISLVFASGAKGGKIAPSMMLGGASGLLLAILSQYLIPLSLSNTLAIMV 
GATIFLGVIKKIPIiAAPVFLVEITGQSLLMIIPLALANLIFYFSYQFYRFILK 

SEQ ID 2749 

ATGTCAATCCATATTGAAGCAAAACAAGGTGAAATTGCAGATAAAATTTTACTTCCAGGAGATCCACTCCGTGCGAAATTTATTGCCGAGAATTTT 
TTAGAAGATGCGGTGTGTTTTAACACAGTTCGCAATATGTTTGGTTATACAGGTACCTATAAAGGACATCGTGTTTCTGTTATGGGAACTGGTATG 
GGTATGCCTTCAATTTCAATTTATGCTCGCGAACTAATTGTTGATTATGGGGTTAAAACATTGATTCGCGTAGGAACAGCAGGTGCTATTAATCCT 
GATATCCATGTTCGTGAACTTGTTTTGGCACAAGCAGCAGCAACAAATTCTAATATTATCCGTAATGATTGGCCTGAATTTGATTTTCCGCAAATT 
GCTGATTTTAAACTTTTGGATAAAGCTTATCACATCGCAAAGGAAATGGATATTACAACTCATGTAGGCAGTGTATTATCTTCAGACGTGTTTTAT 
TCAAACCAACCAGATCGTAATATGGCCTTGGGTAAACTAGGTGTTCATGCTATTGAGATGGAAGCAGCAGCTCTCTACTATCTTGCAGCTCAACAC 
AATGTTAATGCTCTTGCTATGATGACGATTTCAGATAACTTGAATAATCCAGAAGAAGATACAAGTGCAGAAGAGCGTCAAACAACATTTACTGAT 
ATGATGAAAGTTGGGCTCGAAACACTTATTTCTGAA 

SEQ ID 2750 

msihieakqgeiadkillpgdplrakfiaenfledavcfntvrnm?gytgtykghhvsvmgtgmgmpsisiyarelivdygvktlirvgtagainp 
dihvrelvlaqaaatnsniirndwpefdfpqiadfklldk?.yh;akemditthvgsvlssdvfysnqpdrnmalgklgvhaiemeaaalyylaaqh 
nvnalammtisdnlnnpeedtsaeerqttftdmmkvgletlise 
SEQ ID 2751 

ATGTCTATCCATATTTCTGCCAAAAAAGGCGATATTGCTGATAAAATTCTTCTACCTGGAGATCCTTTGCGCGCGAAATTTATCGCTGAAAATTTC 
CTAGAAGATGCAGTGTGTTTTAACGAAGTGCGTAACATGTTTGGCTACACAGGAACTTACAAAGGGCACCGCGTTTCTGTCATGGGAACTGGTATG 
GGGATGCCTTCGATCTCTATCTATGCTCGTGAATTAATCGTTGATTACGGTGTCAAAACATTGATCCGTGTTGGTACTGCGGGTGCGATTGACCCA 
GAAGTTCATGTGCGTGAATTGGTGCTTGCCCAAGCAGCAGCAACCAACTCAAATATTATCCGTAATGACTTCCCAGAATTTGATTTCCCACAAATT 
GCTGATTTTGGTTTACTTGACAAGGCTTACCATATCGCCAGAGAAATGGGAGTAACAACTCACGTTGGGAATGTGCTTTCTTCTGATGTCTTTTAC 
ACTAACATGCCTGAGCGTAATATGGCTCTTGGTAAATTGGGTGTTAAAGCCATCGAAATGGAAGCAGCAGCTCTTTACTATTTAGCTGCTCAGCAC 
CATGTCAAAGCCCTTGGAATCATGACGATCTCAGATAACTTGAATGATC'CAACCGAAGATACTACAGCTGAAGAGCGCCAAACAACTTTCACTGAT 
ATGATGAAGGTCGGCTTGGAAACCTTAATTGCCAATGAC 

SEQ ID 2752 ' • 

MSIHISAKKGDIADKILLPGDPLRAKFIAENFLEDAVCFNEVRKMFGYTGTYKGHRVSVMGTGMGMPSISIYARELIVDYGVKTLIRVGTAGAIDP 
EVHVRELVLAQAAATNSNIIRNDFPEFDFPQIADFGLLDKAYHIAREMGVTTHVGNVLSSDVFYTNMPERNMALGKLGVKAIEMEAAALYYLAAQH 
HVKALGIMTISDNLNDPTEDTTAEERQTTFTDMMKVGLETLIAND 

SEQ ID 2753 

ATGAGGATAGAAATGACAGATTTTTCAACTGCTCTTAAAGTATTAGTGGATCAGTATTCTTATCATAATGCTTTCTTATTATTACAAAAACATGGT 
CCTTTAAACTCAGATTTATTATTTTTATTGGAAATGATGAAAGAGCGTCGAGAGTTAAACATTGATTTTCTTTTTGCTCATCAAGAACAAGTTGTT 
ATATTACAAGAAAAATACAATATAAAGCTTTTGCATAACCCGTATGATTTAGAGTTGCTGGCAAATTACATCATGGATTTAGAAGCAAAAGTAAAA 
AACGGATTAATCATAGATTTTGTCCGTAGTGTTAGTCCTATTTTATATCGTCTATTTATGATTTTACTTGCACAAGAAGTACCTCACTTGCATGAT- 
TACATCCATAATGCAAGAGATGATCACTACGATACTTGGAAGTTTAAAGAATTAAAGGAGTCAAACCACCCAGTCCTTTTGGCATTCTCTGAAAGG 
TGGCACGATAGTCGCTTGACTTCTAAAAGCCTGGCAGAATGTTTACAATTAACCGACCTTGATGAAGAAGTGAAATCGACCATCATTCAATTAAGA 
CAGTTCGAAAAATCAGTCAGAAATCCTTTGGCTCACCTGATTAAACCTTTTGATGAGCAAGAACTATATCGTACAACTCAATTTTCTTCTCAAGCA 
TTTTTAGACCAGATTATCTTCTTGGCAAAGGTAATTGGTGTTGAGTATGATACTGTTAATTTTCACTACGATACGGTTAACAAGCTTATTATAAAT 
ATACTTGAG . . 

SEQ ID 2754 ■ 

MRIEMTDFSTALKVLVDQYSYHNAFLIiLQKHGPLNSDLLFLLEMMKERRELNIDFLFAHQEQWILQEKYNIKLLHNPYDLELLANYIMDLEAKVK 
NGLIIDFVRSVSPILYRIjFMILLAQEVPHLHDYIHNARDDHYDTWKFKELKESNHPVDLAFSERWHDSRLTSKSLAECLQLTDLDEEVKSTIIQLR 
QFEKSVRNPLAHLIKPFDEQELYRTTQFSSQAFLDQIIFLAKVIGVEYDTVUFHYDTVNKLIIKILE 

SEQ ID 2755 

TTGCCAATGACTAATAATCAAACACTAGACATCCTTTTGGATGTCTATGCTTATAATCACGCCTTTAGAATTGCTAAAGCCTTGCCAAATATCCCT 
AAAACTGCCCTCTATTTACTAGAGATGTTAAAAGAGCGCAGAGAATTGAACCTTGCCTTTCTAGCGGAACATGCAGCAGAGAATCGGACCATTGAA 
GACCAGTATCAGTGTTCATTATGGCTTAACCAATCGCTTGAAGATGAGCAGATTGCCAATTACATTTTGGATTTAGAAGTTAAAGTAAAAAACGGT 
GCTATTATTGATTTCGTCAGGTCAGTGTCGCCTATTCTTTACCGACTTTTTCTCAGACTAATCACGTCAGAAATTCCAAACTTCAAGGCTTATATT 
TTTGATACAAAGAATGACCAATATGATACCTGGCATTTTCAGGCCATGTTGGAATCTGATCACGAGGTTTTCAAGGCTTACCTGTCTCAAAAGCAG 
TCTCGCAATGTGACGACCAAAAGCTTAGCAGACATGTTGACGTTGACCTCCTTACCTCAGGAAATCAAGGACTTGGTTTTXTTGTTACGACATTTT 
GAAAAGGCTGTCCGTAATCCTCTGGCTCATTTGATTAAGCCTTTTGATGAAGAGGAACTGCATCGCACCACTCATTTTTCTTCTCAGGCTTTTTTG 
GAAAACATTATCACCTTGGCGACTTTTTCTGGTGTAATCTACCGACGTGAGCCTTTTTACTTTGATGACATGAATGCCATTATTAAAAAGGAGTTG 

SEQ ID 2756 

LPMTNNQTLDILLDVYAYHHAFRIAKALPNIPKTALYLLEMLKERRELNLAFLAEHAAENRTIEDCYHCSLWLNQSLEDEQIANyiLDLEVKVKNG 
AIIDFVRSVSPILYRLFLRLITSEIPNFKAYIFDTKNDQYDTWHFQAMLESDHEVFKAYLSQKQSRNVTTKSLADMLTLTSLPQEIKDLVFLLRHF 
EKAVRNPLAHLIKPFDEEELHRTTHFSSQAFLENIITLATFSGVIYRREPFYFDDMNAIIKKELSLWRQSIV 

SEQ ID 2757 

ATGAGAATTCAACAATTACAATATGTTATTAAGATTGTAGAAACTGGTAGCATGAATGAAGCCGCTAAACAACTCTACATTACCCAACCTTCACTT 
TCAAACGCTGTTAGGAACCTTGAGACTGAGATGGGTATCCAAATTTTTATTCGAAATCCAAAAGGAATAACGTTAACAAAAGATGGTATGGAATTT 
CTGTCATATGCGCGACAAATTCTAGAACAAACAGCACTTCTTGAAGAGCGTTATAAGGGTGATAATACAAGTCGTGAGCTGTTCAGCGTTTCTTCA 
CAACACrATGCATTrGTGGTTAACGCTTTTGTAGCrCTCTTTAATGGCACAGACArGACCCAATACGAACTTTrTrrACGTGAAACTAGGACTTGG 
GAAATTATTGATGATGTTAAAAATTTCCGTTCAGAGATTGGTGTTCTGTTTCTTAATAGCTATAATAGAGATGTATTAACCAAATTATTCGACGAT 
AATTCCTTAATTGCCACAACTCTTTTTACTACTACACCTCATATTTTCGTGAGCAAATCCAATCCCTTAGCTAATAGAAAAAAATTAAATATGAAA 
GATTTAGAAGATTATCCTTATCTGAGTTATGATCAAGGCCTGCATAATTCTTTCTACTTTTCTGAGGAAATGATGTCTCAAATTCCTCACCCAAAA 
TCCATTGTTGTCAGTGATAGAGCAACTCTGTTTAATTTAATGATTGSATTAGATGGTTATACAGTGGCAACTGGTATCCTCAACTCAAAATTGAAC 
GGTGACGAAATTGTCGCAATCCCTCTTGACGTGGATGATGTTATTGATATTGTCTATATCCGACACGACAAAGCAAACCTTTCAAAAATGGGACAA 
AAATTTATTGACTATTTATTAGAGGAAGTTTCGTTTAATCATAAAAATAAACAGTCC 

SEQ ID 2758 

MRIQQLQYVIKIVETGSMNEAAKQLYITQPSLSNAVRNLETEMGIQIFIRNPKGITLTKDGMEFLSYARQILEQTALLEERYKGDNTSRELFSVSS 
QHYAFWNAFVALFNGTDMTQYELFLRETRTWEIIDDVKNFRSEIG\nLFLNSYNRDVLTKLFDDNSLIATTLFTTTPHIFVSKSNPLANRKKLNMK 
DLEDYPYLSYDQGLHNSFYFSEEMMSQIPHPKSIWSDRATLFNLMIGLDGYTVATGILNSKLNGDEIVAIPLDVDDVIDIVYIRHDKANLSKMGQ 
KFIDYLLEEVSFNHKNKQS 
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SEQ ID 2759 

ATGAGAATTCAACAACTGCATTATATTATCAAAATTGTTGftGTGCGGCTCTATGAATGAAGCTGCTAAGCAATTATTTATCACACAACCAAGTCTA 
TCCAATGCGGTCAAGGATTTGGAAATGGAGATGGGCATTACCATTTTCAACCGAAATCCTAAAGGGATCACCTTGACAAAAGATGGGGTGGAATTT 
TTATCTTATGCTCGCCAAATTATAGAGCAAACATCACTGTTAGAAGACCGCTATAAAAACCACAATACTGGCCGAGAGCTCTTTAGCGTTTCATCT 
CAACATTATGCCTTCGTAGTCAATGCATTTGTCTCACTCCTCAAGCGGACCGACATGACTCGGTATGAACTCTTTTTGCGCGAGACAAGAACTTGG 
GAAATCATTGATGATGTCAAAAACTTTCGATCTGAAATTGGTGTTCTCTTTATCAACGACTATAACCGAGATGTCTTGACCAAATTATTTGATGAC 
AATCATTTGACCGCCTCTCCATTATTTAAGGCACAGCCTCATATTTTTGTCAGCAAATGAAATCCTCTAGCAACTAAAAGCCTATTAAGCATGGAC 
GACTTGAGAGATTTTCCTTACCTGAGCTATGACCAAGGGATTCACAACTCCTTTTATTTTTCAGAAGAGATGATGTCCCAGATGCCCCACAACAAA 
TCAATTGTGGTCAGTGACCGTGCCACCCTCTTTAACTTAATGATTGGTTTAGATGGCTACACCGTTGCCAGTGGTATTCTAAATAGCAATCTAAAT 
GGTGACCAGATTGTGGCTATCCCGCTAGATGTCCCTGACGAAATTGACATTGTTTTTATCAAGCATGAAAAAGCCAACTTGTCCAAAATGGGGGAA 
CGTTTTATCGAATACCTTCTCGAAGAAGTAACCTTTGAT 

SEQ ID 2760 

MRIQQLHYIIKIVECGSMNEAAKQLFITQPSLSNAVKDLEKEHGITIFNRNPKGITLTKDGVEFLSYARQIIEQTSLLEDRYKNHNTGRELFSVSS 
QHYAFWNAFVSLLKRTDMTRYELFLRETRTWEIIDDVKNFRSEIGVLFINDYNRDVLTKLFDDNHLTASPLFKAQPHIFVSKSNPLATKSLLSMD 
DLRDFPYLSYDQGIHIISFYFSEEMMSQMPHNKSIWSDRATLFNLMIGLDGYTVASGILNSNLNGDQIVAIPLDVPDEIDIVFIKHEKANLSKMGE 
RFIEYLLEEVTFD 

SEQ ID 2761 

ATGTCTAATCATTCGCGCCGTCACCAAAAGAAACACTGACATACACCTCTACGGGTGATTAATTTATTTCTTTTGGTGATTTTTATTTTGTTAAGT 
GTAGTCTCATTATTTCTTATGTATCGTCACCATTTTTTGGCATTTAGACACCTGAACGTCATTTATGGAGTTGTAATTGTTTTAATCATTTTAGTA 
AGTTTATTTCTTTGTATTAAGAATAAAGCTAGAATTTTTACAACTATAATTTTAGTATTAGCTTCTATTTTCGTTGCTACTACTTTATATGGATTT 
AAGTCAACCATTGATTTGACAAATAATCTAAATAAAACTGCTTCATACTCTGAAATTGAGATGAGTGTAGTTGTACCAAAAGATTCTAAAATAACC 
AATATAGAAGCTGTCAGCAAATTAGCCGCACCAGTTAAAAACGATACTTCAAATATTACTGATTTGATAGAACATATAAAATCAGAAAAAGGAATC 
TCTATTACACCACAAAAAACAGATTCTTACCAGGATGCATACAATAQAATTAAAAGTGGTGATAGTCAGGCTATGGTTTTAAATAATGCTTATGTT 
AGCTTAATTGAACTTAGCACCCCTGATTTTAAATCGCAGATAAAAACGATTTATACTTACAAAATTAAGAAAAAAATTAATCGTAAAAATACTAAT 
CATAAAGAAGGGGTATTTAATATCTATATTAGCGGTATTGATACTTTTGGCTCTATATCAACAGTATCAAGATCTGATGTAAATATTATTATGACG 
GTTAATACCAATACCCACAAAGTATTGTTAACGACAACACCACGAGATGCCTATGTAAAAATTCCAGATGGTGGGGGCAATCAATATGATAAATTA 
ACCCATGCAGGTTTGTATGGCGTTGAGACATCAATGAAAACACTTGAAAACCTTTACGACATCAACCTTGATTATTATGCTAGAATTAATTTTTCA 
TCATTTTTAAAATTAATAGACCTCTTGGGAGGAGTGACAGTTTATAACGATCAAGCTTTTACAAGTAAACATGGTAATTTTGACTTCCCTGTTGGT 
CAAGTAACATTGAATTCTGAGCAGGCTTTGGGCTXTGTTAGAGAACGTTATTCTCTACAAGGAGGCGATAACGATAGAGGTAGAAATCAAGAAAAA 
GTGATTGCAGCTATTATAAATAAGTTAGCTTCTAGTCAGTCAGTAACAAAATTAAATAGCATTACCTCACAGCTCCAAACGTCCGTTCAAACTAAT 
ATGACTATTGATAACATTAATGATTTGATTAACAATCAATTGTCAACTGGACAACGCTTCACTGTCGAGTCACAAGCATTAACTGGTCATGGTTCA 
ACGGGTGAACTCCCTTCATATGCAATGCCAGGAGCTCAACTTTATATGATGTCAATTGATCAATCTAGCTTATCTAATGCAAAATCAAAAATTAAG 
AACACAATGGAGGAA 

SEQ ID 2762 

MSNIISRRHQKIUISIITPLRVINLFLLVIFILLSVVSLFLMYRHHFLAFRHLNVIYGVVIVLIILVSLFLCIKNKARIFTTIILVLASIFVATTLYGF 
KSTIDLTNNLNKTASYSEIEMSVWPKDSKITNIEAVSKLAAPVKNDTSNITDL-EHIKSEKGISITPQKTDSYQDAYNRIKSGDSOAMVLNNAYV 
SLIELSTPDFKSQIKTIYTYKIKKKINRKNTNHKEGVFNIYISGIDTFGSISTVSRSDVNIIMTTOTNTHKVLLTTTPRDAYVKIPDGGGNQYDKL 
THAGLYGVETSMKTLENLYDINLDYYARINFSSFLKLIDLLGGVTVYNDQAFTSKHGNFDFPVGQVTLNSEQALGFVRERYSLOGGDNDRGRNQEK 
VIAAIINKLASSQSVTKLNSITSQLQTSVQTNMTIDNINDLIMNQLSTGQRFTVESOALTGHGSTGELPSYAMPGAQLYMMSIDQSSLSNAKSKIK 

SEQ ID 2763 

ATGAAAATTGGAAAAAAAATAGTTTTAATGTTCACAGCTATTGTGTTAACAACTGTCTTGGCATTAGGTGTCTATCTAACTAGTGCTTATACCTTC 
TCAACAGGAGAATTATCAAAGACCTTTAAAGATTTrTCGACATCTTCAAACAAAAGTGATGCCATTAAACAAACAAGAGCTTTTTCTATCTTGTTG 
ATGGGTGTTGATACAGGCTCTTCAGAGCGTGCCTCCAAGTGGGAAGGAAACAGTGATTCGATGATTTTGGTTACGGTTAATCCAAAGACCAAGAAA 
ACAACTATGACTAGTTTAGAACGAGATACCTTAACCACGTTATCTGGACCCAAAAATAATGAAATGAATGGTGTTGAAGCTAAGCTTAACGCTGCT 
TATGCAGCAGGTGGCGCTCAGATGGCTATTATGACCGTGCAAGATCTTTTGAATATCACCATTGATAACTATGTTCAAATTAATATGCAAGGCCTT 
ATTGArCTTGTGAATGCAGTTGGAGGGATTACAGTTACAAATGAGTTTGATTTTCCTATCTCGATTGCTGAAAACGAACCTGAATATCAAGCTACT 
GTTGCGCCTGGAACACACAAAATTAACGGTGAACAAGCTTTGGTTTATGCTCGTATGCGTTATGATGATCCTGAGGGAGATTATGGTCGACAAAAG 
CGTCAACGTGAAGTCATTCAAAAGGTATTGAAAAAAATCCTTGCTCTTGATAGCATTAGCTCTTATCGGAAGATTTTATCTGCTGTAAGTAGTAAT 
ATGCAAACGAATATCGAAATCTCTTCTCGCACTATCCCTAGTCTATTAGGTTATCGTGACGCACTTAGAACTATTAAGACTTATCAACTAAAAGGA 
GAAGATGCCACTTTATCAGATGGTGGATCATACCAAATTGTTACCTCTAATCATTTGTTAGAAATCCAAAATCGTATCCGAACAGAATTAGGACTT 
CATAAGGTTAATCAATTAAAAACAAATGCTACTGTTTATGAAAATTTGTATGGGTCAACTAAGTCTCAGACAGTAAACAACAACTATGACTCTTCA 
GGCCAGGCTCCATCTTATrCTGATAGrCATAGCTCTTACGCTAATTATTCAAGTGGAGTAGATACCGGCCAGAGTGCTAGTACAGACCAGGACTCT 
ACTGCTTCAAGCCATAGGCCAGCTACGCCGTCTTCTTCATCAGATGCTTTAGCAGCTGATGAGTCTAGCTCATCAGGGTCTGGATCATTAGTTCCT 
CCTGCTAATATCAACCCTCAGACC 

SEQ ID 2764 

MKIGKKIVLMFTAIVLTTVDALGVYLTSAYXFSTGELSKTFKDFSTSSNKSDAIKQTRAFSILLMGVDTGSSERASKWEGNSDSMILVTVNPKTKK 
TTMTSLERDTLTTLSGPKNNEMNGVEAKIiNAAYAAGGAQMAIMTVQDLLNITIDNYVQINMQGLIDLVNAVGGITVTNEFDFEISIAENEPEYQAT 
VAPGTHKINGEQALVYARMRYDDPEGDYGRQKRQREVIQKVLKKILALDSISSYRKILSAVSSNMQTNIEISSRTIPSLLGYRDALRTIKTYQLKG 
EDATLSDGGSYQIVTSNHLLEIQNRIRTELGLHKVNQIjKTNATVYENLYGSTKSQTVNNNYDSSGQAPSYSDSHSSYANYSSGVDTGQSASTDQDS 
TASSHRPATPSSSSDALAADESSSSGSGSLVPPAWINPQT 

SEQ ID 2765 

ATGATTGArATTCATTCrCATATCGTrTTTGATGTAGATGATGGGCCTAAAACGCTrGAAGAGAGTTrArCTTTAArAGAAGAAAGTTATCGACAA 
GGTGTTAGAATAATTGTTTCGACATCACATAGAAGAAAAGGTATGTTTGAAACACCTGAAGATATTATCTTCAAAAACTTTTCTATAGTTAAACAC 
GAAGCGGAAAAAAGATTTGAACATCTTCAAATCTTATATGGTGGAGAATTGTACTATACAAGTGATATGTTAGAAAAACTGAAGTTAAAGCAAATT 
CCAACTTTAAACAATACGAAATTTGCTTTAATTGAATTTTCTATGCAAACTTCTTGGAAAGATATTCATACAGCTTTGTCAAATGTTTTAATGCTT 
GGTArrACACCAGTCGTTGCGCATArAGAGAGGTATAACGCTTTAGAGAATCAAAAAGAACGGGTGAAGGAAATTATTAATATGGGGTG'TTACACA 
CAAATAAATAGTTCCCATATTTTGAAACAAAAACTTTTTAATGATAAGCATAAACGCTTTAAGAAAAGAGCCCGTTATTTTTTAGAGGAAAATTTA 
GTGCATTTTGTAGCGAGTGATATGCATAACCTTGATGTTAGACCGCCATTTTTAGCAGAAGCTTATAAGATTATCTGTAGAGATTTCGGTAAAGAA 
CGTGCTAACCAACTTTTTATTGAAAATGCTCAATCTATATTAAAAAACCATTACATT 

SEQ ID 2766 

MIDIHSHIVFDVDDGPKTLEESLSLIEESYRQGVRIIVSTSHRRKGMFETEEDIIFKNFSIVKHEAEKRFEHLQILYGGELYYTSDMLEKLKLKQI 
PTLNNTKFALIEFSMQTSWKDIHTALSNVLMLGITPWAHIERYNALENQKERVKEIINMGCYTQIHSSHILKQKLFNDKHKRFKKRARYFLEENL 
VHFVASDMHNLDVRPPFLAEAYKIICRDFGKERANQLFIENAQSIIiKNHYI 

SEQ ID 2767 
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ATGAATAAAATAGCTAATACAGAAGTTGAAATAAATATATTCAACCTTTTAAAAAAATTGTGGAAAAAGAAATTTTTAATCACATTTGTTGCCATT 
GCATTTGCAACAGCTGGACTTTTCTATAGTCTTTTTATTGTTACGCCACAATATACTTCTTCAACAAGGATATATGTCATTAACCCTAATACCCCT 
AATAATAGTATTACTGCACAAGATCTACAAGCGGGGAGTTTTCTTGCAAATGACTATAAGGAGATTATTACGTCTACTGACGTTCTAGAAAAAGTT 

GAAGATGCTAATCCAAAAATGTCTCAAAAATTAGCAAATTCAGTTAGAGAAGCAGCAGTTTCAAAAATCAAGGCAGTTACTCAAGTAGAGGATATC 
ACTACTCTTGAGAAGGGAAATTTACCTAAAGCACCATCTTCTCCTAATATTAAAAAGAATGTACTAATCGGGTTTATTGTTGGTGCAGGATTATCA 
ACTATTGTTTTAGTTATTATGGGTATTTTGGATGATCGTGTTAATACTGAAGAAGATATTGAAAAGGTCCTAGGACTTACTTCTTTAGGTATAGTA 
CCAGATTTGAATAAACTT 

SEQ ID 2768 

MNKIANTBVBINIFNLLKKLWKKKFLITFVAIAFATAGLFYSLFIVTPQYTSSTRIYVINPNTPNNSITAQDLQAGSFLANDYKEIITSTDVLEKV 
ISSEKIiNYPSSQLLQKITVSILKDTRVISISVEDANPKMSQKLANSVRSAAVSKIKAVTQVEDITTLEKGNLPKAPSSPNIKKNVLIGFIVGAGLS 
TIVLVIMGILDDRWTEEDIEKVLGLTSLGIVPDLNKL 

SEQ ID 2769 

ATGACTCGTTTAGAAATAGTTGATAGCAAGTTAAGACAAGCAAAAAAAACAGAAGAATACTTCAATGCGATCCGTACAAACATACAGTTTAGTGGA 
AAGGAAAATAAAATTCTTGCAATTACCTCTGTTAGGGAAGGGGAAGGAAAATCCACTGCTTCAACAAGTTTAGCTTTATCTTTAGCTCAAGCAGGA 
TTTAAAACATTATTAATTGATGCGGATACTAGGAACTCTGTTATGTCTGGAACCTTTAAAGCAACTGGAACTATTAAAGGCTTGACGAATTATTTA 
TCAGGTAATGCAGATCTTGGAGATATTATCTGTGAAACCAATGTTCCTAGACTGATGGTCGTTCCTTCAGGGAAAGTACCACCAAATCCAACAGCA 
TTACTTCAGAACGCTTATTTTAATAAGATGATTGAAGCTATTAAAAATATATTTGATTATATTATCATCGATACTCCACCTATTGGTTTAGTTGTT 
GATGCCGCAATAATCGCTAATGCTTGCGATGGTTTTATTTTAGTAACCCAAGCAGGCAGAATAAAACGTAATTATGTTGAAAAAGCAAAAGAACAG 
ATGGAACAAAGTGGTTCAAAGTTCTTAGGTATTATTCTTAATAAAGTTAATGAATCTGrTGCTACTTACGGCGATTATGGAAATTACGGAAAAAGG 
GATAGAAAAAGGAAG 

SEQ ID 2770 

MTRLEIVDSKLRQAKKTEEYFNAIRTNIQFSGKENKILAITSVREGEGK3TASTSLALSLAQAGFKTLLIDADTRNSVMSGTFKATGTIKGLTNYL 
SGNADLGDIICETNVPRLMWPSGKVPPNPTALLQNAYFNKMIEAIKNIFDYIIIDTPPIGLWDAAIIANACDGFILVTQAGRIKRNYVEKAKEQ 
MEQSGSKFLGIILNKVNESVATYGDYGNYGKRDRKRK 

SEQ ID 2771 

TTGAAAGAAAAAGAAAATATACAAAAGATTATtATAGCGATGATTCAAACAGTTGTGGTTTATTTTTCTGCAAGTTTGACATTAACATTAATTACT 
CCCAATTTTAAAAGCAATAAAGATTTATTGTTTGTTCTATTGATACATTATATTGTCTTTTATCTTTCTGATTTTTACAGAGACTTTTGGAGTCGT 
GGCTATCTTGAAGAGTTTAAAATGGTATTGAAATACAGCTTTTACTATATTTTCATATCAAGTTCATTATTTTTTATTTTTAAAAACTCTTTTACA 
ACGACACGACTTTCCTTTTTTACTTTTATTGCTATGAATTCGATTTTATTATATCTATTGAATTCATTTTTAAAATATTATCGAAAATATTCTTAC 
GCTAAGTTTTCACGAGATACCAAAGTTGTTTTGATAACGAATAAGGATTCTTTATCAAAAATGACCTTTAGGAATAAATACGACCATAATTATATC 
GCTGTCTGTATCTTGGATTCCTCTGAAAAGGATTGTTATGATTTGAAACATAACTCGTTAAGGATAATAAACAAAGATGCTCTTACTTCAGAGTTA 
ACCTGCTTAACTGTTGATCAAGCTTTTATTAACATACCCATTGAATTATTTGGTAAATACCAAATACAAGATATTATTAATGACATTGAAGCAATG 
GGAGTGATTGTCAATGTTAATGTAGAGGCACTTAGCTTTGATAATATAGGAGAAAAGCGAATCCAAACTTTTGAAGGATATAGTGTTATTACATAT 
TCTATGAAATrCTATAAATATAGTCACCTTATAGCAAAACGATTTTTGGATATCACGGGTGCTATTATAGGTTTGCTCATATGTGGCATTGTGGCA 
ATTTTTCTAGTTCCACAAATCAGAAAAGATGGTGGACCGGCTATCTTTTCTCAAAATAGAGXAGGTCGTAATGGTAGGATTTTTAGATTCTATAAA 
TTCAGATCAATGCGAGTAGATGCAGAACAAATTAAGAAAGATTTATTAGTTCACAATCAAATGACAGGGCTAATGTTTAAGTTAGACGATGATCCT 
AGAATTACTAAAATAGGAAAATTTATTCGAAAAACAAGCATAGATGAGTTGCCTCAATTCTATAATGTTTTAAAGGGTGATATGAGTTTAGTAGGA 
ACACGCCCTCCCACAGTTGATGAATATGAAAAGTATAATTCAACGCAGAAGCGACGCCTTAGTTTTAAGCCAGGAATCACTGGTTTGTGGCAAATA 
TCTGGTAGAAATAATATTACTGATTTTGATGAAATCGTAAAGTTAGATGTTCAATATATCAATGAATGGTCTATTTGGTCAGATATTAAGATTATT 
CTCCTAACACTAAAGGTAGTTTTACTCGGGACAGGAGCTAAG 

SEQ ID 2772 

MKEKENIQKIIIAMIQTVWYFSASLTLTLITPNFKSNKDLLFVLLIHYIVFYLSDFYRDFWSRGYLEEFKMVLKYSFYYIFISSSLFFIFICNSFT 
TTRLSFFTFIAMNSILLYLLNSFLKYYRKYSYAKFSRDTKWLITNJCDSLSKMTFRNKYDHNYIAVCILDSSEKDCYDLKHNSLRIINKDALTSEL 
TCLTVDQAFINIPIELFGKYQIQDIINDIEAMGVIVNVNVEALSFDNIGEKRIQTFEGYSVITYSMKFYKYSHLIAKRFLDITGAIIGLLICGIVA 
IFLVPQIRKDGGPAIFSQNRVGRNGRIFRFYKFRSMRVDAEQIKKDLLVHNQMTGLMFKLDDDPRITKIGKFIRKTSIDELPQFYNVLKGDMSLVG 
TRPPTVDEYEKYNSTQKRRLSFKPGITGLWQISGRNNITDFDEIVKLDVQYINEWSIWSDIKIILLTLKWLLGTGAK 

SEQ ID 2773 

ATGAAAATTTGTCTGGTTGGTTCAAGTGGTGGTCATCTAGCACACTTGAACCTTTTGAAACCCATTTGGGAAAAAGAAGATAGGTTTTGGGTAACC 
TTTGATAAAGAAGATGCTAGGAGTATTCTAAGAGAAGAGATTGTATATCATTGCTTCTTTCCAACAAACCGTAATGTCAAAAACTTGGTAAAAAAT 
ACTATTCTAGCTTTTAAGGTCCTTAGAAAAGAAAGACCAGATGTTATCATATCATCTGGTGCCGCTGTAGCAGTACCATTCTTTTATATTGGTAAG 
TTATTTGGTTGTAAGACCGTTTACATAGAGGTTTTCGACAGGATGGATAAACCAACTTTGACAGGAAAATTAGTGTATCCTGTAACAGATAAATTT 
ATTGTTCAGTGGGAAGAAATGAAAAAAGTTTATCCTAAGGCAATTAATTTAGGAGGAATTTTT 

SEQ ID 2774 . 

MKICLVGSSGGHLAHLNLLKPIWEKEDRFWVTFDKEDARSILREEIVYHCFFPTNRNVKNLVKNTILAFKVLiRKERPDVIISSGAAVAVPFFYIGK 
LFGCKTVYIEVFDRMDKPTLTGKLVYPVTDKFIVQWEEMKKVYPKAINLGGIF 

SEQ ID 2775 

ATGATTTTTGTCACAGTGGGGACACATGAACAGCAGTTCAACCGTCTTATTAAAGAAGTTGATAGATTAAAAGGGACAGGTGCTATTGATCAAGAA 
GTGTTCATTCAAACGGGTTACTCAGACTTTGAACCTCAGAATTGTCAGTGGTCAAAATTTCTCTCATATGATGATATGAACTCTTACATGAAAGAA 
GCTGAGATTGTTATCACACATGGCGGCCCAGCGACGTTTATGAATGCAGTTTCTAAAGGAAAAAAAACTATTGTGGTTCCTAGACAAGAACAGTTT 
■ GGAGAGCATGTGAATAATCATCAGGTGGACTTTGTTAATAAGGTAAAAACAATGTATAATTTTGATATCGTTGTAGATATTGAAAGGTTACAAAAT 
GTAGTCTATGAGGGAATGATGAATCGTCCGTTTTTAGAAACTAATAGTAGTAATTTTATTGAAGAATTTAAGGTAATATTAAAGGAGTTGTGCGAT 
GAAAATCAA 

SEQ ID 2776 

MIFVTVGTHEQQFNRLIKEVDRLKGTGAIDQEVFIQTGYSDFEPQNCQW3KFLSYDDMNSYMKEAEIVITHGGPATFMHAVSKGKKTIWPRQEQF 
GEHVNNHQVDFVNKVKTMYNPDIWDIERLQNWYEGMMNRPFLETNSSNFIEEFKVILKELCDENQ 

SEQ ID 2777 

ATGAAAArCAATAAAAACrCrTTATTTTATATTGCAArATTTTTAGTrAATTTTTTTAAATCACTGGGTTTAGGCGAGGGAAACTCAGCTTACAAA 
ATAGTGATGTTAGTTGCAATTTTACTGTGTGGAATAAAATTTTTATTAGATAGCCTTTATTTTGAAAGAAGAAAACTCGTGATCATCTTTTTATTA 
TTTATCGCGACCATTTTGAATTTATTCTTTGTTCATAAGGTTACTTTTATATTAACTTTAATTTTTTTTCTAGCATTAAAGGACATCTCTCTAAAA 
AAAGCTTTCTCTATAATAATAGGATCGCGTATTTTGGGAGTTCTATTAAATCAAATTTTTGTGAAATTAGATTTAATAGAAATTAAGTATGTCAAT 
TTTTATAGGGATGGACAATTTATTCTGAGAAGTGACTTAG3TTTTGGTCATCCTAACTTTATTCATAATTTTTTTGCTCTAACTATTTTCTTGTAT 
ATTGTACTCAATTATAAACGACTAAAGCCTGTTGTGATGGTTTTATTTTTAACATTAAATTATTTATTGTACCAATATACTTTTTCAAGGACAGGG 
TATTATATCGTAATTTTATTTATTGTACTCATTTATGTGACAAAGAATAGCTTAATAAAAAGAGTATTTATGAAATTAGCACCCTATGTACAATTT 
TTTTTATTAGTATTTACCTTTTTGAGTTCTACAATTTTTTTTAATTCAAATTTTGTTCAAAAATTAGATGTTCTTTTAACAGGTAGATTACACTAT 
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GCTCATTTACAACTTGTAGATGGTTTAACTCCTTTTGGAAATAGTTTTAAGGAAACAAGTGTCCTATTTGATAATAGCTACTCTATGTTATTGAGT 
ATGTATGGTGTAGTACTTACCATGTTTTGTATGATAATCTATTATATCTATAGTAAAAAGATAATCATAATTGAACTTCAACTACTCCTATTTATA 
ATGTCTATAATATTATTTACTGAAAGTTTTTATCCCAGTGTGGTAATG.ZiATATTAGTTGGCTAGTTTTTGGTAAAATATTTTGTGATGGTATCGAA 
CCTATAAAAAAGGAATTTACrATTGTGAArAATATA 

SEQ ID 2778 

MKINKNSLFYIAIFLVNFFKSLGLGEGNSAYKIVMLVAILLCGIKFLLDSLYFERRKLVIIFLLFIATILNLFFVHKVTFILTLIFFLALKDISLK 
KAFSIIIGSRILGVLLKQIFVKLDLIEIKYVNFYRDGQFILRSDLGFGHPNFIHNFFALTIFLYIVLNYKRLKPWMVLFLTLNYLLYQYTFSRTG 
YYIVILFIVLIYVTKNSLIKRVFMKLAPYVQFFLLVFTFLSSTIFFNSNFVQKLDVLLTGRLHYAHLQLVDGLTPFGNSFKETSVLFDNSYSMLLS 
MYGWIiTMFCMIIYYIYSKKIIIIELQLLLFIMSIILFrESFYPSVi/MNISWLVFGKIFCDGIEPIKKEFTIVNNI 

SEQ ID 2779 

ATGATACCTAAAGTTATACATTATTGTTGGTTTGGAGGAAATCCCTTACCAGATAATTTAAAGAAATATATAAAAACTTGGAGAGAACAATGTCCG 
GATTATGAAATTATTGAATGGAATGAGCATAATTATGATGTTAGTAAAAATGTTTTTATGAGAGAAGCATATACTAAGAAGAATTTTGCTTATGTT 
TCTGACTATGCAAGATTGGATATTATTTATACTTATGGGGGGTTCTATCTAGATACTGATGTGGAGCTTTTAAAAAGTTTAGATCCTTTGAGGATT 
CATGAGTGTTTTCTAGCAAGGGAGATTAGTTGTGATGTGAATACAGGATTAATAATTGGCGCTGTTAAAGGACATCACTTTTTAAAATCAAATATG 
TCTATATATGACAAAAGTGATTTAACTTCTCTTAATAAGACATGTGTAGAGGTTACAACTAATTTATTGATAAACAGAGGGCTTAAGAATAAGAAT 
ATTATTCAAAAGATTGATGATATAACAATATATCCGAGAAATTATTTTAATCCAAAGAATTTATTAACAGGTAAGGTTGATTGTCTGACTAGTGTT 
ACCTATTCrATACATCATTACGAAGGAAGTTGGAAAAGTTCTTCATTrArTTCAGATrCrCTAAAGATTAGAGTAAGGCrCATAATTGATTTTTTA 
TTTGGATATGGTACTTATAGAATGCTTCTAAGGTTTCTAAAGTTAAAGAAA 

SEQ ID 2780 

MIPKVIHYCWFGGNPLPDNLKKYIKTWREQCPDYEIISWNEHKYDVSKNVFMREAYTKKUFAYVSDYARIiDIIYTYGGFYLDTDVELLKSLDPLRI 
HECFI.AREISCDVNTGLIIGAVKGHHFLKSNMSIYDKSDLTSLNKTCVEVTTNLLINRGLK]S1KNIIQKIDDITIYPRNYFNPKNLLTGKVDCLTSV 
TYS IHHYEGSWKSSS F I SDSLKIRVRL I IDFLFGYGT YRMLLRFLKLKK 

SEQ ID 2781 

ATGTTATATATTTTTACTCCTACATTTAACAGAGGCTACCGATTATCCTATCTGTATGATTCTCTATGTAATCAGACAAATAAAAATTTTATATGG 
TTGATTGTTGATGATGGTTCTGAGGACAGTACTAAGGAAATTGTAAGTAATTATATAAAAGAGAATAAAGTTAGTATTGTATATCTGTATAAACGT 
AATGGCGGTAAGCATTCAGCCTATAATCTAGCAATGAGATATATGCAACCAAGTGATTATCATGTATGTGTAGATAGTGATGATTGGTTATTAGAA 
GATGCAGTTGAAATTATTTTTAAAGATTTAGAGAGCCTAACGTTGTCTAATAGATATGTAGGCCTTGTTTATCCTCGATATTCATTAAACCAAGGT 
AATAATTGGTTGAATCCCAAAATATTAGAAGTTAATATTCCTGATTTAAAATATAAATATCACTTAAAAATTGAAACTTGTATTGTTATTAATAAT 
GCTTATTTAGTAGATTTCGAATTTCCTTGTTTCGAAGGGGAGAATTTCTTATCAGAAGAAATAATGTATATATATTTATCAAAAAAGGGATACTTT 
TGTCCCCAAAATAGGAAAATCTATTGTTTTGACTACTTAGAAGATGGTTTGACTTCTAATATTTTTAAATTATGGAGAAAAAATTTCAAAGGGACT 
ATTTTTTCATTAGAAAATTCATATATGTATGTAATGTCTTTTCCTAATATATTTGATCGCTGGTGGTCAGCTATAAAGATAAAAATGAACATACAG 
GCTTTGAAAATGACTACTTTAGGGGTAATACCTACACTAAAGAGTGAAGAGGCTGGGTGGAAAATTTTGTTGGGTTTTAGCTATCTTTGGAAGGTA 
GCAAGGTTTAAAAAGAGCGAG 

SEQ ID 2782 

MLYIFTPTFNRGYRLSYLYDSLCNQTNKNFIWLIVDDGSEDSTKEIVSNYIKENKVSIVYLYKRNGGKHSAYNLAMRYMQPSDYHVCVDSDDWLLE 
DAVEIIFKDDESLTLSNRYVGLVYPRYSDNQGNNWLWPKILEVNrPDIjKYKYKLKIETCIVINNAYLVDFEFPCFEGENFLSEEIMYIYLSKKGYF 
CPQNRKIYCFDYLEDGLTSNIFKLWRKNFKGTIFSLENSYMYWISFPNIFDRKWSAIKIKMNIQAIjKMTTLGVIPTiKSEEAGWKIIiIiGFS LWKV 
ARFKKSE 
SEQ ID 2783 

ATGGAATTAATTTCAATAATAGTGCCTGTATATAATGGAGAAATATATATTGGGAGATGTCTAGATAGTATTCTTGAGCAAACTTATCAGAATTTA 
GAGATTATCATAATTGATGATGGCTCTAGTGATCGCACAGGGGATATTTGCGAAAAGTATTTTTTGGAAGACAGGCGAATAAAATATTTCTATCAA 
GAAAACAGAGGCCAATCAGTTGCACGTAACAACGGAGTACTTAGGTGTACAGGAGATTGGATTGCTTTTTTAGACAGTGATGATGTTTATCTTCCT 

tattcaattgaggttatgtacaacatacagaaagctaccaatgccgatattgttttaactagtattggtaacttcaacaatacttacaatactagt 
attaattcacagtatttaaaagagattaaactttatActttagaggtggcgttggaagaaatgtattatgggaaaacttatggagtttccccgtta 
gcaaaattatatccgagaagtaatttattgagtaatccatatccagaaggaaaaatrcatgaagatatggatacaacttttaagcttatatcttgc 
gcttcaaaaatagcagtttgtgatattgtcactgcagtggtgtattttagcgataatagtactactaggacaaaattcaatgagagaatgttgtat 
ttttttgaggcaattcaaaataatattgtatttataaatctaaattttccacataatacatctttaatctctgctgtaatatataatgaagtattt 
ggtggaatagatatatgtgggaagatgattgattttaaattatatgatacagttgattattacagaaaaaaatatagaaaatattttaagactatt 
ctctttaataataggattagtgtgaaggagaaggttaaatatatattatttatttcctctataagatatttcactattgtaagaaaaatatataat 
ttgaggttatcaaggaatgga 
SEQ ID 2784 

MELISIIVPVYNGEIYIGRCLDSILEQTYQNLEIIIIDDGSSDRTGDICEKYFLEDRRIKYFYQENRGQSVARNNGVLRCTGDWIAFLDSDDVYIiP 
YSIEVMYNIQKATNADIVLTSIGNFNNTYNTSINSQYLKEIKLYTLEVALEEMYYGKTYGVSPLAKLYPRSNLLSNPYPEGKIHEDMDTTFKLISC 
ASKIAVCDIVTAVWFSDHSTTRTKFNERWLYFFEAIQNNIVFINLNFPHNTSLISAV'IYNEVFGGIDICGKMIDFKLYDTVDYYRKKYRKYFKTI 
LFNNRISVKEKVKYILFISSIRYFTIVRKIYNLRLSRNG 

SEQ ID 2785 

ATGGATAAAGTTAGTATCATTATCCCAGTTTATAACGTTCAATCTTTCCTAAACGAGTGTATAGAAAGTGTTTTAGCTCAAACTTATTCAAATTTA 
GAAATTATTCTAGTTAACGATGGCTCTACAGATAATTCCGGGGATATCTGTGATTATTATTCAGAAATAGATGGGCGTATATTCGTTTTTCACAAA 
AATAATGGrGGTTTATCAGATGCTCGrAATTATGGAArrAGTAGAGCTACTGGCGArrArATTTATTTACTTGATrCGGATGATTATCTATATAAA 
GAAGATGCAATCGAGAGAATGGTTGAATTTAGCGAGAAATATAATTCAGAAATTGTTTTAGGGTGTTATGTTGAAAAAAGAGAACAACATATTATA 
AATATCGTTTTAGAAGATGAAATGATAGAAACTATTAGTCCAGTACAAGCAATACAAAATATTTATAATTATGATGCCTATAGAGCTATTTTTACT 
GTAGCACATAATAAATTATATAAGAGAGAATTATTTTCTACGCTGTGCTATCCAGTAGGGAAGTTACACGAAGATGAATTTTTAACCTATAAATTA 
TATTTGAAAGCCAAAAATATAATTTTCTTTAGATATAATACTTATGCATATCGTATTAGAGAAAATAGCATAATGACTGGTTCCTACAATATTAAA 
AGGCTACATGCTGTAGAAGCACTTAAGGAAAGAATTTATTTATTAGAAAAGTATCCAGACTTAGTATTTCAAAGTGAGAGAGCTTTAATTAAAACT 
ATGGAAGTAAATTTGATAGAGTTATATAAAAATAATTTTTATAAGGAATTTCATACTCTGAAAACTGAATATAAAAAAACTATTTTTGATTTTATA 
AAAAAACAACGTATGCTACTAAAAATAAAGTATTATTTAAAGTATTGTGTAGTGCATTTTAAAATATTAAATTGTAAAAGAAAGAAAAAGATAAAT 
AAA 

SEQ ID 2786 

MDKVSIIIPVYNVQSFLNECIESVLAQTYSNLEIILVNDGSTDKSGDICDYYSEIDGRIFVFHKNHGGLSDARNYGISRATGDYIYLLDSDDYLYK 
EDAIERMVEFSEKYNSEIVLGCYVEKREQHIINIVLEDEMIETISPVQAIQNIYNYDAYRAIFTVAHNKLYKRELFSTLCYPVGKLHEDEFLTYKL 
YLKAKHIIFFRYNTYAYRIRENSIMTGSYNIKRLHAVEALKERIYLLEKYPDLVFQSERALIKTMEVNLIELYKNNFYKEFHTLKTEYKKTIFDFI 
KKQRMLLKIKYYLKYCWHFKILNCKRKKKINK 

SEQ ID 2787 

ATGTATAAAGTTTCAATTATTTGCACCAATTATAACAAAGCTCCTTGGATATCTGATGCACTTGACAGTTTTTTAAGCCAAGTGACAGATTTTGAG 
GTTGAAATTATTGTTATTGATGATGCTTCTACAGATGACTCACGAGAGATTTTAAAGAGTTATCAAAAAAAGTCTTCAGGAAAAATTAAATTACTC' 
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TTTAACGAAACTAATATTGGAATAACAAAGACTTGGATAMAGCATGCCTTTATGCAAAAGGCAAATATATTGCTAGATGTGATGGTGATGATTAC 
TGGACGGATAGTTTTAAACTCCAAAAACAAGTTGATGTCTTAGAAGCTTCCAAACGGTCACGATGGTGTAATACTGATTTTGACTTTGTAAATAGT 
CAAGGCGACTTATTATATGCTAATGCTTTTTCATCTGGTCATACACCTTTGACAGATACTTACGAAAAAGTTTTAGCCTTAAAAGGGATGACGATG 
GCATCGACATGGTTAGTTGATGCTGATTTAATGAGACAAGTAAACCAAAAAATCAATGTAGATACACCAGACGATACTTTTGATATTCAACTAGAG 
TTATTTCAACTGACTCAACTGACCTATATTAAAGACTCAACGACGATTTATCGCATGACAACCGATTCTGATTCAAGACCTACTGATACACCAAAA 
ATGATTTATCGTATTCAAAAACTACTTGATACTCAGTTAAATTACTTAAAAAAGTATAATCAGGTAGATACAAAAGAAGTGTCTGAACTATTATTA 
CAACAAGATGCTAAGCAAGAAATACGAATTCATGAGTTGAGTTGCTTTATTCAAGAATTACAACAAACTATCGTAGATAAAACAAAGCAGCAAGAA 
ACACGTGAAGTGGAGTTGCAAAATGTCATAGAAGAACAAAAAAATCAACTATCTGAATTAAGACAACAATACCATGCCATTATTAATTCACGTCAA 
TGGAAATACACGTCTAAGCTCATTGCTTTTATTAGGAGAAAAAAA 

SEQ ID 2788 

MYKVSIICTNyNKAPWISDALDSFLSQVTDPEVEIIVIDDASTDDSREILKSYQKKSSGKIKLLFNETNIGITKTWIKACLYAKGKYIARCDGDDY 
WTDSFKLQKQVDVLEASKRSRWCNTDFDFWSQGDLLYAKAFSSGHTPLTDTYEKVLALKGMTMASTWLVDADLMRQVNQKINVDTPDDTFDIQLE 
LFQLTQLTYIKDSTTIYRMTTDSDSRPTDTPKMIYRIQKLLDTQLNYLKKYNQVDTKEVSELLLQQDAKQEIRIHELSCFIQELQQTIVDKTKQQE 
TREVELQNVIEEQKNQLSELRQQYHAIINSRQWKYTSKLIAFIRRKK 

SEQ ID 2789 

ATGAATAATTTTGTGTGTCATACTTTATACCATTTACTGATTACTATAATAAAGTTAAAAGATAAAGAAAATACTAGAATATTTATTTGTGACACT 
. ATCACGAATTATGAAACTTGGGTAAAAACATTAAATGAACAGGGAATAAGGACGGAAGCAGTTAAAGAGTTTGCTTATCGGGAGCAGTTACAAAGT 
AAAAATATTGAAGAAGTGATGGAGCTTGTAGATTCAGACTTAAATCACTACTTTGAGAGAGTAGATACACAAGTCTATCTATTTAATGATGATACT 
TTAATAGGTCGCTATATGGTGTATTTGGGTAAAAATTATCATCTAATTGAAGATGGTTATAACTGTTTTCAAGCCAAGTTATTCTTGGGTGGTTCT 
. GTCGTAAAACGAGTAATTAAAACTTACTTATTTAAAAAGTATGTTCCGTATGGTTTTTCAAAATATTGTCTCTCAATTGAGGTTAATTCTTTAGTG 
GGGCTACCTCATGACATAAGGAGTAAGAAATATAAAGAACTACCGAGAAAAAAATTATrTGATAGTCTTAACAAAGAGCAAAAATCACTGATTTTC 
AAAATATTTAAAACAAAACCATTAACTATAACTCCAAAGTCAGTATTATTGTTGACACAGCCACTTGCACAAGATAAATGTTATAAAACACCTACA 
GAGAGGTTTCAAAGTATTCAAGAGCAATACGATTATTTTGACGATATTGTCCAGGAATATAGAACGTTAGGGTACAATGTTTATTTAAAAGTTCAT 
CCTAGAGATGTAGTAGATTATTCCAAATTGCCGGTAGAGCTATTACCATCAAATATCCCTATGGAAATTATAGAGTTGATGTTAACAGGACGGTTC 
GAATTTGGGATAACACATTCGTCCACCGCGCTGGATTTTTTAACTTGTGTTGATAAAAAAATAACTTTAGTAGATCTGAAGGATATTAAA 

SEQ ID 2790 

MNNFVCHTLYHLLITIIKIjKDKENTRIFICDTITNYETWVKTLNEQGIRTEAVKEFAYREQLQSKNIEEVMELVDSDLNHYFERVDTQVYLFNDDT 
LIGRYMVYLGKNYHLIEDGYNCFQAKLFLGGSWKRVIKTYLFKKYVPYGFSKYCLSIEVNSLVGLPHDIRSKKYKELPRKKLFDSLNKEQKSLIF 
KIFKTKPLTITPKSyLLLTQPLAQDKCYKTPTERFQSIQEQYDYFDDIVQEYRTLGYWYLKVHPRDWDYSKljPVELLPSNIPMEIIELMLTGRF 
EFGITHSSTALDFLTCVDKKITIjVDIjKDIK 

SEQ ID 2791 

ATGAAAAATCAAAGGAATAGACACAGTGACAATGAACCGAAAATACTTAGGATTGTAAAAAGATTTGCTATGATAATAAATATAAGCAAAGGCAAC 

tattccagttattatagtaggaacaaaagctccaaaaaccctaga 
SEQ ID 2792 

MKMQRNRIISDNEPKILRIVKRFAMIINISKGNYSSYYSRNKSSKNPR 

SEQ ID 2793 

atgaatactaagaaattacttcaatctggttttatttatacactcgggaatttattggtgcaaggattagcctttatcacacttcccatctacact 
cgagtcatctcaacagaagtttatggccaatatagtttatatgttgcttggatgggaattattactctgtttattggtcttcagacgagcggttct 
ttaagttcggctcgagtcaaatatggagaagagtttaaaagctactctgggagtgccttttctgtaggtaatatatggtttcttattgtacttttg 
atagcttttctatttagaagttttcttgcaccattagttggtttttctgaatctatttttttattaatggtgtgtcaaagttacgctaactatgtg 
gtgactttctttggtcagtattttatacaacaacagaggagcttggctaatttaatactatccttagccaatgcagtttcatctgttgcactatct 
ctatttttaatttttcattggtccgatgactttttatctagggtttttggagcttttgttcctactataataactggaatagttgcctttgcttat 
atttartatcatagcaaarctttttacaatcctaagtattttcggttcattgtcactgtgtctattcctttgatttttcatttgttaggacatcag 
ttattaaatcaattagataggattatgctagctcgcttatatagtactaaagaagttgcaatgtatagtttcggttattcgcttggaatgattatt 
cagattgttttgaatagtattaatatggcttggattccatggttttttgatgctagaaaagaaaaattactggaactttcaacttatattagccgt 
tatctctatttaggagttttcttaacattaggttatttgactgtttttcctgagttagctcaaataatgggaggagacaagtatagtagtagtgtt 
caatttatttctttaattattgtcagctattttttagtctttctctatacatttcctgtaaatatccaattcttctatgctaatacgacatggatt 
cctattgggacattattagctgctggtgtaaattggttactaaaccttgtattaattcctcattatgcagcctatggcgctgctatggctacaata 
atatcttatttagccttgrtgatttttcatcatattgtttcgaaagttaaataccatrattcagatgrctcagttaggcagtacattatrttaagt 
ggtatagtatttagttatgctatgttaatgaacatgttcctaggcaatatcgttattagatggagtttaggaataattattcttatagtatatagc 
attgtttttcaaaaagtcattttagacttattgggtaaaaaaagaaggagaaga 
SEQ ID 2794 

MNTKKLLQSGFIYTLGNLLVQGLAFITLPIYTRVISTEVYGQYSLYVAWMGIITLFIGLQTSGSLSSARVKYGEEFKSYSGSAFSVGNIWFLIVLL 
IAFLFRSFLAPLVGFSESIFLLMVCQSYANYWTFFGQYFIQQQRSIjANLILSLANAVSSVALSIjFLIFHWSDDFLSRVFGAFVPTIITGIVAFAY 
IYYHSKSFYNPKYFRFIVrvSIPLIFHLLGHQLLNQLDRIMLARLYSTKEVAMYSFGYSLGMIIQIVLNSINMAWIPWFFDARKEKLLQIjSTYISR 
YLYLGVFIaTLGYLTVFPELAQIMGGDKYSSSVQFISLIIVSYFLVFLYTFPVNIQFFYANTTWIPIGTLLAAGVIIWLLNLVLIPHYAAYGAAMATI 
ISYLALLIFHHIVSKVKYHYSDVSVRQYIILSGIVFSYAM1,KKMFLGNIVIRWSLGIIILIVYSIVFQKVILDI,I,GKKRRRR 

SEQ ID 2795 

ATGGTTTATATTATTGCAGAGATTGGTTGCAATCATAATGGAGATATTAATCTTGCGAAAAAAATGGTAGATGTTGCCGTGTCTTGTGGTGTTGAT 
GCTGTTAAATTTCAGACTTTTAAAGCTGAGAAACTTATTTCTAAATTTGCTCCCAAAGCTGAATATCAAAAAGCAACTACAGGAACAGCAGACAGT 
CAACTTGAGATGACGAAACGTTTAGAGTTAAGCTTTGAAGAATAC7TAGAAATGCGTGATTATGCAATTTCAAAAGGTGTGGAGACCTTTTCAACA 
CCTTTTGATGAAGAGTCATTAGAGTTCTTAATTTCTACAGATATGCCAATTTACAAAATTCCATCAGGAGAAATCACTAATTTACCTTACTTAGAA 
AAGATTGGCAAGCAACAAAAGAAAGTTATTCTTTCGACGGGTATGGCGGTAATGGAAGAGATCCATCAAGCGGTGAATATTTTACGTCAGAATGGT 
ACAACCGACATTTCTATTTTACATTGTACAACAGAGTACCCAACACCTTACCCCTCTCTAAATTTAAACGTTATTCATACTTTGAAAGATGAATTT 
AAAGATTTAACGATAGGTTATTCGGATCATTCAATTGGATCAGAAGTACCTATCGCAGCAGCAGCAATGGGTGCAGAAGTTATTGAAAAACACTTT 
ACTTTAGATACTAATATGGAAGGTCCGGATCATAAAGCCAGTGCAACACCTGATATTTTAGCTGCTTTAGTTAAAGGGGTTCGCATTGTTGAACAA 
GCCTTAGGrAGATTTGAAAAAATCCCAGATCCAGTAGAAGAAAAAAATAAGATTGTTGCTCGTAAATCAGTCGTTGCTTTAAAACCAATTAAAAAA 
GGCGATATTTATTCAATAGAAAATATTACGGTGAAGCGCCCAGGTAATGGTATTTCTCCTATGAACTGGTATGACATCTTGGGACAAGAAGCGCAA 
GATGATTTCGAAGAGGATGAAGTTATTCGTGATTCACGCTTTGAAAATCAATTGCCCGAGTTA 

SEQ ID 2796 

MVYIIAEIGCNHNGDINLAKKMVDVAVSCGVDAVKFQTFKAEKLISKFAPKAEYQKATTGTADSQLEMTKRLELSFEEYLEMRDYAISKGVETFST 
PFDEESLEFLISTDMPIYKIPSGEITNLPYLEKIGKQQKKVILSTGI^AVMEEIHQAVNILRQNGTTDISILHCTTEYPTPYPSLNLNVIHTLKDEF 
KDLTIGYSDHSIGSEVPIAAAAMGAEVIEKHFTLDTKMEGPDKKASATPDILAALVKGVRIVEQALGRFEKIPDPVEEKNKIVARKSWALKPIKK 
GDIYSIENITVKRPGNGISPMNWYDILGQEAQDDFEEDEVIRDSRFENQLPEL 

SEQ ID 2797 
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ATGAAAAAAATTTGTTTAGTAACCGGATCGCGTGCTGAATACGGAATAATGAAGCCATTGATTCAAAGATTGTCAAAAGATAAAGAAGTCAACTTA 
CAAATTATTGCAACAGCAATGCATCTGGAAGAAAAGTACGGCTATACTTATCGTCAAATTGAAGAAGACGGTTTTGATATTGCTTATAAAGTTCCC 
TTACATCTTTATGATACTGACAGAAGAACTGTATCTACTGCAATGGCGCATTTACAACTAGGATTGACCAAAATTTTTGACAAGGAAGACTATGAT 
CTAGTCATCATTTTAGGGGATCGTTATGAAATGTTACCAGTTGTGAATGTAGCGTTGATTTATAATGTCCCAGTATGCCACCTTCATGGAGGGGAG 
ACCTCATTAGGCAATTTTGATGAGTATATTCGCCATGCAATTACTAAGATGAGTCACCTACACTTAGTCTCTACAGAGGACTTTCGTCAACGTGTG 
ATTCAGATGGGAGAACAACCTCAATTTGTAATTAACACAGGAGCTCTCGGAGTGGAAAATGCTCTATCAATCCCTTCTCTAACCAAAGAAGCAATA 
GAAAAGCAATTAGGTATTGCACTAGAGGAATCCTATTTTGTTGTTCTCTATCATCCTGrTACTTTTGAACAAGGAAAAAGTGCTGGAGAGCAGATG 
AAAGCGGTACTATCAGCCCTTTCTAAGTTTGGTGTCCAGTGTCTATTTATAGGATCCAATTCAGATACTGGTTCTGATGATATTGCAAAGGCTATC 
AATACTTATTTGACAAATCATGAAAATAGTCATTGCTTTGCTTCTTTATCAACCCAACTTTATCATTCCrTAATTCGTCATTCACrAGGACTGATT 
GGTAATTCGTCTTCTGGTTTAATAGAAGTTCCTTCTTTGATGAAACCTACTCTTAATATTGGTGATCGCCAAAAAGGTAGGCTACATGGAGAAAGT 
GTAGTAAGTGTACCAGrCGAAACCTCCTCTGTATTGGAGGGATTATCAAAATTGAATGAAGTGACCAACrTTGACAATCCCTACTACAAAGAGAAT 
GCTTCATCTATTGCATATGAAGCAATAAAGCTGTATTTGAAAGATGAACCTTCAATTTCCCAACCATTTTATGATTTAAAGGAGAATAATCTAAAA 

SEQ ID 2798 

MKKICLVTGSRAEYGIMKPLIQRLSKDKEWLQIIAT^HLEEKYGYTYRCIEEDGFDIAYKVPLHLYDTDRRTVSTAMAHLQLGLTKIFDKEDYD 
LVIILGDRYEMLPWNVAI,IYNVPVCHIiHGGETSLGNFDEYIRHAITKMSHLHI.VSTEDFRQRVIQMGEQPQFVINTGALGVEl!rALSIPSLTKEAI 
EKQLGIALEESYFWLYHPVTFEQGKSAGEQMKAVLSALSKFGVQCLFIGSNSDTGSDDIAKAINTYLTNHENSHCFASLSTQLYHSLIRHSLGH 
GNSSSGLIEVPSLMKPTLNIGDRQKGRLHGESWSVPVETSSVLEGLSKLNEVTNFDNPYYKENASSIAYEAIKLYLKDEPSISQPFYDLKENHLK 

SEQ ID 2799 

ATGAAAAAAAAGTTGGCATTTTTAGGCGCAGGAAGTCATGCTGATGCGATTGCTCCGGTTATTGATCCTCTTGTGTATGATTTCGTAGGTTTTTTT 
GATGATAAAGATATTACGGAGCATGATGGTTATCCTGTTCTTGGAAAACTTTATGATGTGCTACCTTACCTTGAAGATGGCTCAATAGATGCAGTA 
TTTATTACAATAGGTGATAATGCTAAAAGGAAAGAACTATTTGAATATGTAGCAAAGGATTATTATGACTTTATTATTAACATCATTAGTCCCAAT 
GCTTTAGTATTGACACCAGATAGTATTTGTGGACGTGGTATCT7TATTGGTTTTGGGGCTTTTATAGGTTCTAAAGTGAAGCTGTTTGATAACAAT 
GTTGTTAATACAGGAGCGCTCATTGAACATCATACTGTTGTAGAATCACACTGTAATATAGCACCTAATGCTACCATAAATGGTCTTTGTTATATT 
AGAGAAGAAGTTTATGTAGGTAGTGCCAGTGTTATTATTCAAACCTTGGATATTTCATCATGTACGACAATTGGAGCAGGAGCTGTTGTTGTAAAA 
GATATTATAGAACCTGGAACCTATGTAGGGGTTCCAGCCAAAAAAATAAAA 

SEQ ID 2800 

MKKKLAFLGAGSHADAIAPVIDPLVYDFVGFFDDKDITEHDGYPVLGKLYDVLPYLEDGSIDAVFITIGDNAKRKELFEYVAKDYYDFIINIISPN 
ALVLTPDSICGRGIFIGFGAFIGSKVKLFDNNWMTGALIEHHTWESHCNIAPNATINGLCYIREEVYVGSASVIIQTLDISSCTTIGAGAWVK 
DIIEPGTYVGVPAKKIK 

SEQ ID 2801 

ATGAAGCCAATTTGTATTATTCCTGCGCGATCAGGGTCAAAAGGATTACCAGATAAGAATATGTTATTCCTATCTGGTAAACCCATGATTTTCCAT 
ACTATAGATGCTGCAATTGAATCTGGAATGTTTGATAAGAAAGATATTTTTGTTAGTACAGATTCAGAATTGTACAGAGAGATTTGTTTAGAACGC 
GGTATTTCAGTGGTGATGAGAAAACCGGAACTTTCAACTGATCAGGCAACTTCGTATGATATGTTAAAAGATTTTTTATCTGACTATGAAGATAAT 
CAGGAGTTTGTGTTACTTCAAGTAACTTCTCCACTAAGAAAATCATGGCATATAAAGGAAGCAATGGAGTATTATTCTTCACATGATGTTGACAAT 
GTTGTAAGTTTTTCTGAAGTTGAGAAACACCCTAGTCTGTTTACAACATTATCTGATGAAGGCTATGCTATAGATATGGTGGGAGCAGATAAAGGT 
TATCGTCGCCAAGATTTACAACCTTTATACTATCCGAACGGCGCTATTTTTATTTCTAATAAAGAAACTTACTTAAGGGAAAAAAGCTTTTTCACC 
TCTAGGACATATGCTTATCAAATGGCAAAGGAATTTTCATTAGATGTTGATACGAGAGATGATTTTATCCACGTCATCGGTCACCTCTTTTTCGAT 
TATGCCATTAGGGAAAAAGAGAATAAAGTTTTTTATAAAGAAGGCTATAGTCGTTTGTTCAATAGAGAAGCTTCAAAGATAATTTTAGGTGATTCA 
AAAACGATATCTACCTCACTAGAAAGTTACCATAATTATTCCCAAGGTGGTGTAACATTAGCAACGATGTTGGAAAACTTACCTAACTTTTTGACA 
GCTAATGTAACAGAGGCTTTTGTTTCTATAGGGGTAAATGATCTCATTACAGGTTATAGTGTGGAAGAAATATTCAGCAATTTCCAAAAACTCTAC 
TCATTATTAGCTGAGAATAAAATAAAGATGAGATTGACAACTATTGCTTACACCCTTTTTAGAGAAACTGTCAATAATGCAGATATTGAGAAAATC 
AATCAATGGCTAACAGAATTTTGTTATCAAAATCAGATTCCACTGTTAGATATTAATAGATTTTTATCAAAGGATGGTAATCTAAATTATCATTTA 
ACTAGTGATGGATTGCATTTTACTCAAGAGGCTAATGATTTGTTACAAAGTCAATATCAATTATTTGTAGACGAAGTTAAAACCTTA 

SEQ ID 2802 

MKPICIIPARSGSKGLPDKNMLFLSGKPMIFHTIDAAIE3GMFDKKDIFVSTDSELYREICLERGISWMRKPELSTDQATSYDMLKDFLSDYEDN, 
QEFVLLQVTSPLRKSWHIKEAMEYYSSHDVDNWSFSEVEKHPSIiFTriiSDEGYAIDMVGADKGYRRODLQPLYYPNGAIFISNKETYLREKSFFT 
SRTYAYQMAKEFSLDVDTRDDFIHVIGHDFFDYAIREKENKVFYKEGYSRLFNREASKIILGDSKTISTSLESYHNYSQGGVTLATMLENLPNFLT 
ANVTEAFVSIGVNDLITGYSVEEIFSNFQKLYSLLAENKIKMRLTTIAYTLFRETVNNADIEKINQWLTEFCYCNeiPLLDINRFLSKDGNLNYHL 
TSDGLHFTQEANDLLQSQYQLFVDEVKTL 

SEQ ID 2803 

TTGAGTATGAGAGAAACTGAAACACACGATCACCAAGCGCTAATTCAAAAATTGTTAGTCAGTATTCATTATTTAACCTTGTTTCGTGATGAAATT 
ATATTAGTAGAAAAAACCCCATCTTTACTGGGGAAACATTTTTCTATTGCTATTGTGCAGAATGAACTAGGTGAGATACTTTCTAAAATAGAAGCT 
TTGAGTAAGCAAAAAAAACTGATTCGTTCTATTTATTGGTATGATGAATCC-TCATTTAAAGTTATGAATAAGGCTCTGGCTATTGTAGAAGAATGG 
ATTAAGGGCTTAGATAATCTTTTAGAATTCTGTCAATCAGAGACGGTTTTTCAAGCAATTTTAGGTGATGAACGTGCACATGTATTTGGAATCCTT 
ATTGATGTTTATACTTCTTTAAACATTATAAATACTTCTTTGAAAGAAGAAAATTCTAGACCAGTGTCCTTATCTGATTTGGCTCTAGGTCTTAAG 
GACGAAGAT 

SEQ ID 2804 

MSMRETETHDHQALIQKLLVSIHYLTLFRDEIILVEKTPSLLGKHFSIAIVCNEIiGEILSKIEALSKQKKLIRSIYWYDESSFKVMNKALAIVEEW 
IKGLDNLLEFCQSQTVFQAILGDERAHVFGILIDVYTSLNIINTSLKEENSRPVSLSDLALGLKDED 

SEQ ID 2805 

gtgaatgttactgaacaaaatagtcatcaaatcttaatccaaaagttattc-gtcagtatccactatttgactctttttcgagatgaactgaagctt 
gtagaacgaactccttcratacttggaggggaatttccagctcarrra3tacagtcrgagttgggagatattgttgcggccattgataccttggat 
atgcagcaacgcttgattgagtctaccttttggtatgaagaatcagcttttaagttgatgaacaaaactttggatattgtcgAtaattggattaaa 
ggagtggatcatctgatagatttatgccagtccaaagaagtctttcaaattattattggagataaacgcattcgagtttttggggtcttaagtgat 
gttttttcatctttaaaagtgagtgctttgtcacttaaggaagctcctattccggatgtgctctatgaacatatccagagggttaatcttgaagaa 

GAAGCTTrTATAAAATATTACCAAAGCCCTAAGGTACCCACAGGTGAGTTTGAA 

SEQ ID 2806 

VNVTEQHSHQILIQKLLVSIHYLTLFRDELKLVERTPSILGGEFPAHLVQSELGDIVAAIDTLDMQQRLIESTFWYEESAFKLMNKTLDIVDNWIK 
GVDHLIDLCQSKEVFQIIIGDKRIRVFGVLSDVFSSLKVSALSLKEAPIPDVLYEHIQRVNLEEEAFIKYYQSPKVPTGEFE 

SEQ ID 2807 

ATGAAACATTCTAGTTGGCATGATTTAATAAAAAGAGAACTACCCAATCATTACTACAATAAAATTAATACATTTATGGATGCAGTTTACGAAAGC 
GGAATCGTTTATCCTCCAAGAGATAAGGTGTTCAATGCCATACAGATAACACCACTAGAAAACGTAAAAGTAGTGATTATTGGCCAAGATCCTTAC 



GATATCGGGTCACGTTCACATCATGACTTAACATCATGGGCGCAACAAGGAGTGCTGCTATTAAATGCTTGTTTAACAGTTCCAGAACACCAAGCT 
AATGGTCATGCTGGGCTTATATGGGAACCTTTTACTGATGCTGTCATCAAAGTGGTTAACCAAAAGGAAACACCAGTAGTCTTTATTCTGTGGGGT 
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-279- 



GGCTATGCTCGAM.GAAAAAGTCGCTAATTGATAATCCTATTCATCATATTATTGAGAGTCCTCATCCGAGTCCCTTATCTGCTTATCGTGGCTTC 
TTTGGTAGCAGACCTTTTTCTAGAACAAATCATTTCTTAGAAGAAGAAGGAATAAATGAGATTGATTGGTTAAAT 

SEQ ID 2808 

MKHSSWHDLIKRELPNHYYNKINTFMDAVYESGIVYPPRDKVFNAIQITPLENVKWIIGQDEYHGPQQAQGLSFSVPDNLPAPESLQNILKELAE 
DIGSRSHHDLTSWAQQGVnDLNACLTVPEHQANGHAGLIWEPFTDAVIKWNQKETPWFILWGGYARKKKSLIDNPIHHIIESPHPSPDSAYRGF 
FGSRPFSRTNHFLEEEGINEIDWLN 

SEQ ID 2809 

ATGGCTCATrCAATTTGGCATGAGAAAATCAAATCATrTrTGCCGGAGCATTACTACGGrCGCATCAArCACTTTTTAGArGAAGCCTATGCTTCC 
GGTCTTGTCTATCCTCCACGAGAAAATGTCTTTAAAGCCTTACAAGTCACTCCTTTGGAAGAAACCAAAGTGTTGATTTTAGGACAAGACCCTTAT 
CATGGCCCCAAACAGGCCCAGGGCTTATCATTTTCAGTTCCAGAAGAGATTTCTGCTCCGCCATCCCTTATTAATATTTTAAAAGAATTAGCAGAT 
GACATTGGTCCTCGTGACCATCATGAT-TTAAGCACTTGGGCTAGTCAAGGGGTTCTGCTTTTGAATGCTTGCTTAACAGrGCCAGCAGGCCAGGCT 
AATGGGCATGCAGGCTTAATATGGGAGCCATTTACAGATGCTGTTATTAAAGTGCTGAATGAGAAAGACAGCCCTGTAGTTTTCATTTTGTGGGGA 



TTTGGCAGCAAACCCTTTTCAAGAACCAATGCTATTTTAGAAAAAGAGGGCATGACTGGCGTAGATTGGCTAAAA 

SEQ ID 2810 

MAHSIWHEKIKSFLPEHYYGRINHFLDEAYASGLVYPPRENVFKALQVTPLEETKVLILGQDPYHGPKQAQGLSFSVPEEISAPPSLINILKELAD 
DIGPRDHHDLSTWAS'QGVLLLNACLTVPAGQANGHAGLIWEPFTDAVIKVLNEKDSPWFILWGAYARKKKAFITNPKHHIIESPHPSPLSSYRGF 
FGSKPFSRTNAILEKEGMTGVDWLK 

SEQ ID 2811 

ATGAATATTATAATTATGATTATCATTGCCTATCTGTTAGGCTCTATCCAAACTGGACTTTGGATTGGTAAATATTTTTACCAAGTCAATCTTCGT 
CAACACGGTAGTGGTAATACTGGCACCACGAATACCTTCCGTATTTTAGGTGTAAAAGCTGGCATTGTCACTTTGACTATTGACATTTTAAAAGGG 
ACTCTAGCAACACTTATTCCTATCATATTAGGTATAACGACAGTATCTCCATTTTTTATCGGTTTTTrrGCTATTArAGGrCACACTTTCCCTATT 
TTTGCACAATTCAAAGGTGGGAAAGCCGTTGCTACAAGCGCTGGGGTTTrGCTAGGATTTGCACCTTCTTTTTTCCTTTACTTATTAGTTATCTTT 
TTATTAACGCTTTATCTTTTTAGCATGATTTCCCTATCCAGTATTACAGTAGCTGTTGTAGGTATTCTTAGTGTCTTAATTTTTCCATTAGTAGGC 
TTTATATrAACGGACTACGACTGGATATTTACCACTGTGGTTATCTrAATGGCCCTAACGATTATTArCCGACATCAGGATAATATCAAACGTATT 
CGAAAAAGGCAAGAAAATTTGGTTCCGTTTGGCTTAAACCTAAGTAAACAAAAAAATAAA 

SEQ ID 2812 

■MNIIIMIIIAYLLGSIQTGLWIGKYFYQVNLRQHGSGNTGTTNTFRILGVKAGIVTLTIDILKGTLATLIPIILGITTVSPFFIGFFAIIGHTFPI 
FAQFKGGKAVATSAGVLLGFAPSFFLYLLVIFLLTLYLFSMISLSSITVAWGILSVLIFPLVGFILTDYDWIFTTWILMALTIIIRHQDNIKRI 
RKRQEMLVPFGLNLSKQKNK 

SEQ ID 2813 

TTGCAAAATAATTTGCTAATTTTTTCCGAATTCTTTTCCAGATCTAGTTCTCCAATCTATGAATATGTTATAATAAGGATTATGAAATTACTACTT 
TTTATTACCATTGCCTATTTACTTGGTTCTATTCCAACTGGACTATGGATTGGACAGTACTTTTACCACATCAACTTACGAGAGCATGGATCAGGA 
AATACTGGAACCACAAATACTTTTCGGATTTTAGGTGTCAAGGCAGGAACAGCTACCTTAGCTATTGATATGTTTAAAGGGACACTTTCAATATTG 
TTACCAATTATTTTTGGTATGACTTCAATTTCATCCATTGCTATCGGCTTTTTCGCAGTTTTAGGGCATACTTTTCCTATTTTTGCCAACTTTAAA 

rATCTCTTTTTTTTAGCATCTATCTTTGTTTTAGTTCTCTAT 
PCTGTTTTAACATTTCCTGCCATTCATTTTCTTTTACCAAAT 
TATGACTACTTTTTAACTTTTATTGTGATATTACTTGCGTTCATTATTATTATAAGACACAAAGATAACATTAGTCGTATCAAACATCATACTGAA 
AATCTAATACCTTGGGGGCTAAATTTAAGCAAACAAGTGCCTAAAAAA 

SEQ ID 2814 

LQNNLLIFSEFFSRSSSPIYEYVIIRIMKLLLPITIAYLLGSIPT0LWIGQYFYHINLREHGSGNTGTTNTFRILGVKAGTATLAIDMFKGTLSIL 
LPIIFGMTSISSIAIGFFAVLGHTFPIFANFKGGKAVATSAGVLLGFAPLYLFFLASIFVLVLYLFSMISLASWSAIVGVLSVLTFPAIHFLLPK 
YDYFLTFIVILLAFIIIIRHKDNISRIKHHTEKLIPWGLNLSKQVPKK 

SEQ ID 2815 

GTGACCTCCAAATTTTTTCATCTTTTTTATATTACAAGTTTTTTGCTGTTTTTGCAAAATTATTTTTTTAAAAATAGCAAAAAGACTTTTATGCTT 
ATGTTA 

SEQ ID 2816 

MTSKFFHLFYITSFLLFLQNYFFKNSKKTFMLML 

SEQ ID 2817 

TTGGAGGrCACTTTGGCTAAACAAGATATAACAGTGACGAATTATGGCGACGATGCTATTCAAGTCTTAGAAGGATTAGATGCTGTTCGTAAGCGT 
CCAGGGATGTATATCGGTTCCACAGATGGAACTGGTTTACATCATTTAGTGTGGGAAATTGTAGATAATGCAGTTGATGAAGCTCTATCAGGTTTT 
GGAAATCGCATTGATGTTATTATTAACAAAGATGGGAGTATAACTGTTACAGACCATGGACGCGGTATGCCAACTGGAATGCATGCTATGGGAAAA 
CCTACrGTTGAAGTCATCTTCACGGrGCrTCATGCAGGTGGAAAATTTGGACAAGGTGGTTATAAAACATCAGGTGGrCTCCATGGTGTTGGATCA . 
TCTGTAGTTAATGCTTTGTCTTCTTGGTTAGAAGTTGAAATCATTCGCGACGGAGCTATTTACAGACAACGTTTTGAAAATGGTGGTAAGCCCGTT 
ACAACTCTGAAAAAAATTGGCACGGCACCAAAATCAAAATCTGGAACTTCTGTCAGCTTTATGCCAGATCAATCAGTATTTTCAACGATAGATTTT 
AAGTTTAATACAATTGCAGAGCGCTTAAAGGAATCTGCTTTTCTCTTAAAAAATGTTACTTTAACCTTAACAGATAATCGTTCAGAAGAAGCAGAG 
CATCTAGAATTTCATTATGAAAACGGTGTTCAAGATTTTGTAGAGTATTTAAATGAAGATAAAGAAACGTTGACACCAATCATGTTTTTCGAAGGT 
GAAGAACAAGAATTTCATATCGAAGTTGCTTTGCAGTATAATGATGGTTTTTCAGATAATATCCTTTCTTTTGTCAATAATGTTCGTACTAAAGAT 
GGTGGAACACATGAAACTGGCTTGAAATCAGCTATTACAAAGTCTATGAATGACTATGCACGTAAAACAGGACTTCTTAAAGAAAAAGATAAAAAC 
CTTGAAGGTTCTGATrATCGTGAGGGGCrATCAGCCATTTTATCTArTCTTGTACCrGAGGAGCACrrGCAATTTGAAGGTCAAACrAAAGATAAA 
CTAGGAAGTCCCTTAGCACGACCAAT.TGTTGATGGTATTGTTTCTGAAAAGTTAACTTACTTTCTTATGGAAAATGGAGATTTAGCATCTAATTTA 
ATCCGTAAGGCAATAAAAGCACGTGATGCGCGTGAAGCTGCACGTAAAGCACGTGATGAAAGTAGGAATGGGAAAAAGTCGAAAAAAGATAAAGGT 
CTACrTrCTGGAAAATrAACCCCTGCACAATCAAAAAATGCTAAGAAAAATGAACrCTATTTAGTCGAAGGAGACTCrGCAGGTGGCTCTGCTAAG 
CAAGGTCGTGATAGAAAGTTTCAAGCTATTTTACCGTTGCGAGGAAAAGTATTGAATACAGCTAAGGCAAAGATGGCTGATATTATAAAAAACGAA 
GAAATTAATACAATGATCCATACCATTGGTGCAGGTGTTGGTCCTGATTTTAATCTTGACGATATTAATTATGATAAAATTATCATTATGACCGAT 
GCTGATACTGACGGAGCTCATATTCAGACACTATTATTAACTTTCTTTTATCGCTATATGAGACCTCTTGTTGAAGAGGGACATGTCTATATTGCT 
TTGCCACCTTTGTATAAAATGTCAAAAGGAAAAGGTAAGAAAGAAATTGTTGAGTATGCTTGGACGGATATAGAGTTAGAAGAATTACGACAAAAA 
TTTGGTAAAGGCTCACTATTACAACGATATAAAGGGCTTGGGGAAATGAATGCCGATCAATTGTGGGAAACCACTATGAACCCTGAGACAAGGACA 
TTAATTCGTGTAACAATTGAAGATTTAGCAAGAGCAGAACGTCGAGTTAATGTCTTGATGGGTGATAAAGTTCCTCCAAGACGCCAATGGATTGAA 
GATAATGTCAAGTTTACTTTAGAAGAGAATACAGTATTT 

SEQ ID 2818 

MEVTLAKQDITVTNYGDDAIQVLEGLDAVRKRPGMYIGSTDGTGLHHLWEIVDNAVDEALSGFGNRIDVIINKDGSITVTDHGRGMPTGMHAMGK 
PTVEVIFTVLHAGGKFGQGGYKTSGGI.HGVGSSWNALSSWLEVEIIRDGAIYRQRFENGGKPVTTLKKIGTAPKSKSGTSVSFMPDQSVFSTIDF 
KFNTIAERLKESAFLLKNVTLTLTDNRSEEAEHLEFHYENGVQDFVEYLNEDKETLTPIMFFEGEEQEFHIEVALQYNDGFSDNILSFVNMVRTKD 
GGTHETGLKSAITKSMNDYARKTGLIjKEKDKNLEGSDYREGLSAILSILVPEEHLQFEGQTKDKLGSPIjARPIVDGIVSEKLTYFLMENGDLASNL 
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IRKAIKARDAREAARKARDESRNGKKSKKDKGLLSGKLTPAQSlv^ 

EINTMIHTIGAGVGPDFNLDDIMYDKIIIMTDADTDGAHIQTLLLTFFYRYMRPLVEEGHVYIALPPLYKMSKGKGKKEIVEYAWTDIBLEELRQK 
FGKGSLLQRYKGLGEMNADQLWETTMNPETRTLIRVTIEDLARAEREVNVLMGDKVPPRRQWIBDNVKFTLEEHTVF 

SEQID2819 

GTGTTGACTAAGAAAGAAATTACAATTAATAATTATAATGACGATGCTATCCAAGTCCTAGAAGGGTTAGATGCTGTTCGCAAGCGTCCAGGGATG 
TATATCGGTTCAACAGATGCTACGGGATTGCACCACCTGATTTGGGAAATTGTTGATAATGCTGTCGATGAGGCCTTGTCTGGTTrTGGAGATGAT 
ATTAAGGTTGTTATCAATAAAGATGGCTCGGTCAGTGTGGCAGATAGCGGACGTGGAATGCCAACAGGCCAGCATGCCATGGGGATTCCCACCGTT 
CAAGTTATTTTTACGATTCTTCATGCAGGTGGTAAATTTGGTCAGGC-TGGCTACAAAACGTCAGGTGGTTTGCACGGTGTTGGCTCCTCTGTTGTC 
AATGCTTTGTCTGCCTGGTTAGAAGTCGAAATCACAAGAGACGGGTCAGTGTATCGTCAGCGCTTTGAAAATGGTGGGAAACCTGTTACAACCCTT 
AAAAAAGTTGGCACAGCTCCTAAGTCTAAATCAGGAACGGTTGTAACCTTTATGCCTGATGATAAGATTTTTTCAACTATTGACTTTAAGTTCAAT 
ACCArrTCAGAACGATrGAAAGAATCTGCTTTTCTrrTGAAAaATGTCAAGATGAGCTTGACAGATCTTCGTGGAGATGACCCGATTATTGAAGAG 
TTTCATTATGAAAATGHGGTTCAAGATTTCGTCGAATACCTCAATGAAGATAAGGAAACCTTGACACCTGTTATTTACATGGAAGGTCAAGACCAA 
GACTTTCAAGTCGAGGTTGC] 

TCAGATTATCGAGAAGGACTCTCAGCAGTATTATCTATCTTAGTTCCTGAGCAGCACTTGCAATTTGAAGGACAGACCAAAGACAAATTGGGAAGT 
CCCTTAGCTAGACCTATTGTAGAGAGCATTGTTTCTGAAAAATTAACCTTCTTTTTACTCGAAAATGGAGAAGTAGCTTCTCATCTAGTTCGCAAA 
■ GCCATTAAAGCTAGAGATGCTCGCGAAGCTGCTCGAAAAGCGCGTGATGACTCACGTAATGGTAAGAAAAACAAAAAAGACAAAGGCTTGTTGTCG 
GGAAAACTAACCCCAGCTCAGTCCAAAAATGCCAAGAAAAATGAATTGTATCTGGTCGAAGGAGATTCTGCGGGAGGTTCAGCCAAACAAGGACGA 
GACCGCAAATTTCAGGCTATTTTACCATTACGTGGCAAAGTTTTAAATACCGAAAAAGCTAAGATGGCTGACATCTTGAAAAATGAAGAAATTAAC 
ACTATGGTTTATACCATTGGAGCTGGAGTGGGAGCTGACTTTAACCTCGAGGATATCAACTATGATAAGATTATTATCATGACCGATGCTGATACC 
GATGGGGCTCATATTCAGACTCTTTTGCTGACTTTCTTTTACCGTTATATGCGACCGTTGGTGGAAGCAGGTCACGTTTATATTGCGCTTCCCCCG 
CTTTACAAAATGTCAAAAGGTAAAGGCAAAACTGAAAAAATTGCTTATGCTTGGACTGATGGTGAATTGGAAGATCTGCGCAGAGAATTTGGCAAG 
GGGGCTATTCTTCAACGCTATAAAGGACTGGGTGAAATGAATGCTAACCAATTATGGGAAACCACTATGGACCCTGAAACCAGAACCCTTATTCGT 
GTrACrATTGACGACTTGGCAAGAGCAGAGCGACGTGTTTCTGrGTTGATGGGTGACAAAGCAGCCCCACGCCGTCAGTGGATCGAGGATAACGTC 
AAGTTTACCTTAGAAGAAAATACGGTGTTT 

SEQ ID 2820 

VLTKKEITINNYNDDAIQVLEGLDAVRKRPGMYIGSTDATGLHHLIWEIVDNAVDEALSGFGDDIKWINKDGSVSVADSGRGMPTGQHAMGIPTV 
QVIFTILHAGGKFGQGGYKTSGGLHGVGSSWNALSAWLEVEITRDGSVYRQRFENGGKPVTTLKKVGTAPKSKSGTWTFMPDDKIFSTIDFKFN 
TISERLKESAFLLKMVKMSLTDLRGDDPIIEEFHYENGVQDFVEYLNEDKETLTPVIYMEGQDQDFQVEVALQYNDGFSDNILSFVNNVRTKDGGS 



TMVYTIGAGVGADFWLEDINYDKIIIMTDADTDGAHIQTLLLTFFYRYMRPLVEAGEVYIALPPLYKMSKGKGKTEKIAYAWTDGELEDLRREFGK 
GAILQRYKGLGEMtJANQLWETTMDPETRTLIRVTIDDLARAERRVSVLMGDKAAPRRQWIEDNVKFTLEENTVF 

SEQ ID 2821 

ATGTCTAATATTCAAAATATGTCCCTTGAGGACATTATGGGAGAGCGTTTTGGGCGCTATrCTAAGTATATCATrCAAGAACGGGCGTTGCCGGAr 
ATTCGTGATGGCTTAAAACCTGTTCAACGTCGAATCCTTTATTCAATGAATAAAGATGGTAATACTTTTGAAAAGGGATTTCGCAAATCTGCAAAA 
TCAGTCGGTAATGTTATGGGGAATTTCCATCCTCATGGGGATTCCTCTATCTATGACGCGATGGTTCGTATGTCTCAAGATTGGAAAAATCGTGAG 
' ACATTGATTGAAATGCACGGAAATAATGGTTCTATGGATGGAGATCCTGCGGCGGCTATGCGTTATACGGAAGCCCGTCTATCAGAAATTGCTGGT 
TATCTTCTTCAAGATATTGATAAGAATACCGTACCCTTTGCGTGGAATTTTGATGATACAGAGAAAGAACCAACTGTTTTACCAGCTGCCTTTCCC 
AATCTTTTAGTCAACGGAGCAACAGGAATATCTGCAGGCTATGCGACAGATATTCCACCACATAATCTAGCAGAAGTCATTGATGCTGTCGTGTAC 
ATGATTGATCACCCTAAAGCTAAATTAGATAAATTAATGGAATTTCTACCTGGTCCAGATTTTCCAACTGGCGCTATCATTCAAGGAAAAGATGAA . 

ACTGAAATTCCTTATGAAGTTAATAAGTCAGTTTTAGTAAAACGAATCGATGATGTTCGTGTTAATAATAAAGTTCCAGGAATAGCAGAGGTGCGT 

CTACAAGTTAATTATAATTTCAATATGGTTGCTATTGATGACTACACCCCTAAGCAGGTGGGTCTATCAAGAATATTAACTAGCTATATCGCTCAC 
CGAAGAGAAATTATTATTGCTCGTTCAAAATTTGATAAAGAAAAAGCCGAAAAACGTCTCCATATTGTTGAGGGACTGATTAGGGTTCTTTCTATT 
TTGGATGAAGTGATTGCATTAATTCGTGCTTCTGAGAATAAAGCTGATGCGAAAGAGAATTTGAAGGTCAGCTATGAGTTTTCAGAAGCTCAAGCA 
GAGGdTATCGTCACATTGCAATTATATCGTCTGACAAATACTGATATTGTGACGTTGAGAGAAGAAGAAGAAGAACTTCGTCAACAAATCACAATG 
CTTAAGGCAATTATTAGTGATGAACGTACGATGTATAACGTAATGAAACGTGAGTTACGTGAGGTCAAAAAGAAATTTGCCAATACTAGACGTTCT 
GAACTTCAAGAATTAGCTGAAACTATTGAAATCGATACTGCAAGTTTAATTATCGAAGAGGACACATACGTCAGTGTTACTAGAGGCGGATATGTA 
AAACGCACCAGCCCTCGCTCTTTCAATGCATCAACTGTTGATGAACTTGGTAAGCGAGAAGATGACGAATTGATATTTGTGAGCAATGCAAAGACT 
ACCCAACATTTATTGATGTTTACTAACCTTGG.TAATCTTGCTTATCG.TCCAGTTCATGAATTAGCTGATATTCGATGGAAAGACGTTGGTGAACAT 
TTATCACAAAATCTTGTTAACrTTGCTTCAAATGAAGAAATrATTTATGCTGAATTAGTAGArGATTTTACTAAAGAAACTTATTTTGCTGTCACT 
AGCTTAGGGCAAATAAAGCGTTTTGAACGTCAAGAAATCAGTCCATGGCGGACATATAAGTCAAAAACAGCTAAATATGCTAAGTTAAAAAGTGTA 

CCAGrCGTCGGTAGTAAAGCCGCAGGTGTAAAAGCGATGAATTTAAAAGATCGTGATCACATCGTATCTGCATTrATAGCTAACACCACAAGTTrA 
TATTTATTAACTCATAGAGGAAGTCTTAAACGAATGGCCATTGATGTTATCCCCACAACTAGTCGTGCTAATCGAGGACTTCAAGTTCTTCGTGAA 
TTGAAATCCAAACCGCATCGCGTTTTTAAAGCAGGACCTGTATATTTAGAGGATTCATCTTTTGAATTTGATTTATTTAGTTCAGTATCGAATCAT 
GAAGGAGATACTTTCGTACTTGAGATTATGTCTAAAACAGGAAAAGTTTACGATGTTGATTTAAGTCAATGGAGTTTTTCTGAACGTACAAGTAAT 
GGCTCTTTTGTATCTGATAAGATTTCTGACGAAGAAGTATTCTCAGTTAAAATTAAG 

SEQ ID 2822 



TLIEMHGNNG$MDGDPAAAMRYTEARLSEIAGYLLQDIDKKTVPFAWNFDDTEKEPTVLPAAFPNLLVNGATGISAGYATDIPPHNLAEVIDAWY 
MIDHPKAKLDKLMEFLPGPDFPTGAIIQGKDEIRKAYETGKGRVAVRSRTAIETLKGGKKQIIVTEIPYEVNKSVLVKRIDDVRVNNKVPGIAEVR 
DESDRDGLRIAIELKKEADETIVLNYLFKYTDLQVNYNFNMVAIDDYTPKQVGLSRILTSYIAHRREIIIARSKFDKEKAEKRLHIVEGLIRVLSI 
LDEVIALIRASENKADAKENLKVSYEFSEAQAEAIVTLQLYRLTNTDIVTLREEEEELRQQITMLKAIISDERTMYNVMKRELREVKKKFANTRRS 
ELQEMETIEIDTASLIIEEDTYVSVTRGGWKRTSPRSFNASTVDELGKREDDELIFVSNAKTTQELLMFTNLGNI.AYRPVHELADIRWKDVGEH 
LSQNLVNFASNEEIIYAELVDDFTKETYFAVTSLGQIKRFERQEISPWRTYKSKTAKYAKLKSVEDYWTVAPIQLEDVILVTYNGYALRFSINDV 
PWGSKAAGVKAMNLKDRDHIVSAFIANTTSLYLLTHRGSLKRMAIDVIPTTSPJWRGLQVLRELKSKPHRVFKAGPVYLEDSSFEFDLFSSVSNH 
EGDTFVLEIMSKTGKVYDVDLSQWSFSERTSNGSFVSDKISDEEVFSVKIK 

SEQ ID 2823 

TTGAATATGTCAAACATTCAAAACATGTCCCTTGAGGATATTATC-GGAGAACGCTTCGGCCGTTATTCCAAGTATATTATTCAGGAACGGGCACTT 
CCTGATATTCGAGATGGATTGAAACCCGTTCAGCGTCGGATTCTTTATTCGATGAATAAGGATGGCAATACTTTTGAAAAAGGTTACCGTAAATCA 
GCCAAATCAGTTGGTAATATTATGGGGAATTTCCACCCACATGGGGATTCCTCTATTTATGATGCCATGGTACGGATGAGTCAAGATTGGAAGAAC 
CGTGAAATCCTTGTTGAAATGCACGGAAATAATGGTTCAATGGATGGTGATCCGCCTGCGGCTATGCGTTATACAGAAGCTCGqTTGTCTGAAATT 
GCGGGTTATCTTCTTCAAGACATTGAGAAAAATACGGTCTCTTTTGCTTGGAACTTTGATGACACAGAAAAAGAACCCACCGTTTTACCAGCAGCT 
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TTTCCTAACTTACTTGTCAATGGGTCTTCTGGTATTTCCGCAGGCTATGCGACAGATATTCCACCGCACAATTTGTCAGAAGTGATTGATGCTGTT 
GTGTATATGATTGATCATCCCAAAGCTAGTTTAGAGAAATTAATGGAGTTTTTACCAGGACCAGATTTCCCGACAGGAGGCATTATCCAAGGAGCT 
GACGAAATCAAAAAAGCCTACGAAACAGGTAAGGGACGTGTCGTTGTTCGCTCTAGGACAGAAATCGAGGAACTTAAAGGTGGTAAACAACAAATT 
ATTGTCACTGAGATTCCTTATGAAGTTAACAAAGCAGTCTTGGTCAAAAAGATTGACGATGTGCGTGTTAACAATAAAGTCCCAGGCATCGTAGAA 
GTACGCGATGAATCTGATCGCACAGGTCTTCGCATAGCTATTGAGTTGAAAAAAGAGGCTGATAGCCAAACCATTCTAAATTATTTGTTGAAATAC 
ACAGACCTTCAAGTTAATTATAATTTTAACATGGTTGCTATTGACCACTTCACACCACGTCAAGTAGGACTTCAAAAAATACTATCAAGCTATATC 
AGTCACCGTAAAGATATTATTATTGAGCGGTCTAAATTCGAT2 i "G'AAAACGCCTCCACATTGTTGAAGGATTGATTCGTGTCTTG 

TCCATCTTAGATGAGATTATTGCTTTGATTAGATCGTCTGACAATAAGGCTGATGCTAAAGAAAATCTGAAAGTCAGCTATGATTTCTCTGAGGAA 
CAAGCAGAAGCGATTGTAACCTTGCAGCTTTATCGTTTAACTAATACCGATATTGTTACTCTCCAAAATGAAGAAAATGATTTAAGAGACTTAATC 
ACGACCCTTTCCGCTATTATCGGTGACGAAGCAACCATGTATAACGTCATGAAACGTGAATTAAGAGAGGTGAAAAAGAAATTCGCCAATCCTCGT 
TTATCAGAGTTACAAGCAGAAAGTCAAATCATTGAGATTGACACTGCCAGCTTGATTGCAGAGGAAGAAACTTTTGTTAGTGTGACACGGGGCGGA 
TACCTCAAAAGAACCAGCCCACGATCCTTCAATGCGTCTAGTTTGGAAGAAGTTGGCAAGAGAGATGATGACGAACTCATCTTCGTTAAACAGGCC 
AAAACAACAGAACACCTTTTGTTATTTACAACTTTAGGCAATGTCATTTACCGGCCAATCCATGAATTGACCGATTTACGTTGGAAGGATATCGGT 
GAACATTTATCACAAACCATTTCAAACTTCGCGACAGAAGAAGAGATTCTCTACGCTGATATTGrGACTTCCTrrGACCAGGGCrrGTATGTGGCr 
GTCACACAAAATGGTTTTATCAAACGCTTTGATCGTAAAGAACTAAGTCCTTGGCGAACTTATAAATCTAAATCAACCAAATATGTGAAGCTAAAG 
GATGACAAAGACCGCGTGGTTACCTTGTCACCAGTTATTATGGAAGACCTCCTATTAGTGACTAAAAATGGTTATGCTTTGCGATTCTCCAGTCAG 
GAAGTGCCTATTCAAGGGTTGAAATCTGCTGGTGTTAAAGGCATTAACTTGAAAAACGATGACAGCCTTGCCTCAGCCTTTGCTGTGACAAGTAAC 
TCTTTCTTTGTCTTAACTCAGAGGGGTTCTCTCAAACGGATGGCTGTCGATGATATTCCTCAGACAAGTCGTGCCAATCGTGGACTATTGGTCCTA 
CGAGAGTTAAAAACCAAACCTCATAGAGTTTTTCTGGCCGGAGGCGTTCAATCAGATACTTCAGCTGAGCAGTTTGATTTGTTCACTGATATACCT 
GAAGAAGAAACTAATCAACAAATGCTTGAAGTCATTAGTAAGACTGGTCAAACCTACGAGATTGCTTTAGAAACGCTTTCGTTATCGGAAAGAATC 
AGCAACGGCTCCTTTATTTCAGACACTATTTCGGATCAAGAAGTACTGGTAGCTAGAACACGT 

SEQ ID 2824 

LNMSNIQNMSLEDIMGERFGRYSKYIIQERALPDIRDGLKPVQRRILYSMNKDGNTFEKGYRKSAKSVGNIMGNFHPHGDSSIYDAMVRMSQDWKN 
REILVEMHGNNGSMDGDPPAAMRYTBARLSEIAGYLLQDIEKNTVSPAWNFDDTEKEPTVLPAAFPNLLVNGSSGISAGYATDIPPHNLSEVIDAV 
VYMIDHPKASLEKLMEFLPGPDFPTGGIIQGADEIKKAYETGKGRVVVRSRTEIEELKGGKQQIIVrEIPYEVNKAVLVKKIDDVRVNKKVPGIVE 
VRDESDRTGLRIAIELKKEADSQTILNYLLKYTDLQVNYNFNMVAIDHFTPRQVGLQKILSSYISHRKDIIIERSKFDKAKAEKRLHIVEGMRVL 
SILDEIIALIRSSDNKADAKENLKVSYDFSEEQAEAIVTLQLYRLTHTDIVTLQNEENDLRDLITTLSAIIGDEATMYNVWKRELREVKKKFAHPR 
LSELQAESQIIEIDTASI.IAEEETFVSVTRGGYLKRTSPRSFNASSLEEVGKRDDDELIFVKQAKTTEHLLLFTTLGNVIYRPIHELTDLRWKDIG 
EHLSQTISNFATEEEILYADIVTSFDQGLYVAVTQNGEIKRFDRKELSPWRTYKSKSTKYVKLKDDKDRWTLSPVIMEDLLLVTKNGYALRFSSQ 
EVPIQGLKSAGVKGINLKNDDSLASAFAVTSNSFFVLTQRGSLKRMAVDDIPQTSRANRGLLVLRELKTKPHRVFLAGGVQSDTSAEQFDLFTDIP 

SEQ ID 2825 

ATGACAGTAAATTTAGATTGGGATAATTTAGGTTTTGCTTACAGAAAATTACCATTCCGATACATTTCGCATTTTAAAGATGGGAAATGGGATGAT 
GGCAAGTTGACAGATGATGCAACGCTACATATTTCAGAAAGTTCACCTGCTCTCCATTATGGGCAACAAGCTTTTGAAGGATTGAAAGCTTATAGA 



GACAAATTTATTGCAGCGGTTAAATCTGTTGTACGCGCTAATGAGGAGTTTGTTCCACCGTATGGTACAGGGGCAACATTATACATTCGTCCCTTA 
TTAATTGGTGTGGGAGATATTATTGGAGTTAAACCTGCTGAAGAATATATTTTTACGGTATTTGCAATGCCAGTAGGTAGTTATTTTAAAGGTGGT 
TTAACACCAACTAACTTTATTGTTTCCAAAGAArArGATAGAGCAGCACCGAATGGTACAGGAGCTGCAAAAGTTGGTGGTAACTATGCTGCTAGT 
CTTCTTCCTGGGAAATATGCTCATGAGAAACAATTTTCAGATGTTATCTATCTTGATCCAGCGACACATACTAAAATTGAAGAGGTTGGAGCAGCT 
AATTTCTTTGGAATTACTAAAGATAATCAGTTTATCACCCCTTTGAGTCCTTCAATTTTACCTTCAATTACTAAATATTCATTGCTTTACCTTGCT 
AAAGAAAGGTTTGGTATGGAAGCGATTGAAGGAGATGTCTTTGTCGACGAATTAGATAAATTCACAGAAGCTGGCGCATGTGGTACAGCCGCAGTT 
ATTTCACCAATTGGAGGAATTCAAAACGGAGATGACTTCCATGTCTTCTACAGTGAGACAGAAGTTGGTCCAGCGACACGCAAACTATATGATGAG 
TTAGTAGGGATCCAGTTTGGTGATGTTGAAGCACCAGAAGGGTGGATTTATAAAGTAGAT 

SEQ ID 2826 

MTVNLDWDNLGFAYRKLPFRYISHFKDGKWDDGKIjTDDATLHISESSPALHYGQQAFEGLKAYRTKDGSIQLFRPDQNAERLQRTADRIjLMPHVPT 
DKFIAAVKSWRAtTEEFVPPYGTGATLYIRPLLIGVGDIIGVKPAEEYIFTVFAMPVGSYFKGGLTPTNFIVSKEYDRAAPNGTGAAKVGGNYAAS 
LLPGKYAHEKQFSDVIYLDPATHTKIEEVGAANFFGITKDNQFITPLSPSILPSITKYSLLYLAKERFGMEAIEGDVFVDELDKFTEAGACGTAAV 
ISPIGGIQNGDDFHVFYSETEVGPATRKLYDELVGIQFGDVEAP3GWIYKVD 

SEQ ID 2827 

TTGAAAAAAAGTTACAATAGAAAAAAGCAGAAAAGAGGTACGATGATGACAATAGCAATTGATTGGGACAACCTAGGATTTGAATATCATAAGTTG 
CCA'TTTCGTTACATTTCTTATTACAAAAATGGTCAATGGGATAAAGGTCAATTAACAGAAGATGCCACCTTACATATCTCAGAAAGCGCTCCAGCG 
CTTCATTATGGACAACAAGCTTTTGAAGGCTTAAAGGCTTATCGCACCAAAGATGGCTCTATTCAACTATTTAGACCAGACCGTAATGCAGTGCGT 
TTACAAGCCACAGCAGACCGCTTGTTGATGCCACAAGTATCAACAGAGCAATTTATTGATGCAGCTAAGCAAGTGGTTAAAGCCAATGAAGACTTT 
GTACCACCTTACGGAACAGGTGCAACGCTTTACCTGAGACCGTTATTAATTGGAGTTGGAGATATTATTGGGGTTAAACCAGCCGAAGAATATATT 
TTCACCATTTTTGCCATGCCAGTAGGAAACTATTTCAAAGGTGGACTTGCTCCAACTAATTTTATTGTTTCTGAAGCGTTTGACCGCGCCGCTCCT 
' TACGGAACAGGTGCTGCTAAGGTGGGAGGAAACTATGCAGGAAGTTTGCTACCAGGTAAGGCCGCTAAATCAGCAGGCTTTTCTGATGTGATTTAC 
TTAGATCCAGCAACCCATACTAAAATTGAAGAAGTCGGAGCTGCAAACTTTTTTGGCATTACTGCAAATAATGAATTTGTTACGCCACTTAGTCCA 
TCCATCTTGCCATCTATTACGAAGTATTCACTCTTACAACTAGCTGAAGAAAGACTTGGTATGACAGTAATTGAGGGTGATGTTCCAATTAATGAA 
TTGGATAAATTTGTGGAAGCAGGAGCTTGTGGAACAGCAGGTGTTATCTCTCCAATTGGCGGTATCCAGTACAAGGATAACTTACATGTCTTTTAC 
AGTGAAACAGAAGTTGGTCCTGTGACACGCCGTTTATACGATGAGTTC-GTCGGCATTCAATTTGGGGATATTGAAGCACCAGAAGGTTGGATTGTA 
AAAGTAGAT 

SEQ ID 2828 

LKKSYNRKKQKRGTMMTIAIDWDNLGFEYHKLPFRYISYYKNGQWDKGQLTEDATLHISESAPALHYGQQAFEGLKAYRTKDGSIQLFRPDRNAVR 
LQATADRLLMPQVSTEQFIDAAKQWKANEDFVPPYGTGATLYIiRPLLIGVGDIIGVKPAEEYIFTIFAMPVGNYFKGGLAPTNFIVSEAFDRAAP 
YGTGAAKVGGNYAGSLLPGKAAKSAGFSDVIYLDPATHTKIEEVGAANFFGITANNEFVTPLSPSILPSITKYSLLQLAEERLGMTVIEGDVPIKE 
LDKFVEAGACGTAAVISPIGGIQYKDNLHVFYSETEVGPVTRRLYDELVGIQFGDIEAPEGWIVKVD 

SEQ ID 2829 

TTGGAGTTAATAGTGAGTAAAAAAGATAAGAAAATTGAAATTCAAATTTCAGACGCTCAAGTAACAGTTAATGGAACTAAGGTTGATGGATACCAA 
CTCGTTATGGAAAAAAAATTG 

SEQ ID 2830 

MELIVSKKDKKIEIQISDAQVTVNGTKVDGYQLVMEKKL 

SEQ ID 2831 

GTGATGAGTAAAAAAGATAAAAAAATTGAAATCCAACTGATTGATCACAAAGTTATGGTTAATGAGACTAAGATTGATGGCTATCAATTACAAATT 
GGTAAACGTGTGGTTGGAGAAATTGCAGAACTTGATGAGAAATTTGCTGTCTTAAAAAATGATGGAGTAGATTGCTTCTTCAAAACGCTCGAACAA 
GCGGTTGAAAATATCATTGAAAACTACAATTTGAACCAT 
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SEQ ID 2832 

VMSKKDKKIEIQLIDHKVMVNETKIDGYQLQIGKRWGEIAELDEKPAVLKNDSVDCPPKTLEQAVENIIENY1TLNH 

SEQ ID 2833 

TTGTCACGTGCATTTAATTTAGCTGAAAAAGTTACTCATTCTGTATTGGTGGACTCTTCATTGTTTGAAAATAATCAAGAGAAGGCGCTATATCAA 
GCTATTTTGTCACTTGAACTGACTGAGGATATGCATGACAACTTAGATAAGCTTTTCGCACTTAGTCCAATTATTAATGATTTCTTTGATAATACA ' 
ATGGTAATGACAGATGATGAAAAAATGAAACAAAATCGTCTGGCTATACTCAATAGCCTTGTTGCAAAGGCAAGAACAGTCGCTGCTTTTAACTTA 
TTAAACACAAAA 

SEQ ID 2834 

MSRAFNLAEKVTHSVLVDSSLFENNQEKALYQAILSLELTEDMHDNLDKLFALSPIINDFFDNTMVMTDDEKMKQNRLAILNSLVAKARTVAAFNL 
LNTK 

SEQ ID 2835 

ATGAGTAAAAATCTACTAATCGAACTTGGTCTGGAAGAACTTCCAGCCTACGTGGTCACACCAAGTGAAAAACAACTGGGAGAGCGCTTGGCGACT 
TTCTTAACAGAAAATCGTCTCTCTTTTGAAGATATACAAACCTTTTCAACTCCACGCCGTTTGGCAGTGCGTGTGTCTGGATTAGCTGATCAGCAA 
• ACGGATTTGACTGAGGACTTTAAAGGGCCTGCTAAGAAAATTGCCCTTGATGCTGATGGGAATTTCTCAAAAGCTGCTCAAGGATTTGTTCGTGGC 
AAAGGCTTGACCACAGATGCTATCGAATTCCGCGAAGTCAAAGGAGAAGAATACGTTTATGTGACCAAACACGAAGCTGGAAAACCTGCTAAGGAA 
GTGCTTCTAGGCGTTACrGAftGTGTTATCAGCAATGACCTTCCCAGTCAGCATGCACTGGGCTAACAATAGTTTTGAArACATTCGTCOTGTTCAC 
ACCTTGACAGTTCTGTTGAATGATGAGGCCTTGGAACTTGACTTCTTGGATATTCATTCTGGACGCGTCAGCCGTGGTCACCGTTTTTTAGGTACT 
GAAACCACTATCACAAGTGCTGATTCTTATGAGGCTGATTTACGCAGCCAGTTTGTTATCGCTGATGCTAAAGAGCGTCAAGAGATGATTGTGGAG 
CAAATCAAGACGCTTGAAGTGGAGCAGGGTGTGCAAGTTGACATTGACGAAGACTTGCTTAATGAAGTTTTGAACTTGGTCGAGTTTCCAACAGCT 
TTCATGGGAAGTTTTGAGGCTAAATACCTTGATGTCCCAGAAGAAGTATTGGTAACATCAATGAAAAACCACCAACGTTATTTTGTAGTACGTGAT 
CAGGCTGGTCACTTGATGCCAAACTTTGTATCAGTTCGTAATGGGAAT3ATCAAGCCATTGAAAATGTTATTAAAGGGAACGAAAAAGTTTTGGTA 
GCTCGCTTAGAAGATGGTGAATTCTTCTGGCGTGAGGATCAGAAATTGCAAATTGCTGATTTGGTTGCCAAATTGACCAATGTGACCTTCCATGAA 
AAAATCGGCTCTCTTGCTGAACACATGGATCGTACGCGTGTCATTGCCGCATCACTTGCTAAGGAAGCCAACCTATCTGCTGAGGAAGTCACAGCT 
GTTGACCGTGCTGCCCAAATTTACAAATTTGACCTGTTAACAGGTATG3TGGGTGAATTTGATGAGCTGCAAGGGATTATGGGTGAAAAATATGCC 
CTTCTAGCTGGTGAAGATGCTGCTGTGGCAACAGCAATCCGTGAACACTACTTACCTGATGCTGCAGGAGGTGCGCTACCTGAAACCAAAGTTGGC 
GCTGTCCTGGCCTTGGCAGCTAAATTGGATACTCTCTTGTCATTCTTTTCTGTTGGCTTGATTCCATCTGGCTCTAATGATCCTTATGCTCTACGT 

AGTTTGACCTATGCCAATAAGGCGGATGTGATGAACTTTATCCGTGCTCGTGTGGATAAGATGATGGGCAAAGCCGCACCAAAAGACATTCGGGAA 
GCTATTCTAGCAAGTTCAACCTTTGTGGTTCCAGAAATGTTGGCCGCAGCTGAAGCTCTTGTCAAAGCCAGTCATACGGAAAATTACAAACCAGCA 
GTTGAATCTTTGTCACGTGCTTTTAATTTGGCAGAAAAAGCGGACGCTTCTGTTCAGGTGGACCCTAGCCTCTTTGAAAATGAGCAAGAAAACACT 
TTGTTTGCAGCTATTCAAGGCTTGACTCTAGCAGGCAGTGCTGCCCAGCAGTTAGAACAGGTCTTTGCCCTTAGCCCAGTGATTAATGATTTCTTT 
GATAACACAATGGTTATGGCAGGAGATCAAGCCCTTAAAAACAACCGTTTAGCTATTTTATCAGATTTAGTAAGCAAAGCTAAGACCATTGTTGCT 
TTTAACCAACTAAACACCAAG 

SEQ ID 2836 

MSKNLLIELGLEELPAYWTPSEKQLGBRLATFLTENRLSFEDIQTySTPRRLAVRVSGIiADQQ'J'DIiTEDFKGPAKKIALDADGNFSKAAQGFVRG 
KGLTTDAIEFREVKGEEYVYVTKHEAGri-'f 1 EVLLG i'EVLSAMTFPVSMHKANNSFEYTRPVHTLTVI.LNDEALELDFLDIHSGRVSRGHRFLGT 
ETTITSADSYEADLRSOFVIADAKERQEMIVEQIKTLEVEQGVQVDIDEDLLNEVLNLVEFPTAFMGSFEAKYLDVPEEVLVTSMiaiHQRYFWRD 
OAGHLMPNFVSVRNGNDQAIENVIKGNEKVLVARLEDGEFFWREDQKLQIADLVAKLTNVTFHEKIGSLAEHMDRTRVIAASLAKEAHLSAEEVTA 
I ~ T FDL] TOMVGEFDELQGIMGEKYALLAGEDAAVATAIREHYLPDAAGGALPETKVGAVLALAAKLDTLLSFFSVGLIPSGSNDPYALR 
RATQGIVRILDHFGWRIPMDKLVDSLYDLSFDSLTYANKADVMMFIRARVDKMMGKAAPKDIREAILASSTFWPEMLAAAEALVICASHTENYKPA 
VESLSRAFNLAEKADASVQVDPSLFENEQENTLFAAIQGLTLAGSAAQQLEQVFALSPVINDFFDHTMVMAGDQALK11NRLAILSDLVSKAKTIVA 
' FNQLNTK 

SEQ ID 2837 

ATGGATCCTAAAAAAATTGCTCGTATTAACGAGCTTTCAAAAAAGAAAAAAACAGTTGGATTGACCGGAGAAGAGAAGGTTGAACAAGCAAAGCTC 
CGTGAAGAGTATATTGAAGGTTTCCGCCGATCAGTCCGTCACCACGTTGAAGGAATTAAATTAGTGGATGATGAGGGCAATGATGTTACCCCGGAA 
AAACTTCGTCAAGTCCAGAGAGAAAAAGGACTACATGGTCGTAGTTTGGATGATCCAAATTCT 

SEQ ID 2838 

MDPKKIARINELSKKKKTVGLTGEEKVEQAKLREEYIEGFRRSVRHHVEGIKLVDDEGNDVTPEKLRQVQREKGLHGRSLDDPNS 

SEQ ID 2839 

ATGGATCCTAAAAAAATTGCTCGTATCAATGAGCTGGCTAAAAAGAAAAAAACGGTAGGCTTGACTGGACCTGAAAAAGTGGAACAGGCAAAACTC 
AAATTAAGACAGGTGCAACGTGAAAAAGGCTTGCACGGCCGTTCATTAGATGACCCAAAATCA 

SEQ ID 2840 

MDPKKIARINELAKKKKTVGLTGPEKVEQAKLREEYIEGYRRSVRHHI3GIKLVDEEGNDVTPEKLRQVQREKGLHGRSLDDPKS 

SEQ ID 2841 

ATGTCTTCAGAAGAAAAATACATTATGGCGATTGACCAGGGAACAftCAAGCTCTCGAGCA.^TTATTTTTAATAAAAAAGGTGAAAAAATTGCGAGT 
AGCCAAAAAGAATTTCCCCAAATTTTTCCTCAAGCAGGCTGGGTAGAGCATAATGCTAATCAGATTTGGAATTCTGTTCAATCTGTCATTGCTGGA 
GCTTTTATTGAATCAAGCATCAAACCTGGACAGATAGAGGCTATTGGGATTACCAATCAACGTGAAACAACTGTTGTTTGGGATAAAAAAACAGGT 
CTTCCAATTTATAATGCTATTGTATGGCAATCGCGACAAACAGCCCCGATTGCTGATCAATTGAAGCAAGAAGGTCATACTAACATGATTCATGAA 
AAAACTGGTCTTGTCATTGATGCTTACTTCTCAGCAACAAAAGTTCGTTGGATTTTAGACCACGTTCCTGGAGCACAGGAACGTGCTGAAAAAGGA 
GAGTTGCTTTTTGGAACAATTGATACTTGGTTAGTTTGGAAGTTAACTGATGGTCTCGTCCATGTTACAGACTATTCAAATGCTGCTCGTACGATG 
CTTTATA.4TATTAAAGAACTTAAATGGGATGATGAAATTTTAGAGTTACrAAATATTCCrAAAGCAATGTrACCAGAAGTAAAATCTAArrCTGAA 
GTTTATGGGAAAACTACTCCATTCCATTTTTACGGTGGAGAGC-TGCCAATTTCTGGTATGGCTGGTGACCAACAGGCAGCATTATTTGGACAGTTG 
GCCTTTGAACCTGGTATGGTAAAAAACACTTATGGTACAGGTTCCTTCATTATCATGAATACGGGCGAAGAGATGCAACTGTCTCAAAATAATCTA 
TTAACAACGATTGGTTACGGCATTAATGGTAAGGTTCATTATGCACTTGAAGGATCAATCTTCATTGCAGGAAGCGCTATTCAATGGTTACGTGAT 
GGTCTTAGAATGATTGAAACGTCAAGTGAGTCAGAAGGCCTTGCTCAATCATCAACAAGTGACGATGAGGTTTATGTGGTTCCAGCTTTTACAGGT 
TTGGGTGCACCGTATTGGGATTCAAATGCTAGAGGGTCAGTATTTGGATTAACTCGTGGGACAAGTAAAGAAGATTTTGTTAAAGCTACACTTCAG 
TCAATTGCTTATCAAGTACGAGACGTTATTGACACTATGCAAGTTGATTCAGGAATTGATATCCAACAACTTCGTGTAGATGGTGGAGCTGCAATG 
AATAATTTATTAATGCAATTCCAAGCGGATATTTTAGGGATTGATATTGCTCGTGCGAAGAACCTTGAAACTACTGCCTTGGGTGCAGCTTTCTTA 
GCCGGACTTTCAGTTGGCTATTGGGAAAGTATGGATGAACTAAAAGAACTGAACGCAACAGGACAACTTTTCCAAGCAACAATGAATGAGTCTCGA 
AAAGAAAAACTGTATAAAGGGTGGAGAAAAGCTGTCAAAGCGACACAAGTATTTGCTCAAGAGGAT 

SEQ ID 2842 

MSSEEKYIMAIDQGTTSSRAIIFNKKGEKIASSQKEFPQIFPQAGVIVEHNANQIWNSVQSVIAGAFIESSIKPGQIEAIGITISIQRETTWWDKKTG 
LPIYNAIVWQSRQTAPIADQLKQEGHTNMIHEKTGLVIDAYFSATKVRWILDHVPGAQERAEKGELLFGTIDTWLVWKLTDGLVHVTDYSNAARTM 
LYNIKELKWDDEILELLNIPKAMLPEVKSNSEVYGKTTPFHFYGGEVPISGMAGDQQAALFGQLAFEPGMVKNTYGTGSFIIMNTGEEMQLSQNNL 
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LTTIGYGINGKVHYALEGSIFIAGSAIQWLRDGLEMIETSSESEGLAQSSTSDDEVYWPAFTGLGAPyWDSNARGSVFGLTRGTSKEDFVKATLQ 
SIAYQVRDVIDTMQVDSGIDIQQLRVDGGAAMNNLLMQFQADILGIDIARAKNLETTALGAAFLAGLSVGYWESMDELKELNATGQLFQATMNESR 
KEKLYKGWRKAVKATQVFAQED 

SEQ ID.2843 

ATGTCGCAAGAAAAGTATATCATGGCTATTGATCAGGGAACA&CAAGTTCACGAGCGATTATTTTCAATCAAAAAGGGGAAAAGGTTAGCAGTAGC 
CAAAAAGAATTCCCTCAGATTTTCCCACACGCTGGTTGGGTAGAGCACAATGCTAATCAGATTTGGAATTCGGTTCAGTCTGTTATTGCGGGTGCT 
TTTATTGAGTCTAGCATCAAACCAAGCCAAATTGAAGCAATCGGAATTACCAACCAACGTGAGACCACAGTGGTTTGGGACAAAAAAACGGGTGTA 
CCTATTTATAATGCTATTGTGTGGCAATCACGGCAGACGGCACCAATTGCTGAGCAACTCAAACAAGATGGCCATACAAAAATGATCCATGAAAAG 
ACAGGCCTTGTTATTGATGCTTACTTTTCTGCAACCAAGATCCGTTGGATTTTGGACCATGTTCCTGGTGCTCAAGAACGAGCTGAAAAAGGCGAG 
TTACTTTTTGGAACCATTGATACTTGGCTGGTTTGGAAATTGACAGATGGTGCTGTTCATGTGACGGATTATTCCAATGCGGCTCGTACCATGCTC 
TATAATATTAAAGACTTAACATGGGATGATGAGATTTTAGAGCTTTTAAATATTCCAAAAGATATGCTTCCAGAGGTTAAATCCAATTCTGAAATT 
TATGGCAAAACAGCTGCCTTTCATTTTTATGGGGGCGAAGTGCCTATTTCAGGTATGGCGGGTGACeAACAGGCAGCTTTGTTTGGCCAACTAGCT 
TTTGAGCCTGGTATGGTGAAAAACACTTATGGCACAGGTTCTTTCATTATCATGAATACTGGTGATGAGATGCAGTTATCGAGTAATAATCTTTTG 
ACCACCATTGGTTACGGGATTAATGGGAAGGTTCACTATGCCTTGGAAGGTTCCATCTTTATTGCAGGCTCTGCCATTCAATGGTTGCGAGATGGT 
CTTAAAATGATTGAGACTTCACCAGAATCTGAACAGTTCGCTCTAGCATCAACTAGTGACGATGAAGTTTATGTTGTGCCTGCTTTTACCGGTTTA 
GGAGCTCCTTACTGGGATTCTAATGCGCGTGGATCTGTCTTTGGCTTGACACGTGGTACCAGCAAAGAAGACTTTGTCAAAGCAACCTTACAATCT 
ATCGCCTATCAAGTGCGAGATGTTATTGATACCATGCAGGTGGATTCAGGTATTGACATTCAACAGCTCCGTGTGGATGGCGGTGCAGCCATGAAT 
AATATGCTCATGCAATTTCAGGCTGATATTTTAGGAATTGATATTGCCCGTGCTAAAAATTTAGAAACAACAGCTCTAGGAGCAGCTTTCTTAGCA 
GGGCTTGCTGTGGGGTATTGGGAAGATATGGATGCTTTGAAAGAATTAAATGCCACAGGCCAGCTCTTTAAGGCTAGCATGAATGAATCGCGCAAA 
GAAAAATTATACAAGGGTTGGAAGCGCGCTGTTAAAGCAACTCAAGTTTTCACCCAAGAAGAAGATGCAGATGACGATGCAAAA 

SEQ ID 2844 

MSQEKYIMAIDQGTTSSRAIIFNQKGEKVSSSQKEFPQIFPHAGWVEHNANQIWNSVQSVIAGAFIESSIKPSQIEAIGITNQRETTWWDKKTGV 
PIYNAIVWQSRQTAPIAEQLKQDGHTKMIHEKTGLVIDAYFSATKIRWILDHVPGAQERAEKGELLFGTIDTWLVWKLTDGAVHVTDYSNAARTML' 
YNIKDLTWDDEILELLNIPKDMLPEVKSNSEIYGKTAAFHFYGGEVPISGMAGDQOAALFGQLAFEPGMVKNTYGTGSFIIMNTGDEMQLSSNNLL 
TTIGyGINGKVHYALEGSIFIAGSAIQWJjRDGLKMIETSPESEQFALASTSDDEVYWPAFTGLGAPYWDSNARGSVFGLTRGTSKEDFVKATLQS 
IAYQVRDVIDTMQVDSGIDIQQLRVDGGAAMNNMLMQFQADILGIDIARAKNLETTALGAAFLAGLAVGYWEDMDALKELNATGOLFKASMNESRK 
EKLYKGWKRAVKATQVFTQEEDADDDAK 

SEQ ID 2845 

TTGATGAATTTGTTTACCTTCATTGGAGAAGTTGCGAACGGTGTCACTCCAAGGTCCAGTTGTATTAATAACAAGCCTAGCTTTTATATCGATAAC 
TTGGTCAGTCAACAAATCACGCGCACGTACTCCTATAATTTGATTGTTGTCATCAAA 

SEQ ID 2846 

MMNLFTFIGEVANGVTPRSSCINNKPSFYIDNLVSQQITRTYSYNLIWIK 

SEQ ID 2847 

ATGGAATTTTCACGAGAAACACGACGTTTAGCCTTACAAAGAATGCAAGATCGTACTCTGGATTTACTTATCATAGGTGGGGGTATCACAGGCGCT 
GGTGTCGCTTTACAAGCAGCAGCTAGTGGATTAGATACTGGACTTATTGAAATGCAAGATTTTGCAGAAGGGAC/iAGTAGTCGCTCAACAAAATTG 
GTCCATGGTGGTCTTCGTTACTTGAAGCAATTTGATGTAGAAGTTGTTTCTGATACAGTATCAGAGCGTGCAGTCGTGCAGCAAATTGCACCACAC 
ATTCCTAAGCCAGATCCAATGCTTTTACCGGTTTACGATGAGCCGGGTTCrACTTTTAGTATGTTTCGCCTTAAAGTGGCTATGGATTTATATGAT 
TTATTAGCAGGTGTGACAAACACACCCGCAGCCAATAAAGTTTTAAGCGCAGAAGATGTTCTTAAGCGTGAGCCTGATTTACAAAAAGAAGGTTTG 
I f GGAGGGGTCTATTTAGATTTCCGTAATAACGATGCACGCCTAGTGATTGAAAATATTAAACGCGCTAATAGGGATGGAGCTTATATTGCC 
AGTCATGTCAAAGCTGAGGACTTCTTATTTGATGACAACAATCAAATTATA3GAGTACGTGCGCGTGATTTGTTGACTGACCAAGTTATCGATATA 
AAAGCTAGGCTTGTTATTAATACAACTGGACCTTGGAGTGACACCGTTCGCAACTTCTCCAATGAAGGTAAACAAATTCATCAATTACGTCCAACT 
AAGGGAGTTCACTTAGTTGTAGATCGCCAAAAATTAAATATTTCTCAACCTGTTTATGTTGATACAGGCCTGAATGATGGTCGTATGATTTTTGTT 
TTGCCACGTGAAGATAAGACTTATTTTGGAACTACAGATACTGATTACCATGGAGACTTAGAACATCCTACGGTAACTAAAGAAGATGTTGACTAC 
CTCCTTAATATTGTAAACAAACGCTTCCCAGAAGCAGAGCrTACTATTGATGATATTGAGAGTTCATGGGCAGGTTTGCGTCCACTACTATCAGGG 
AATAGTGCCTCTGACTATAATGGAGGCAATAGTGGAAAACTAAGCGATGAAAGTTTTGAAGAATTAATTGATTCCGTTAAAGATTATATTGCACAT 
AAAAATCATCGTGAGGATGTTGAAAAAGCTATTTCTCATGTAGAATCTAGTACTTCTGAAAAAGAATTGGACCCATCAGCTGTTTCTCGAGGATCA 
AGTTTTGAGCGTGATGATAATGGCCTATTAACACTTGCTGGTGGTAAAATTACTGATTATCGAAAAATGGCAGAAGGTGCCATGGAAACTATTATT 
AACATTTTGGATAAAGAATATAATCGCAAGTTTAAACTAArCAATTCTAAAACCTATCCTGTTTCAGGAGGAGAGATrAACCCATCTAATGTTGAT 
TCTGAAATTGAAGCTTATGCTCAATTGGGCACACTAAGTGGTTTAAGTATTGAGGATGCACGTTATATTGCTAACCTTTATGGGTCAAATGCACCA 
AAATTATTTGCATTGACACGCCAAATTACAGAAGCAGAAGGTCTGAGCTTGGTAGAAACGTTGTCACTTCACTATGCTATGGATTATGAAATGGCG 
CTTAGCCCAACGGATTTCTTCTTAAGACGTACGAACCATATGCTTTTCATGAGAGATAATTTAGATTCTTTGATTCAGCCTGTTATTGATGAGATG 
GCTAAACATTATCAATGGTCTGATCAAGACAAAACTTTCTATGAAGAAGAATTACATGAGACTCTAAAAGACAATGACTTGGCAGCTTTGAAGGAT 
AAT 

SEQ ID 2848 

MEFSRETRRLALQRMQDRTLDLLIIGGGITGAGVALQAAA3GLETGLIEMQDFAEGTSSRSTKLVHGGLRYLKQFDVEWSDTVSERAWQQIAPH 
IPKPDPMLLPVYDEPGSTFSMFRLKVAI1DI.YDLLAGVTNTPAAKKVLSA3DVLKREPDLQKEGLLGGGVYLDFRNNDARLVIENIKRANRDGAYIA 
SHVKAEDFLFDDNNQIIGVRAFiDLLTDQVIDIKARIiVINTTGPKSDTVRNFSNEGKQIHQLRPTKGVHLWDRQKIjNISQPVYVDTGLNDGRMIFV 
LPREDKTYFGTTDTDYHGDLEHPTVTKEDVDYLLNIVNKRFPEAELTIDDIESSWAGLRPLLSGNSASDYNGGNSGKLSDESFEELIDSVKDYIAH 
KNHREDVEKAISHVESSTSEKELDPSAVSRGSSFERDDNGLLTLAGGKITDYRKMAEGAMETIINILDKEYNRKFKLINSKTYPVSGGEINPSNVD 
SEIEAYAQLGTLSGLSIEDARYIANLYGSNAPKLFALTRQITEAEGLSLVETLSLHYAMDYEMALSPTDFFLRRTNHMLFMRDNLDSLIQPVIDEM 
AKHYQWSDQDKTFYEEELHETLKDNDLAALKDN 

SEQ ID 2849 

TTGATCGCAAAAGCTAATGACACAGCTGGATTCAAGTGGGCAGGGCTAATATTGCCAGATACCAACGCTGCAATAGCTACAGCAAGTCCCCATCCA 
AATGTGATAACAATCCATCCAGAATTA 

SEQ ID 2850 . . 

MIAKANDTAGFKWAGLILPDTNAAIATASPHPNVITIHPEL 

SEQ ID 2851 

TTGAAGGAGATAATAATGGATATTTTTGGAGAATTCTTAGGAACAGCrCTCTTAGTCTTACTTGGTAArGGTGTTGTAGCAGGTGTTGTTTTGCCT 
AAAACGAAGAATCATAATTCTGGATGGATTGTTATCACATTTGC-ATGGGGACTTGCTGTAGCTATTGCAGCGTTGGTATCTGGCAATATTAGCCCT 
GCCCACTTGAATCCAGCTGTGTCATTAGCTTTTGCGATCAAAGGTGATTTAGCTTGGGGAACAGCTATTCTTTATATGATTGCACAGATTATTGGT 
GCAATGCTAGGTTCACTTCTTGTTTATTTGCAATTTAGACCCCATTATGAGGCTGCAGAAAATAGAGCAGACATCCTTGGAACTTTTGCAACTGGT 
CCGGCTTTGAAGGATAATTTTTCCAATTTTTTAAGTGAAGTATTGGGAACACTTGTTCTrGTACTTACTATTTTTGCCATCGGAAAATACAATATG 
CCTCCAGGAGTTGGTACGATGAGTGTTGGTATGTTAGTGGTTGGGATTGGTCTATCGCTCGGTGGAACAACAGGTTATGCTATTAATCCTGCACGT 
GATTTTGGTCCTCGTTTATTGCATGCCTTGTTACCGATGAAGAACAAAGGTGATTCTGATTGGACTTATTCATGGATTCCGATAGTAGGACCTATG 
GTAGGAGCTATTTTAGCAGCCTTAATATTTGCTATGATG 
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SEQ ID 2852 

MKEIIMDIFGEFLGTALLVLLGNGWAGVVLPKTKNHHSGWIVITFGWGLAVAIAALVStSNISPAHLNPAVSLAFAIKGDLAWGTAILYMIAQIIG 
AMLGSLLVYLQFRPHYEAAENRADILGTFATGPALKDNPSNFLSEVLGTLVLVLTIPAIGKYNMPPGVGTMSVGMLWGIGLSLGGTTGYAINPAR 
DFGPRLLHALLPMKNKGDSDWTYSWIPIVGPMVGAILAALIFAMM 

SEQ ID 2853 

ATGGATATCTTTGGCGAATTTTTGGGTACAGCCTTATTGGTTTTACTAGGAAATGGTGTGGTAGCAGGGGTTGTCTTGCCCAAAACGAAAACCCAT 
GCTTCTGGCTGGATCGTGATTGCGACTGGCTGGGGAATTGCAGTTGCTGTGGCAGTCTTTATCAGTGGCAAAGTTGCCCCTGCCCACCTCAATCCA 
GCTGTTAGCCTTGCTTTTGCCATGAGTGGAACCATTGCCTGGTCAACAGCCATTGCCTATAGCCTTGCCCAACTATTGGGAGCTATGGTTGGTTCA 
ACTCTGGTATTCCTTCAGTTCAGGCCACATTATCTGGCTGCTGAGAGTCAGGCTGATATTTTAGGGACATTTGCGACAGGTCCTGCTATTCGAGAT 
ACTAGCTCAAACCTATTGAGTGAAATCTTTGGGACCTTTGTCTTGATGCTTGGTATrrrGGCATTrGGCTTATATGATATGCCAGCAGGACTAGGA 
ACCCTCTGTGTAGGTACCTTGGTTATTGGGATTGGGTTATCCTTAGGAGGAACGACAGGTTACGCCATTAACCCAGCACGTGATTTAGGACCTCGT 
CTAGTTCATGCTATTCTACCACTCAACAACAAGGGAGATTCTGATTGGTCTTATGCTTGGATACCTGTTGTAGGACCAATTATTGGAGCGGTCTTA 
GCAGTTTTGCTTTTCCAAGTCATGTCC 

SEQ ID 2854 

MDIFGEFLGTALLVLLGNGWAGWLPKTKTHASGWIVIATGWGIAVAVAVFISGKVAPAHLNPAVSLAFAMSGTIAWSTAIAYSLAQLLGAMVGS 
TLVFLQFRPHYLAAESQADILGTFATGPAIRDTSSHLLSEIFGTFVLMLGILAFGLYDMPAGLGTLCVGTLVIGIGLSLGGTTGYAINPARDLGPR 
LVHAILPLNNKGDSDWSYAWIPWGPIIGAVLAVLLFQVMS 

SEQ ID 2855 

ATGACAGAAAAATATGTAAATAAAGTAATTGTCATTTTAGGAGCTTCTTTTGCTGGTATGACTTGTGCGCAGAAATTACGCCAATTAAATCCTAAT 
TGGGATATCGTTTTGATTGATAAAGAAATTCATCCAGATTATGTTCCAAATGGCTTAAATTGGTATTATCGTCACGAAATTAGTGGTTTAAATCAG 
GCCATGTGGCAGACAGAAGAAGAGCAACGGTTGCAGAATATACGCTGTCTATTTGGTCTAAAAGTTGAGAAAATTAATAAAGAAGATAGGGAATTA 
ATGTTATCAGATGGTTCTTCTGTCTATTATGATCAATTGATTTGTGCCATGGGCTCCCAAGCAGAATCAACTTATATTGATGGGGCTGATGCGCAA 
GGTGTTTrAACAACAAAAACTTATGCAACTAGTCAAAArGCTAAGCAGGrATTAGArAAAAGTCATAAGGTAGCAGTTGrTGGGGCAGGrATCATC 
GGTTTAGATATTGCTTATAGTTTACATGAATCAGGGAAGGCGGTCACTTTGTTAGAAGCTCAAGAAAGACCAGACTTCAGGCATACAGATCCTGAT 
ATGTCCCTTCCTTTACTTGATGCGATGGCTGAATCAAAACTACATTTTTTCCAAAATCAAAAGGTTGAGAAAATTACTGTAACCCGAGAAGAAAAA 
CTTTGTTTGCGAACGCTAACAGGAGACACCTTTACAGTTGATGCTGTCATATTAGCTGTTAATTTTCGTCCGGATAGTCGTCTTTTAACTGGGTTG 
GTTGATTTAAGTGTTGATAATAGTGTTGTTGTAAATGATTATTTCCAAACGAGTGACCCTAATATCTATGCTATTGGCGATTTGATTTGGTCGTAT 
TTTAAAGGTCTTAATAGTGCTTATTATATGCCCTTAATTAACCAAGCAATCCGTTCGGCACAAATGTTGGCATACCATTTATCGGGACATGCTGTT 
CCAAAATTAAAAATAACACGCGCTACAGGATCTAAACACTTTGGCTATTATAGAGCrAACATTGGArrAACTGAATTGGAAGCTGGTTrrTACGAG 
GATACCGTTAGTGTTACTTATTTCCCTAAAGAACAGTATGATTTAAGGATAAAATTGATTGCTAACCAAAAAACGGGCCATTTATTGGGGGCTCAA 
TTAATCTCAAAGGAAAATTGTTTGGCTACTGCCAATCAGCTTGTTCAAGCTATATCGTGTGATATGACAGATTTTGATCTGGCTTTTCAAGATTTC 
ATTTATACAGCTAGAGAATCTGAGATGGCTTATATGTTGCATCAAGCAGCTATCAACCTTTATGAAAAGAGGATTGGGCTATGCGAA 

SEQ ID 2856 

MTBKYVKKVIVILGASFAGMTCAOKLRQLNPNWDIVIiIDKEIHPDYyPNGLNWYYRHEISGLNQAMWQTEEEQRLQNIRCLFGLKVEKINKEDREL 
MLSDGSSVYYDQLICAMGSQAESTYIDGADAQGVLTTKTYATSQNAKQVLDKSHKVAWGAGIIGLDIAYSLHESGKAVTLI.FAQERPDFRHTDPD 
MSLPLLDAMAESKLHFFQNQKVEKITVTREEKLCLRTLTGDTFTVDAVILAVNFRPDSRLLTGLVDLSVDNSWTODYFQTSDPNIYAIGDLIWSY 
FKGLNSAYYMPLINQAIRSAQMLAYHLSGHAVPKLKITRATGSKHFGYYRANIGLTELEAGFYEDTVSVTYFPKEQYDLRIKLIANQKTGHLLGAQ 
LISKEWCLATANQr.VQAISCDMTDFDLAFQDFIYTARESEMAYMLHQAAINLYEKRIGLCE 

SEQ ID 2857 

ATGACATTAACGACAAAGACCATACATGTTATCGGGGCATCCTTTGCTGGTCTAGCCTTTGTTGATAAATATAAGGACCTCAATCCAGATTCCCAA 
ATCATTCTCATTGATAAGGAAAGCTGTCCCAATTATATTCCAAATGGTATCAACCAATTATTCAGAGGAGACATTCAAGACCTGTCTGATGCTATG 
TGGGGAAGAGCCTGCCTAGCAGCACAAATAGAGTCTAACCATCGGTrrATTCAAGCAGAAGTGTTAGCTATCGAAGCrCCCTCAAACACCTTGCTT 
CTCAAAGACAGTCAAGGACGAGTTTTTGAAGAAGGTTATGAAACGCTTGTTTGTGCCATGGGTGCTAGCCCCCAGTCTCATTATATTGAGACGTCA 
CAGACCAACAAAGTTTTGGTAACCAAATATTATGAAGAAAGCCAAGCTAGTTTAAAACTGATTGAGGCTAGCCAAGAGGTCTTGGTTATTGGTGCC 
GGCTTGATTGGCTTAGACCTTGCCTACAGTTTGTCCTTACAAGGCAAACGGGTCAAACTGATTGAAGCAGCCGAACGTCCAGATTTCTATCAGACT 
GACGCAGAACTGATAGCCCCTGTAATGGCAGAAATGTCCACTCACCATGTCACCTTTATTAATAATAAGCGTGTTACGGCTATTCATGAGATAGAG 
GGAAAAGTTGTCGCTCATACCGAGCAAGGGGACACCTTCCAAGGTGATTTGGCTATTTTAGCCATTAACTTTAGGCCAAATACACACCTTTTGCAA 
GGACAAGTGGCTTGTGCTCTGGATAAGACCATTTTGGTTAATGAAAACrTACAGACCAGCCAGGCrAArATCTATGCCATTGGAGACATGGTTTCA 
TTGCATTTTGGTATATTGGGAATGGATTACTATACACCTTTGATTAACCAAGCAATGAAGACAGGTCAGGCTCTGGCTCTGCATTTAGCTGGATAT 
CCTATTCCTCCATTACAGACGGTCAAGGTATTAGGAAGTTCTCACTTTGATTATTATCGCGCGAGTGTTGGTGTGACAGAAGAAGAAGCAGAGCTT 
TATATGGATACGTGTAGCTATTTGTACCAAAATGGGGATTCTAAAAACCTCTTTTGGCTGAAATTAATAGCTAGAAAAACGGATGGGATTTTAATA 
GGCGCTCAGCTCCTATCCAAAACCAATGCTCTTGTCATCGCCAATGAATTAGGTCAGGCTCTGGCTCTGAAAGTTACAGACGCTGACTTAGCATTT 
CAAGATTTTCTCTTTTTACAAGGTCACAGTGATTTGGCTTATCATCTTCATGAAGCTTGTCTCAAATTATTTGAAAAGAGGCTCCGCCATGAAGAT 

SEQ ID 2858 

MTLTTKTIHVIGASFAGIjAFVDKYKDLNPDSQIILIDKESCPNYIPNGINQLFRGDIQDIiSDAMWGRACIiAAQIESNHRFIQAEVLAIEAPSNTLL 
LKDSQGRVFEEGYETLVCAMGASPQSHYIETSQTNKVLVTKYYEESQASLKLIEASQEVLVIGAGLIGLDLAYSLSLQGKRVKLIEAAERPDFYQT 
DAELIAPVMAEMSTHHVTFINNKRVTAIHEIEGKWAHTEQGDTFQGDLAILAINFRPNTHLLQGQVACALDKTILVNENLQTSQAKIYAIGDMVS 
LHFGILGMDYYTPLINQAMKTGQALALHLAGYPIPPLQTVKVLGSSHFDYYRASVGVTEEEAELYMDTCSYLYQNGDSKNLFWLKLIARKTDGILI 
GAQLLSKTNALVIANQLGQALALKVTDADLAFQDFLFLQGHSDLAYHLHEACLKLFEKRLRHED 

SEQ ID 2859 

GTGCCAAAATATGATAAAGAAATTAGACTTAGACTCATTAATTCTATTAATAGAGCGCTTGGCTCAACATACTTTAACrCGAGAAGCrCATCAAAA 
TCTGGGACTTTGGTT 

SEQ ID 2860 

MPKYDKEIRLRLINSINRALGSTYFNSRSSSKSGTLV 

SEQ ID 2861 

TTGGTAAAATATTTTGTGAATGTAGAAAAGCAAAAGTTGCCAGAACTTCTCCTTCCCTATACTCAAGAGCAAAACGACTCATATACAAAACTAAGG 
CTGCGTCTAACCGTTTATAAAAAGCATTACATTGATAATGTTTCACAA 

SEQ ID 2862 

MVKYFVNVEKQKLPELLLPYTQEQNDSYTKLRLRLTVYKKHYIDNVSQ 

SEQ ID 2863 

ATGCGAATAGAAGCTCTAATGGAAAAAGAAAGGCGTGTrCAATATCGGCTACTTTCTTrTTTAAGAGGCTCTCCTCAGGCAATAGCACrGAAGTTA 
GCTTTATTAGAAACTGGTTTAAGTCGAGCAACTTTTCTTAAATATATCAATAATCTTAATAGCTACTTTGAACAAGAAAAAGTTAATTGTCGAATC 
GTTTATTATAAGGATAAGTTATTTTTAGAAGAGGATTATAACTTATCCAATCAAGAAGTGTTGAAAGCTCTGATGAAAGATAGTATTAAATACACT 
ATCTTAATATCTTTATTTAATCAGCGTCAGTTCACAATCGTTGGTCTTTCTCAAGAATTGATGGTTAGTGAGGCTACTTTAAATCGTCATCTTGCT 
CATCTCAATGAATTGTTAGCGGAATTTGATATTGCTATTTCACAAGGAAAACAGATTGGTGATGAATTGCAATGGCGTTATTTTTATTATGAATTA 
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TTCAAGCAACTATGGTCTTATGACAAQTGCCAAAATATGATAAAGAAATTAGACTTAGACTCATTAATTCTATTAATAGAGCGCTTGGCTCAACAT 
ACTTTAACTCGAGAAGCTCATCAAAATCTGGGACTTTGGTTTAGTATTTGTCATCATCGTCTCCTTGCTATGGAAAAAATATCTGATAATCTCAAG 
CCTATTGTGAAACATTATCAATGTAATGCTTTTTATAAACGGTTAGACGCAGCCTTAGTTTTGTATATGAGTCGTTTTGCTCTTGAGTATAGGGAA 
GGAGAAGTTCTGGCAACTTTTGCTTTTCTACATTCACAAAATATTTTACCAATCAATACAATGGAATACATCATGGGATTTGGAGGCCCGATTATT 
GATTGTGTAACCGAAACAATCATCTACTTTAAAAAGGAGAGTATTTTAGCTGACGAGACATCAGATCAGGTTATTTACCAACTTGGTCAGTTATAT 
AGCCATTATTATTTCTTTAAAGGTCATATTTTAGTTGAACAACCTGATTTAGAACAAACGTATCGACTTATTGATCATAATATGAGGGATAAGTTG 
CATCATATTTCAAAGAAGATTATTGCAAATGTTAATCGAATTAGACCTTTAACAGAAGATGGTTGTTCTTTGCTGACTTTACATTTGTTGGAATTG 
CTTATTTTCTCGAAAAATAGTCAAAAAATGCCCTTTAGGATTGGTCTAGATATGACAGGTAATGCTGTGGAACAGTCATTGTTGGAATATCGCATT 
CGACAACATTTCTCTGGTAATAATTCTATTCAAGTCGAACCTTATGACGAAGGAAAGGGATTTGATATGGTTATTTATCAGAGTCACTCAAGACCT 
TATAAAGCCAAACTAACCTATTGCCTTAATAAAGGTGCTTCAGAGCGAGAACTACAGGAAATAGATTCACTTATTTATGACAAT 

SEQ ID 2864 

MRIEALMEKERRVQYRLLSFLRGSPQAIALKLALLETGLSRATFLKyiNNI.NSYFEQEKVNCRIVYYKDKLFLEEDYNLSNQEVLKALMKDSIKYT 
ILISLFNQRQFTIVGLSQELMVSEATLNRHLAHLKELLAEFDIAISQGKQIGDELQWRYFYYELFKQLWSYDKCQNMIKKLDLDSLILLIERLAQH 
TLTREAHQNLGLWFSICHHRLLAMEKISDNLKPIVKHYQCNAFYKRLDAALVLYMSRFALEYREGEVLATFAFLHSQNILPINTMEYIMGFGGPII 
DCVTETIIYFKKESILADETSDQVIYQLGQLYSHYYFFKGHILVEQPDLEQTYRLIDHNMRDKLHHISKKIIANVHRIRPLTEDGCSLLTLHLLEL 
LIFSKWSQKMPFRIGLDMTGNAVEQSLLEYRIP.QHFSGNNSIQVEPYDEGKGFDMVIYQSHSRPYKAKLTYCLHKGASERELQEIDSLIYDN 

SEQ ID 2865 

GTGATTTGGCTTATCATCTTCATGAAGCTTGTCTCAAATTATTTGAAAAGAGGCTCCGCCATGAAGATTGAAGACTTAATGGATAAGGAACGAAGG 
GCCCAATATCGTCTCTTGGTGACCCTTTATCATGCTAAAGAAACGTTAAGGCTAAAAGACCTAATGAGGCTATCAAACrrGTCTAAAGTGACCCTA 
TTAAAATACATTGACAATCTAAATCATTTGTGTCGAGAACAAGGTTTAGCCTGTCAATTACTTTTAGAAAAAGACAGTCTGAGCTTAAAAGAAAAT 
GGCCAGTTCCATTGGGAGGATTTGGTAGCTCTGCTTCTCAAAGAATCGGTTGCCTATCAGATATTGACCTACATGTACTGCCATGAACACTTTAAC 
ATCACCAACTTATCCGTTGAACTGATGGTTAGTGAAGCTACTCTAAACAGACAATTAGCTCACCTCAACCAGCTTTTATCAGAATTTGATCTGGCG 
CTCTCGCAAGGCAGACAACTGGGAAGTGAGCTTCAGTGGCGTTATTTCTATTTTGAATTGTTCCGCCATACCTTGACCAGACAAGGCATAGACGCC 
TTGGTCAATCAGTTAGACGCTTCGCATTTGGCTACCTTAATTGAGCGGCTGATTGGCCAGTCATTATCGGCAGAAGCCTTAGAACAATTATTGATT 
TGGTTGGCGATTTCGCAAGCGCGAATGTCCTTTCAAAAAAGCTACAATGATCATTTTTTAAGAGArAGTGACTTTATGACATCTAATArTTTCTTT 
AAGCGCTTAGAAAGCATGCTTTTACATTACTTAAGACGCTATGCCCTTGAATTTGATGCTTTTGAAGCTAAGAGCCTCTTTGTCTTTTTGCATGCT 
TATCCTCTACTTCCTATTGCCAGCATGAAGTATAGTTTGGGTTTTGGAGGTCCTATTGCTGATCACATTTCAGAAGCCTTATGGCTTTTAAAGAAG 
GCTCATGTGATTATCCATCAGACAAAGGAGGAAATCATTTATGGCTTGGGGATATTTTTTTCCAAAGCTTACTTTTTTAAAGGAGCTATCCTTAGT 
CAACCAACCAATAGCCAATAGCTTTATCAATTAGTAGGCGAAGATAAAAGAGCGCTTTTAAGGGTTATCATAAACCATTTAGTGCTGCAAATGGAT 
CAGGAAACGGATTTCAGTCAGCAGTTGAGTGACGACATTTTAGCATTGTTGATTTTTTCCATTGAGCGCCACCATGAGCCTCTTTTAGTAGGGCTT 
GCCTTGGGGCAAAATAAGGTGGAAGCAGCCATTGCGGAATTGGCCATrAGACGTCATTTGGGGCATCGTAGGGATTTTCAATTAATGCCCTATGAT 
CATCAGAAAGTTTATGATTGTCTGATTACCTATCAGACTGTCTGTTTACCGAGACAAGATTTACCCTATTACCGGTTAAAACAGTATAGCTCCCCC 
TATGAACTCACTGCTTTAGAAGCTTTTCTCAAAGACCTTTTCCAGCAAAAAAATACACGAGAAGAGGAACTCTCACTCAGCCCAGCAGCTAAGTCT 
AGTTTTGCACAC AAAACTGTG . 

SEQ ID 2866 

VIWLIIFMKLVSNYLKRGSAMKIEDLMDKERRAQYRLLVTLYHAKETLRLKDLMRLSNLSKVTLLKYIDNLNIILCREQGLACQLLLEKDSLSLKEII 
GQFHWEDLVALLLKESVAYQILTYMYCHEHFNITNLSVELMVSEATLNRQLAHLNQLLSEFDLALSQGRQLGSELQWRYFYFELFRHTLTRQGIDA 
LWQLDASHLATLIERLIGQSLSAEALEQLLIWLAISQARMSFQKSYNDHFLRDSDFMTSNIFFKRLESMLLHYLRRYAIjEFDAFEAKSLFVFLHA 
YPLLPIASMKYSLGFGGPIADIIISEALWLLKKAHVIIHQTKEE1IYGLGIFFSKAYFFKGAILSQPTNSQYLYQLVGEDKRALLRVIINHLVLQMD 
QETDFSQQLSDDILALLIFSIERI-IIIEPLLVGLALGQNKVEAP.IAELAIRRHLGHRRDFQLMPYDHQKVYDCLITYQTVCLPRQDLPYYRLKQYSSP 
YELTALEAFLKDLFQQKNTREEELSLSPAAKSSFAHKTV 

SEQ ID 2867 

ATGACATTTGACACCATTGATCAATTAGCGGTTAATACAGTCCGCACGCTTTCTATTGATGCTATCCAAGCAGCAAATTCTGGGCACCCAGGTCTT 
CCTATGGGAGCTGCGCCTATGGCTTATGTGCTTTGGAATAAATTCTTAAATGTAAACCCAAAAACAAGTCGCAATTGGACAAACCGTGACCGTTTT 
GTGCTATCAGCTGGGCATGGTTCAGCTCTTCTTTATAGCCTACTTCATTTAGCTGGCTATGATTTATCAATTGATGATTTAAAACAATTTCGCCAA 
TGGGGATCAAAAACACCTGGACATCCAGAAGTTAACCATACTGATGGTGTAGAAGCAACAACTGGACCTTTAGGGCAAGGTATTGCTAATGCTGTT 
GGTATGGCAATGGCTGAAGCTCATTTGGCTGCTAAATTTAATAAACCAGGCTTTGATTTAGTTGATCATTACACTTATACACTTCATGGTGATGGT 
TGTTTGATGGAGGGTGTTAGCCAAGAAGCTGCCAGTCTTGCTGGACACTTAAAACTTGGTAAATTGGTCCTTCTTTATGATTCAAATGATATCTCA 
CTTGATGGTCCAACATCTCAATCATTTAGAGAAGATGTTAAAGGACGTTTTGAATCATATGGTTGGCAACATATCTTAGTTAAAGATGGTAATGAT 
TTAGAAGCGATTGCTGCAGCAATTGAAGCTGCTAAAGCTGAAACTGATAAACCAACCATTATTGAAGTTAAAACTATTATTGGATTTGGCGCAGAG 
AAACAGGGAACATCTTCAGTTCATGGAGCGCCACTTGGTGCAGAAGGTATTACTTTTGCCAAGAAGGCTTATGTATGGGAATATCCAGACTTTACT 
GTTCCTGCTGAAGTTGCAGATCGATTTGCCTCAGATCTTCAAGCGCGTGGTGCGAAGGCAGAAGAGGCATGGAATGATCTTrTTGCTAAATATGAA 
GTTGAGTATCCAGAATTAGCAACTGAATACAAAGAAGCTTTTGCTGGCCAAGCTGAGACAGTTGAACTGAAAGCTCATGACCTAGGTTCATCAGTG 
GCTAGTCGTGTTTCAAGCCAACAAGCTATTCAACAATTATCGACTCAATTACCGAACCTCTGGGGAGGGTCAGCAGACCTCTCAGCTTCTAATAAC 
ACAATGGTAGCAGCAGAAACAGATTTCCAAGCAAGTAACTACGCTGGGGGTAATATTTGGTTTGGTGTACGTGAATTTGCAATGGCTGCTGCAATG 
AATGGAATTGCGCTTCACGGTGGGACTCGTGTTTATGGGGGTACGTTCTTTGTCTTCTCAAACTACTTGTTACCAGCAGTACGTATGGCTGCACTT 
CAAAACTTGCCAACTGTCTATGTTATGACACATGATTCTATTGCTGTTGGAGAAGATGGGCCAACTCATGAGCCAATAGAACAATTAGCATCAGTG 
CGCTCAATGCCTAATTTGAACGTTATCCGTCCCGCAGACGGTAATGAAACAAACGCTGCATGGCAACGAGCTGTATCAGAGACAGATCGACCAACG 
ATGCTTGTTTTAACACGTCAAAACTTACCAGTTCTTGAAGGAACATCAGAATTAGCCCAAGAAGGGGTTAATAAAGGTGCTTATATTTTATCAGAA 
GCTAAAGGTGAACTTGATGGTATCATCATTGCAACAGGTTCAGAAGTTAAATTAGCTTTAGATACTCAAGACAAACTTGAGTCAGAGGGCATCCAT 
GTTCGCGTCGTATCTATGCCAGCACAAAACATTTTTGATGAACAAGAGGCTTCATATCAAGAGCAAGTGCTTCCATCAGCTGTTACAAAACGTCTT 
GCTATTGAGGCAGGATCAAGCTTCGGTTGGGGTAAATATGTTGGTTTAAATGGGCTAACACTTACTATTGATACTTGGGGAGCATCAGCACCAGGT 
AACAGAATTTTCGAAGAGTATGGCTTTACAGTTGAGAATGCTGTATCGCTATATAAAGAACTT 

SEQ ID 2868 

MTFDTIDQLAVMTVRTLSIDAIQAAHSGHPGLPMGAAPMAYVLWNKFLNVNPKTSRNWTNRDRFVLSAGHGSALLYSLLHLAGYDI.SIDDLKQFRQ 
WGSKTPGHPEVNHTDGVEATTGPLGQGIAHAVGKAMAEAHriAAKFtTKPGFDLVDHYTYTLHGDGCLMEGVSQEAASLAGHLKLGKLVLLYDSNDIS 
LDGPTSQSFTEDVKGRFESYGWQHILVKDGNDLEAIAAAIEAAKAETDKPTIIEVKTIIGFGAEKQGTSSVHGAPLGAEGITFAKKAYVWEYPDFT 
VPAEVADRFASDLQARGAKAEEAWNDLFAKYEVEYPELATEYKEAFAGQAETVELICAHDLGSSVASRVSSQQAIQQLSTQLPNLWGGSADLSASNN 
TMVAAETDFQASNYAGRKIWFGVREFAMAAAMNGIALHGGTRVYGGTFFVFSNYLLPAVRMAALQNLPTVYVMTHDSIAVGEDGPTHEPIEQLASV 
RSMPNLNVIRPADGNETNAAWQRAVSETDRPTMLVLTRQNLPVLEGTSELAQEGX'NKGAYILSEAKGELDGIIIATGSEVKLALDTQDKLESEGIH 
VRWSMPAQNIFDEQEASYQEQVLPSAVTKRLAIEAGSSFGWGKYVGLNGLTLTIDTWGASAPGNRIFEEYGFTVENAVSLYKEL 

SEQ ID 2869 

TTGTTTATGAAGAAGGAGTGTCGTGATTTTTATCGGCAGATACAGCATACTTACAATGATATATCTGTCCGTGAAGATGCAGTGCTATCATCAATA 
CTATTATCAGCATCGAATGGTTTGATAAAAACTAGCGATGTACCTCGTGTTGCTTATGAGTTAACTCAGCAATTGGAAAATAATGAGATAGAAAAA 
TCTTTCGAGTCATTAGCTACAGTTAAGGAATTGAAAAAATCTGCTAAAAAATTGTCTGAGAGATATGAGCAAAATAAGGTAACAACGGGATTGCTT 
TCTAAAGTATTTGGAAATCAT 
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SEQ ID 2870 

MFMKKECRDFYRQIQHTYNDISVREDAVLSSILLSASNGLIKTSDVPRVAYELTQQLENNEIEKSFESLATVKELKKSAKKLSERYEQNKVTTGIiL 
SKVFGNH 

SEQ ID 2871 

GCAGCTTCTAATAGATTAATTAAACACAGTAACCCACTTCTTGTTGCCTACCAACTAAACCAAGATGTGGATAATTACTTACTTGATAATGACATT 
TTACTTCCAAAATCGCTTTGCCGTTTTAAGCAGTCATTGGAAAAGTATATTTTAGAGGAAGCCTCATCAGTC 

SEQ ID 2872 

MEKKRQRLYDVIRQAYDYPENRENVAIjSQIiLEAASNRLIKHSNPLLVAYQLNQDVDNYLLDNDILLPKSLCRFKQSLEKYILEEASSV 

SEQ ID 2873 

atgattaagtttgaacatgtttcgaaagtatacggagaaaaagaagctctcagtgatttaaccctctctgttaaagatggtgagatttttggatta. 
ataggtcacaatggagcaggaaaaacaacgacaattagtattctaacatctattattgatgcaacttatgsccaagtctatattgatgacctactt 
ttgacagaacatcgtgaccaaattaagaaaaaaataggttatgtaccggactcgccagatattttcttaaatttaaccgcagaggaatactggtac 
tttttagctaaaatttatgacgttgccccagaagatattgaagcacgtatcacaaaattggtagacatatttgaactagaggagcaacgctataat 
cctattgaaagtttttcacatggtatgcgtcaaaaagtcattgttataggtgcccttcttccaaatcctgacatttggattctagatgagccgtta 
actggtttagaccctcaagcttcttttgatttgaaagaaatgatgaaagaacatgctaaaaatggaaaaacagttattttttcaacacatgtctta 

gataaagatttggaaactatctatttggaattagcaggacgtcaagctagtac-ggaggga 
SEQ ID 2874 

MIKFEHVSKVYGEKEALSDLTLSVKDGEIFGLIGHNGAGKTTTISILTSIIDATYGQVYIDDLLLTEHRDQIKKKIGYVPDSPDIFLNLTAEEYWY 
FLAKIYDVAPEDIEARITKLVDIFELEEQRYNPIESFSHGMRQKVIVIGALLPNPDIWILDEPLTGLDPQASFDLKEMMKEHAKNGKTVIFSTHVL 
AVAEQLCDRI'GILKQGKLIFVGSLGELKMKYPDKDLETIYLELAGRQASREG 

SEQ ID 2875 

ATGATAGAATTTAAACATGTTTCAAAGTTGTATGGCGACAAAGAAGCTCTCAGCGATTTAAACGTCACCATCAATGACGGTGAAATTTTTGGCCTT 
ATCGGACATAATGGTGCAGGTAAAACCACGACCATCAGCATTTTGACTTCTATTATCGAAGCGAGTTATGGCGAAGTATTTGTGGATGGTCAACTT 
CTGACAGAAAATAGAGAAGCTATCAAAAAACAAATTGCTTATGTGCCAGATTCTCCTGATATTTTCTTGAATCTAACTCCAAATGAGTATTGGCAG 
TTTTTAGCTAAAATTTATGGGGTGTCAGATGAGGACAGAGAAGAACGGTTAGCACAGCTGACAACACTTTTTGAACTGAAGGAAGAAGTTAATCAA 

ACAGGTTTGGATCCTCAGGCTTCTTTTGACCTTAAAGAAATGATGAAAGCTCATGCAGCTTCTGGACATACAGTCTTATTTTCGACTCACGTGCTA 
TCAGTCGCTGAGCAGTTATGTGATCGTATCGGGATTCTAAAAAAAGGGAAATTGATTTTTGTTGGAACGATTGATGAGTTGAAAGAACACCATCCT 
GACAAAGACTTGGAGAGCATCTACCTTGAACTCGCTGGGCGTAAGGCGCAAGAAGAGGGG 

SEQ ID 2876 

MIEFKHVSKLYGDKEALSDLiNVTIKDGEIFGLIGHWGAGKTTTISILTSIIEASYGEVFVDGQLLTENREAIKKQIAYVPDSPDIFLNLTPNEYWQ 
FLAKIYGVSDEDREERLAQLTTLFELKEEVNQTIDSFSHGMRQKVIVIGALVSNPNIWILDEPLTGI.DPQASFDLKEMMKAHAASGHTVLFSTHVL 
SVAEQLCDRIGILKKGKLIFVGTIDELKEHHPDKDLF.SIYLELAGRKAQEEG 

SEQ ID 2877 

ATGAATTGGTCACGTATCTGGGAACTCGTAAAAATTAATATCCTTTATTCAAACCCTCAGACTCTATCGGCACTAAGAAAAAAGCAAGAAAAACAT 
CCTAAAAAAGAATTTTCAGCTTATAAATCCATGTTTAGAAATCAGTTATTTCAGATTTTGCTCTTTTCAATAATTTATGTATTTCTCTTTGTATCA 
CTTGATTTTAAAGAATATCCGGGCTACTTCACGTTCTACATTGGTATCTTTACACTAGTATCCATTATCTACTCTTTTATTGCGATGTACAGTGTT 
TTCTATGAGAGTGACGATGTTAAACAATATGCTTATTTGCCTATTAAATCTGAAGAGCTCTATGTTGCTAAAATTTTTGCAACATTTGGGATGTCT 

GCTATTTTATTTTTATCGGTAACGGTGArTTCATTGTATATTAATAGTTTAATAGGCCGrGCCATTArTCGAAGTGCTAATCGGAAACTrATTTCT 
ACTATATTAATTTCACTAGCTACATTTGGAGCAATAGTTCCCTTATTATTTGTGAATATGACGAGTCAAAAGATGGTACAAGGGAAATTACAAGAT 
ATCGCTCCAATCCCTTATGTCAGAGGTTATTATGATATTGTTACAGCGCCATTTAGTATGGAGAGTCTCCTCAACTATTATCTCCCGCTCTTAATC 
ATTTTATTCTTGATAGGTGCTATTTATAAATGGGTTATGCCACGCTACTATCAGGAGTTGTTGTATGGACAGGTCAAGCAGAGAAAAGTCCATCGT 
CAAATCGATTTTAGTAAACGTGAGTCAATTAATAAAACTCTTGTTAAACACCATTTATCAAGTTTACAAAATGCGACATTATTGACAAATACATTT 
TTAATGCCACTATTATATCTAGCAATGTTCATTGTTCCAATTTTGAATAATGGTAAAGAGATTGGTCGATTTTTTAATGAAAATTATTTTGGGATA 
GCTTTTCTAGCAGGAATATTAATAGGTAGTTTATGTGTGATGCCAGCTAGCATTGTAGGGGTAGGTATTTCTTTAGAAAAAAGTAATTTCTACTTT 
ATAAAAAGTTTGCCTATATCATTTTCGTATTTCTTGAAGCATAAATTTGTAACTTTGATAACCTTACAACTTGCAGTTCCTACTTTTATTTATTTC 
TTGGTAGGATTCTTTCTACTTAAACTATCAATCCTCGTTTTATTGAGCrTCATTTTAGGTCTAGTCTTCATGGGACTTATCGAAGGCCAGTTTATT 
TATAGACGTGACTATAAACATTTGTTCTTGAATTGGCAAGAGGTTACGCAACTATTTAATAGAGGGTTAGGCCAATGGCTGTTAGTTGGTTCATTG 
TTTGGAATGATGATAATAGGTAGTTTTCTTATTGGAATAAGTATT7TTTGGTCAATGGTATGGAATACTGTAGCTGTCAATATCATAATCCTTATC 
ATTGGGTTGCTCATATTATCAATTTGCCAATACTTACTGCTAAAAAATTTTTGGAAGAAGCTTGTT 

SEQ ID 2878 

MNWSRIWELVKINILYSNPQTLSALRKKQEKHPKKEFSAYKSMFRNQLFQILLFSIIYVFLFVSLDFKEYPGYFTFYIGIFTLVSIIYSFIAMYSV 
FYESDDVKQYAYLPIKSEELYVAKIFATFGMSVTFLMPILTLMIVAYWRIIGGPLAVLLAIIKFAILFLSVTVISLYINSLIGRAIIRSANRKLIS 
TILISLATFGAIVPLLFVNMTSQKMVQGKLQDIAPIPYVRGYYDIVTAPFSKESLLNYYLPLLIILFLIGAIYKWVMPRYYQELLYGQVKQRKVHR 
QIDFSKRESINKTLVKHHLSSLQNATLLTNTFLMPLLYLAMFIVPILNNGKEIGRFFNENYFGIAFLAGILIGSLCVMPASIVGVGISLEKSNFYF 
IKSLPISFSYFLKHKFVTLITLQLAVPTFIYFLVGFFLLKLSILVLLSFILGLVFMGLIEGQFIYRRDYPCHLFLNWQEVTQLFNRGLGQwriLVGSL 
FGMMIIGSFLIGISIFWSMVWNTVAVNIIILIIGLLILSICQYLLLKNFWKKLV 

SEQ ID 2879 

TTGAACTCGCTGGGCGTAAGGCGCAAGAAGAGGGGTGATGGCATGAATTGGTCTACTATTTGGGAACTTATCAAGATAAACATTCTTTATTCCAAT 
CCACAAAGTTTAGCTAACCTCAAAAAGCGTCAGGAAAAACACCCGAAAGAAAACTTCAAAGCCTATAAAAGCATGATGAGGCAACAGGCCTTAATG 
ATTGCCATGTTTTTGGTGATTTACCTTTrTATGTTTArrGGTGTCGATrTCAGTCArTArCCAGGACrTTTCTCCrrrGACGTTGCTATGTTTTTT 
ATCATGTCAACCTTGACAGCCTTTAGCTCTCTTTACACCATTTTTTATGAAAGTAATGACCTAAAACTTTATATTCACTTACCAGTAACGTCAGAA 
GAACTCTATATTGCAAAAATTGTCTCGTCGCTAGGGATGGGTGCTGTCTTTTTGATGCCTCTTATCTCTCTTCTCTTAATTGCCTATTGGCAACTC 
TTGGGAAATCCTTTGTCTATTTTAGTAGCTATCGTGCTCTTTTTAGTGTTACTAGTGAGTTCTATGGTATTAGCTATTTATATCAATGCTTGGGTA 
GGCAAAATCATTGTAAGAAGTCGCAAACGAAAACTCATTTCAACTATCATGATGTTTGTCTCAACTTTTGGCGCTTTCGTCTTAATTTTTGCGATT 
AATATTAGTAACAACAAGCGTACGATGACGGATGGCGTATTTACTGATTACCCAACTATTCCCTATTTCAAAGGATTCTATGATGTTGTTCAGGCA 
CCGTTTTCTACTGCGGCCCTCCTTAACTTTTGGTTGCCATTGTTACTTATCCTAGCTATGGTATATGGTATTGTCACAAAAGTGATGCCAACTTAT 
TATCGTGAGGCTTTTTATATTAGTAACGAGAACAAAGTCAAGCAAACTAAAAAACCAGTTAATCGTCCTCATCAGAATCAATCACTGGCGCAGTTG 
TTGCGAAAACATCACCTATTAACGTTACAAAATGCAACTTTACTGACACAAACCTATCTCATGCCCCTGATGTATGTGATGCTTTTTATCGGTCCA 
AGTTTGTCACGTGGCACAGGTTTCTTTAAGCATATTTCCCCAGATTACTTTGGGGTAGCCTTATTATTTGGGGTTAGTTTGGGTGTCATGTGTGCA 
ACACCAACCAGCTTTATTGGAGTAGGTATTTCACTTGAAAAGGATAACTTTACCTTTATTAAAAGCTTACCAATAACGTTAAAAAAATTCTTGATG 
GATAAATTTTGCTTGCTTGTAGGTCTGCAGCTGATTGTGCCTATGGTGATTTATCTTGTGTTTGGTCTCTTTGTGTTGCACCTGCATCCTCTTCTA 
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acgattgctttttgtcttggctacgccctatcactgattgtgcaaggg3aattgatgtatcgtcgtgactaccggcttctggatttaaaatggcaa 
gacatgacgcaactctttaccagaggagatgggcaatggttaacaatgggacttat'ctttggtaatttaatagttgcaggtgtgctaggttttgga 
gctgttatcattgccaatattatccaacaacctctgttgattagtattctattgagttgtctaatactaatggttttaggtcttgcgcaattatgg 

ATTCAAAAAACCTTCTGGAAAAGCTTAGAGAGGCTT 

SEQID2880 

LNSLGVRRKKRGDGMNWSTIWELIKINILYSNPQSLAHLKKRQEKHPKENFKAYKSMMRQQALMIAMFLVIyBFMFIGVDFSHYPGLFSFDVAMFF 
IMSTLTAFSSLYTIFYESKDLKLYIHLPVTSEELyiAKIVSSLGMGAVFLMPLISLLLIAyWOLLGNPLSILVAIVLFLVLLVSSMVLAIYINAWV 
GKIIVRSRKRKLISTIMMFVSTFGAFVLIFAINISNNKRTMTDGVFTDYPTIPYFKGFYDWQAPFSTAALLNFMLPLIiLILAMVYGIVTKVMPTY 

yreafyisnenkvkqtkkpvnrphqnqslaqllrkhhlltlqnatlltqtylmplmyvmlfigpslsrgtgffkhispdyfgvallfgvslgvmca 
tptsfigvgislekdhftfikslpitlkkflmdkfcllvglqlivpi/iviylvfglfvlhlhpli.tiafclgyalslivqgelmyrrdyrlldlkwq 
dmtqlftrgdgqwltmglifgnlivagvlgfgaviianiiqqpllisillsclilmvlglaqlwiqktfwkslerl 
SEQ ID 2881 

ATGTCTAGAGAATACATCACCTTGTCAAAAAATATCATCAAACACCTTGGTGGACAAAATAATATTAACAATGTTTACCATTGTCAAACACGCCTT 
CGCTTTAGTCTCAATGATCCGACGAAAGTAAACCTTGAGCAATTAAAAACTTTAAAAGAGGTAAAAACTGTCGTTATCAGCGGAGGGCAACATCAG 
ATAGTGATAGGGACTCATGTCGCAAAAGTGTTTGAAGAAATTAACTCCCTCATTGAAACTAACTCAACGACTAAAATAGAACAAACCAAAAAAGCC 
AAAGCAGTTAGTCGAATTATTGATTTTGTTTCTGGGACTTTCCAACCGATTTTACCTGCTTTATCAGGCGCTGGTATGATTAAGGCATTGCTAGCT 
TTATTACTAGTATTCAAAATCTTGACACCGTCATCTCAAACATATATATTACTAAATCTTTTTGCAGATGGTGTTTTCTATTTTTTACCTATCTTA 
ATCGCCATCACAGCTGCTCAAAAATTGAAAGCTAATCCTATTTTAGCTTTGGGAACTGTTGTCATGCTCCTTCACCCTAATTGGGCTAATTTAGTA 
GCTTCTGGTAAACCAGTATCCTTATTCCATACGATCCCATTCACACTTACTAACTATGCATCAAGTGTCATTCCCATTATTCTAATTATTTGTGTT 
CAGGCTTATATAGAAAAATATTTAAAGCAAATTATTCCTAAATCACTGCGTTTAGTGCTTGTTCCTATGTTAATATTTCTCAGCATGGGAATTTTG 
TCGTTCTCTATATTGGGACCAATGGGTACTATCGCTGGCCAATATTTAGCTGTTATTTTTACTTTTTTATCCAAATACGCCAGTTGGGCACCTGCT 
TTTCTAGTAGGAGCATTTGCTCCTATCCTAATCATGTTTGGTGTTCATAGTGGAATTGCTGCATTAGGAATCACACAACTAGCGAAATTAGGGGTT 
GATTCTATTTTTGGACCAGGCATGCTCTGCTCAAATATCGCACAAGCAACTGCAGGTACAGTGGTGACTCTTATAACAAAAGAAAAAAAACTTAAA 
GAAATTGCTGGACCTGCTGCCATAACAGCTTATATGGGAATCACCGAACCTATCTTATATGGTGTCAACCTTCCGAAACGTTATCCTCTAATAGCC 

TATATCAGTCATACTTCAACACATCTTTTTATTACCATGCTTATTGCAGTTATCATTACTGTAAGCACAACTGCTATATTGACATTCATTCTAGCA 
CAATATTACGAAAAACAAGTTAGCATCAGACAAAGAGAC 

SEQ ID 2882 

MSREYITLSKNIIKHLGGQNNINNVYHCQTRLRFSLNDPTKVNLEQLKTLKEVKTWISGGQHQIVIGTHVAKVFEEINSLIETNSTTKIEQTKKA ■ 

KAVSRIIDFVSGTFQPILPALSGAGMIKALLALLLVFKILTPSSQTYILLNLFADGVFYFLPILIAITAAQKLKANPILALGTWMLLHPNWANLV 

ASGKPVSLFHTIPFTLTNYASSVIPIILIICVQAYIEKYLKQIIPKSLRLVLVPMLIFIiSMGILSFSILGPMGTIAGQYLAVIFTFLSKYASWAPA 

FLVGAFAPILIMFGTOSGIAALGITQLAKLGVDSIFGPGMLCSNIAQATAGTWTLITKEKKLKEIAGPAAITAYMGITEPILYGVNLPKRYPLIA 

SLIGGGLGGLYAGIMWAHRF'AVGSSGLPGLFLYISHTSTHr.FITMLIAVIITVSTTAILTFILAQYYEKQVSIRQRD 

SEQ ID 2883 

ATGACGTATCAAGAAACTGCCAAGGCTATTTTAGCGGCGGTTGGTGGCAAAACAAATATTCAACGTGTGACACACTGTGTAACACGTCTACGCTTA 
GTACTGAAAAATGATGAGAAAGTTAAAGATCAGCAAGTCAAAGCCATTTCAP-ATGTGATTGGCGTGATGCGCAAAAACGGCCAGTACCAAATTATC 
TTGGGCAATGATGTCAATAATTATTACCAAGCCTTTTTAAGCCTAGGGCATTTTGACAATCAAGATGAAGATCATTCTTCAAAAGCGAAAGGAAGT 
ATCCTTGAGCGCTTGATTGAAACCATTGCTGGCGTGATTACACCGCTGATTCCAGCCCTTCTTGGTGGTGGAATGCTCAAAGTGGTGGGAATCTTG 
CTTCCTATGCTTGGCTTAGCGAGTGCGGACTCTCAAACCGTTGCCTTTATTAACTTCTTTGGCGATGCGGCTTATTATTTTATGCCTGTCATGATT 
GCCTATTCAGCAGCGGCGCGCTTTAAGGTGACACCTGTTTTAGCAGCGACGATCGCAGGGATTTTATTGCATCCTGCCTTTGTTGCAATGGTAGCA 
GAAGGTAAACCATTGACTTTATTTGGAGCACCAGTCACTCCTGCTAGCTATGGCTCATCTGTTATTCCCATTTTGATGATGGTTTACTTGATGCAA 

GTGGTTGTAGGTCCTCTTGGTGTGATTATTGGTCAAGGHIT-T I C.C GCTCGOTATTTATCATGTGGCTC TTS^f 1 ! _ Z _t I 

TTGGGAGCGATTATGCCGCTTGTTGTCATGACGGGGATGCACTGGGCTTTTGCACCAATCTTTTTGGCCGCTTCGGTCGCAACACCAGATGTCTTG 

ATTTTACCAGCAATGTTGGCTTCTAATTTGGCTCAAGGAGCCGCATCTTTGGCTGTTGCCTTTAAAACAAAGCAGAAACAAACACGTCAAGTTGCC 

CTTGCCGCGGGGATTTCAGCTTTGCTGGCAGGTATCACGGAACCGGCACTTTATGGGGTCACACTGAAATTTAAAAAGCCACTCTATGCAGCCATG 

ATTTCAGGTGGTCTGGTTGGAGCCTTTATTGGTTTTGTCAATATTGCTTCTTATACCTTTGTCGTACCTTCTATTATTGGTTTACCACAGTACATC 

AACCCATCAGGCGGAGCTAATTTTACAAATGCTTTGATTGCCGGAACTGCGACGATTGTGTTAGCCTTCAGTTTGACTTGGTTCATGGGAATTGAT 

GAAGAGTCCCCAAAGCAAGTGAGTGTTGCAGCAGATATGTCACAAGTTAAGAGCGGCTTGTCAACCAAACAAACGTTGTATGCTCCAATGACAGGT 

GAGATGCTTTTTCTATCAGAAGTTCCTGATGAAACCTTTTCTTCCAAGTTATTAGGAGAAGGATTTGCCATATTACCAAGCGAAGGTGAGGTCTAT 

ATTGATACGGTTGAGTTAAAAGGGCAAGGTTTCGAGCAGTTAGTGTCTGTTGGCGATGTCGTGAAACGAGGCCAGGCACTTCTAAAAATGGATATT 

ATGGTGACTAAAGAGGACGCTTTGTTAGTCATTTTA 

SEQ ID 2884 

MTYQETAKAILAAVGGKTNIQRVTHCVTRLRLVLKKDEKVKDQQVKAISNVIGVMRKNGQYQIILGNDVl^YYQAFLSLGHFDNQDEDHSSKAKGS 
ILERLIETIAGVITPLIPALLGGGMBKWGILLPMLGLASADSQTVAFINFFGDAAYYFMPVMIAYSAAARFKVTPVLAATIAGILLHPAFVAMVA 
EGKPLTLFGAPVTPASYGSSVIPILMMVYLMQYIEKWVNRLVPSVMKSFLQPTLIILISGFLALVWGPLGVIIGQGLSNTMLAIYHVAPWLALAI 
LGAIMPLWMTGMHWAFAPIFLAASVATPDVLILPAMLASNLAQGAASLAVAFKTKQKQTRQVALAAGISALLAGITEPALYGVTLKFKKPLYAAM 
ISGGLVGAFIGFVNIASYTFWPSIIGLPQYIKPSGGANFTNALIAGTATIVLAFSLTWFMGIDEESPKQVSVAADMSQVKSGLSTKQTLYAPMTG 
EMLFLSEVPDETFSSKLLGEGFAILPSEGEVYAPFDGEVITFFPTKHAVALKNTRGVEVLIHVGIDTVELKGQGFEQLVSVGDWKRGQALLKMDI 
DFITSKGYSLISPVWTNSAEQLEIIIQDDKKMVTKEDALLVII. 

SEQ ID 2885 

ATGAAAAGACATTTTGAGACAACTAGAAGAATTGTTATTAAAGTAGGAACCAGTTCCCTCGTACAGACAAGCGGGAAAATTAATTTAAGTAAAATA 
GACCATTTAGCATTTGTTATTTCTAGTCTTATGAATAGAGGCATGGAGGTGATTTTAGTATCATCTGGTGCTATGGGGTTTGGTTTAGACATTTTG 
AAAATGGATAAGCGTCCTCAAGAAATATCACAACAACAAGCAGTTTCTAGCGTAGGACAAGTAGCCATGATGAGTCTTTATTCTCAGATATTTTCG 
CACTATCAAACTCATGTTTCCCAAATTTTATTAACACGTGACGTrGTGGTTTTTCCAGAGAGTTTGCAAAATGTAACAAACTCTTTTGAGAGTCTG 
CTCTCTATGGGAATTTTGCCAATCGTCAATGAGAATGATGCTGTCAGCGTaC-ATGAGATGGATCATAAAACGAAGTTTGGGGATAATGACCGTCTC 
TCTGCTGTCGTTGCTAAAATTACTAAAGCAGATTTATTAATTATGCTGTCAGATATTGATGGTCTTTTTGATAAAAATCCTAATATTTATGATGAT 
GCTGTTTTACGTAGTCATGTTTCTGAAATCACCGATGACATCATCAAGTCAGCTGGAGGAGCAGGAAGTAAATTTGGTACTGGGGGCATGCTTAGT 
AAAATTAAAAGTGCACAAATGGTGTTTGATAACAATGGACAAATGATATTGATGAATGGCGCCAATCCTCGTGATATTTTAAAGGTGTTAGATGGG 
CATAATATTGGAACTTATTTTGCTCAAGGAAAG 

SEQ ID 2886 

MKRHFETTRRIVIKVGTSSLVQTSGKINLSKIDHLAFVISSLMNRGMEVILVSSGAt^GFGLDILKMDKRPQEISQQQAVSSVGQVAMMSLYSQIFS' 
HYQTHVSQILLTRDVWFPESLQWTNSFESLLSMGILPIVNEKroAVSVDEMDHKTKFGDKDRLSAWAKITKADLLIMLSDIDGLFDKNPNIYDD 
AVLRSHVSEITDDIIKSAGGAGSKFGTGGMLSKIKSAQMVFDNKGQMILMNGANPRDILKVLDGHNIGTYFAQGK 
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SEQ ID 2887 

TTGGGTATGATGAAACGACAATTTGAAGATGTAACACGTATCGTAATTAAAATTGGCACTAGTTCATTAGTGCTACCAACAGGTAAAATTAATTTA 
GAAAAAATCGACCAACTGGCTTTTGTGATTTCAAGTTTGATGAATAAGGGCAAGGAAGTTATTTTAGTATCATCGGGAGCGATGGGATTTGGACTA 
GATATTTTGAAAATGGAAAAACGTCCGACCAATCTTGCTAAACAACAGGCAGTTTCCAGTGTTGGTCAGGTAGCCATGATGAGTCTTTATTCACAA 
ATTTTTGCATACTACCAAACCAACGTGTCACAAATTTTATTG " rGGTTTTCCCAGAAAGTCTAGCCAATGTTACCAATGCTTTT 

GAAAGTCTGATTAGTTTGGGCATTGTGCCGATTGTTAATGAAAAC3ATGCGGTTAGTGTGGATGAAATGGATCATGCGACTAAATTTGGAGATAAT 

TATGAGGATGCGCAGCTACGCAGCCATGTTGCTAATATTACGCAAGAAATCATTGCGTCAGCAGGTGGTGCGGGCAGTAAGTTTGGCACAGGTGGG 
ATGCTAAGTAAGGTGCAGTCTGCTCAGATGGTATTTGAAAACAAA3GACAGATGGTCTTGATGAATGGAGCTAATCCCAGAGATATTTTAAGAGTG 

SEQ ID 2888 

LGMMKRQFEDVTRIVIKIGTSSLVLPTGKINLEKIDQLAFVISSLMNKC-KEVILVSSGAMGFGLDILKMEKRPTNLAKQQAVSSVGQVAMMSLYSQ 
IFAYYQTOTSQILLTRDVWFPESLANVTNAFESLISLGIVPIVNEimAVSVDEMDHATKFGDNDRLSAWAGITKADLLIMLSDIDGLFDKNPTI 
YEDAQLRSHVANITQEIIASAGGAGSKFGTGGMLSKVQSAQMVFSNKGQKVLMNGANPRDILRVLEGQPLGTWFKQIEEVRHD 

SEQ ID 2889 

ATGACGTATATTGAAATATTAGGGCAAAATGCTAAAAAAGCTAGTCAATCAGTAGCACGATTAAGrACAGCTAGTAAAAATGAGATACTCAGGGAC 
TTAGCGAGAAACATAGTGGCTGATACTGAAACCATTTTGACTGAGAATGCTCGCGATGTTGTTAAGGCAAAAGATAATGGTATCTCAGAAATTATG 
GTGGACCGTCTACGACTAAACAAAGACCGCATACAGGCGATAGCAAACGGTATTTATCAGGTAGCAGATTTGGCAGATCCGATTGGTCAAGTTGTT 
AGTGGTTATACAAATTTAGATGGTTTAAAAATCCTTAAAAAAAGAGTGCCTTTAGGGGTTATTGCAATGATATTTGAAAGTCGTCCCAATGTATCG 
GTGGATGCCTTTAGTTTAGCTTTTAAAACAGGGAACGCTATTATTTTGCGTGGTGGTAAAGATGCTATTTTTTCAAATACTGCCTTGGTTAATTGT 
ATGCGCCAAACATTGCAAGATACAGGCCACAACCCAGATATAGTACAATTAGTTGAAGATACTAGTCACGTTGTAGCAGAGGAGTTAATGCAGGCA 
ACAGACTACGTGGACGTCTTAATTCCAAGAGGTGGTGCAAAATTAATTCAAACGGTGAAGGAAAAGTCAAAGATTCCTGTTATCGAAACAGGTGTT 
GGAAATGTTCATATCTATATTGATGAATTTGCAGATTTAGATATGGCAGCTAAGATTGTTATTAATGCTAAAACCCAACGCCCTAGTGTCTGTAAT 
GCTGCCGAAGGGTTAGTTGTTCATCAAGCTATTGCTAAGGGATTTTTATCTCAATTGGAGAAAATGCTCAAAGAATCGAACCAGTCAGTTGAATTT 
CGTGCCGATGAGGAAGCTTTGCAACTTTTAGAAAATGCTGTTGCTGCAAGTGAGTCTGATTATGCTACTGAATTTTTAGACTATATTATGTCAGTA 
AAAGTAGTAGATTCTTTTGAACAAGCAATTAGCTGGATTAATAAATACAGTAGTCATCACTCAGAAGCTATCATTACTAATAATATCAGTAGGGCA 
GAAATTTTTCAGGATATGGTAGATGCAGCGGCAGTTTATGTTAATGCTTCAACACGTTTTACAGATGGTTTCGTTTTTGGACTCGGAGCAGAGATT 
GGTATTTCGACTCAAAAATTACACGCGCGTGGACCGATGGGATTAGAAGCTTTAACAAGTACAAAATACTATATTAATGGAACTGGTCAAGTAAGG 
GAA 

SEQ ID 2890 

MTYIEILGQNAKKASQSVARLSTASKNEILRDLARHIVADTETILTENARDWKAKDNGISEIMVDRLRLNKDRieAIANGIYQVADLADPIGQW 
SGYTNLDGLKILKKRVPLGVIAMIFESRPNVSVDAFSLAFKTGNAIILRGGKDAIFSNTALVHCMRQTLQDTGHNPDIVQLVEDTSHVVAEELMQA 

RADEEALQLLENAVAASESDYATEFLDYIMSVKWDSFEQAISWISKYSSHHSEAIITNNISRAEIFQDMVDAAAVYVNASTRFTDGFVFGLGAEI 
GISTQKLHARGPMGLEALTSTKYYINGTGQVRE 

SEQ ID 2891 

ATGACTGATATGAGAAGGTTAGGGCAAAGGGCAAAACAAGCTAGTCTTTTAATAGCACCTTTGTCGACGCAAATTAAAAATCGCTTTTTAAGCACC 
TTAGCAAAGGCATTAGTTGACGATACACAGACTCTCTTAGCCGCTAACCAAAAAGATTTAGCGAATGCTAAAGAACATGGTATTTCTGACATCATG 
ATGGATCGCTTGCGCTTAACTTCAGAACGGATTAAAGCGATAGCACAGGGAGTTCAACAGGTTGCTGACTTAGCTGArCCAATCGGACAAGTCATT 
AAGGGCTATACTAACCTCGATGGCCTTAAAATCCTCCAAAAGAGAGTTCCTCTAGGGGTGATTGCGATGATTTTTGAGAGTCGTCCGAATGTTTCA 
GTGGATGCTTTTAGTCTGGCGTTCAAAACCAATAATGCGATCATCCTAAGGGGAGGAAAAGATGCCCTTCACTCAAATAAAGCTTTGGTGAAGTTG 
ATCCGACAAAGTCTGGAAAAATCAGGGATCACCCCAGATGCTGTCCAGCTAGTTGAGGATCCCTCACATGCTGTCGCTGAAGAATTGATGCAGGCA 
ACGGATTATGTAGATGTTTTGATTCCACGTGGTGGTGCTAAATTAATTCAGACCGTTAAGGAAAAAGCAAAAGTGCCTGTCATCGAAACAGGTGTG 
GGGAATGTGCATATCTATGTGGATGCTCAAGCTGACTTAGATATAGCTACTAAGATTGTTATCAACGCTAAAACAAAGCGCCCAAGTGrTTGCAAT 
GCAGCTGAGGGATTGGTAATTCACGAAGCTGTAGCAGCAAGGTTTATTCCTATGCTTGAAAAAGCGATCAATCAAGTTCAGCCAGTAGAATGGCGG 
GCAGATGACAAGGCTTTGCCGTTATTTGAGCAGGCAGTGCCTGCAAAAGCAGAGGATTTTGAGACCGAATTTTTAGATTATATCATGTCTGTTAAG 
GTTGTTTCCTCTTTGGAAGAAGCTATTTCTTGGATAAATCAGTATACTAGTCACCATTCCGAAGCTATCATCACAAGGGATATTAAGGCAGCAGAG 
ACCTTTCAAGATTTAGTGGATGCTGCTGCTGTTTATGTCAACGCTTCAACACGATTTACCGATGGTTTTGTTTTTGGGCTTGGTGCTGAAATTGGG 
ATTTCTACTCAAAAAATGCACGCCCGTGGGCCAATGGGCTTAGAAGCCTTGACCAGCACTAAATTTTATATTAATGGGGATGGACATATCAGAGAA 

SEQ ID 2892 

MTDMRRLGQRAKQASLLIAPLSTQIKNRFLSTLAKALVDDTQTLLAANQKDLANAKEHGISDIMMDRLRLTSERIICAIAQGVQQVADLADPIGQVI 
KGYTMLDGLKILQKRVPLGVIAMIFESRPNVSVDAFSLAFKTNWAIILRGGKDALHSNKALVKLIRQSLEKSGITPDAVQLVEDPSHAVAEELMQA 
TDYVDVLIPRGGAKLIQTVKEKAKVPVIETGVGNVHIYVDAQADLDIATKIVINAKTKRPSVCNAAEGLVIHEAVAARFIPMLEKAINQVQPVEWR 
ADDKALPLFEQAVPAKAEDFETEFLDYIMSVKWSSLEEAISWINQYTSHESEAIITRDIKAAETFQDLVDAAAVYVNASTRFTDGFVFGLGAEIG 
ISTQKMHARGPMGLEALTSTKFYINGDGHIRE 

SEQ ID 2893 

ATGACAAACGATTTTCATCATATTACTGTGCTTTTGCACGAGACTGTGGATATGCTTSATATTAAGCCGGATGGTATCTATGTAGATGCTACTTTA 
GGTGGGGCAGGACACAGCGAATATCTTCTTTCACAATTAGGCCCAGATGGGCACCTTTACGCATTTGACCAAGACCAGAAGGCTATTGACAATGCT 
CATATACGTTTAAAGAAATATGTGGATACCGGTCAAGTAACCTTTATCAAAGATAATTTCAGAAATCTATCTTCTAACTTAAAAGCATTAGGAGTG 
TCGGAAATTAATGGTATTTGTTATGATTTAGGTGTATCAAGCCCACA3CTGGACGAGCGTGAACGCGGTTTCTCATATAAACAAGACGCCCCCCTT 
GATATGCGAATGAATAGAGAGCAGAGTCTTACAGCTTATGACGTTGTGAACACTTATAGTTATCATGATTTAGTAAGGATTTTCTTTAAGTATGGC 
GAAGATAAATTTTCAAAACAAATTGCTCGAAAAATTGAGCAAGTACQAGCTGAAAAAACAATATCTACAACAACAGAATTGGCTGAGATTATCAAA 
TCGTCTAAATCTGCCAAAGAACTGAAGAAAAAAGGTCATCCAGCTAAACAAATTTrTCAAGCTATTCGTATTGAAGTCAATGACGAACTAGGAGCT 
GCAGATGAATCTATACAACAAGCAATGGACTTATTAGCTGTTGATGGTCC-TATATCTGTCATCACTTTTCATTCTTTAGAAGATCGTCTTACTAAG 
CAACTTTTTAAAGAAGCATCAACAGTAGAAGTACCTAAAGGTCTTCCTTTTATACCAGATGATTTACAACCTAAGATGGAGCTCGTTAATCGTAAA 
CCCATCTTACCAAGTCAAGAAGAACTAGAAGCGAACAATCGTGCCCATTCAGCGAAATTGAGAGTAGCGCGTCGTATTCGA 

SEQ ID 2894 

MTNDFHHITVLLHETVDMLDIKPDGIYVDATLGGAGHSEYLLSQLGPDGHLYAFDQDQKaiDNAHIRLKKYVDTGQVTFIKDNFRNLSSNLKALGV 
SEINGICYDLGVSSPQLDERERGFSYKQDAPLDMRMNREQSLTAYDWNTYSYHDLVRIFFKYGEDKFSKQIARKIEQVRAEKTISTTTELAEIIK 
SSKSAKELKKKGHPAKQIFQAIRIEVNDELGAADESIQQAMDLLAVDGRISVITFHSLEDRLTKQLFKEASTVEVPKGLPFIPDDLQPKMELVNRK 
PILPSQEELEANNRAHSAKLRVARRIR 

SEQ ID 2895 

ATGAAATCCTTTTCTCTTACTTTTTCATTTCTAAACCTTTTGAAGTATGGTACAATTAAAGTTATGACAAAAGAATTTCATCACGTGACCGTACTC 
CTTCACGAAACAGTGGACATGCTTGACATAAAGCCTGATGGGATTTATGTTGATGCGACGCTAGGTGGCTCAGGCCACTCAGCTTATTTGTTGTCC 
AAACTTGGTGAAGAAGGGCACCTCTATTGTTTTGACCAAGACCAAAAGGCTATTGACAATGCACAAGTTACCCTCAAATCTTATATTGACAAAGGA 
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CAGGTAACTTTTATTAAAGATAATTTTAGACACCTCAAAGCACGTTTAACAGCGCTTGGAGTTGATGAAATTGATGGTATCTTATATGACCTTGGT 
GTTTCCAGCCCGCAATTGGATGAAAGAGAACGAGGGTTTTCTTATAAACAAGATGCTCCATTGGATATGCGCATGGATCGTCAGTCGCTCTTAACA 
GCTTACGAAGTGGTGAATACCTATCCATTCAATGATTTGGTTAAGATTTTTTTCAAATATGGTGAAGATAAATTCTCCAAGCAGATCGCTCGAAAA 
ATTGAACAAGCAAGAGCTATTAAGCCTATTGAGACAACAACAGAGTTG3CAGAATTGATTAAGGCAGCAAAGCCAGCTAAAGAGTTGAAGAAAAAA 
GGCCACCCTGCTAAACAGATTTTTCAAGCTATTCGCATTGAAGTCAATGATGAATTGGGAGCGGCCGATGAATCTATTCAGGACGCTATGHAATTA 
TTAGCCCTTGATGGTCGTATCTCAGTTATTACCTTCCATTCTCTGGAAGATCGCCTAACCAAGCAGTTGTTTAAAGAAGCTAGTACGGTGGATGTG 
CCAAAAGGGCTTCCTCTAATTCCTGAAGATATGAAACCTAAGTTTGAACTTGTTTCACGTAAGCCGATCTTACCTAGTCATTCAGAGTTAACAGCT 
AATAAAAGGGCACACTCAGCCAAGCTACGTGTTGCCAAAAAAATTCGGAAA 

SEQ ID 2896 

MKSFSLTFSFLNLLKYGTIKVMTKEFHHVTVLLHETVDMLDIKPDGIYVDATLGGSGHSAYLLSKLGEEGHLYCFDQDQKAIDNAQVTLKSYIDKG 
QVTFIKDNFEHLKARLTALGVDEIDGILYDLGVSSPQLDERERGFSYKQDAPLDMRMDRQSLLTAYEWNTYPFNDLVKIFFKYGEDKFSKQIAEK 
IEQARAIKPIETTTELAELIKAAKPAKELKKKGHPAKQIFQAIRIEVNDELGAADESIQDAMELLABDGRISVITFHSLEDRLTKQLFKEASTVDV 
PKGLPLIPEDMKPKFELVSRKPILPSHSELTANKRAHSAKLRVAKKIRK 

SEQ ID 2897 

ATGACAAATGAAAAACGAACTGAAGCAGTAACACAAACTTTACAACGTCACATCAAGACTTTCTCTCGTATTGAGAAAGCTTTTTATGGTGCTATT 
GTAATTACTGCTATTATCATGGCAGTCGGTATTATTTACTTGCAAAGTAATAGTTTACAAGTTAAACAAGAAGTAAATCAATTAAATAGTAAAATC 
AACGATAAACAGACAGAATTTGACAATGCTAAACAAGAAGTAAATGAGCrTTCTAATCGTGATCGAATTACTAAAATTGCTAAAGATGCTGGTTTA 
ACAATTCAAAACGACAATATTTATCGGAAGGTGGAC 

SEQ ID 2898 

MTNEKRTEAVTQTLQRHIKTFSRIEKAFYGAIVITAIIMAVGIIYLQSNSLQVKQETOQMSKINDKQTEFDNAKQEVNELSNRDRITKIAKDAGL 
TIQNDKTIYRKVD 

SEQ ID 2899 

GTGTTGCCAAAAAAATTCGGAAATAAGCCTATGACAAATGAAAAAAGAACTCAGGTAGTTACAAATGCCTTGCAAAAACGAATAAAAACTTTCTCT 
AGAATTGAGAAGGCTTTTTATACTGCTATCATTGTAACAGCGATTACGATGGCAGTAAGTATTATTTACCTGCAAAGTCGTAAGTTGCAGCTACAA 
CAAGAAATCACTAGTTTAAATAGTCATATTTCGGATCAAAAACTAGAGCTTAATAATGCCAAGCAAGAAGTAAATGAGTTATCTCGCCGTGATCGT 
ATTATAGATATTGCTGGTAAAGCAGGCTTAAGCAACCGTAATAATAATATCAAGAAAGTCGAG 

SEQ ID 2900 

VLPKKPGNKPMTNEKRTQWTNALQKRIKTFSRIEKAFYTAIIVTAITMAVSIIYLQSRKLQLQQEITSLNSHISDQKLELNNAKQEVNELSRRDR 
1 1 D I AGKAGLSNRNNN I KKVE 

SEQ ID 2901 

TTGGCTTCCTTGGATAAATTAACCCCAAATTTACTATCTGTACCAACGATGATGACAAAGTTGATGATAAAAATGAAAAATAGGAAAATGGTTAAA 

SEQ ID 2902 

MASLDKLTPNLLSVPTMMTKLMIKMKNRKMVKIIRF 

SEQ ID 2903 

GTGACTTrTTTTAAAAAGCTAAAAAAAArCTTCCTTGATTATGTGATCCATATAAGAGATAGGCGTTCGCCGCAGAAAAATAGGGAAAGAGTAGGT 
CAAAATCTGATGATTTTAACCATTTTCCTATTTTTCATTTTTATCATCAACTTTGTCATCATCGTTGGTACAGATAGTAAATTTGGGGTTAATTTA 
TCCAAGGAAGCCAAGAAAGTCTATCAACAAAGTATGACAGTACAGGCGAAGCGTGGGACAATTTACGACCGTAATGGAAATCCTATCGCTGAGGAT 
GCTACGACCTATAGTCTCTACGCTATTATCTCAAAGAACTATACGACAGCTACAGGTCAAAAACTATATGTACAACCTTCTCAGTATGAAAAAGTA 
GCTAGTATCTTAGAGAATAAATTGGGCATGAAGAAAAATCTTGTCCTAAAACAACTCAATCAAAAGAAATTGTTTCAAGTTTCCTTTGGAAGTTCA 
GGTTCAGGATTGTCTTATACCAAGATGGCTGACATCAAGAAAACGATGGAAAAGTCAGATATCAAAGGAATTGGTTTTTCTACCAGTCCGGGGCGT 
ATTTATCCAAATGGGATATTTGCTTCACAATTTATAGGATTTACTCTTCCTCAGGATGATGGAGATGGAAAAAAATTAGTTGGTAATACAGGCCTT 
GAAGCGGCACTTAACAAGGTATTATCAGGTACTGATGGTAAAGTAACATACGAAAAAGACCGTAGTGGGAATGTTCTTTTAGGTACTGCAACAACA 
GAACGTAGGGCGGTTAATGGTAAGGATATCTACACAACTTTATCAGAGCCTATTCAGACTGTTTTAGAGACTCAGATGGATGTTTTCGCAGAAAAA 
ACCAAAGGAAAATTTGCGAGTGCTACAGTTGTCAACGCTAAAACGGGTGAAATTCTAGCAACGAGTCAGCGTCCTACTTATAATCCTTCTACCCTT 
AAAGGTTACGATAAGAAAAATTTGGGTACCTATAACACACTACTATATGATAACTTTTTrGAACCTGGrTCAACAATGAAGGTAATGACTCTAGCC 
TCTGCAATTGATTCTAAGCATTTTAACTCTACTGAAGTGTATAACAGTGCACAATATAAAATTGCAGATGCGATTATTCGAGATTGGGATGTCAAT 
GAAGGGTTATCATCTGGTAGTTATATGACTTTTCCACAASGGTTTGCACATTCCAGTAACGTTGGTATGGTAACCTTGGAACAAAAAATGGGACGA 
GATAAATGGTTAAACTATCTTTCTAAGTTTAAATTTGGTTACCCAACACGTTTTGGGATGCTTCATGAAAGTGGAGGrrrGTTCCCATCTGACAAT 
GAAGTAACTATCGCTATGAGCTCATTTGGTCAAGGTATTGGTGTAACGCAAGTTCAAATGTTGCGCGCATTTACGTCTATCTCGAATGATGGTGTT 
ATGTTACAACCACAGTTTATTAGCAGTATTTATGATCCAAATACAGGGACTTCTCGTACAGCACGAAAAGAAGTCGTTGGAAAACCAGTTTCCAAA 
GAAGCAGCTAGTAAAACACGTGATTATATGGTTACTGTTGGGACAGATCCTTATTATGGTACATTATACGCAGCAGGTGCCCCAGTTATTCAGGTG 
GGGAATCAATCAGTTGCAGTAAAATCTGGTACTGCCCAAATCGCCCAGGAAGGTGGTGGTGGTTATCTGCAAGGAAAAAATGATACTATTAACTCA 
GTTGTGGCTATGGTGCCATCGGAAAATCCTGACTTCATCATGTATGTTACCATCCAACAACCCGAAAAATTTAGTATCACATTCTGGAAAGATGTT 
GTTAATCCTGTTTTAGAACAAGCAACAGCAATGAAAGAAACGATATTAAAACCGGGATTGAATGACTCAGAACATCAGACAAAATATAAACTATCA 
AAAATAGTTGGTGAAAATCCAGGTCATGTAGCGGAAGAATTACGTCGTAATCTGGTTCAGCCAATTATTTTAGGAAATGGTAGTAAAGTTTCTAAA 
GTATCTAAAAGACCAGGAGCTAATCTTGCTGAGAATGAACAC-CTACTAGTATTAACAAATAAACTGACTGAATTACCTGATATGTATGGTTGGTCT 
AAAGCAAACGTTGAACAGTTTGCTAAATGGACAGGTATAAAAGTGACCTATAAAGGTTCAACCTCAGGTAAAGTAAGAAAACAAAGTATTGATGTT 
GG AAAAT C C AT C AAT AAAAT T AAAAAAATC AAAAT T AC AATAGGAGAT 

SEQ ID 2904 

MTFFKKLKKIFLDYVIHIRDRRSPQKNRERVGQNLMILTIFIiFFIFIINFVIIVGTDSKFGWLSKEAKKVYQQSMTVQAKRGTIYDRHGNPIAED 
ATTYSLYAIISKNYTTATGQKLYVQPSQYEKVASILENKLGMKKKLVLKQLNQKKLFQVSFGSSGSGLSYTKMAD1KKTMEKSDIKGIGFSTSPGR 
IYPNGIFASQFIGFTLPQDDGDGKKLVGNTGLEAALNKVLSGTDGKVTYEKDRSGKVLLGTATTERRAVNGKDIYTTLSEPIQTVLETQMDVFAEK 
TKGKFASATVWAKTGEILATSQRPTYNPSTLKGYDKKNLGTYIITLLYDNFFEPGSTMKVMTLASAIDSKHFNSTEVYNSAQYKIADAIIRDWDVN 
EGLSSGSYMTFPQGFAHSSNVGMVTLEQKMGRDKWLHYLSKFKFGYPTRFGMLHESGGLFPSDHEVTIAMSSFGQGIGVTQVQMLRAFTSISNDGV 
MLQPQFISSIYDPNTGTSRTARKEWGKPVSKEAASKTRDYMVTVGTDPYYGTLYAAGAPVIQVGWQSVAVKSGTAQIAQEGGGGYLQGKNDTINS 
WAMVPSENPDFIMYVTIQQPEKFSITFWKDVWPVLEQATAMKETILKPGLNDSEHQTKYKLSKIVGENPGHVAEEIiRRNLVQPIILGNGSKVSK 
VSKRPGANLAENEQLLVLTNKLTELPDMYGWSKANVEQFAKWTGIKVTYKGSTSGKVRKQSIDVGKSINKIKKIKITIGD 

SEQ ID 2905 

ATGAAAAAATGGCAAAAATATGTTTTAGATTATGTTGTGCGCGATAGGAGAACTCCAGTCGAAAATCGCGTTCGAGTTGGACAAAATATGATGCTC 
TTAACTATCTTTATTTTCTTTATTTTCATTATTAATTTCATGATTATTATTGGAACAGATCAAAAGTTTGGAGTTAGTTTGTCAGAAGGGGCGAAG 
AAGGTTTATCAAGAAACCGTTACGATCCAAGCTAAGCGT3GGACCATTTATGATCGAAATGGTACAGCTATTGCAGTGGATTCTACGACTTATAGC 
ATATACGCAATTTTGGATAAATCATTTGTCTCGGCTTCAGATGAAAAGTTATATGTACAACCTTCTCAGTATGAAACAGTAGCTGATATTTTAAAA 
AAGCATCTGGGAATGAAAAAAACAGATGTAATTAAACAGCTTAAGCGTAAAGGACTTTTCCAAGTCTCGTTTGGACCGTCAGGGTCTGGCATTTCA 
TATAGTACTATGTCTACTATTCAAAAGGCTATGGAAGATGCCAAAATCAAGGGAATTGCTTTCACAACTAGTCCTGGTCGTATGTATCCAAATGGG 
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ACATTTGCTTCAGAATTTATAGGCCTAGCATCTCTAACAGAAGATAAAAAGACAGGTGTTAAQAGTTTAGTTGGAAAAACAGGTCTAGAAGCTTCT 
TTTGATAAAATTTTATCAGGTCAAGATGGTGTTATTACTTATCAAAAAGATCGAAATGGGACCACACTCTTGGGTACAGGTAAGACTGTCAAGAAA 
GCTATTGATGGCAAAGATATTTACACAACGCTATCTGAGCCTATCCAGACCTTCTTAGAAACCCAGATGGATGTTTTTCAAGCCAAATCAAATGGT 
CAGTTGGCCAGTGCAACACTTGTTAATGCTAAAACTGGTGAAATTTTGGCAACAACACAACGCCCCACTTATAATGCTGATACTCTGAAAGGACTT 
GAAAATACGAACTACAAArGGTACAGrGCACTTCATCAAGGAAATTTTGAACCAGGTTCAACCATGAAAGTGATGACTCTGGCAGCGGCTATTGAT 
GATAAAGTTTTCAACCCAAACGAAACCTTTAGCAATGCTAATGGTTTGACAATTGCAGATGCTACTATTCAAGACTGGTCTATTAACGAAGGCATT 



4.GTTCCGCTTTGGTTTTCCTACTCGTTTTGGTTTAAAJ-.GATGAAGACGCAGGTATATTTCCTTCTGATAATATCGTGACT 
CAAGCTATGAGCGCTTTTGGTCAAGGGATTTCTGTAACCCAGATTCAAATGCTTAGAGCCTTTACTGCTATTTCTAATAATGGTGAGATGTTAGAG 
CCACAATTTATCAGTCAAATTTATGATCCTAACACAGCAAGTTTTAGAACGGCAAATAAAGAAATTGTTGGAAAACCTGTATCAAAAAAAGCCGCT 
AGTGAAACAAGACAATACATGATTGGTGTAGGAACAGACCCTGAGTTTGGAACACTCTATTCAAAAACATTTGGACCAATTATTAAAGTGGGTGAT 
TTACCTGTTGCTGTTAAATCAGGAACAGCACAAATTGGTTCAGAAGATGGAAGTGGTTATCAAGATGGTGGATTGACTAACTATGTCTATTCGGTT 
GTGGCAATGGTGCCAGCTGATAAACGAGACTTTTTGATGTATGTTACTATGACTAAACCACAACATTTTGGTCCCCTTTTTTGGCAAGATGTGGTT 
AACCCAGTATTGGAAGAAGCATACTTAATGCAAGATACACTAACTAAGCCAGTAGTATCAGATGCTAATCGTCAAACAACTTATAAATTACCAAAC 
rTTGTAGGAAAGAATCCTGGTGAGACATCAAGCGAGTTGCGTCGAAACCTTGTCCAGCCAGTTGTCCTTGGTACTGGCAGCAAGATCAAAAAAGTA 
TCGCATCAGCCCGGTCAAACGTTAACAGAAAACCAACAAGTTCTCATATTATCAGACCGTTTTGTGGAGGTACCAGACATGTATGGCTGGACAAAA 
TCCAATGTTAAAACCTTTGCTAAATGGACTGGAATAGACATCAGCTTTAAAGGAACAGATTCTGGTCGTGTTATGAAACAAAGTGTTGATGTTGGT 
AAGTCCTTGAAAAAAATAAAAAAAATGACCATTACTTTAGGAGAT 

SEQ ID 2906 

MKKWQKYVLDYWRDRRTPVENRVEVGQNMMLLTIFIFFIPIINPMIIIGTDQKFGVSLSEGAKKVYQETVTIQAKRGTIYDRNGTAIAVDSTTYS 
lYAILDKSFVSAaDEKLYVQPSQYETVADILKKHLGMKKTDVIKQLKRKGLFQVSFGPSGSGISYSTMSTIQKAMEDAKIKGIAFTTSPGRMYPNG 
TFASEFIGLASLTEDKKTGVKSLVGKTGLEASFDKILSGQDGVITYQKDRNGTTLLGTGKTVKKAIDGKDIYTTLSEPIQTFLETQMDVFQAKSNG 
QLASATLVNAKTGEILATTQRPTYNADTIiKGLENTNYKWYSALEQGNFEPGSTMKVMTLAAAIDDKVFNPNETFSNANGLTIADATIQDWSINEGI 
STGQYMNYAQGFAFSSNVGMTKLEQKMGNAKWMNYLTKFRFGFPTRFGLKDEDAGIFPSDNIVTQAMSAFGQGISVTQIQMLRAFTAISNNGEMLE 
PQFISQIYDPNTASFRTANKEIVGKPVSKKAASETRQYMIGVGTDPEFGTLYSKTFGPIIKVGDLPVAVKSGTAQIGSEDGSGYQDGGLTNYVYSV 
VAMVPADKPDFLMYVTMTKPQHFGPLFWQDWNPVLEEAYLMQDTLTKPWSDANRQTTYKLPNFVGKNPGETSSELRRNLVQPWLGTGSKIKKV 
SHQPGQTLTEMQQVLILSDRFVEVPDMYGWTKSNVKTFAKWTGIDISFKGTDSGRVMKQSVDVGKSLKKIKKMTITLGD 

SEQ ID 2907 

TTGAAAAACCAACAACCCAGAAAAGAACAAAAAAAGCGTATAAGTATCCTACTTCAAGGTAAAAACCAAAAATATTTATCGCAGATGTGCCACTTG 
GTAACACATGGACAAAATAAAAAATTAGACCCGCAATTAGTTGGAGCGACATTTTTTGCTTTGGAGTCAAGCCCTCAT 

SEQ ID 2908 

MKNQQPRKEQKKRISILLQGKNQKYLSQMCHLVTHGQNKKLDPQLVGATFFALESSPH 

SEQ ID 2909 

ATGTTTTTAAGTATAATGGCAGGTGTCATAGCATTTGTCCTGACAGTTATTGCCATTCCGCGCTTCATTAAGTTTTACCAATTGAAGAAAATTGGC 
GGGCAACAAATGCATGAAGATGTCAAACAACATCTAGCCAAAGCAGGTACGCCGACAATGGGAGGAACGGTATTTTTGATTGTTGCTCTTCTTGTC 
TCACTTATTTTTAGTATTATTTTATCTAAAGAAPATAGTGGTAATTTAGGTGCAACTTTTGGTATTTTATCTGTTGTTCTCATCTATGGAATTATT 
GGTTTTTTAGATGATTTTTTGAAAATTTTTAAACAAATC.OATGAGGGCTTGACTCCAAAGCAAAAAATGTCGCTCCAACTAATTGCGGGTCTAATT 
TTTTATTTTGTCCATGTGTTACCAAGTGGCACATCTGCGATAAATATTTTTGGTTTTTACCTTGAAGTAGGATACTTATACGCTTTTTTTGTTCTT 
TTCTGGGTTGXTGGTTTTTCAAATGCTGTGAACCTAACAGATGGAATTGATGGTCTAGCTTCTATTTCGGTTGTTATCAGTTTGATTACTTATGGA 
ATCATTGCTTATAATCAAACGCAATTTGATATTTTATTGATTATCGTTATCATGATTGGTGCTTTACTTGGCTTTTTTGTCTTTAATCATAAACCA 
GCTAAAGTCTTTATGGGAGATGTTGGTTCACTTGCATTGGGTGCTATGTTAGCAGCCATTTCAATTGCCTTACGTCAGGAATGGACCTTGCTTTTT 
ATCGGCTTTGTCTATGTTTTTGAGACGTCTTCAGTGATGTTGCAAGTAGCATACTTTAAGTATACTAAGAAGAAAACTGGTGTTGGGAAACGTATC 
TTCCGCATGACACCATTTCATCACCATTTAGAATTAGGTGGTGTGTCTGGCAAAGGTAATAAATGGAGCGAATGGAAAGTAGATGCTTTTTTATGG 
GCTATTGGTATTTTCATGAGCGCTATTACACTTGCTATTTTATATCTT 

SEQ ID 2910 

MFLSIMAGVIAFVLTVIAIPRFIKFYQLKKIGGQQMHEDVKQHLAKAGTPTMGGTVFLIVADLVSLIFSIILSKENSGNLGATFGIIiSWLIYGII 
GFLDDFLKIFKQINEGLTPKQKMSLQLIAGLIFYFVHVLPSGTSAINIFGFYLEVGYLYAFFVLFWWGFSNAWLTDGIDGLASISWISLITYG 



GTAGCTACGGCAGTATCGTTATTGGTTAGTCTATTTTCGATCAAAAACACTCAAAGTTTAGCTTTGATTTCAGGCATTTTATCAATTGTTGTCATT 
TACGGGATTATCGGATTTTTGGATGATTTTTTAAAAATTTTTAAGCAAATCAATGAAGGATTGACAGCCAAACAAAAGTTAGCCTTGCAGTTGGTT 
GGAGGATTGATGTTCTATTTTTTACATGTTAGTCCAAGTGGCATTTCCTCTATTAATGTGTTTGGTTATCAGCTGCCGCTGGGAATTTTCTACCTA 
TTCTTTGTTTTGTTTTGGGTGGTTGGTTTTTCAAATGCCGTTAATTTGACAGATGGTATCGATGGCTTAGCTTCTATCTCAGTGGTGATTAGTCTA 
GTGACTTACGGCGTTATTGCCTACGTTCAGAGTCAATTTGATGTTTTGTTACTGATTGGAGCAATGATTGGAGCCTTGCTTGGCTTCTTCTGCTTT 
AATCACAAACCTGCTAAAGTATTTATGGGAGATGTAGGTAGTTTAGCCCTTGGAGCTATGTTGGCTGCCATTTCTATTGCGCTTCGTCAAGAATGG 
ACTCTCCTGATTATTGGGATCGTTTATGTTCTTGAAACAAGTTCTGTGATGTTGCAAGTGTCCTATTTCAAGTACACCAAGAAAAAATATGGAGAA 
GGTCGTCGTATTTTTAGAATGACGCCTTTCCACCACCATTTGGAATTGGGAGGCTTGTCTGGTAAAGGCAAGAAGTGGTCAGAATGGCAGGTAGAT 
GCTTTTTTGTGGGGAGTAGGAAGTCTAGCTAGTTTACTAGTTTTAGCTATCTTATACGTGTTC 

SEQ ID 2912 

LKKIGGQQMHEDVKQHLAKAGTPTMGGTVFLLVATAVSLLVSLFSIICNTQSLALISGIIiSIWIYGIIGFLDDFLKIFKQINEGLTAKQKLALQLV 
GGLMFYFLHVSPSGISSINVFGYQLPLGIFYLFFVLFWWGFSKA\1ILTI)GIDGLASISWISLVTYGVIAYVQSQFDVLLLIGAMIGALLGFFCF 
NHKPAKVFMGDVGSLALGAMLAAISIALRQEWTLLIIGIVYVLETSSVMLQVSYFKYTKKKYGEGRRIFRMTPFHHHLELGGLSGKGKKWSEWQVD 
AFLWGVGSLASLLVLAILYVF 

SEQ ID 2913 

ATGTCATTTAAAGATTTTAATTTTAAACCATACATTCAGAGGGCTCTCGATGAGTTAAAATTCGTCGATCCAACTGATGTTCAAGCTAAATTGATT 
CCAGTTGTTCGTTCAGGCCGCGATCTTGTGGGGGAATCGAAAACTGGTTCTGGTAAAACCCACACCTTTTTACTTCCTATTTTTGAGAAGCTAGAT 
GAAAGTAGTGATGATGTTCAAGTTGTTATTACTGCACCAAGTAGAGAGTTGGGAACACAAATTTATCAGGCAACTAAACAAATTGCTGAGCATTCA 
GAGCAAGAAATACGGGTGGTTAACTATGTTGGTGGTACTGACAAATTACGTCAAATTGAAAAGTTGAAAGTAAGCCAACCTCATATTGTCATTGGA 

ATGGGATTTCTTGATACCGTTGATAAGATTGCAGGGTCTTTACCCAAGGATGTCCAAATTTTAGTCTTTTCAGCAACGATTCCACAAAAATTACAG 
CCATTTTTAAAGAAATATTTGACCAATCCTGTAATGGAAAAAATCAAAACAGCAACAGTTATCGCTGATACCATCGATAACTGGCTTTTGTCCACT 
AAAGGACGTGATAAAAATGCACAAATTTTGGAACTCTCTAAACTAATGCAGCCCTATCTTGCAATGATATTTGTTAATACGAAAGAGCGTGCAGAC 
GAATTACATTCGTACCTTTCTAGTAATGGCTTAAAAGTAGCTAAAATTCATGGTGGGATTGCACCTCGTGAACGTAAACGTATTATGAATCAGGTT 
AAAAACCTCGAATTTGAATArATCGTTGCAACAGATTrAGCAGCGCGTGGTATTGATATTGAAGGTGTTAGCCATGTTATCAATGATGCCATACCT 
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CAAGACCTATCTTTCTTTGTCCACCGTGTCGGTCGCACAGC-CCGTAATGGCTTATCT3GTACTGCTATAACTTTATATCAGCCAAGTGACGATTCT 
GATATTCGTGAACTTGAAAAACTAGGTATTAATTTTATTCCTAAAGTCATTAAAAACGGTGAATTTCAAGATACATACGACCGTGATCGTCGTAAT 
AACCGTGAAAAGTCCTATCAAAAArrAGATACAGAAATGATTGGACTTGTGAAAAAGAAAAAGAAAAAAATAAAACCAGGTTACAAGAAAAAAATT 
CAATGGAAAGTTGATGAAAAGCGTCGCAAAGAGCGTAGAGCAAGTAATCGTGCTAAGGGGCGTGCGGAGCGCAAAGCTAAAAAACAAAGTTTT 

SEQ ID 2914 

MSPKDFHFKPYIQEALDELKFVDPTDVQAKLIPWRSGRDLVGESKTGSGKTHTPLLPIFEKLDESSDDVQWITAPSRELGTQIYQATKQIAEHS 
EQEIRWNyVGGTDKLRQIEKLKVSQPHIVIGTPGRIirDLVKSGDLAIHKAHTFWDEADMTLDMGFLDTVDKIAGSDPKDVQILVFSATIPQKLQ 
PFLKKYBTNPVMEKIKTATVIADTIDNWLLSTKGRDIOTAQILELSKLMQPYLAMIFVNTKERADELHSYLSSNGLKVAKIHGGIAPRERKRIMNQV 
KNLEFEYIVATDLAARGIDIEGVSHVINDAIPQDLSFFVHRVGRTGRNGLSGTAITLYQPSDDSDIRELEKLGINFIPKVIKNGEFQDTYDRDERN 
NREKSYQKLDTEMIGLVKKKKKKIKPGYKKKIQWKVDEKRRKERRASNRAKGRAERKAKKQSF 

SEQ ID 2915 ■ • • 

ATGTCATTTAAAGATTATCATTTTAAGCAATACGTTCAGCAAGCGCTGGAAGAAATTGGCTTTGTCAATCCAACAGAGGTCCAGAAGCGGCTGATT 
CCTATTGTTAACTCCGGTCGTGACTTAGTTGGGGAATCAAAAACAGGTTCAGGGAAAACCCACACCTTTTTGTTGCCCATTTTTGAAAAACTTGAT 
GAAGCTAAAGCAGAAGTGCAAGTCGTTATTACAGCACCTAGCCGTGAATTAGCAACTCAAATTTTTGATGCTTGTAAACAGATTGCTAAGCACTTC 
CAAGAAGAGATTCGTrTGGCCAACTATGTTGGAGGCACAGACAAACTCCGTCAGATTGAAAAACTAAAAGACAGCCAGCCGCATATTGTCATCGGG 
ACCCCAGGTCGTATTTATGACTTGGTCAAGTCTGGTGATTTAGCGATTCATAAAGCAACGACCTTTGTTGTGGATGAGGCCGATATGACCATGGAC 
ATGGGCTTTTTGGATACGGTAGATAAGATTGCAGCTTCGCTTCCAAAATCTGTTCAGATTTTGGTGTTCTCAGCAACTATTCCACAGAAATTACAA 
CCCTTTTTGAAAAAATACTTGACCAATCCTGTTATTGAACAAATCAAGACAAAGACCGTTATCGCAGATACCATTGATAACTGGCTTGTGTCGACA 



GATTTGCATGCCTTTTTAACAGCTAATGGCTTAAAAGTGGCTAAGATTCATGGGGGCATTCCTCCAAGAGAACGTAAGCGCATCATGAACCAAGTC 
AAAAAACTGGACTTTGAATACATTGTTGCCACAGACTTAGCAGCGCGTGGGATTGACATTGAAGGGGTCAGCCATGTGATCAATGACGCCATCCCA 
CAAGACTTGTCTTTCTTTGTCCATCGTGTAGGCCGAACAGGTCGAAATGGTATGGCAGGAACTGCCATTACACTTTACCAGCCAAGTGACGACTCA 
GATATCAAAGAGCTGGAAAAAATGGGGATTGCCTTTACACCGAAGGTGCTCAAAAATGGAGAATTTCAAGATACCTATGACCGTGATCGCCGTCAA 
AACCGTGAAAAAGCCTATCAAAAATTAGACACAGAAATGATTGGTTTGGTCAAAAAGAAAAAGAAAAAAGTCAAACCAGGTTACAAGAAAAAAATT 
CAGTGGGCGGTTGATGAAAAACGTCGCAAAGAACGTCGTGCTGAAAATCGTGCTAAGGGCCGCGCTGAGCGTAAGGCCAAAAAACAACATTTT 

SEQ ID 2916 

MSFKDYHFKQYVQQALEEIGFVHPTEVQKRLIPIVNSGRDLVGESKTGSGKTHTFLLPIFEKLDEAKAEVQWITAPSRELATQIFDACKQIAKHF 
QEEIRLANYVGGTDKLRQIEKLKDSQPHIVIGTPGRIYDLVKSGDLAIHKATTFWDEADMTMDMGFLDTVDKIAASLPKSVQILVFSATIPQKLQ 
PFLKKYLTNPVIEQIKTKTVIADTIDNWLVSTKGRDKNGQLLEILKTMQPYMAMLFVNTKERADDLHAFLTANGLKVAKIHGGIPPRERKRIMNQV 
KKLDFEYIVATDLAARGIDIEGVSHVINDAIPQDLSFFVHRVGRTGRNGMAGTAITLYQPSDDSDIKELEKMGIAFTPKVLKNGEFQDTYDRDRRQ 
NREKAYQKLDTEMIGLVKKKKKKVKPGYKKKIQWAVDEKRRKERRAENRAKGRAERKAKKQHF 

SEQ ID 2917 

ATGTTTAAAAAAATAATATTATCTATTGCAACTATAGCCGCAACCGCCAGCCTAGCAGTATCAGTTCAGGCGTCAGAGAAAGTAGAACTTAAAGTA 
GCTACAGATTCTGACACGGCACCATTTACTTATCAAAAAGACGGG.AAATTCAAAGGTTATGATGTTGATGTTGTCAAAGCTGTTTTTAAAGGTAGT 

AATAAAGAAAGAGCAGAAAAATATCTCTTCTCAGATCCTATATCCCGTTCAAATTATGCCGTAGTAGGGAAGAAGGGGAGCCATTACAAATCATTA 
AGTGACCTCTCTGGAAAATCAACCGAAGTTTTATCTGGCGTTAACTATGCACAGGTTCTAGAAAATTGGAATAAAAATCATCCTAATAAAAAACCA 
ATAAAAATCAAATATGTTTCTGGGACAACTGGTGTTACTAGCAGATTAAAAAATATTGAGAGTGGGAAAATTGACTTTATCCTATATGATGCCATT 
TCATCCGACTATATTGTAAAAGACCAATCATTAAACTTAAGCGTTTCTCCTTTGAAAGGTAAAATTGGTAATAATAAGGATGGACTAGAATACCTC 
CTTTTACCAAAAGATAAAAAAGGTAAAACTCTACAGAAATTTATAAATAAGCGTATTAAAGTTTTGAAAGAAAATGGTACTTTGGCACGTTTAAGT 
AAACAATATTTCGGTGGAGATTACGTTTCAAACATTGATAAA 

SEQ ID 2918 

MFKKIILSIATIAATASLAVSVQASEKVELKVATDSDTAPFTYQKDGKFKGYDVDWKAVFKGSKYKVTFKTVPFDTISTGIDAGKFDLSANDFSY 



SSDYIVKDQSLNLSVSPLKGKIGNNKDGLEYLLLPKDKKGKTLQKFINKRIKVLKENGTLARLSKQYFGGDYVSNIDK 

SEQ ID 2919 

ATGATTAAAAAACAGTATTTAGGAAGGGCAACAATTGCCCTAGCATCGACCCTTGTGCTAGCAGCTTGTGGGTCATCAAAAACAGCTGAGTCAGGA 
AATCAGGGGAGTTCTAAAGAAGTCTTATTTGCAACGGTTGGAACAACAGCTCCCTTTTCTTATGAAAAAGGTGGTCAACTAACTGGCTACGATATC 
GAGGTGGCTAAAGCAGTCTTTAAAGGATCGGATGATTACAAGGTGTCCTTTAAAAAAACAGAATGGTCTTCTATCTTTACAGGTTTGGACTCAGGA 
AAATACCAAATGGGTGGTAACAACATTTCCTTTACCAAAGAGCGTTCAGCTAAGTACCTTTTTTCTTATCCAATCGGATCAACACCTTCTGTTTTA 
GTTGTTCCAAAAGACAGTGATATCAAGAGCTTTGATGATATCCAAG3GCATACGACACAAGTTGTTCAAGGGACTACAAGTGTTGCACAGTTAGAA 
GACTTTAATAAGAAACACAGTGACAACCCGGTTACTCTAAAATTCACCAATGAGAACATTACTCAAATGTTAACCAATTTGAGTGAAGGCAAGGCA 
GATTTCAAGATTTTTGACGCTCCAACGGTTAACGCCATTATTAAAAATCAAGGGTTAGATAATCTCAAAACAATTGAACTCACCTCAACAGAGCAA 
CCATTTATTTATTTTATCTTTAGTCAAGATCAAGAGAAATTGCAAA3CTTTGTTAACAAGCGTATTAAAGAGTTGACTGCTGATGGAACTCTTAGC 

SEQ ID 2920 

MIKKQYLGRATIALASTLVLAACGSSKTAESGNQGSSKEVLFATVGTTAPFSYEKGGQLTGYDIEVAKAVFKGSDDYKVSFKKTEWSSIFTGLDSG 
KYQMGGNNISFTKERSAKYLFSYPIGSTPSVLWPKDSDIKSFDDIQGHTTQWQGTTSVAQLEDFNKKHSDNPVTLKFTKENITQMLTN1SEGKA 
DFKIFDAPTVNAIIKNQGLDMLKTIELTSTEQPFIYFIFSQDQEKLQSFVNKRIKELTADGTLSKLAKEHLGGDYVPSDKELKLPTAN 

SEQ ID 2921 

TTGACACGGTTAATTTTCACTACTGCAAAAATCAAAGCTAAAATGAGTCCAAATAAGGCTCCTGCTACTGTCAATAATAGTGTTATGGGTAATCGC 
TCTAAAATTGAGGGTATTGCATCTAAAACAGCCTTCCAACTAAATAATTTCCCCGCTGGAACC 

SEQ ID 2922 

MTRLIFTTAKIKAKMSPNKAPATVNNSVMGNRSKIEGIASKTAFQLNMFPAGr 

SEQ ID 2923 

ATGAATCAATTTATCrTGACGGGrGGATGGTCTTGGTATAA': LTTTGGT1 A ^TCAGGTTCCAGCGGGGAAATTATTTAGTTGGAAGGCTGTTTTA 
GATGCAATACCCTCAATTTTAGAGCGATTACCCATAACACTATTATTGACAGTAGCAGGAGCCTTATTTGGACTCATTTTAGCTTTGATTTTTGCA 
GTAGTGAAAATTAACCGTGTCAAAATTTTATATCCGATTCAAGCTTTATTTGTTAGTTTTTTACGTGGGACTCCAATACTTGTTCAATTAATGCTG 
AGTTATTATGGAATTCCACTTTTCTTGAAATTTTTAAACCAAAAATATGGTTTTGATTGGAACATTAATGCTATACCGGCTTCTGTATTTGCTATT 
ACTGCATTTGCTTTTAATGAAGCGGCTTATACAAGTGAAACTArACGAGCGGCGATTTTGTCGGTTGATCAAGGTGAAATTGAGGCAGCACGTAGT 
TTAGGGATGACCTCAGCGCAAGTTTATCGTCGTGTTATTATT 2 l ft 5CAA CACCTACTTTGATAAACACGTTAATTGGTCTA 

ACTAAGGGAACCTCTTTAGCTTTTAATGCTGGTATTGTTGAAATGTTTGCCCAAGCACAAATTATGGGTGGTAGCGATTATCGCTATTTTGAACGT 
TATATCTCTGTGGCACTTGTTTACTGGGCGGTTAGTTTCTTAATTGAACAATTGGGAAATGCTATTGAACGAAAAATGGCAATTAAGGCTCCACGC 
CATTTAACTGATGAGATTCCAGGAGGAGTACGC 

SEQ ID 2924 
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MNQFILTGGWSWYNNLVSQVPAGKLFSWKAVLDAIPSILERLPITLLLTVAGaiiFGIjILALIFAVVKINRVKILYPIQALFVSFLEfeTPILVQLML 
SYYGIPLFLKFLNQKYGFDWNINAIPASVFAITAFAFNEAAYTSETIRAAILSVDQGEIEAARSBGMTSAQVYRRVIIPNAAWATPTLINTLIGL 
TKGTSLAFNAGIVEMFAQAQIMGGSDYRYFERYISVALVYWAVSFLIEQLGNAIERKMAIKAPRHLTDEIPGGVR 

SEQ ID 2925 

TTGCTTATTGCTATAATACGAATTTACTATTTTACATGTGGGTCTAAGAGTGTTAGAATATTAAGACAAACAAATACAAAGGGGAAATACATGACA 
TCAGTGTTTTTAACCAGTGGTTGGGCTTTTTATGATTACCTCATCTCACCGATTCCACATGGGAAACTTTTTAGTTGGCATGCTGTTTTTGATGCC 
ATTCCAAATATTATCCAACGGCTTCCAATTACGCTTGGTTTGACACTATCAGGAGCAACCTTTGGCTTGGTTTTGGCTTTGATTTTTGCCCTTGTC 
AAAATTAATAAAGTGAAGCTACTATACCCTATTCAAGCTATTTTTGTGAGTTTCTTGCGAGGAACTCCTATTTTGGTACAGTTGATGTTGACCTAC 
TACGGTArrCCCCTCTTTCrAAAATTrCrCAATCAGAAGTATGGCTTTGATTGGAATGTTAATGCAATTCCGGCTTCTATrTTTGCCATTACAGCC 
TTTGCTTTTAATGAAGCAGCCTACGCTAGTGAAACTATTCGGGCAGCCATTTTATCAGTAGATACAGGTGAAATTGAAGCAGCAAAAAGTCTAGGC 
ATGACTTCTGTGCAGGTTTACCGTCGTGTCATTATTCCTAATC-CAACTGTTGTGGC^ATTCCAACCTTGATTAATGGGTTAATTGGCTTAACTAAA 
GGAACATCGCTTGCCTTTAATGCAGGGATTGTCGAAATGTTTGCCCAGGCTCAAATTCTAGGCGGATCAGATTACCGTTATTTTGAACGTTATATC 
TCTGTTGCTCTTGTCTATTGGTCTATCAGTATTTTGATGGAGCAAGTAGGTCGCTTGATTGAAAACAAGATGGCCATCAAAGCACCAGAACAAGCT 
AGAAATGAAAAGTTAGGAGAATTGCGT 

SEQ ID 2926 

LLIAIIRIYYFTCGSKSVRILRQTNTKGKYMTSVFLTSGWAFYDYLISPIPHGKLFSWHAVFDAIPNIIQRLPITLGbTLSGATFGLVLAMFALV 
KINKVKLLYPIQAIFVSFLRGTPILVQLMLTYYGIPLFLKFLNQKYGFDWNVNAIPASIFAITAFAFNEAAYASETIRAAILSVDTGEIEAAKSLG 
MTSVQVYRRVIIPKATWAIPTLINGLIGLTKGTSLAFWAGIVEMFAQAQILGGSDYRYFERYISVALVYWSISILMEQVGRLIENKMAIKAPEQA 

SEQ ID 2927 

ATGATAAAATTGAGACAATTGACTAAATCATTTTCTGGTCAAAAAGTGTTAGACAAACTTGATTTAGATATTGAAAAAGGTCAAGTTGTTGCTCTA 
GTAGGTGCTTCAGGTGCAGGAAAATCAACCTTTCTTCGTAGTATGAATTATTTAGAAGAGCCTGATTATGGAACAATTGAAATTGATGATTTTAAA 
GTTGATTrrAAATCAATCAGTAAAGATGACATACTAACArTACGCCGrAAGTTAGCCATGGTTTTTCAACAATTCAATCrArTTGAGCGrCGrACA 
GCTTTGGATAATGTAAAAGAAGGTTTGAAAATTGTCAAAAAGATGTCAGATCAAGAGGCAACACGGATTGCAAGAGACGAACTGGCAAAGGTCGGA 
CTTGCAGATCGTGAAAAATATTATCCAAGACATTTATCAGGTGGACAGAAACAACGTGTTGCTTTGGCACGCGCATTAGCCATGAAACCTGATGTT 
CTTCTTTTAGACGAACCGACATCAGCACTTGATCCAGAATTAGTTGGAGAAGTTGAAAAATCTATTGCAGATGCTGCTAAGCAGGGGCAAACCATG 
GTACTTGTTAGTCATGATATGAATTTTGTTTACCAAGTAGCAGATAAAGTTTTATTTTTGGAAAAAGGTCGTATTTTAGAGTCTGGGACGCCTGAA 
CAATTATTTAACCATCCTTTAGAAGAACGTACAAAAGAATTCTTCGCTAGTTATAACAAATCGTACCTA 

SEQ ID 2928 

MIKLRQLTKSFSGQKVLDKIiDLDIEKGQWALVGASGAGKSTFLRSMNYLEEPDYGTIEIDDFKVDFKSISKDDILTLRRKLAMVFQQFNLFERRT 
ALDNVKEGLKIVKKMSDQEATRIARDELAKVGLADREKYYPRHLSGGQKQRVALARALAMKPDVLLLDEPTSALDPELVGEVEKSIADAAKQGQTM 
VLVSHDMNFVYQVADKVLFLEKGRILESGTPEQLFNHPLEERTKEFFASYNKSYL 

SEQ ID 2929 . . 

TTGATGATTACAATTAGAAATTTGAGCAAGACATTCTCAGGGCAAAAAGTTTTAGATAGTTTGGCTCTTGATATTGAAAAAGGTCAAGTGATTGCT 
TTAGTTGGTGCTTCAGGAGCAGGGAAATCGACCTTCCTXCGTAGCCTAAACTATTTGGAAAAACCAGATTCAGGCTCCATTAGCATTGGTGACTTT 
AC G 1 1 TGATTirGAGACCATTACCACAGAGCMGTCCTTATOTTACGTCGGAAACTTGCCATGGTTTrTCAACAATTTAATCTTTTTGAGCGTCGT 
ACAGCCCTTGAGAATGTCAAAGAAGGTCTrAAGGTGGTCAAAAAACTGTCTGACCAAGAAGCGACTAAACTGGCGCAAGCAGAATTGGCTAAGGTT 
GGTTTAGCAGATCGAAAACATCATTACCCACGTCATTTATCAGGGGGACAAAAACAACGGGTAGCTTTAGCAAGAGCTCTGGCTATGAAACCAGAT 
GTTTTATTACTAGATGAGCCGACCTCGGCTCTTGACCCGGAATTAGTTGGCGAAGTGGAAAAGTCTATTACTGATGCTGCTAAATCCGGACAGACC 
ATGGTTTTAGTGAGTCACGACATGAATTTTGTTTACCAAGTGGCAGATAGAGTACTCTTTTTAGATCAAGGGAAAATCTTGGAACAAGGAACACCT 
GAAGAAGTCTTTAGACATCCTCAAAAAGAACGAACCAAAGAATTTTTTGCAAGCTATTCAAAAACATACATT 

SEQ ID 2930 

LMITIRHLSKTFSGQKVLDSLALDIEKGQVIALVGASGAGKSTFLRSLNYLEKPDSGSISIGDFTVDFETITTEQVLILRRKLAMVFQQFNLFERR 
TALENVKEGLKWKKLSDQEATKLAQAELAKVGLADRKHHYPRHLSGGQKQRVALARALAMKPDVLLLDEPTSALDPELVGEVEKSITDAAKSGQT 
MVLVSHDMNFVYQVADRVLFLDQGKILEQGTPEEVFRHPQKERTKEFFASYSKTYI 

SEQ ID 2931 

ATGTATGATACTTTAATAATAGGTTCAGGTCCTGGTGGTATGACAGCAGCGCTTTACGCTGCACGTTCAAACCTTAAAGTTGGGTTAATTGAACAA 
GGTGCTCCAGGTGGACAGATGAATAATACTGCTGAAATTGAGAACTATCCAGGCTACGATCATATCTCAGGTCCAGAATTATCAATGAAGATGTAT 
GAGCCGTTGGAAAAATTTGAAGTAGAGCATATTTATGGTATAGTTCAAAGAGTTGAGAACGATGGTGATGTAAAGCGTGTTATCACCGAAGATGAA 
TCGTATGAAGCCAAAACAGTAATCCTTGCTACCGGAGCTAAAAACAGCCTTTTAGGAGTTCCGGGTGAAGAGGAATATACTAGTCGTGGCGTTTCT 
TACTGTGCGGTTTGTGATGGTGCATTTTTCCGTGATCAGGATCTTTTAGTTGTGGGTGGCGGTGATTCTGCTGTTGAAGAAGCTGTCTTCTTAACT 
CAATTTGCTAAAAGTGTTACTATTATTCACCGACGTGATCAATTGAGAGCTCAAAAAGTACTTCAAGACCGAGCTTTTGCTAACGAAAAAATAAAA 
TTTGTATGGGATTCAGTGGTCAAAGAGATTAAAGGAAATGA3ATTAAAGTATCTGGTGTAACTGTTGAAAATCTAAAGACTGGAGAAATCTCAGAG 
ATGACTTTCGGAGGTGTTTTCATTTACGTTGGTTTGAAACCACATTCTAGCATGGTCTCAGAATTAGGTATTACGGACGAGACTGGCTGGGTCTTA 
ACTGATACAAATATGAAAACATCAATTCCAGGACTATATGCTATTGGGGATGTTCGTCAAAAAGATCTACGTCAGATTGCGACTGCTGTTGGTGAA 
GGTGCTATCGCTGGACAGGGTGTCTATAACTATATAACTGAGCATTTC 

SEQ ID 2932 

MYDTLIIGSGPGGMTAALYAARSNLKVGLIEQGAPGGQMNNTAEIENYPGYDHISGPELSMKMYEPLEKFEVEHIYGIVQRVENDGDVKRVITEDE 
SYEAKTVILATGAKNSLLGVPGEEErTSRGVSYCAVCDGAFFRDQDLLWGGGDSAVEEAVFLTQFAKSVTIIHRRDQLRAQKVLQDRAFANEKIK 
FVWDSWKEIKGNEIKVSGVTVENLKTGEISEMTFGGVFIYVGLKPHSSMVSELGITDETGWVLTDTNMKTSIPGLYAIGDVRQKDLRQIATAVGE 
GAIAGQGVYNYITEHF 

SEQ ID 2933 

atgtacgatacattaattattggttcaggaccagcaggaatgactgccgctttatacgctgctagaagtaatttatctgttgccattattgaacaa 
ggggcacctggtggtcagatgaacaacacttttgatataga3aattacccgggatatgatcatatatctggaccagaattagctatgaaaatgtac 
gaacctttagagaagtttaacgttgaaaacatttatggtattgttcaaaaaatagaaaattttggtgactataagtgtgtgttgactgaagatgct 
agttatgaagctaaaacggttattattgcaacgggagctaaataccgtgtactaggtgttccaggtgaagaatactatactagtcgaggagtttct 
tattgtgcagtatgtgatggtgcgtttttccgtgaccaggatcttttggtcgttggtggtggtgactcagcagttgaagaagctatttatcttact 
cagtttgctaaaaaggtaaccgttgttcatcgccgtgatcaactaagagctcagaaaatcttgcaggaccgtgccttcgctaatgacaaagttgac 
tttatctgggattcagttgtc^aagaaattcaaggtaacgacattaaggtctccaatgtcctaatcgaaaatgtgaaaacaggccaagtcactgac 
cacgcttttggaggtgtgtttatctatgttggtatgaatcctgttacaggtatggtaaaggatctagaaattaccgattcagaaggttggattatc 
acagatgatcatatgaggacaagtattcctggtatttttgcgattggagaxgttcgtcaaaaagaccttcgccaaatcacgacagctgttggagat 
ggtgcaattgcagggcaaggtgtttatcactaccttgaaagtttctcttca 
SEQ ID 2934 

MYDTLIIGSGPAGMTAALYAARSNLSVAIIEQGAPGGQMNNTFDIENYPGYDHISGPELAMKMYEPLEKFNVENIYGIVQKIENFGDYKCVLTEDA 
SYEAKTVIIATGAKYRVLGVPGEEYYTSRGVSYCAVCDGAFFRDQDLLWGGGDSAVEEAIYLTQFAKKVTWHRRDQLRAQKIIiQDRAFANDKVD 
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FIWDSWKEIQGNDIKVSNVLIENVKTGQVTDHAFGGVFIYVGMNPVTGMVKDLEITDSEGWIITDDHMRTSIPGIFAIGDVRQKDLRQITTAVGD 
GAIAGQGVYHYLESFSS 

SEQ ID 2935 

ATGTATAAAGACGATAGTTTAACACTACATACTGATTTATATCAAATCAArATGATGCAAGTTTATTrTAATAAAGGTATrCACAATAAAAGAGCG 
GTGTTTGAAGCTTACTTTCGCAAGGTTCCATTTGAAAATGGTTATGCTGTTTTTGCAGGTTTAGAGCGTATTGTTCGTTATTTAGAAAATCTGAGC 
TTTTCTGATAGTGATTTATCCTATTTAGAAGAGTTAGGTTATCCTGAAGAATTTTTAGATTACTTAAAAAATTTAAAAATGGAACTGACTGTCAAA 
TCAGCCAAGGAAGGTGACCTTGTATTTGCTAATGAACCATTAGTTCAAATTGAAGGTCCTTTAGCACAATGTCAGTTAGTAGAGACAGCGATTTTA 
AATATCATCAACTACCAGACACTTGTTGCTACAAAAGCAGCTCGTATTCGTTCTGTTATTGAAGATGAACCGCTATTAGAGTTTGGGACACGACGT 

ATTCCAGTATCAGGAACGCATGCACATGCTTTAGTTCAAACTTATGGCGATGATTACCAGGCATTTAAAGCTTACGCAGAAACTCATAAAGATTGC 
GTCTTTTTAGTGGATACTTATGATACCCTTCGTGTAGGTGTGCCTAATGCTATTCGAGTTGCAAAAGAGATGGGCGAAAAGATTAATTTCTTGGGA 
GTTCGCCTTGATTCAGGTGATTTAGCTTATTTGTCTAAGAAAGTTCGTCAGCAGTTAGATGACGCCGGTTTTCCTAATGCAAAGATTTATGCTTCG 
AATGATCTAGATGAAAATACAATCCTCAACCTAAAAATGCAAAAAGCTAAAATTGATGTTTGGGGTGTCGGAACAAAATTAATTACAGCCTATGAT 
CAGCCTGCGCTAGGTGCTGTTTATAAAATTGTTTCTATTGAGACTGACGCCGGTAGTATGCGAGATACAATTAAACTATCAAACAATGCTGAAAAA 
GTATCAACACCTGGGAAAAAGCAAGTTTGGCGTATCACCAGTCGAGCTAAAGGGAAATCTGAGGGTGATTACATCACATTTGCAGACACTGATGTG 
ACACAATTAGATGAAATTGAAATGTTTCATCCAACTTATACTTATATCAATAAAACAGTCCGTGATTTTGACGCAGTACCCTTACTGGTAGATATC 
TTTGACAAAGGGAAATTAGTTTATCAATTACCAAGTCTTCAAGAAATTCAAGAGTACGGACGCAAAGAATTTGATCAGCTTTGGGATGAGTATAAA 
CGTGTTCTGAATCCACAGGATTACCCAGTTGATTTGGCACGCGATGTTTGGCAAAATAAAATGGACCTGATTGATCGTATCCGTAAAGAAGCTTTG 
GCAAAAGGAGAAGTAAGA 

SEQ ID 2936 

MYKDDSLTLHTDLYQINMMQVYFNKGIHNKRAVFEAYFRKVPFENGYAVFAGLERIVRYLENLSFSDSDLSYLEELGYPSEFLDYLKNLKMELTVK 
SAKEGDLVFANEPLVQIEGPLAQCQLVETAILNIINYQTLVATKAARIRSVIEDEPLLEFGTRRAQEMDAAIWGTRAAIIGGANATSNVRAGKIFN 
IPVSGTHAHALVQTYGDDYQAFKAYAETHKDCVFLVDTYDTLRVGVPNAIRVAKEMGEKINFLGVRLDSGDLAYLSKKVRQQLDDAGFPNAKIYAS 
NDLDENTILNLKMQKAKIDVWGVGTKLITAYDQPALGAVYKIVSIETDAGSMRDTIKLSNNAEKVSTPGKKQVWRITSRAKGKSEGDYITFADTDV 
TQLDEIEMFHPTYTYINKTVRDFDAVPLLVDIFDKGKLVYQLPSLQEIQEYGRKEFDQLWDEYKRVLNPQDYPVDLARDVWQNKMDLIDRIRKEAL 
AKGEVR 

SEQ ID 2937 

ATGTATAAAGATGATAGTTTAACTCTCCATACTGATTTGTATCAGATTAATATGATGCAAGTTTATTTTGAGCAGGGCATTCATAATCGTCATGCG 
GTGTTTGAAGTCTATTTCCGCAAGGAACCTTTTAACAATGGTTATGCTGTTTTTGCCGGTTTACAGCGCATGGTGGAGTACCTAGAGCAATTTCAA 
TTTTCAGAAACAGATTTGGCTTACCTTGAAGAACTGGGTTATCCAGAAAACTTTTTGACCTACCTTAAAGAGTTACGATTAGAATTGACCATCCGT 
TCAGCTAAAGAAGGAGATTTGGTTTTTGCTAATGAGCCGATTGTGCAAGTAGAAGGCCCTCTAGGTCAGTGTCAGTTGGTCGAAACAGCTCTTTTA 
AACATTGTTAACTTCCAGACCTTGATTGCTACAAAGGCTGCTCGTATTCGTTCTGTGATTGAGGATGAACCCCTTTTGGAATTTGGCACCCGTCGT 
GCACAGGAACTAGATGCTGCGATTTGGGGAACCCGCGCAGCGATGATTGGTGGAGCAGATGCAACAAGTAATGTGAGAGCAGGTAAACGCTTTGAT 
ATCCCTGTTTCAGGTACGCATGCTCATGCTTTAGTGCAAGCCTATGGTAATGATTATGATGCTTTCATGGCTTATGCTAAGACCCATAAAGATTGT 
GTATTTCTTGTTGACACCTATGATACACTTAAAGTAGGTGTGCCAACAGCTATCCGAGTAGCCAAAGAAATGGGTGACAAGATTAATTTTCTAGGT 
GTTCGATTGGACTCTGGTGACTTGGCTTACCTCTCAAAAACAGTCCGTCAGCAGTTAGACGACGCTGGTTTTACCGAGGCTAAGATCTATGCTTCT 
AATGACCTCGATGAAAATACCATCCTCAACTTAAAAATGCAAAAGGCCAAAATTGATGTTTGGGGTGTTGGGACCAAACTGATCACAGCCTATGAT 
CAGCCTGCCTTAGGTGCTGTTTATAAGATTGTCTCTATTGAGCAAGAAGATGGCAGCATGCGTGATACGATCAAATTATCAAATAATGCAGAAAAA 
GTATCCACACCAGGTAAAAAACAAGTTTGGCGCATCACCAGTCGTGAAAAAGGCAAATCAGAAGGCGACTATATCACGTTTACTGATATTAATGTT 
AATGAATTAACTGAGATTGAGATGTTCCATCCGACCTATACCTATATTAAGAAAACCGTTAAAGAATTTGATGCAATTCCTCTCTTAGTTGATATT 
TTTGTCAAGGGAGAATTAGTTTACCAGCTACCGACCTTAGCTGAAATCAAGGCTTATGCTAAAAAAGAATTTGACAAGCTTTGGGATGAATACAAG 
CGTGTCTTAAATCCTCAAGACTACCCAGTAGACTTAGCCCGTGATGTGTGGCAAAACAAGATGGCCTTAATTGATAACATTCGCAAAGATGCTTAT 
GGAAAGAGTGAA 

SEQ ID 2938 . 

MYKDDSLTLHTDLYQINMMQVYFEQGIHNRHAVFEVYFRKEPFNKGYAVFAGLQRMVEYLEQFQFSETDLAYLEELGYPENFLTYLKELRLELTIR 
SAKEGDLVFANEPIVQVEGPLGQCQLVETALLNIWFQTLIATKAARIRSVIEDEPLLEFGTRRAQEIiDAAIWGTRAAMIGGADATSNVRAGKRFD 
IPVSGTHAHALVQAYGNDYDAFMAYAKTHKDCVFLVDTYDTIiKVGVPTAIRVAKEMGDKINFLGVRLDSGDLAYIiSKTVRQQLDDAGFTEAKIYAS 
NDLDENTILNLKMQKAKIDVWGVGTKLITAYDQPALGAVYKIVSIEQEDGSMRDTIKLSNNAEKVSTPGKKQWRITSREKGKSEGDYITFTDINV 
NELTEIEMFHPTYTYIKKTVKEFDAIPLLVDIFVKGELVYQLPTIlAEIKAYAKKEFDKLWDEYKRVLWPQDYPVDLARDVWQWKiyiALIDNIRKDAY 
GKSE 

SEQ ID 2939 

ATGACTTTGCAAGATCAAATTATCAAAGAACTCGGTGTAAAACCTGTTArTAATCCAAGTCAAGAAATCCGTCGTTCCGTAGAATTTTTAAAAGAC 
TATCTATTAAAACATAGTTTTCTAAAGACCTATGTACTGGGTATTTCAGGGGGGCAAGATTCAACTTTAGCAGGACGTCTAGCTCAACTAGCAGTT 
GAAGAGTTGCGTGCTGATACAGGGGAAAACTATCAATTTATAGCTATTCGTTTACCATATGGTATTCAGGCCGATGAAGAAGATGCACAAAAAGCA 
TTAGATrrrATCAAGCCAGATATTGCrrrGACCATTAATATTAAAGAAGCTGTTGATGGCCAAGTTAGAGCTCTTAATGCAGCAGGAGTAGAGATT 
ACAGACTTTAATAAAGGAAATATTAAAGCTCGTCAAAGAATGATTAGTCAATATGCAGTTGCAGGTCAATATGCTGGAGCGGTTATTGGTACTGAT 
CATGCTGCAGAAAATATTACAGGTTTTTTCACCAAATTTGGTGATGGAGGTGCTGACTTATTACCTCTCTTTAGACTTAATAAAAGTCAGGGGAAA 
CAGTTATTAGCTGAACTTGGTGCTGATAAAGCCTTGTACGAAAAGATTCCAACCGCAGATTTAGAAGAAAATAAACCAGGAATCGCTGATGAAATA 
GCCCTTGGAGTAACCTACCAAGAAATTGATGCTTATCTTGAAGGGAAGGTGGTTTCGGACAAGTCTCGAGGTATCATTGAAAATTGGTGGTATAAG 
GGTCAACATAAACGTCATCTTCCAATCACAATTTTTGATGATTTCTGGAAA 

SEQ ID 2940 

MTLQDQIIKELGVKPVINPSQEIRRSVEFLKDYLLKHSFLKTYVLGISGGQDSTLAGRLAQLAVEELRADTGENYQFIAIRLPYGIQADEEDAQKA 
LDFIKPDIAIiTINIKEAVDGOVRALNAAGVEITDFNKGNIKARQRMISQYAVAGQYAGAVIGTDHAAENirGFFTKFGDGGADLLPLFRLNKSQGK 
QLLAELGADKALYEKIPTADLEENKPGIADEIALGVTYQEIDAYLEGKWSDKSRGIIENWWYKGQHKRHLPITIFDDFWK 

SEQ ID 2941 

TTGATAACATTCGCAAAGATGCTTATGGAAAGAGTGAATGACATGACACTACAAGAAGAGATAATTCGACAATTAGGCGTCAAGGCTAGCATTGAC 
CCACAAGAAGAAATTCGGAAAGCCGTTGATTTTTTAAAAGCTTATTTGCGTAAGCACTCATTTTTAAAAACTTATGTCTTAGGCATTTCGGGAGGT 
CAGGATTCTACCCTCGCAGGAAAGCTAGCCCAAATGGCaATTGCAGAGTTACC-GGAGGAAGCAAGTGATCAAGCTTACCAATTTATAGCTGTTCGC 
TTGCCTTATGGGGTTCAGGCTGATGAAGCAGATGCGCAAAAAGCCTTGGCrTTTATTGCACCAGATCAGACGCTTACCArrAATATCAAGGCAGCT 
GTGGACGGTCAAGTAGAGGCTCTACAAGCAGCAGGCGTTGAGATTTCTGATTTCAATAAAGGTAATATTAAAGCACGTCAGCGAATGATCAGTCAA 

GCAGATATTCTTCCCCTCTTTAGGCTTAACAAACGTCAAG3AAAGGCTCTTTTGAAAGTTTTAGGAGCAGATGCTGCTTTGTATGAAAAAGTTCCA 
ACTGCTGATTTAGAAGATCAAAAACCAGGCTTGGCTGATGAGGTTGCTCTAGC-GGTGACCTATCAAGACATCGACGACTATTTGGAAGGGAAGCTG 
ATTTCCAAAGTAGCTCAAGCAACTATTGAAAAATGGTGGCATAAAGGACAACACAAGCGTCACCTGCCAATCACCATTTTTGATGATTTTTGGAAA 

SEQ ID 2942 
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LITFAKMLMERVNDMTLQEEIIRQLGVKASIDPQEEIRKAVDFLKAYLRKHSFLKTYVLGISGGQDSTLAGKLAQMAIAELREEASDQAyQFIAVR 
LPYGVQADEADAQKALAFIAPDQTLTINIKAAVDGQVEALQAAGVSISDFNKGHIKARQRMISQYAIAGQMAGAVIGTDHAAENITGFFTKFGDGG 
ADILPLFRLNKRQGKALLKVI1GADAM1YEKVPTADLSDQKPGLADEVALGVTYQDIDDYLEGELISKVAQATIEKWWHKGQHKRHI.PITIFDDFWK 

SEQ ID 2943 

ATGTCAAAATTAACTCAAACATTTACAGATAAGTTATTTGCTGATTACCAAGCAAATACAAAATTTAGCGCTATTGAAAATGCAGTAACTCACAAT 
GGTTTATTGAAGTCTCTAGAGACTCGTCAAAGTGAGATTGAGAACGACTATGTCTTTTCAATTGATTTGACCAAAGATGAAGTTTCTAATCAGAAA 
CAATCAGGACGTTGCTGGATGTTTGCTGCACTGAATACATTTCGTCATAAACTGATTTCAGATTTTAAACTTGAGAATTTTGAATTATCTCAGGCA 
CATACATTTTTCTGGGATAAGTATGAAAAATCAAATTGGTTTATGGAACAAATTATTGCGACTGCAAATCAGGAATTGAGTAGTCGTAAGGTGAAA 
TTCCTATTAGATGTACCTCAACAAGATGGAGGACAATGGGACATGGTGGTTGCTCTGTTTGAGAAATATGGTGTCGTTCCTAAAACAGTTTATCCT 
GAATCTGTTTCATCAAGTGCTAGTCGTGAACTAAATCAATATTTGAATAAACTCTTACGCCAAGATGCACAGATTCTACGAGAATTAATAGCACAG 
GGAGCAGATGGGGCAACTGTTCAAAATAAAAAGGAAGAATTGCTTCAAGAAATTTTTAACTTTTTAGCAATGAACCTTGGCTTGCCACCGCAATCT 
TTTGATTTTGCTTATCGTGATAAAGACAATCATTATCAGTCTGATAAAAATArTACACCGAAAGCArTTTATCAAAAATATGTTAATCTTGACCTA 
TCAGATTATGTTTCTATTATCAATGCTCCAACTGTAGATAAGCCTTATGGACAATCCTATACAGTTGAGATGCTTGGAAATGTTGTCGGAGGGCCA 

GGTCAAGTATCAAATCGrCAAAAGGGrATCCTAGCAACTACGACTTATGATTTTAATTCATCTATGGATATTAAACTTAGCCAAGACAAAGCGGGC 
CGCCTAGATTATAGTGAAAGTTTAATGACACATGCTATGGTCTTAACGGGAGTAGACCTTGATGAATCTGGACAACCTTTAAAATGGAAAGTTGAG 
AACTCTTGGGGAGAGAAAGTTGGTAAGGATGGTTATTTTGTAGCTTCAGATGCTTGGATGGATGAATATACTTACCAAATAGTCGTTCGTAAAGAA 
TTGCTTACTAAAGAAGAATTAGAGGCTTACAACGCAGAGCCAATTACTTTAGCGCCGTGGGATCCGATGGGAGCATTAGCTAAT 

SEQ ID 2944 

MSKLTQTFTDKLFADYQANTKFSAIENAVTHNGLLKSLETRQSEI3NDYVFSIDLTKDEVSNQKQSGRCWMFAALNTFRHKLISDFKLEMFELSQA 
HTFFWDKYEKSNWFMEQIIATANQELSSRKVKFLLDVPQODGGQWDMWALFEKYGWPKTVYPESVSSSASRELNQYLNKLLRQDAQILRELIAQ 
GADGATVQNKKEELLQEIFWFLAMNLGLPPQSFDFAYRDKDKHYQSDKNITPKAFYQKYVNLDLSDYVSIINAPTVDKPYGQSYTVEMLGNWGGP 
AVKYLNLDMKRFKELAIAQMKSGETVWFGSDVGQVSNRQKGILATTTYDFNSSMDIKLSQDKAGRLDYSESLMTHAMVLTGVDLDESGQPLKWKVE 
NSWGEKVGKDGYFVASDAWMDEYTYQIWRKELLTKEELEAYNAEPITLAPWDPMGALAN 

SEQ ID 2945 

ATGTCAGCATTAACAGAGACATTTACAGAACAATTATTTGCTCATTACGAAGCCAATGCAAAATTTTCAGCTATTGAGAATGCCGTTACGCATAAT 
GGTTTGCTAAAATCArTAGAAACCCGrCAAAGTGAAGTGGACAATGATTTTGTGTTTTCTATTGATTTAACTAAAGArAAGGTATCTAACCAAAAG 

CATACTTTCTTTTGGGATAAGTATGAAAAAGCTAACTGGTTTATGGAGCAGGTCATTGCTACAGCTGACCAAGAATTAACCAGTCGTAAAGTTAAG 
TTTCTCTTGGATGTTCCACAACAAGATGGTGGTCAGTGGGACATGGTGGTTTCCTTGTTTGAGAAGTATGGAGTGGTGCCAAAATCTGTTTACCCA 
GAATCAATCTCATCAAGTAACAGTCGTGAATTAAACCAGTATTTGAATAAATTATTGCGCCAAGATGCTCAAATTCTTCGTGACCTGATTGCGTCA 
GGTGCTAAGGCAGACCAAGTTGAGGATCGAAAAGCAGAGCTTCTTCAGtSAAATTTTTAACTTCTTGGCCATGACCCTTGGTTTACCACCTCGTCAT 
TTTGATTTTGCCTACCGTGATAAAGATGACCACTATCATGTTGAGAAAGGTTTGACACCGCAAGCGTTTTACGACAAATTTGTTGGCTTAAAGCTT 
TCTGATTATGTGTCTGTTATTAATGCGCCAACTGCTGATAAGCCTTATGGCAAATCATACACTGTTGAGATGCTAGGAAATGTGGTCGGTAGTCGT 

GGTCAAGTTTCAGATCGTCAAAA&GGCATTTTAGCAACTAATACTTACGATTTTGAAGCTAGTATGGATATCAATCTTAGTCAAGATAAGGCTGGA 
CGTTTGGATTATAGTGAAAGTTTGATGAeACATGCTATGGTTTTAACAGGTGTTGACTTAGATGAAACAGGAAAACCGTTAAAATGGAAGGTTGAA 
AATTCATGGGGTGAGAAGGTTGGTGACAAAGGTTACTTTGTTGCTTCAGATGCTTGGATGGATGAATATACCTATCAAATTGTTGTCCGTAAAGAA 
TTCTTAACAGCTGACGAGTTAGCGGCTTATGAAAAAGAGCCACAAGTACTAGCTCCTTGGGATCCAATGGGTGCTTTAGCACAATAC 

SEQ ID 2946 

MSALTETFTEQLFAHYEANAKFSAIENAVTHNGLLKSLETRQSEVDNDFVFSIDLTKDKVSNQKASGRCWMFAALNTFRHKLITEFKLENFELSQA 
HTFFWDKYEKANWFMEQVIATADQELTSRKVKFLLDVPQQDGGQWDMWSLFEKYGWPKSVYPESISSSKSRELNQYLMKLLRQDAQILRDLIAS 
GAKADQVEDRKABLLQEIFNFLAMTLGLPPRHFDFAYRDKDDHYHVSKGLTPQAFYDKFVGLKLSDYVSVINAPTADKPYGKSYTVEMLGNWGSR 
EVRYLNLDMKRFKELAIKQMQAGESVWFGSDVGQVSDRQKGILATKTYDFEASMDINLSQDKAGRLDYSESLMTHAMVLTGVDLDETGKPLKWKVE 
NSWGEKVGDKGYFVASDAWMDEYTYQIWRKEFLTADELAAYEKEPQVLAPWDPMGALAQY 

SEQ ID 2947 

GTGATTACAATTAAAAAGGAATCTGTTATCAAACTATTGAAGTATGCTTTTGGCATTATAATGGGATTTATTATCTTAGCTATTGTAATAGGTGGG 
CTCCTATTTGCATACTACGTTAGTCGTTCTCCGAAATTAACCGATCAAGCTTTAAAATCCGTTAACTCTAGTTTGGTTTATGATGGTAATAATAAA 
CTTATTGCCGATTTAGGCTCAGAAAAGCGTGAAAGTGTTAGTGCGGATAGCATTCCACTAAATTTGGTTAACGCTATCACTTCTATCGAAGATAAA 
CGTTTCTTTAAACATAGAGGTGTCGATATTTATCGTATTTTAGGTGCAGCTTGGCATAATCTTGTTAGTAGTAATACGCAAGGTGGTTCAACCCTT 
GATCAACAGTTGATTAAACTGGCTTACTTTTCTACCAATAAATCTGACCAAACGTTAAAACGTAAATCACAGGAAGTTTGGCTTGCGCTTCAAATG 
GAGCGTAAATACACCAAAGAAGAAATTCTTACTTTCTATATTAATAAAGTTTAT'ATGGGAAATGGGAATTATGGTATGAGAACAACAGCTAAATCA 
TACTTTGGTAAAGACCTAAAGGAATTATCTATTGCACAACTTGCTTTGCTCGCTGGTATTCCTCAAGCACCTACACAATATGACCCTTATAAAAAC 
CCAGAATCTGCTCAAACAAGACGTAATACCGTTCTTCAGCAGATGTATCAAGATAAAAACATTTCTAAAAAGGAATACGACCAAGCTGTTGCAACT 
CCAGTAACTGATGGCTTAAAAGAATTAAAGCAAAAATCTACTTATCCAAAATATATGGATAACTACTTAAAACAAGTTATTAGTGAAGTTAAACAA 
AAAACTGGTAAAGATArCrTTACTGGrGGGCTAAAAGrGTATACTAATATCAACACTGATGCACAAAAACAACTATATGACATCTACAACAGTGAC 
ACTTACATCGCTTATCCAAACAATGAATTACAAATAGCATCTACCATCATGGATGCGACTAATGGTAAAGTCATTGCACAATTAGGCGGGCGTCAT 
CAGAATGAAAATATTTCATTTGGGACAAATCAATCTGTCTTAACAGACCGCGATTGGGGTTCTACAATGAAACCTATCTCAGCTTATGCACCTGCT 
ATTGATAGTGGTGTCTATAATTCAACAGGTCAATCATTAAACGACTCAGTTTACTACTGGCCTGGTACTTCTACTCAACTATATGACTGGGATCGT 



aaatctttccttgaaaaattaggcatatactatccagaaatgaactattcaaatgctatttcaagtaacaacagtagcagtgatgcaaaatatggt 
gcaagtagtgagaaaatggcagcggcttactcggcttttgcaaacggcggaacttactataaaccgcaatatgttaataaaattgaatttagcgat 
ggaaccaatgatacttatgcagcgtctggtagccgtgcgatgaaagagactactgcctacatgatgacggatatgctgaaaacagtactaacattt 
ggtactggtactaaagcagctatccctggtgttgcacaagctggtaagactggtacttccaactatacggaagatgagttagctaaaattgaagca 
actactggtatctacaatagcgccgttggtacaatggctcctgatgaaaactttgtcggctatacttctaagtacacaatggcaatttggactggt 
tataaaaatcgccttacaccactttatggtagccaactggatattgctactgaggtttatcgtgcaatgatgtcctacctaactggcggatacagt 

'gcagattggacaatgccagaagggctctatcgaagcggaagctacttgtatatcaatgggacaactacaaccggcacttactcttcttctgtctat 
aagaatatctatcaaaattctggacagtcaagtcaaagcagta'gttc.^acatcctctgagaaacaaaaagaggataagaatacagcaaatgatgcc 
aattcatcatccccacaagtcgaaacacctaataatggtaatgctactacccctaataattccaarcaaactgtgccaggaactggacatggtaat 
ggtaatggtaatggtaacaacaatacagtacctaacggtaat 

SEQ ID 2948 

MITIKKESVIKLIiKYAFGIIMGFIILAIVIGGLLFAYYVSRSPKLTDQALKSTOSSLVYDGNNKLIADLGSEKRESVSADSIPLNLVNAITSIEDK 
RFFKHRGVDIYRILGAAWHNLVSSKTQGGSTLDQQLIKLAYFSTNKSDQTLKRKSQEVWLALQMERKYTKEEILTFYINKVYMGNGNYGMRTTAKS 
YFGKDLKELSIAQLALLAGIPQAPTQYDPYKNPESAQTRRNTVLQQMYQEKNISKKEYDQAVATPVTDGLKELKQKSTYPKYMDNYLKQVISEVKQ 
KTGKDIFTAGLKVYTNINTDAQKQLYDIYNSDTYIAYPNNELQIASTIMDATNGKVIAQLGGRHQNENISFGTNQSVLTDRDWGSTMKPISAYAPA 
IDSGVYNSTGQSLNDSVYYWPGTSTQLYDWDRQYMGWMSMQTAIQQSRNVPAVRALEAAGLDEAKSFLEKLGIYYPEMNYSNAISSNNSSSDAKYG 
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ASSEKMAAAySAPANGGTYYKEQYVNKIEFSDGTNDTYAASGSRAMKETTAyMMTDMLKTVLTFGTGTICAAIPGVAQAGKTGTSNYTBDELAKIEA 
TTGIYNSAVGTMAPDENFVGYTSKYTMAIWTGYKNRLTPLYGSQLDIATEVYRAMMSYIjTGGYSADWTMPEGLYRSGSYLYINGTTTTGrYSSSVY 
KNIYQHSGQSSQSSSSTSSEKQKEDKNTANDANSSSPQVETPNNGNATTPKNSNQTVP3TGHGNGMGNGNNNTVPNGN 

SEQ ID 2949 

GTGATTACAATTAAAAATCCAAAAATCCTTAAGTGGCTAAAGTATGTATTAAGTGCAATTCTTAGCCTTATTATCCTTGTTATTATTATTGGTGGT 
CTTTTGTTTACCTTCTACATTAGCAGTGCTCCGAAACTGTCAGAAGCCCAGTTAAAATCAACAAACTCTAGCTTGGTTTATGACGGTAATAACAAT 
CTGATTGCTGATTTGGGTTCTGAAAAGCGTGAAAATGTAACAGCTGATAGTATCCCTATTAATCTAGTTAATGCTATTACCTCAATTGAAGATAAA 
CGTTTCTTTAAGCATCGTGGAGTAGATCTTTATCGTATTTTTGGTGCTGCCTTTCATAATCTAACGAGTCAGACCACTCAAGGGGGGTCAACGCTT 
GATCAGCAACTCATTAAACTAGCCTATTTTTCTACTAATGAATCTGArCAAACCTTAAAACGTAAGGCTCAAGAAGTTTGGCTTGCTCTTCAAATG 
GAGCGAAAATATACTAAACAAGAAATCCTGACTTTTTACATCAACAAAGTATATATGGGTAATGGCAACTATGGTATGCTGACAGCCGCTAAGTCT 
TATTATGGCAAGGATCTTAAGGATTTATCTTATGCCCAACTAGCCCTATTGGCTGGAATCCCTCAAGCTCCTAGTCAATATGATCCTTACCTTCAT 
CCTGAAGCTGCTCAAAATCGCCGTAACGTCGTGTTGCAACAGATGTACATGGAAAAACATCTGACGAAAGCAGAATATGAAACTGCCATCGCAACT 
CCCGTCGCTGAAGGTCTACAATCACTCCAACAGCGCTCAACTTATCCAAAATATATGGATAATTATCrAAAACAAGTTATTGAAGAAGTCAAAAAA 
GAAACGAATAAAGATATTTTTACCGCTGGTTTAAAAGTTTATACCAATATTATCCCCGATGCGCAGCAGACTCTTTATAATATTTATCATTCTGGT 
GATTATGTTTACTATCCAGACCAAGATTTCCAAGTTGCTTCAACGATTGTTGATGTGACAAATGGTCATGTTATTGCTCAGCTTGGCGGACGTAAT 
CAAGATGAAAATGTTTCATTTGGGACTAACCAAGCTGTTTTAACTGATCGTGACTGGGGTTCTACCATGAAGCCAATCACAGCCTATGCTCCTGCT 
ATTGAATCTGGTGTTTATACTTCTACTGCTCAGTCGACTAATGACTCAGTCTATTATTGGCCTGGAACCACTACCCAATTGTTTAACTGGGACCTT 
AGATATAACGGATGGATGACAATCCAAGCTGCTATTATGCTATCGCGAAATGTCCCAGCAGTCCGAGCACTGGAAGCCGCAGGACTTGACTATGCT 
CGATCTTTCTTAAGCAGTTTAGGTATTAACTATCCCGAAATGCACTACTCAAACGCTATCTCAAGTAATAACAGTAGCTCAGATAAAAAATATGGT 
GCAAGTAGTGAAAAAATGGCCGCTGCATACGCTGCTTTTGCAAATGGTGGTATTTATCATAAACCAAGGTATGTCAATAAAGTGGAATTTAGTGAT 
• GGTACAAGTAAAACTTTTGATGAAAAAGGAAAACGTGCCATGAAAGAAACCACGGCCTATATGATGACAGATATGTTAAAAACTGTTCTCACTTAT 
GGTACAGGTACTGCTGCTGCCATTCCTGGTGTTGCGCAAGCTGGTAAAACAGGGACTTCTAACTACACTGATGAGGAACTAGCTAAAATTGGTGAA 
AAATACGGCCTTTATCCAGATTATGTTGGTACATTAGCGCCAGACGAAAACTTTGTTGGCTTTACTAAGCGCTACGCCATGGCTGTTTGGACAGGT 
TACAAAAACCGCTTGACCCCAGTATACGGATCAAGTCTAGAGATTGCATCTGACGTTTATCGTAGCATGATGACTTACTTAACAAATGGTTACAGT 
GAAGATTGGACGATGCCAAATGGTCTTTATCGCAGTGGTGGATTCCTCrACTTAAGCGGAACCTATGCGAGCAACACCGACTATACTAATTCGGTT 
TACAACAATCTT.TACAGCAATAACACGACAACAGCTTCTAGCCAAACGACTTCAGATGATACTAGTAGTAGCAATGATACAAGTAATTCAACCAAT 
ACAGACAACAATGGCAGTCATCCATCTACCGATGATAAAAAGACAACTCAT 

SEQ ID 2950 

VITIKKPKILKWLKYVLSAILSLIILVIIIGGLLFTPYISSAPKLSEAQLKSTNSSLVYDGNNNLIADLGSEKRENVTADSIPINLVNAITSIEDK 
RFFNHRGVDLYRIFGAAFHNLTSQTTQGGSTLDQQLIKLAYFSTNESDQTLKRKAQEVWLALQMERKYTKQEILTFYINKVYMGNGNYGMLTAAKS 
YYGKDLKDLSYAQLALLAGIPQAPSQYDPYLHPEAAQNRRNWLQQMYMEKHLTKAEYETAIATPVAEGLQSLQQRSTYPKYMDNYLKQVIEEVKK 
ETNKDIFTAGLKVYTNIIPDAQQTLYNIYHaGDYVYYPDQDFQVASTIVDVTNGHVIAQLGGRNQDENVSFGTNQAVLTDRDWGSTMKPITAYAPA 
IESGVYTSTAQSTNDSVYYWPGTTTQLFNWDLRYNGWMTIQAAIMLSRNVPAVRALEAAGLDYARSFLSSLGINYPEMHYSNAISSNWSSSDKKYG 
ASSEKMAAAYAAFANGGIYHKPRYVNKVEFSDGTSKTFDEKGKRAMKETTAYMMTDMLKTVLTYGTGTAAAIPGVAQAGKTGTSNYTDEELAKIGE 
KYGLYPDYVGTLAPDENFVGFTKRYAMAVWTGYKNRIjTPVYGSSLEIASDVYRSMMTYLTNGYSEDWTMPNGLYRSGGFLYLSGTYASNTDYTNSV 
YNNLYSNNTTTASSQTTSDDTSSSHDTSNSTNTDNNGSHPSTDDKKTTH 

SEQ ID 2951 

ATGGTTAACTATCCACATCAGCTTATTCGGAAAACAACAGTTACAAAATCAJIAGAAAAAGAAAATCGATTTTGCCAACCGTGGTATGTCATTTGAA 
GCTGCTATCAATGCAACCAATGACTACTATTTGTCTCACGAATTAGCTGTCATTCATAAGAAACCAACGCCAGTACAAATCGTCAAGGTAGATTAT 
CCTAAACGTAGTCGTGCTAAGATTGTAGAAGCTTATTTTAGACAAGCTTCTACTACTGATTATTCTGGTGTTTACAAAGGTTACTATATTGACTTT 
GAAGCCAAAGAAACCCGGCAGAAAACTGCTATGCCTATGAAAAATTTTCATGCTCACCAAATAGAGCACATGGCAAATGTATTACAGCAAAAAGGG 
ATTTGCrrTGTCTTGCTTCATTTTTCCACACTTAAGGAAACCTATCTACTCCCTGCTAATGAGTTAATrTCATTTTATCAGATTGATAAAGGCAAT 
AAATCAATGCCTATTGATTATATCAGAAAAAATGGATTTTTCGTAAAGGAGAGTGCCTTTCCTCAAGTCCCTTACTTAGATATTATTGAAGAAAAA 
TTATTAGGCGGTGATTACAAT 

SEQ ID 2952 

MVNYPHQLIRKTTVTKSKKKKIDFANRGMSFEAAINATNDYYLSHELAVIHKKPTPVQIVKVDYPKRSRAKIVEAYFRQASTTDYSGVYKGYYIDF 
EAKETRQKTAMPMKNFHAHQIEHMANVLQQKGICFVLLHFSTLKETYLLPANELISFYQIDKGNKSMPIDYIRKNGFFVKESAFPQVPYLDIIEEK 
LLGGDYN . 

SEQ ID 2953 

. ATGGTTAATTATCCTCATAATCTTATTCGACAAAAAGTAAGTTCCGTTCAAAAGCAAAATAAGGTGGACTTCGCCAATAGAGGTATGTCCTTTGAA 
GCTGCTATCAACGCGACAAATGATTATTATTTATCTCGTCAAATAGCTGTCATTCACAAAAAACCTACTCCTGTCCAAATTGTCAAAGTGGATTAC 
CCTAAACGCAGTCGGGCAAAAATCGTTGAAGCGTACTTTAGACAAGCTTCAACGACTGACTATTGCGGCGTTTATAAAGGACATTATGTTGATTTT 
GAAGCAAAAGAAACCAGGCAAAAAACAGCTATGCCCATGAAAAATTTCCATTTACATCAGATTGAACATATGGCTTGCGTTTTACATCAAAAAGGA 
ATCTGCrTTGTCCTTCTTCACTTTTCCACACTGAAGGAGACTTACTACCTACCTGCTCAAGCCTrGArrrCATTTrArCAGATAGArAATGGCAGT 
AAATCGATGCCCATTGATTATATCAGAAAAAATGGCTTTAAGGTAGCATTTGGAGCCTTTCCACAAGTCCCTTATTTAAACATAATTGAACAAAAT 
TTTTTAGGGGGTGATTACAAT 

SEQ ID 2954 

MVNYPHNLIRQKVSSVQKQNKVDFANRGMSFEAAINATNDYYLSRQIAVIHKKPTPVQIVKVDYPKRSRAKIVEAYFRQASTTDYCGVYKGHYVDF 
EAKETRQKTAMPMKNFHLHQIEHMACVLHQKGICFVLLHFSTLKETYYLPAQALISFYQIDHGSKSMPIDYIRKMGFKVAFGAFPQVPYI.NIIEQN 
FLGGDYN 

SEQ ID 2955 

ATGAAGTCAACTATTCTTGTAACAGGTTACAAAAATTTTGAAT"AGGGATTTTCCAGGATAAGGATCCTCGGATTACTATTATAAAAAAGGCTATT 
GATAAGGATTTTAGACGCTTCTTGGAAAATGGAGCAGACTGGTTTATTTTTATGGGAAATTTAGGGTTTGAGTACTGGGCTTTGGAAGTTGCTCTT 
GATTTACAAAAAGAATATGATTTTCAAATTGCGACAATTTTTACCTTTGAGAACCATGGCCAAAATTGGAATGAGGCTAATAAAGCTAAGTTGGCA 
CTCTTTAAGCAAGTTGACTTTGTTAAATATACTTTCCCAAGCTATGAAAACCCGGGTCAATTTAAACAATACAATCATTTTCTCATTAACAACACA 
CAAGGTGCATATCTTTTTTATGATTCTGAAAATGAAACTAATTTAAAATTTTTGCTAGAAATGATGGAGAAAAAGGAAGCTTATGATATTTCTTTC 
CTAACTTTTGATCGCTTAAATGAAATATATGAGGAA 

SEQ ID 2956 

MKSTILVTGYKNFELGIFQDKDPRITIIKKAIDKDFRRFLENGADWFIFKGNLGFEYWALEVALDLQKEYDFQIATIFTFENHGQNWNEANKAKLA 
LFKQVDFVKYTFPSYENPGQFKQYNHFLINNTQGAYL,FYDSEMETNLKFLLEMMEKKEAYDISFLTFDRLNEIYEE 

SEQ ID 2957 

ATGACTGCGATTCTAATTACAGGTTACCGAAGCTTTGAAATAGGGATTTTTGACCATAAAGACCCACGAGTTTCAATTATTAAACAGGCTATTCGT 
AAAGATTTAATAGGTTATTTGGAAAATGGTGTGGATTGGTTTATCTTTACAGGGAACTTGGGTTTTGAACAATGGGCTTTGGAAGTAGCTAATGAG 
CTAAAAGAGGAGTATCCCTTGCAGATAGCTACTATATTCTTGTTTGAAACGCATGGAGATAGGTGGAATGAAAAAAATAAAGAAGTTTTAAGTCAG 
TTTAGGGCTGTTGACTTTGTAAAATATTACTTTCCAAATTACGAACAACCGACGCAATTTAGTCAATATTATCAGTTTTTATTAGAAAAGACAGAA 
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GGGGCTTATGTTTTTTATGACACAGAAAACGAGACCAACTTAAAATATTTTCTCAAGAAAGCAAAAGATATGCCGCATTATCAGTTGCTATTGCTA 
ACCTTTGATCGGCTAAATGATATGTCACAAAGC 

SEQ ID 2958 

MTAILITGYRSFEIGIFDHKDERVSIIKQAIRKDLIGYLENGVDWFIFTGNLGFEQWALEVANELKEEYPLQIATIFLFETHGDRWNEKNKEVLSQ 
FRAVDFVKYYFPNYEQPTQFSQYYQFLLEKTEGAYVFYDTENETNLKYFLKKAKDMPHYQLLLLTFDRLNDMSQS 

SEQ ID 2959 

ATGGAAAAATCAAGCGTAAAACGTTCTCATATCCGAAAAAACGATCATTCCTCATATATTTCATTTAAGCGATCAAAAGTTAGGAAAGAAATATCA 

SEQ ID 2960 . . 

MEKSSVKRSHIRKNDHSSYISFKRSKVRKEIS 

SEQ ID 2961 

TTGACTGGTTTGGAGAATAGAATGGCAAGTATTATTTATAGCCCAAAA3ATATTTTTGAGCAAGATTTTAAAGTTAGTATGCGGGGATATGACAAG 
AAAGAAGTCGATGTATTTGTGGATGATGTCATCAAAGATTACGAAAATTATCTTGAGCAAATTGAGAAGCTCCAAATGGAAAATAGACGTCTACAA 
CAAGCTTTAGACAAAAAAGAAAGCGAAGCTTCAAATGTAAGAAATTCAGGGACAGCTATGTATAATCAAAAACCGATTGCCCAATCTGCAACCAAT 
TTTGATArTTTAAAACGCArTAGCCGCCrTGAGAAAGAAGTTTTTGGAAGACAAATrAGAGAA 

SEQ ID 2962 

MTGLENRmSIIYSPKDIFEQDFKVSMRGYDKKEVDVFLDDVIKDYENYLEQIEKLQMENRRLQQALDKKESEASNVRNSGTAMYNQKPIAQSATN 
FDILKRI3RLEKEVFGRQIRE 

SEQ ID 2963 

ATGACAAGTATTATTTATAGTCCTAAAGATATTTTTGAGCAAGAATTTAAGACTAGTATGCGAGGGTTTGATAAGAAAGAAGTTGATGAATTTCTT 
GATAATGTAATTAAAGATTATGAAAATTTCAATGCTCAAATTGAAGCTTTAAAAGCTGAGAATGAAGCCTTAAAAAAGGCGAAGTTTCAAGCTAGA 
AATACAGTTTCAGCGACTGTTCAACAACCAGTACCGCAACCGACTCGTGTTGCTCAATCAGCTACTAATTTTGACATCTTGAAACGTATTAGTAAA 
TTGGAAAAAGAGGTTTTTGGTAAACAAATTATTGAG 

SEQ ID 2964 

MTSIIYSPKDIFEQEFKTSMRGFDKKEVDEFLDNVIKDYENFNAQIEALKAENEALKKAKFQARNTVSATVQQPVPQPTRVAQSATNFDILKRISK 
LEKEVFGKQIIE 

SEQ ID 2965 

ATGAAAGAATCATTCAAATTAATAGCAACTGCTGCTGCTGGTTTAGAAGCCATTGTTGGTAGAGAAATCAGAAACCTAGGAATTGACTGCCAAGTT 
GAGAACGGTAGAGTCCGTTTCCACGGAGATATCAAAAGAATCATTGAAACGAACCTATGGCTACGAGCTGCCGATCGTATAAAGATTATTGTAGGA 
GAGTTTCCAGCACCTACTTTTGAGGAACTTTTTCAGGGTGTATATGGCCTTGACTGGGAAAATTATTTACCGTTAGGGGCAAAATTTCCTATTGCT 
AAAGCAAAGTGTGTCAAGTCAAAATTGCACAATGAACCTAGTGTACAAGCCATTTCTAAAAAAGCTGTTGCTAAGAAACTTCAAAAAGTCTTTCAC 
CGTCCTGAAGGAGTTCCCTTACAAGAAAATGGAGCTGAATTTAAAATA3AAGTTTCTATTTTAAAAGATAAAGCGACTGTCATGATTGATACGACT 
GGATCAAGTCTCTTCAAACGTGGCTACCGTGCAGAAAAAGGTGGTGCACCAATTAAAGAAAACATGGCAGCAGCTATTATTCAATTATCTAATTGG 
TTCCCTGATAAGCCArrGATTGATCCAACTTGTGGTTCAGGTACTTTTTGTATTGAAGCTGCTATGATrGGAATGAATATAGCTCCTGGTTTTAAT 
CGTGATTTTGCCTTTGAGGCGTGGCCATGGGTAGATCAAAGTCAAGTACAAAAGGTTCGTGATGAAGCTGAGAGTAAAGCAAACTATGATATTGAT 
TTAGATATTTCAGGTTTTGATTTAGACGGTCGTATGGTAGAAATTGCTAGAAAAAATGCAGAAGAAGCAGGACTTGGAGATGTTATCAAATTGAAA 
CAAATGCGTCTTCAAGATTTAAAAACAGATAAAATTAACGGTGTTATTATCTCCAACCCACCATATGGTGAACGACTCCTGGATGACAAAGCAGTG 
GACATTTTGTATAATGAGATGGGACAAACATTTGCGCCTTTAAAAACTTGGAGCAAGTTTATCCTAACTAGTGACGAAGGATTTGAAAAAAAATAC 
GGCTCACAAGCTGATAAAAAACGTAAGCTTTACAATGGTACTTTAAAAGTTGATTTGTACCAATATTACGGTGAACGTGTGAGACGTCAAGTAAAA 

SEQ ID 2966 

MKESFKLIATAAAGLEAIVGREIRNLGIDCQVENGRVRFIIGDIKTIIETNLWLRAADRIKIIVGEFPAPTFEELFQGVYGLDWENYLPLGAKFPIA 
KAKCVKSKLHNEPSVQAISKKAVAKKLQKVFHRPEGVPLQENGAEFKIEVSILKDKATVMIDTTGSSLFKRGYRAEKGGAPIKENMAAAIIQLSNW 
FPDKPLIDPTCGSGTFCIEAAMIGMNIAPGFNRDFAFEAWPWVDQSQVQKVRDEAESKANYDIDLDISGFDLDGRMVEIARKNAEEAGLGDVIKLK 
QMRLQDLKTDKINGVIISNPPYGERLLDDKAVDILYNEMGQTFAPLKTWSKFILTSDEGFEKKYGSQADKKRKLYHGTLKVDLYQYYGERVRRQVK 

SEQ ID 2967 

ATGAAAGAAACATTTAGATTAGTCGCAACTGCAGCCGCAGGTTTAGAAGCTGTCGTTGGTAAAGAAGTCAGAGCACTAGGCTTTGATTGTCAGGTT 
GAAAATGGGAAAGTTTATTTTGAAGGTGATGTAGAAGCGATTGTTAAAACAAATCTTTGGTTACGTGCAGCAGATCGTATCAAAATTATCGTAGGA 

AAAGCCAAATGTGTTAAGTCTAAATTGCATAACGAGCCAAGTGTTCAGGCGATTACCAAAAAGGCCGTTGTTAAGAAACTGCAAAAGCATTTCCAC 

GGATCTAGCCTATTTAAACGAGGGTATCGCGTTCAAAAAGGTGGAGCACCGATCAAGGAAAATATGGCAGCTGCTATCTTGGCCTTATCTAACTGG 
TTTCCAGATAAACCTCTGGTTGATCCCACCTGTGGATCGGGAACGTTTTGCATCGAGGCAGCCATGATTGGGATGAATATTGCTCCAGGATTTAAC 
CGTTCGTTTGCTTTTGAAGAATGGAGCTGGGTAGATAAAGATATGGTGCAACAAGTTCGTGATGATGCTGAACAAGAAGCTAATTATGAAATCGAA 
TTAGATATTTCTGGCTTTGATATCGATGGCCGCATGATTGAGATTGCTAAAAGTAATGCTGAAGAAGCTGGTTTATCTGATGTGATTACCTTTAAG 
CAAATGCGTCTGCAAGACTTTCGAACAGACAAGGTTAATGGTGTAGTGATATCAAATCCTCCTTATGGAGAACGGTTGCTTGATGACAAAGCGGTT 
GACATCTTGTATAATGAAATGGGACAAACCTTTGCACCATTGAAAACATGGAGCAAATTTATCCTTACAAGTGATGAACTTTTTGAACTAAAATAC 
GGGCAAAAAGCTGATAAAAAACGTAAACTTTATAACGGCACCCTAAAAGTTGATTTGTACCAATTTTATGGGGAAAGGGTAAAGCGACATCTGATA 

SEQ ID 2968 

MKETFRLVATAAAGLEAWGKEVRALGFDCQVENGKVYFEGDVEAIVKTNLWLRAADRIKIIVGQFPARTFEELFQGVFALDWENYLPLGAKFPIS 
KAKCVKSKLHNEPSVQAITKKAWKKLQKHFHRPEGVPLQEVGSTFNIEVSILKDQATIMIDTTGSSLFKRGYRVQKGGAPIKENMAAAILALSNW 
FPDKPLVDPTCGSGTFCIEAAMIGMNIAPGFNRSFAFEEWSWVDKDMVQQVRDDAEQEANYEIELDISGFDIDGRMIEIAKSNAEEAGLSDVITFK 
QMRLQDFRTDKVNGWISNPPYGERLLDBKAVDILYNEMGQTFAPLKTWSKFILTSDELFELKYGQKADKKRKLYNGTLKVDLYQFYGERVKRHLI 

SEQ ID 2969 

ATGTCAGAAGATCAAAAACACCCATTTTTTGAACCAAAAAAAGAAACTGATGGTCTTGAATTTAAAGATGCTAAAGAAATGACAGTAGAAGAGGCT 
GTTAGAAAAGATTCTGAAATTAAGGCTGGTATTACCGAAGAAGATAGTATTCTTGATAAATACATCAAACAACATCGTGATGAAGTAGCTTCACAA 
AAGTTTGAGACAAAATCAAGCGATTTTGCAAACCTTGATACGGCATCTTTAGATGATTTTATCAAGAAACAGCGCGAAGAATTATCAGCGATGTTA 
GCTGCAGAAGAGCTTTCTAAAAAGTTGGATAATTCAGTCTCTCAAGAACAAGATACAGAAGCTAATGCTGTCTCACCTAAAGAAGAATCTTCACAA 
GAACAAGAAAATAGTGTAACCCCAGTrcCTCCTCTGAATACGGAAGCAGAACCAACTGCAACAGAACCAGATTCGACTATTGCTGATTCAGAGGAG 
TATAAATCCTCTTCTAAGAAGCGTGGAGGTATCGTAGGAACATTGATTGCTCTTATTTTACTTCTAATAGTAGCAATCTTTGGTTACAACTATTTC 
AAGAATAATAATTCGACAAATTCTCAAACTGCAACAAGTCAAAGTTCTAGTTCTAAGGCTACGACGACTTCATCAGAAGAAGATAAAAAAGCTAGT 
CAGAACTTAGATAATTTCAACAAATCTTATGCTAACTTTTTTGTTGATGATAAGAAAACCCAACTCAAAAATAGCGAATTTGATAAATTGTCAGAA 
TTAGAAAAGAAAGTTGATGCTTTAAAAGGAACTAAATACTACGGTAAAGTAAAAGTTAAATTTGATAGTCTAAAACGTCAAATTGATGCTGTTAAA 
GCTGTTAACGACAAGTTTAAGTCGCCTGCTGTAGTTGATGGTAAGAAGAGTGAAAAATTAGAGGTAAAAGATGGAGCGAATTTTGACTCTTTAGAT 
AGTAAAACTCTTAATACTGGTAATGCTAGTCTAGATAGTTTACTTCACTCCATCGTTTCAACTGGTCGTAATCAGGTAAAACAATCCGAAGAACAG 
GCTTCGTCTAATAAGGTTTCAGACACTCAAATAACTGAACAACCAAACGTAACTAACGGTCAATCTTCCTCATCAGCTGCTACAATAAATAATCAG 
GCAGCTGGCACTGCATCAGGTAATTTGGAACGTAACCGTAGTCGAGTACCGTATAATAATGCTGCTATTGCGGATACAGGAAATCCTGCCTGGATA 
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TTTAACCCAGGAGTATTAGAGAAAATCGTGGCCACTTCACAaGCGCGAGGCTATTTCTCTGGAAATAACTATATTCTTGAACCTGTAAATATTATC 
AATGGTAATGGTTATTACAATATGTTTAAATTAGATGGCACTTATTTGTTCTCTATCAATGCCAAGACAGGTTACTTTGTAGGTAACGCTCCTGGA 
AGAGCTGATAGTTTAGATTAT 

SEQ ID 2970 

MSEDQKHPFFEPKKETDGLEFKDAKEMTVEEAVRKDSEIKAGITEEDSILDKYIKQHRDEVASQKFETKSSDPANLDTASLDDFIKKQREELSAML 
AAEELSKKLDNSVSQEQDTEANAVSPKEESSQEQENSVTPVPPLNTEAEPTATEEDSTIADSEEYKSSSKKRGGIVGTLIALILLLIVAIFGYNYF 
KNNNSTNSQTATSQSSSSKATTTSSEEDKICASQNLDNFNKSYANFFVDDKKTQLKNSEFDKLSELEKKVDALKGTKYYGKVKVKFDSLKRQIDAVK 
AVNDKFKSPAWDGKKSEKLEVKDGANFDSLDSKTBNTGNASLDSLLHSIVSTGRNQVKQSEEQASSNKVSDTQITEQPNVTNGQSSSSAATINNQ 
AAGTASGNLERNRSRVPYNNAAIADTGNPAWIFNPGVLEKIVATSQARGYFSGNNYILEPVNIINGNGYYNMFKLDGTYLFSINAKTGYFVGNAPG 
RADSLDY 

SEQ ID 2971 

GTGTCAGAAGAAAGCAAAGAAGTCGAAGTAACAAAAGAATCGCAAACATTGGGGCTTAATGAAGCCAAGTCAATGACAATTGGTGAAGCTGTACGC 
AAACAGTCAGAGATAAAAGCAGGTGTTACTAAGGATGATAGTATTTTAGATAAGTACATTAAGCAACACCGTGACGAAGTTTCTTCTCAAAAGTTT 
GATGCTAAGTATACAGAGCTTGATACAGCTAGTTTAGATAACTTTATCAAAAAACAAAGAGAAGCATTGAGTAAAGCCGGTCTTGTTGATGACGAA 



GTTGTATTTGGTTGGAACCATTTCTTGAGACAAGACAGTGGTAAAACAACTCAAACAGCAAGTAAACAGACAAAGACCTCTTTGCAGACCGACAGT 



CTAGCCAGCAAGGCTGAGGCCGCTAAAGCAGCTAATGAGCAAGCAGTCCAGGATCAAGCAGCTCAAGGACAAAGTACATCAGTAGCACCATCTGGC 
TATGGCTTGACAAGTTATGATCCTGCAAGCTTACAACGGCATTTATCACGTGTACCTTACAATCAAGATGTTATTGCTGACAGAGCTAACCCATCT 
TGGGCATTTAATCCAGGAGTTCTTGAAAAAATTGTAGCAACCTCACAAGCTAGAGGTTATATTTCAGGCAACCAATATATTTTAGAGCCGGTTAAT 
ATTATTAATGGCAATGGTTACTATAATATGTTTAAGCCTGATGGCACTTATCTGTTCTCTATTAATTGTAAGACGGGTTATTTTGTAGGAAATGGC 
AAAGGTTATGCTGATGCTTTAGATTAC 

SEQ ID 2972 

VSEESKEVEVTKESQTLGLNEAKSMTIGEAVRKQSEIKAGVTKDDSILDKYIKOHRDEVSSQKFDAKYTELDTASLDNFIKKQREALSKAGIiVDDE 
PVSAESAEQDSTLVEEVAEDLAPMETTAWTGIPVEATVPVLDLDPSERVIPEPQMTKEEPKRDQFLSEDSHHPAKQNTKKGWLIALFLLLLAILA 
VVFGWNHFLRQDSGKTTQTASKQTKTSLQTDSAKKATRI.KAAAKAFEKLYGrFYTDATKSKLKNSAFATLPDLEAALKALEGSAYYDKAKAKVDSL 
KKAIAAITAVWGKFVSDWVDGEKVSAEVKADANFDDLSSATLTIGNANLDAVLQASITEGRQQLASKAEAAKAANEQAVQDQAAQGQSTSVAPSG 
YGLTSYDPASLQRHLSRVPYNQDVIADRANPSWAFNPGVr.EKIVATSQARGYISGNQYILEPVNIING»GYYNMFKPDGrYLFSINCKTGYFVGNG 
KGYADALDY 

SEQ ID 2973 

ATGACAAAAGAAGTTGTCGTAGAGAGTTTTGAATTAGATCACACCATCGTTAAAGCACCCTACGTTCGTTTAATTTCAGAAGAAGTTGGACCGGTC 
GGAGACATCATTACTAACTTTGATATCCGCCTTATTCAGCCTAATGAAAATGCTATTGATACTGCTGGTTTACATACTATCGAGCACCTTCTGGCG 
AAGTTAATCCGCCAACGAATTAATGGTTTGATTGATTGTTCTCCTTTTGGTTGTAGAACTGGTTTTCACATGATTATGTGGGGAAAACAGGATGCT 

AATTATAAAGACCACAGTCTCCACTCTGCTCAAGAATGGGCGAAATTAATTCTTTCCCAAGGGATTTCTGACAATGCTTTTGAGCGCCACATTGTC 

SEQ ID 2974 

MTKEVWESFELDHTIVKAPYVRLISEEVGPVGDIITNFDIRLIQPNENAIDTAGLHTIEHLLAKLIRQRINGLIDCSPFGCRTGFHMIMWGKQDA 
TEIAKVIKSSLEAIAGGVTWEDVPGTTIESCGNYKDHSLHSAQEWAKLILSQGISDNAFERHIV 

SEQ ID 2975 

ATGACAAAAGAAGTTATCGTCGAAAGTTTTGAGCTAGATCATACTATTGTAAAGGCCCCTTATGTTCGTCTTATTTCTGAAGAATTTGGACCCAAG 
GGCGATCGrATTACAAATrrTGATGTrCGCCTAGTGCAGCCTAACCAAAArTCTATTGAAACAGCCGGrrrGCATACCArrGAACACrTAGTTGCC 
AAGCTCATCCGCCAACGCATTGATGGGATGATTGATTGCTCTCCTTTTGGCTGTCGAACAGGTTTTCACCTTATCATGTGGGGAAAACACAGTTCT 
ACTGATATTGCCAAGGTGATTAAATCCAGCCTAGAAGAAATTGCAACTGGGATTACTTGGGAAGATGTTCCTGGAACAACrCTTGAATCCTGTGGG 
AACTATAAGGATCATAGCCTCTTTGCCGCCAAAGAATGGGCTCAATTGATTATTGATCAAGGGATTTCAGACGATCCTTTTAGTCGCCATGTCATC 

SEQ ID 2976 



TDIAKVIKSSLEEIATGITWEDVPGTTLESCGNYKDHSLFAAKEWAQLIIDQGISDDPFSRHVI 

SEQ ID 2977 

ATGTTTAATATTATATTAGCAATGGTTTGTGCACTCATTGGTTTGATTATTGGTTATGTGGCTATTTCAATGAAAATGAAATCATCAAAAGAAGCT 
GCAGAACTAACTCTTTTAAATGCAGAACAAGATGCCGTTGATTTACGTGGTAAAGCAGAAATTGAAGCAGAACACATCCGTAAAGCAGCGGAACGT 
GAAAGTAAAGCTCACCAAAAAGAATTACTTTTAGAAGCAAAAGAAGAGGCTAGAAAATATCGTGAAGAGATCGAAAAGGAATTTAAATCTGATAGA 



AGCAAAGAACAAAGTCTAACCGATAAATCTAGACATATTAATGAGCGCGAACAGGAAATTGCTACTTTAGAAACAAAAAAAGTAGAAGAATTGTCA 
CGCATCGCAGAGCTTAGTCAAGAAGAAGCTAAAGATATCATTTTAGCTGATACCGAAAAAGATTTAGCTCATGATATTGCGACACGTATTAAAGAA 
GCAGAACGTGAAGTAAAAGATCGATCAAACAAGATAGCAAAAGACTTGCTAGCCCAAGCTATGCAACGTTTAGCTGGTGAATATGTTACTGAACAA 
ACAATTACAACTGTTCATCTCCCTGATGATAATATGAAGGGACGTA.'CATTGGTCGTGAAGGACGTAATATTCGTACTCTGGAAAGTTTGACAGGT 
ATTGATGTTATCATAGATGATACGCCAGAAGTCGTTGTCTTATCAGGTTTCGACCCCATTCGTCGTGAAATTGCTCGTATGACTTTAGAATCTTTG 
ATTCAAGATGGACGTATCCATCCAGCTCGTATTGAAGAGTTGGTTGAAAAAAATCGTTTGGAAATGGATCAACGTATCCGTGAGTATGGTGAGGCA 
GCAGCTTATGAGATTGGTGCACCAAATCTGCATCCTGATTTGATAAAAATTATGGGACGTTTGCAGTTCCGTACATCATATGGTCAAAATGTACTT 
CGTCATTCAGTTGAAGTTGGTAAACTTGCAGGTATTTTGGCTGGAGAACTAGGAGAAAATGTTGATTTAGCTCGTCGGGCTGGATTCCTCCATGAT 
ATGGGGAAAGCTATTGATCGCGAAGTTGAAGGCAGTCACGTTGAAATTGGTATGGAATTTGCTCGTAAGTACAAAGAGCATCCGATTGTTGTTAAT 
ACTATTGCAAGCCACCATGGTGATGTAGAACCTGACAGCGTTATTGCAGTAATTGTTGCTGCTGCAGACGCCCTTAGTTCAGCACGACCAGGTGCG 
CGTAATGAGTCAATGGAAAATTATATCAAACGTCTGCGTGATTTAGAAGAAATTGCTAATGGCTTTGAGGGAGTGCAAAATGCCTTTGCACTTCAA 
GCCGGACGTGAAATTCGTATCATGGTACAACCTGGTAAAGTTTCTGATGATCAAGTAGTTATTATGTCGCATAAGGTACGTGAAAAAATCGAACAA 
AACTTGGATTATCCAGGTAATATTAAGGTAACAGTTATTCGTGAAATGCGAGCTGTTGATTTTGCAAAA 

SEQ ID 2978 

MFNIILAMVCALIGLIIGYVAISMKMKSSKEAAELTLUJAEQDAVDLRGKAEIEAEHIRKAAERESKAHQKELLLEAKEEARKYREEIEKEFKSDR 
QELKQMEARLTDRASSLDRKDENLSNKEKMLDSKEQSLTDKSRHIIIEREQEIATLETKKVEELSRIAELSQEEAKDIILADTEKDLAHDIATRIKE 
AEREVKDRSNKIAKDLLAQAMQRLAGEYVTEQTITTVHLPDDNMKGRIIGREGRHIRTLESLTGIDVIIDDTPEVWLSGFDPIRREIARMTLESL 
IQDGRIHPARIEELVEKNRLEMDQRIREYGEAAAYEIGAPNLHPDIilKIMGRLQFRTSYGQNVLRHSVEVGKLAGIBAGELGENVDLARRAGFLHD 
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MGKAIDREVEGSHVEIGMEFARKYKEHPIVWTIASHHGDVEPDSVIAVIVAAADALSSJiRPGARNESMENYIKRLRDLEEIANGFEGVQNAFALQ 
AGREIRIMVQPGKVSDDQWIMSHKVREKIEQNLDYPGNIKVTVIREMRAVDFAK 

SEQ ID 2979 

ATGGTTAATATTATTTTATTAATTGTTTCTGCCCTCATTGGTTTAATATTAGGTTATGCACTTATTTCGATTAGACTCAAGTCTGCGAAGGAAGCT 
GCAGAGTTGACTCTTTTAAACGCTGAACAAGAAGCTGrraATATTCGTGraCAAAGCAGAAGTAGArGCrGAACACATCAAAAAAACAGCTAAACGT 
GAAAGTAAAGCAAATCGTAAAGAATTACTTTTAGAAGCAAAAGAAGAGGCAAGAAAATATCGTGAAGAGATTGAACAAGAATTTAAGTCTGAAAGA 
CAAGAGCTrAAACAACTCGAGACACGCTTAGCGGAGCGCTCCTTAACTCTTGACCGTAAAGATGAAAACCTATCAAGrAAAGAAAAGGrACTAGAr 
AGTAAAGAACAAAGTCTGACCGATAAATCTAAACACATT3ATGAGCGGCAACTTCAAGTGGAAAAACTXGAAGAGGAGAAAAAAGCAGAACTGGAA 
AAAGTTGCTGCGATGACGATTGCAGAAGCGCGTGAAGTGATTTTAATGGAGACGGAAAACAAACTGACCCATGAAATTGCGACGCGCATTCGAGAT 
GCCGAACGTGACATCAAGGACCGAACAGTTAAAACAGCCAAGGACTTGTTAGCGCAAGCCATGCAACGCCTTGCTGGTGAGTATGTGACTGAACAA 
ACTATTACCAGTGTCCATCTCCCAGACGACAACATGAAGGGCCGAATTATTGGACGTGAAGGCCGTAATATTCGTACTTTAGAGAGCTTGACTGGC 
ATTGACGTTATTATTGACGATACTCCTGAAGTTGTTATCTTATCAGGATTTGATCCTATTCGACGTGAAATTGCTCGTATGACCTTGGAATCTCTG 
ATTGCTGATGGTCGCATCCATCCAGCTCGTATCGAGGAATTGGTTGAGAAAAATCGTCTTGAAATGGATAATCGTATTCGTGAGTACGGTGAAGCT 
GCAGCCTATGAGATTGGTGCACCAAACCTTCATCCTGATTTGATTAAAATCATGGGACGCCTGCAATTGCGTACCTCGTTTGGTCAAAATGTCCTA 
CGTCACTCTGTTGAGGTTGGTAAGTTAGCTGGTATTTTAGCTGGTGAGTTAGGTGAAAATGTTGCTCTTGCCCGCCGTGCTGGTTTCTTGCATGAT 
ATGGGTAAAGCTATTGACCGTGAGGTTGAAGGCAGTCACGTTGAGATTGGAATGGAATTTGCACGTAAATACAAAGAACATCCAGTTGTTGTCAAC 
ACTATTGCTAGCCACCACGGAGATGTGGAGCCAGATTCTGTGATCGCTGTGCTAGTAGCTGCAGCAGACGCTCTCAGTTCGGCTCGTCCAGGCGCT 

GCTGGACGTGAGATTCGTATTATGGTTCAACCTGAAAAAATTTCAGATGATCAGGTTGTCATTTTGTCGCATAAAGTAAGAGAAAAAATTGAAAAC 
AATCTAGATTACCCAGGAAATATTAAAGTAACTGTTATTCGTGAGATGAGAGCGGTTGATTATGCCAAG 

SEQ ID 2980 

MWIILLIVSALIGLILGYALISIRLKSAKEAAELTLMAEQEAVDISGKAEVDAEHIKKTAKRESKANRKELLLEAKEEARKYREEIEQEFKSER 
QELKQLETRLAERSLTLDRKDENLSSKEKVLDSKEQSLTDKSKHIDERQLQVEKLEEEKKAELEKVAAMTIAEAREVILMETEMKLTHEIATRIRD 
AERDIKDRTVKTAKDLLAQAMQRLAGEYVTEQTITSVHLPDDNMKGRIIGREGRNIRTLESLTGIDVIIDDTPEWILSGFDPIRREIARMTLESL 
IADGRIHPARIEELVEKNRLEMDNRIREYGEAAAYEIGAPNLHPDLIKIMGRLQPRTSFGQNVLRHSVEVGKLAGILAGELGENVALARRAGFLHD 



AGREIRIMVQPEKISDDQWILSHKVREKIENNLDYPGNIKVTVIREMRAVDYAK 

SEQ ID 2981 

GTGGAAGTATCCATTCCGGAAGTAGGTTCATCTAAAAATAGTAATTGGGGCTTACCAACCAAAGTTAAAACAAAAGCTAAAAGTCGTTTTTGCCCT 



SEQ ID 2982 

MEVSIPEVGSSKNSNWGLPTKVKTKAKSRFCPPDKVSVNCCKCVSLHCR 

SEQ ID 2983 

ATGATTATAGTAAAGGAGAACCAAATGGCAAAAGATATAATTAAGGTTGATCATATATTTAAAAGCATCGGGCAAAAAACGATTTTAGAAGATATA 
TCATTTAGTATAGCTTCTAACCAATGTGTAGCATTGATTGGACCTAATGGTGCAGGGAAAACAACTCTGATGTCAACTTTGTTAGGTGATATTAGT 
ATTTCTTCAGGATCATTGACGATTTTTAATCTGCCTGCACACCACAATAGGTTAAAATATAAGGTGGCCATCTTACCACAAGAAAATGTATTGCCC 
TCAAAGTTTACAGTGAGAGAACTCATTGATTTCCAAAGGTGTTTATTTCCAGAAGTGCTGCCAATGTCTCTGATTTTAGACTATCTACAGTGGAGT 
GATACGCACTTGCAACAATTTACAGAGACTTTATCTGGAGGGCAAAAACGACTTTTAGCTTTTGTT 
TTTTTAGATGAACCTACTTCCGGAATGGATACTTCCACACGTCAACGATTTTGGGAGC1 
TATTCTAGTCATTATATCGAAGAGGTAGAACATACAGCTGATAGGATTTTAGTACTTCATAAAGGAAAGTTATTACGCGATACAACCCCCCTTTGC 
CATGAAGCAAGAAAAAACCGAAAAGTTATTCACCGTTCCGCT 

SEQ ID 2984 

MIIVKENQMAKDIIKVDHIFKSIGQKTILEDISFSIASNQCVALIGPNGAGKTTLMSTLLGDISISSGSLTIFNLPAHHNRLKYKVAILPQENVLP 
SKFTVRELIDFQRCLFPEVLPMSLILDYLQWSDTHLQQFTETLSGGQKRLLAFVLTLVGKPQLLFIiDEPTSGMDTSTRQRFWELIATLKKEGVTIV 
YSSHYIEEVEHTADRILVLHKGKLLRDTTPLCHEARKNRKVIHRSA 

SEQ ID 2985 

TTGATTACAGAGTGTGAAGCCAAGAGTGATAGTATAACGTTTGTTACTGGGGAGGCTGAAGCTGTATGGAAAATACTGGCAGATAATGGTTGTCCT 
ATTGAAGCTATTGAGATGACCAATAGAACTTTGTTAAATCGTATTTTTGAGACTACTAAGGAGGTAAAACATGAGAATCTT 

SEQ ID 2986 

MITECEAKSDSITFVTGEAEAWKILADNGCPIEAIEMTNRTLLNRIFETTKEVKHENL 

SEQ ID 2987 

ATGAGAATCTTTAAAGCATTATTGAAAATGGAATTTCTTTTGACAAAACGTCAACTTGCCAATCTCATTATGGCTATAGGTATGCCAGTGGCTTTT 
TTTCTATTTTTTTCAGGATTTATGGGCGAAGGACTCACTAAAGCCATCGAAGCTATCTACGTTCGrAATTATATGATAACGATGGCAGGATTCTCA 
AGTCTTAGCTTTGCTTTTTTTACTTTTCCATTTTCTATGAAAGATGATCAACTCTCAAACCGAATGCAATTATTAAGACACTCACCAGTACCAATG 
TGGCAATATTATCTAGCAAAAATTATTCGTATTTTATTTTACTATTGCCTAGCAATAACTGTTGTTTTCCTAACTGGGCATATTTTAAGGCAAGTT 
AGTATGCCAATAGAACAATGGATGCAGAGCTTTTTATTGCTATTAGGAGGAGCAACATGTTTTATTCCTTTTGGATTGCTCGTCTCCTACTTTAAA 
AATACTGAACTAATGTCAATGGTAGCCAATATTTGTTATATGTCATTAGCTGTTCTTGGTGGCATGTGGATGCCAATTACAATGTTCCCAAAATGG 
TTGCAAGCTTTATCAAAGTTAACCCCTACTTACCATTTGACTCAAGTTATCCTTAGTCCGTTTGCTAATAGTTTTGCTGGTTTTTCTCTTATTATT 
CTGATAGGCTATGGTATTATAATGTTAGTTATCGCTTATCTACTATCTCAGAAGAGGCATTCAATT 

SEQ ID 2988 

MRIFKALLKMEFLLTKRQLANLIMAIGMPVAFFLFFSGFMGEGLTKAIEAIYVRNYMITMAGFSSLSFAFFTFPFSMKDDQLSNRMQLLRHSPVPM 
WQYYLAKIIRILFYYCLAITWFLTGHILRQVSMPIEeWKQSFLIiLLGGATCFIPFGLLVSYFKNrELMSIWAKICYMSLAVLGGMWMPITMFPKW 
LQALSKLTPTYHLTQVILSPFANSFAGFSLIILIGYGIIMLVIAYIjLSQKRHSI 

SEQ ID 2989 

TTGAAAAATAAAAAAAATAACTATGATTTAATGTATTTTATTCCGTTAGTATTTTTGATTTACCCCATAGGAGGGATTCTCTATTATCACTACCCT 

ttttggactttattttttacgctagcttttgtaggagcatatttatactctgttattatcaggggcgaatcaaagtatcacatgattgcctggtct 
acaatgttgacatatattttctacatgacaatttttataaatagtggtttcatctggtatatttactttctgagtaatttactcgtctatcgcttt 
agagataaattgaagtcttttagattcattagttttgcttc-tactctagccacagtggtatttttatgcttctttaaggcatcagactttggtgat 
agaatcatgtttctaattgttcctattttttgtatcggttacatgtggattgctattgaaaatagaaatagcgaagaacaaagagaaaaaattgca 
gagcaaaatcagtatatcaatattttgtcagctgaaaatgaacgtaaccgtatagggcgtgatttgcatgatagtttaggacatacatttgctatg 
atgacactaaagacagaactagcgttaaagttgttagaaaaaaggaactatgataaggtacaaaaagaactatcagaattaaatcatattagtcat 
caatcgatgagtgaggtccgtcaaattgtttctaacctcaagtatcgtacagtagtggaagaaattgatgagttgtaccgcttgtttcaattatct 
aacattaagttaacagttgttaataagttagagacgtcacaactaagtccagtaacacaatctacaatcacaatgatattaaaggaattatccaat 
aatattgttaagcatgctgaagctgatagcgtggagttgagtttagtaac-gcaaggtgctactataaatattgagatgattgataatggttgtggt 
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TTTACAAACCTTGACGGAGATGAGTTGCATACT/. I fi 7 TAJ I i - CGACACTAACGATTTTGTCCCGAAGTAAACCAACT 
CATATTCAGGTGGTATTGAAAGAGGTA 

SEQ ID 2990 

MKNKKNNYDLMYFIPLVPLIYPIGGILYYHYPFWTLPFTIAFVGAYLYSVIIRGESKYHMIAWSTMLTYIFYMTIFINSGFIWYIYFLSNLLVYRF 
RDKLKSFRFISFACTLATWFLCFFKASDFGDRIMFLIVPIFCIGYMWIAIENRNSESQREKIAEQNQYINILSAENERNRIGRDLHDSLGHTFAM 
MTLKTELALKLLEKRNYDKVQKELSELNHISHQSMSEVRQIVSNLKYRTWEEIDELYRLFQLSNIKLTWNKLETSQLSPVTQSTITMILKELSH 
NIVKHAEADSVELSLVRQGATINIEMIDNGCGFTNLDGDELHSIQERLTIVEGTLTILSRSKPTHIQWLKEV 

SEQ ID 2991 

ATGAAAAAACGTTACTATGCTCTTGTTTGGCTCTACTCAACCATTACCATTTTATCTATTGTTTTTGTGGTCATGGATAATTTAGGAATCACTTTT 
AACTACCTTCGCAATCATTTATGGCAGGTCGAACGTCTAGGGTTTTCGATTTTATTGTTGATTGTTTCTGTGACTTTATTATTGTTGTTATTGTGG 
ATTATTATGGATGATAACAGTAAGCGTAACATCAACCAAAATCTAAAATATATTCTCAATAATCGACGACTCTATCTAGATGAGACATCAGAAATC 
AATACTAATTTAAGTCGACTTTCTAAAAAAATGTCTCACCTGACTGCTAACATGCAAAAGAAAGAAAGTGCTTATATTCTTGATAGCCAAGAAGTT 

AGTTTGGAACAACTGGACAAAACACAATTACAAACACAGTTAACAACGGTTGAAGCAATGTTGCAAAATGCTCAAAATGATCTACGCATTCTCCTT ' 

rTGCATCrTAGACCTACCGAGCTAGCTAATCGGACTrTATCTGAGGGCCTTCATATGATTCTTAAGGAATTAACAGATAAAAGTGATATTGAAGTC 

ATTTATAAGGAAACCATTGCTCAGCTTCCTAAAACAATGGAAGATAATCTTTTTAGAATTGCCCAAGAATTCATTAGCAACACGTTAAAACATGCT 

AAAGCTAGTCGAATTGAAGTTTATCTCAATCAAACCTCAACAGAATTACAATTGAAGATGATTGATGATGGTGTAGGATTTGATATGGATCAGGTA 

AGGGATTTGAGTTATGGTCTGAAGAATATTGAAGACCGrGTCAATGATTTAGCAGGAAACCTACATTrAATTAGTCAAAAAGGCAAAGGAGrTTCC 

ATGGATATTAGACTGCCGATAGTGAAGGGAGATGACGATGAG 

SEQ ID 2992 

MKKRYYALVWLYSTITILSIVFWMDNLGITFNYLRlraLWQVERLGFSILLLIVSVTLLLLLLWIIMDDNSKRNINQNLKYILNNRRLYLDETSEI 
NTNLSRLSKKMSHLTAKMQKKESAYILDSQEWKQERKRIARDLHDTVSQELFASSLILSGISMSLEQLDKTQLQTQLTTVEAMLQHAQNDLRILL 
LHLRPTELANRTLSEGLHMILKELTDKSDIEVIYKETIAQLPKTMEDNLFRIAQEFISNTLKHAKASRIEVYLNQTSTELQLKMIDDGVGFDMDQV 
RDLSYGLKNIEDRWDLAGNLHLISQKGKGVSMDIRLPIVKGDDDE 

SEQ ID 2993 

ATGAAATTACTTGTTGCTGAGGATCAGTCCATGCTACGAGATGCTATGTGCCAATTACTTTTGATGGAAGAAAGTGTTTCTACTATTGATCAAGCT 
GGAAATGGTGGAGAAGCTATTGCCATTTTATCCAATAAAGCCATAGATGTTGCAATATTGGATGTTGAGATGCCGATATTATCAGGTTTAGATGTC 
TTAGAGTGGGTTAGAAAATACCAGAATGTTAAGGTCATAATTGTAACAACCTTTAAGCGGTCAGGTTATTTCCAAAGGGCTATTCGTTCAAATGTA 
GATGCTTATGTTTTGAAAGACCGCTCAGTAGCTGATTTGATGAAAACGATTCAAAAAGTTTTATCTGGGGGTAAAGAATATTCGCCTGAATTAATG 
GAAAACGTTATATCTAATCCTTTGAGTGAGCAAGAAATAAAAATTCTTTCCCTAATTGCTCAAGGGAAGACCAGCAAA 

SEQ ID 2994 

MKLLVAEDQSMLRDAMCQLLLMEESVSTIDQAGNGGEAIAILSNKAIDVAILDVEMPILSGLDVLEWVRKYQNVKVIIVTTFKRSGYFQRAIRSNV 
DAYVLKDRSVADLMKTIQKVLSGGKEYSPELMENVISNPLSEQEIKILSLIAQGKTSK 

SEQ ID 2995 

ATGACGATGAGTAAGATAAAAGTGATATTGGTCGATGATCATGAAATGGTCCGCATGGGACTCAAGAGTTTTTTGAATTrACAAGCTGATATTGAT 
GTCGTTGGTGAGGCCTCTAATGGACGTGAAGGGGTTGATTTGGCATTGGCTTTGAAGCCAGATGTTTTGGTTATGGATCTAGTGATGCCAGAGTTA 
GGCGGTGTTGAGGCAACTTTAGAAGTCCTAAAAAAATGGAAAGAGGCTAAGGTACTTGTGTTAACTTCCTATCTAGATAATGAAAAGATATACCCT 
GTCATTGATGCAGGAGCGAAGGGTTATATGTTAAAAACATCGAGTGCGGCTGAAATTTTAAATGCCATTCGCAAGGTTTCAAAGGGAGAGTTAGCT 
ATTGAAACAGAAGTTGACAAAAAAATTAAGGCGCATGATCAACACCCTGACTTGCATGAGGAACTAACAGCGCGTGAGTATGACATTTTACACCTT 
TTAGCTAAAGGGTATGATAATCAGACCATCGCTGATGAACTCTTTATTTCCTTAAAAACCGTCAAAACACATGTGTCCAATATTCTAGCCAAGTTA 
GAAGTTGGTGACCGAACCCAAGCGGTTGTCTATGCTTTTCGACATCATTTAGTCCCCCAAGACGATAAT 

SEQ ID 2996 

MTMSKIKVILVDDHEMVRMGLKSFLNLQADIDVVGEASNGREGVDIiALALKPDVLVMDIjVMPELGGVEATLEVLKKWKEAKVLVLTSYLDNEKIYP 
VIDAGAKGYMLKTSSAAEILKAIRKVSKGELAIETEVDKKIKAHDQHPDLHEELTAREYDILHLLAKGYDNQTIADELFISLKTVKTHVSNILAKL 
EVGDRTQAWYAFRHHLVPQDDN 

SEQ ID 2997 

ATGCAAAAATTTAAAGAACGTTTTGATACGCTTAGTGArGCAATTTTGGCCATTGCTArGACGATrrrAGTTTTGGAGATAAAAACTCCGGCTACG 

atgggtgatattggtgactttacacggaacataggtttatttattgttagctttgttgttgtttttaatttttggtacgaaagggcacaaaatagc 
ctagatgctcaaaagactaatgatgaaattatagctcttgatatcattgaacacctaggtat^ttgtttgattcctctctttactaaatttatgatt 
tcttttgagaatcataattttgctgttatggcttatggactcttaacgttattagttggtctcacatcagacattattcggattcgtttggcaagt 
tatgatttagtgaccattcctagtgaattgaaagagcgggttataaaagtcatgacaacttttgccattcgttcagttgtggttcgctttatcatc 
attatcctcgcttattttctacctgaggtagggatatttgcatatttagtcataccgctctttatgttttggcgtcgctctagagcaggaaaatac 
tatgctaaaaagggcattgaggcaccatcttatatcaagctttttatccaaattggagagagagctcctgaggattttactaattcaagtagtgga 
ataggtggggtaaaaagactcta'taaaaaa 
SEQ ID 2998 

MQKFKERFDTLSDAILAIAMTILVLEIKTPATMGDIGDFTRNIGLFIV3FVWFNFWYERAQNSLDAQKTNDEIIALDIIEHLGICLIPI.FTKFMI 
SFENHNFAVMAYGLLTLLVGLTSDIIRIRLASYDLVTIPSELKERVIKVMTTFAIRSVWRFIIIIIjAYFLPEVGIFAYLVIPLFMFWRRSRAGKY 
YAKKGIEAPSYIKLFIQIGERAPEDFTWSSSGIGGVKRLYKK 

SEQ ID 2999 

TTTGATTATTCCGTTTCAATGACTACTCGTCCACAACGCCCAGGCGAAGTTGATGGAGTTGATTATTTCTXCCGTACACGTGAAGAGTTTGAAGCG 
TTGATTAAAGAAGGTCAAATGCTTGAGTATGCGGAGTATGTTGGTAACTACTATGGAACTCCTTTAAGTTATGTCAACGAGAGTTTAGACAAAGGG 
ATTGATGTTTTTCTTGAAATAGAAGTTCAGGGAGCGCTTCAAGTTAAATCGAAGG7TCCGGACGGTGTTTTCATTTTCTTAACACCACCAGATTTA 
GAGGAATTAGAAGAGCGTTTAGTAGGACGTGGGACAGATAGTCCAGAAGTGATTGCCCAACGTATTGAACGTGCCAAAGAAGAAATTGCTTTGATG 
. AGGGAGTATGACTATGCTGTTGTCAATGATCAAGTGTCATTAGCAGCAGAACGTGTTAAACGTGTCATTGAAGCAGAACATTATCGTGTGGATCGT 
GTTATTGGGCGTTATACCAACATGGTCAAAGAAACTGATAAAAAATTAAGT 

SEQ ID 3000 

MSERGLLIVFSGPSGVGKGTVRQEIFSTPDHKFDYSVSMTTRPQRPGEVDGVDYFFRTREEFEALIKEGQMLEYAEYVGNYYGTPLSYVNETLDKG 
IDVFLEIEVQGALQVKSKVPDGVFIFLTPPDLEELEERLVGRGTDSP2VIAQRIERAKEEIALMREYDYAWNDQVSLAAERVKRVIEAEHYRVDR 
VIGRYTNMVKETDKKLS 

SEQ ID 3001 

ATGTCTGAACGCGGTTTGTTAATCGTCTTTTCTGGCCCTTCAGGTGTCGGAAAAGGAACGGTAAGACAAGAAATTTTTTCAACGCCAGATCATAAA 
TTTGAATATTCGGTTTCAATGACGACTCGTCCGCAAAGACCGGGCGAGGTTGATGGGGTTGATTATTTCTTCCGCACACGTGAAGAATTTGAAGAA 
CTCATTAAAACTGGTCAAATGCTAGAGTATGCTGAATATGTTGGTAATTACTATGGCACCCCTTTAACTTATGTTAATGAGACTCTTGATAAGGGA 
ATTGATGTCTTTTTAGAAATTGAAGTTCAAGGAGCTCTTCAGGTTA^GTCAAAAGTACCAGATGGTGTTTTTGTTTTTTTAACACCACCAGATTTA 
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-300- 



gatgaattagaagaccgcctggttggtcgtggtacagatagtcaagaagtcatagctcaacgtattgaaagagcaaaagaagaaattgcccttatg' 
cgcgaatacgattatgcagttgttaatgatgaagttgccttggcagctgagcgggttaagcgtatcattgagacagaacactttcgtgtggagcgc 
gtgattggtcgttatgataaaatgattaaaataacaaaaaattcctttaaagctaaa 
SEQ ID 3002 

MSERGIiLIVFSGPSGVGKGTVEQEIFSTPDHKPEYSVSMTTRPQRPGEVDGVDyFFErREEFEELIKTGQMI.EYAEyVGHYyGTPLTYVNETLDKG 
IDVFLEIEVQGALQVKSKVPDGVFVFLTPPDLDELEDRLVGRGTDSQEVIAQRIERAKEEIALMREYDYAWNDEVALAAERVKRIIETEHFRVER 



SEQ ID 3003 

ATGATGTTAAAACCTTCTATCGACACTTTGTTGGATAAAGTTCCTTCAAAATATTCTTTAGTTATTTTACAAGCTAAGCGTGCTCATGAATTGGAA 
GCTGGTGAGAAAGCCACTCAAGATTTTAAATCTGTGAAATCAACACTTCGCGCTTTAGAAGAAATCGAGTCAGGTAATGTTGTAATTCACCCAGAT 

GAAAAAGAAGACGGCGAAAAAATT 

SEQ ID 3004 

MMLKPSIDTLLDKVPSKYSLVILQAKRAHELEAGEKATQDFKSVKSTLRALEEIESGNWIHPDPSAKRASVRARIEAERLAKEEEERKIKEQIAK 



SEQ ID 3005 

ATGATGTTAAAACCTTCCATTGATACCTTATTAGATAAAGTACCATCCAAGTATTCACTTGTGATTTTACAAGCCAAACGTGCCCATGAACTAGAA 
GCTGGTGCCACTCCAACTCAAGAATTTAAATCAGTGAAGTCAACicTTCAGGCACTTGAAGAAATTGAATCAGGAAACGTTGTGATTCACCCAGAT 
CCTTCAGCTAAACGTGAAGCTGTCCGTGCTAAGATTGAGGCAGAACGCTTGGCCAAAGAGGAAGAGGAACGTAAAATCAAAGAACAAATTGCCAAA 
GAAAAAGAAGAAGAAGGAGAAAAAATC 

SEQ ID 3006 

•MMLKESIDTLLDKVPSKYSLVILQAKRAHELEAGATPTQEFKSVKSTLQALEEIESGNWIHPDPSAKREAVRAKIEAERLAKEEEERKIKEQIAK 



SEQ ID 3007 

ATGGCAAGAAAATTAGCACAGGTTATTGTrGATATrCCTCTGATGCAGACAGATAAACCATTTTCGrATGCCATTCCTAAAGATTTGGAAGATTTG 
GTACAAGTAGGAGTACGCGTTCATGTTCCTTTTGGAAGAGGAAATCGTCTTTTGCAAGGCTTTGTTGTCGGTTTCAGAGATGATGATGAATTAGAG 
ACTAAGGATATTGCGGAGGTCCTAGATTTTGAACCTGTTTTAAATCAGGAACAACTAGACTTAGCTGATCAGATGCGCCATACTGTCTTTTCTTAT 
AAAATATCTATTTTGAAATCAATGTTACCAAGTCTTTTGAATTCGCAATATGATAAACTCTTGTTAGCAACAGACACATTACCATCAGAAGATAGA 
GAAGATCTATTIGGTCATAAAACGGAAATTGTCTTTTCAAGTTTGTCTTCTCAAGATGCCAAAAAAGCAGGCAGATTAATTCAAAAAGGTTTCATA 
GAAGTTCAATATTTAGCCAAAGATAAGAAAACAATAAAAACAGAAAAGATTTACAAAATCAACAGAACTCTGTTAGAAAAGAGCCAAATAGCAGCA 
AGAGCGAAAAAGAGACTGGAGTTGAAAGAATTCCTGTTAGAAAATCCTCAACCAGGGCGCCTCACAGCTTTAAACAAACAATTTTCATCTCCTGTG 
GTTAATTTTTTCAGAGAAGAAGGAATCATTGAAGTCATTGAAAAAGAAGCTAGTAGATCTGATAATTATTTTAAAGGAATCCTAAAAACGGATTTT 

GGGTCTGGTAAGACAGAGGTATATCTTCATATCATTGATAACGTTTTAAAGTTGGGAAAAACAGCGATTGTTCTCGTTCCAGAAATTTCTTTAACT 
CCCCAGATGACGAATCGTTTTATTTCTCGTTTTGGAAAGCAAGTTGCTATTATGCACTCGGGCTTGTCAGAAGGTGAAAAATTTGATGAGTGGCGA 
AAGATAAAATCAGGTCAAGCTAAAGTTGTCGTTGGAGCTCGTTCAGCAATTTTTGCT.CCTTTGGAAAATATCGGAGCCATCATTATAGATGAGGAA 
CATGAATCAACTTATAAGCAAGAATCTAACCCAAGGTATCATGCGCGCGATGTGGCCTTGCTACGTGCAGAATATTATAAAGCTGTGTTACTAATG 
GGATCAGCAACTCCAAGTATCGAAAGCCGAGCTAGAGCTAGTCGGGATGTTTATAAATTTTTAGAATTAAAACATCGTGCTAATCCTAAAGCACGT' 
ATTCCTCAGGTTGAAATTATTGATTTTAGAAATTTTATTGGTCAACAAGAAGTTAGTAATTTCACATCATATTTACTAGATAAAATCCGAGATAGA 
TTAGATAAGAAAGAGCAAGTGGTTCTTATGCTCAATCGTAGAGGTTATTCTAGT^TTATTATGTGTCGAGACTGCGGCTACGTTGATCAATGTCCT 
AATTGTGACATTTCTCTGACTTTACATATGGCTACAAAGACCATGAATTGTCATTATTGTGGGTTTGAAAAGCCTATTCCAAGAACATGTCCAAAT 
TGCAATAGTAAAAGTATCTCTTACTATGGTACTGGAACCCAAAAAGCTTATGAAGAACTTTTGAAAGTTATCCCAGACGCAAAGATTTTACGGATG 
GATGTTGATACGACAAGGCAAAAAGGCGGTCATGAGTCTATTTTGAAGCGTTTCGGAAATCATGAAGCTGATATTTTATTGGGAACACAGATGATT 
GCTAAGGGATTGGATTTrCCAAATGTrACTTTAGTTGGAGTACTAAATGCAGATACTTCTCTGAATTTACCTGATTTTCGATCATCAGAGCGAACT 
TTTCAGCTATTAACTCAAGTGGCTGGACGTGCTGGGCGTGCTGAAAAAGAAGGAGAGGTTGTCATTCAAACTTATAATCCTAATCATTATGCTATT 
CAATTAGCCCAAAAGCAAGATTTTGAAGCTTTTTATCAATATGAAATGAATATCCGTCGACAACTTGGTTATCCTCCTTATTATTTTACAGTTGGT 
TTAACATTATCGCATAAAGATGAAGAGTGGT.TAATACGAAAATCTTATGAAGTATTAAGTTTATTGAAGCAAGGCTTTAGTGATAAAGTAAAGTTG 
TTAGGTCCAACGCCAAAACCAATTGCAAGAACACATAACCTTTATCACTACCAAATTATTATCAAGTATCGATTTGAGGACAACCTTGAACTTGTT 
TTGAATCGCTTATTAGACATGACTCAAGACAAGGAGAATAGAGATCTTCGCTTAGCAATAGACCACGAACCGCAAAATATGATG 

SEQ ID 3008 

MARKLAQVIVDIPLMQTDKPFSYAIPKDLEDLVQVGVRVHVPFGRGNRLLQGFWGFRDDDELETKDIAEVLDFEPVLNQEQLDLADQMRHTVFSY 
KISILKSMLPSLLNSQYDKLLLATDTLPSEDREDIjFGHKTEIVFSSLSSQDAKKAGRLIQKGFIEVQYLAKDKKTIKTEKIYKINRTLLEKSQIAA 
RAKKRLELKEFLLENPQPGRLTALNKQFSSPWNFFREEGIIEVIEKEASRSDNYFKGILKTDFLDLNQEQAKWKIWDQIGKEQNKPFIjLEGIT 

gsgktevyiihiidnvlklgktaivlvpeisltpqmtnrfisrfgkqvaimhsglsegskfdewrkiksgqakvwgarsaifaplenigaiiidee 
hestykqesnpryhardvallraeyykavllmgsatpsiesrarasrdvykflelkhranpkaripqveiidfrnfigqqevsnftsylldkirdr 
ldkkeqwlmlnrrgyssfimcrdcgyvdqcpncdisltlhmatktmmchycgfekpiprtcpncnsksisyygtgtqkayeellkvipdakilrm 
dvdttrqkgghesilkrfgnheadilr.gtqmiakgldfpnvtr.vgvr.wadtslnlpdfrssertfqlntqvagragraekegewiqtynpmhyai 
qlaqkqdfeafyqyemnirrqlgyppyyftvgltlshkdeewlirksyevlsllkqgfsdkvkllgptpkpiarthnlyhyqiiikyrfednlelv 
lnrlldmtqdkenrdlrlaidhepqkmm 
SEQ ID 3009 

ATGTCCATGACAGAAAAGGAGAAGCAAATGGAAAAAGTAGCTCATGTGATTGTAGATATTCCATTGATGCAAACGGACAAGCCATTTTCTTATGGT 

TTTGGCCAAGAAGATTCAAGCTCTCTTAAACTGATTCAGACCGTTTTAGATCCTGAGCCAGTCCTAAACCAAGAGCAATTGACCCTTGCTGATCAG 
CTTCGAAAAACAGTTTTTTCTTATAAAATCACGCTCTTAAAAGCAATGATTCCTAATCTTCTTAACTCTAACTATGATAAAGTGCTAAGGCCAGAG 
TCAGGTCTAAAAAAGTCTGATAGGGACTTTCTTTTTGAAGGAAAACCATCTGTCTTATATTCTACCTTAGACCGCGAGAAGGAAAAAATAGCTCTT 
AAGGGCATACAAGCTGGGCATATTACTGTTAGTTATTTAGCCAAAGACAAGAAAAACCTAAAGACAGAAAAATATTATCACGTCGACTTAGACGCC 
TTAGCGGTACATCCCATCTCTAGTCGTGCCAAAAAGCGTCAATTATTAAAAGACTATCTGCTAACCCATACGAAGGAAGCTAAACTTGCAACGCTT 
TATCAAGCCTTTTCTAGAGATGTGGTGGCTTACTTTGTGACAAATCACTTAATTCGTArTGACGAACGTCCAATTGArCGCAGTGAGTCCTATTTT 
GACCAGATCAAACCATCTTCTTTTTTAACCTTAAATGAACAGCAGGCGTCAGCTGTTACTGAAATTGTTGAACAAATTGGGAAACCGAGTAAACCT 
TTTTTGATTGAAGGGATTACAGGTTCGGGTAAGACAGAAGTTTATCTTCATATCATCGAAGCGGTTTTAAAACAGGATAAGACAGCCATTGTTTTA 
GTGCCAGAAATTTCGTTGACTCCTCAGATGACCTCTCGTTTTATTTCCCGTTTCGGAAAGCAAaTGGCTATTATGCATTCAGGCTTATCAGATGGT 
GAAAAGTrTGATGAGTGGCGCAAGATAAAAACAGGACAGGCTAAGGTTGTGGTTGGTGCCCGCTCTGCTATTTTCTCCCCACTAGAGCGGATTGGT 
GCAATTATTATCGATGAGGAGCATGAATCAACCTATAAACAAGAAAGCAACCCTAGATACCATGCCAGAGAGGTTGCCCTGCTCAGAGCTAAACAC 
CATCAAGCAGTTGTGGTXATGGGCTCTGCTACGCCAAGTATTGAAAGCCGAGCAAGGGCTAGTAAGGGTGTCTATCATTTTATTCAATTAACGCAA 
AGAGCAAACCCTCTTGCTAAGATTCCAGAAGTAACGATTGTTGATTTTCGTGATTATATTGGACAGCAAGCAGTTAGTAATTTTACCCCATATTTG 
ATTGATAAGATTAAAGAACGTTTGGTTAAAAAAGAACAAGTTGTCTTAATGTTAAATAGACGTGGTTATTCTAGTTTTGTGATGTCTCGGGACTGT 
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GGTTATGTGGACAAATGTCCCAACTGTGATATCTCTTTAACCCTTCACATGGATACTAAAACTATGAATTGCCATTACTGTGGGTTTCAAilAACCT 
ATCCCAATTACTTGTCCTGAGTGTCATAGCAATAGTATCCGCTATTATGGCACTGGAACTCAAAAAGCTTTTGATGAATTGCAAGGGGTTATTCCA 

gaagctaagatcttgagaatggatgttgacaccacacgaaaaaaaagaagtcacaaaaccatactagatagttttggtcgccaggaagcagatatt 
ttgttagggacgcaaatgattgccaaaggactggattttccaaatgtgactttagttggggtactaaatgcagatacttccttaaatttgccggat 

aatcccgatcactatgctattcaattagctaagaaacaagattttgaagctttttaccgttatgagatgtctattcgtcatcaaatggcttatccc 
ccttactactttacagtgggtattacgctttcgcatcgtttagaagcatcggttgtaaaaaaagcttatcaagttacagaactgctaaagagtcac 

TTATCGGATAATATTAAAATATTAGGACCGACTCCTAAGCCAATTGCTAGAACACACAATTTATACCACTATCAAATTTTGTTAAAATACCGTTTT 
GAAGATAACCTAGAAGAGACGCTCAATCGTATTCTTGATTGGAGTCAAGAAGCAGATAATCGTCATTTAAAACTAATTATTGATTGTGAACCGCAA 
CAATTTTTA 

SEQ ID 3010 

MSMTEKEKQMEKVAHVIVDIPLMQTDKPFSYGIPKELVSLVQLGSRVHVPFGKGNRLLQGFIIGPGQEDSSSLKLIQTVLDPEPVLNQEQLTLADQ 
LRKTVFSYKITLLKAMIPNLLNSNYDKVLRPESGLKKSDRDFTiFEGKPSVLYSTLDREKEKIALKGIQAGHITVSYLAKDKKNLKTEKYYHVDLDA 
LAVHPISSRAKKRQLLKDYLLTHTKEAKLATLYQAFSRDWAYFVTNHLIRIDERPIDRSESYFDQIKPSSFLTLNEQQASAVTEIVEQIGKPSKP 
FLIEGITGSGKTEVYLHIIEAVLKQDKTAIVLVPEISLTPQMTSRFISRFGKQVAIMHSGLSDGEKFDEWRKIKTGQAKWVGARSAIFSPLERIG 
AIIIDEEHESTYKQESNPRYHAREVALLRAKHHQAVWMGSATPSISSRARASKGVYHFIQLTQRANPLAKIPEVTIVDFRDYIGQQAVSNFTPYL 
IDKIKERLVKKEQWLMLNRRGYSSFVMCRDCGYVDKCPNCDISLTLHMDTKTMNCHYCGFQKPIPITCPECHSNSIRYYGTGTQKAFDELQGVIP 
EAKILRMDVDTTRKKRSHKTILDSFGRQEADILLGTQMIAKGLDFPNVTLVGVLNADTSLNLPDFRASEKTFQLLTQVAGRA'GRAHKPGEVLIQTY 
NPDHYAIQLAKKQDFEAFYRYEMSIRHQMAYPPYYFTVGITLSHRLSASWKKAYQVTELLKSHLSDNIKILGPTPKPIARTHNIiYHYQILLKYRF 
EDNLEETLNRILDWSQEADNRHLKLIIDCEPQQFL 

SEQ ID 3011 

ATGACAAAATTATTATTCATGGGGACCCCTGATTTTTCAGCGACGGTTTTAAAAGGTATTTTAGCAGATGGTAAGTATGATGTTTTAGCTGTTGTG 
ACGCAACCAGATCGTGCrGTAGGTCGrAAAAAAGAAATrAAAATGACCCCTGTAAAAGAAGTGGCCTTGGAAAACAACATTCCTGTGTATCAGCCG 
GAAAAACTATCTGGAAGTCCAGAATTAGAACAACTAATGACCCTAGGTGCAGATGGTATTGTAACAGCTGCTTTTGGTCAATTCTTACCAACAAAG 
CTTTTGGAATCGGTAGGTTTTGCAATTAATGTACATGCTTCTCTATTGCCAAAATATCGTGGTGGGGCACCAATTCATTATGCCATTATTAATGGC 
GAAAAAGAAGCTGGGGTTACCATCATGGAAATGGTTGCAAAGATGGATGCAGGGGATATGGTATCAAAAGCTTCCGTTGAGATAACTGATGAAGAC 
AATGTAGGGACAATGTTTGATAGACTCGCCGTTGTTGGTCGTGACCTTTTATTAGATACGCTTCCAGGTTATCTATCAGGTGATATTAAGCCGATA 
CCACAAAATGAAGAAGAGGTAAGTTTTTCTCCTAATATTAGTCCAGATGAAGAGAGAATTGATTGGAATAAATCATCGCGCGACATTTTTAACCAT 
GTTCGAGGGATGTATCCATGGCCAGTTGCACATACCCTTTTGGAGGGAAATCGTTTTAAACTTTATGAAGTAACAATGTCAGAAGGAAAGGGCTCA 
CCGGGTCAAGTGATCGCTAAGACAAAGAACTCATTGACAGTAGCAACTGGTGACGGAGCTATTGAACTCAAATCAGTTCAACCAGCAGGGAAACCT 
CGTATGGATATAAAAGACTTTTTAAATGGTGTTGGTCGTAATTTAGAAATAGGAGATAAATTTGGCGAA 

SEQ ID 3012 

mtkllfmgtpdfsatvlkgiladgkydvijAvvtqpdravgrkkeikmtpvkevalennipvyqpeklsgspeleqlmti,gadgivtaafgqflptk 
llesvgfainvhasllpkyrggapihyaiingekeagvtimemvakmdagdmvskasveitdednvgtmfdrlavvgrdlllll ,pg* h gdikpi 
pqneeevsfspnispdeeridwnkssrdifkhvrgmypwpvahtllsgnrfklyevtmsegkgspgqviaktkksltvatgdgaielksvqpagkp 

RMD I KD FLNGVGRNLE I GDKFGE 

SEQ ID 3013 

atgataaaattattatttatgggaactccccaattttcagcaactgtattgaagggcttgctagataatcctgcctatgagattttaggagtggtt 
actcagcctgatcgagctgttggacgcaaaaaagatattaaggtaacacctgtaaagcaattagctcttgagcatggaatatcaatctatcagccg 
gaaaaattatcaggctctcaagaactcattgagattatgggacttggtgcagatggtattattacagcagcatttggccaatttttaccaacaata 
ttacttgattcagtttcatttgctattaatgtacatgcatcattgttacctaaatatcgaggtggagcacctatccattatgctattatgaatgga 
gataaagaggccggcgtractattatggaaatgattaaagaaatggatgcaggtgacatggtcgctaaagcaagcactccaattcrtgaaaccgar 
aatgtaggtactctttttgagaaattagccatcattggtcgagacttacttttggatagtttgccagcttatctttctggagaattaaaacctatt 
cctcaagatcacagccaagctactttttcacctaatatctctccagaacatgaaaaattagattggacaatgtctaatcaagaagtgttcaatcat 
attcgaggtatgaacccttggccggtagcgcatacgtttttagaggggcaacgtttaaaaatttacgaagctcaactagctgaaggagagggatta 
cctggacaagttgttgtcaaaaccaaaaaatctttggtaatagctactggacaaggtgctttgtccttgatcgttgtgcaaccggctggtaaacct 
aaaatgtcaataatagactttttaaacggcattggtagaaaacttgaagtaggggacatcattggcaga 
SEQ ID 3014 

MIKLLFMGTPQFSATVLKGLLDHPAYEILGWTQPDRAVGRKKDIKVTPVKQLALEHGISIYQPEKLSGSQELIEIMGLGADGIITAAFGQFLPTI 
LLDSVSFAINVHASLLPKYRGGAPIHYAIMNGDKEAGVTIKEMIKEMDAGDMVAKASTPILETDNVGTLFEKLAIIGRDLLLDSLPAYLSGELKPI 
PQDHSQATFSPWISPEHEKLDWTMSNQEVFNHIRGMNPWPVAHTFL3GQRLKIYEAQLAEGEGLPGQWVKTKKSLVIATGQGALSLIWQPAGKP 
KMSIIDFLNGIGRKLEVGDIIGR 

SEQ ID 3015 • 

TTGGCGAATGATTGGAAAAAGAGTGCGCGTGGTTTAGCTTTAATGACTTTAGAGGAAGTTTTTGATAAAGGAGCTTATTCTAATATCGCACTTAAT 
AAGAGTTTAAAAAAATCTAGACTATCAGATAAAGATCGTGCCTTAGTAACAGAAATTGTCTATGGAACTGTGGCTAGAAAAATAACGCTAGAATGG 
TATCTATCACACTTTATAGTTGATCGTGATAAGCTTGAATTATGGGTATATCATCTCTTGCTACTGAGCCTTTATCAACTACTCTATCTGGACAAC 
ATCCCAGATCACGCTATTGTTAATGATGCTGTCACTATTGCTAAGAATCGAGGCAATAAAAAGGGTGCTGAAAAGTTAATTAATGCCGTTTTACGA 




CAAAAACAAACTATCAAAGAAACTTTAAATGTTAGAGATTCACATATTGCAGAGACAGCTTTAGTTGCAGACTCAGGAAATTTTGCATCGACATCA 
TTTTTCCAAGATGGCCTCATTACTATCCAAGATGAATCTAGTCAATTAGTTGCTCCAACACTCAAAGTCTCAGGTAATGACCAAGTATTGGATGCA 
TGTAGTGCACCAGGAGGAAAAACAAGTCATATCGCCTCATATTTGACTACAGGGGCAGTAACTGCTTTAGATTTGTATGATCATAAATTGGAATTG 
GTTATGGAAAATGCAAAACGCCTAGGTCTGTCAGATAAGATAAAAACTAAAAAGTTAGATGCAAGTAAAGCTCATGAGTATTTTCTTGAGGATACT 
TTTGACAAAATTTTAGTAGACGCACCTTGTTCAGGTATCGGGCTAATTCGCCGTAAACCAGATATTAAGTACAATAAAGCTAATCAAGACTTTGAA 
GCACTCCAAGAGATTCAATTGTCTATCCTATCTAGCGTTTGTCAAACGCTACGTAAAGGTGGTATAATAACCTATAGCACTTGTACCATTTTTGAG 
GAAGAAAATTTTCAAGTTATTGAAAAATTCTTAGAAAACCACCCCAATTTTGAGCAAGTAGAACTGAGTCATACACAAGAGGATATTGTAAAGAGA 
GGCTGTATTAGTATAAGCCCTGAACAATATCATACAGATGGCTTTTTTATTGGACAAGTCAAACGTATCTTG 

SEQ ID 3016 

MANDWKKSARGLALMTLEEVFDKGAYSNIALNKSLKKSRLSDKDRALVTEIVYGTVARKITLEWYLSHFIVDRDKLELWVYHLLLLSLYQLLYLDN 
IPDHAIVNDAVTIAKNRSNKKGAEKLINAVLRRVSSETLPEIASIKRQNKRYSVAYSMPVWLVKKLIDQYGETRALAIMESLFERNKASLRVTDLS 
QKQTIKETLNVRDSHIAETALVADSGNFASTSFFQDGLITIQDESSQLVAPTLKVSGNDQVLDACSAPGGKTSHIASYLTTGAVTALDLYDHKLEL 
VMENAKRLGLSDKIKTKKLDASKAHEYFLEDTFDKILVDAPCSGIGLIRRKPDIKYNKANQDFEADQEIQLSILSSVCQTLRKGGIITYSTCTIFE 
EENFQVIEKFLENHPNFEQVELSHTQEDIVKRGCISISPEQYHTDGFFIGQVKRIL 

SEQ ID 3017 

TTGGCAGATAATTGGAAAAAAAGTACGCGAGGCAAAGCCCTCCTTGTCATTGAAGCTATTTTTGATCAGGGGGCTTACACAAACATAGCGCTTAAT 
CAGCAACTAAGCAATAAAGCTTTATCTGCTAAGGACAGAGCTCTATTAACTGAGATTGTATATGGTACCGTTTCACGTAAAATTAGCTTGGAATGG 
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TATTTAGCCCATTATGTCAAAGACCGAGRTAAATTGGACAAii.TGGGTTTATTATCTCCTTftTGCTCAGTCTTTATCAACTGACTTATTTAGATAAG 
TTACCAGCGCATGCCATTGTTAACGATGCGGTTGGTATTGCCAAAAATCGTGGCAATAAAAAAGGTGCAGAGAAGTTTGTCAATGCTATTTTACGT 
CAS.TTCACCAGCCATCCTCTCCCAGATATGGAAACAATrAAGCGTCGAAATAAGTATTATTCGGTCAAGrATTCACTGCCTGTTTGGTTGGTTAAA 
AAGTTAGAAGACCAATTTGGTTCTGACAGATCAGTGGCCATCATGGAAAGTTTATTTGTGCGTAGTAAGGCTAGTATTCGCGTGACAGACCCTTTG 
AAGCTAGAGGAAGTTGCTGAGGCTTTAGATGCAGAACGTTCCCTTTTATCAGCAACTGGTTTAACCAAAGCGTCAGGTCATTTTGCAGCCAGTGAT 
TATTTCACAAATGGGGACATCACTATTCAAGATGAAAGCAGTCAGCTTGTAGCTCCTACTTTAAACATTGACGGTGACGACATAATTCTTGATGCG 
TGTAGCGCTCCAGGGGGCAAGACCTCrCATATAGCATCTTACTTAAAAACAGGTAAAGTrATTGCCrrAGATCTCTATGATCATAAACTAGAGTrG 
GTGAAGGAAAATGCTAACCGCTTAGGAGTTGCTGATAACATTGAGACAAGAAAACTAGATGCCAGAGAGGTTCATCGTCATTTTGAAAAGGATAGC 
TTTGATAAGATTTTGGTGGATGCTCCTTGCTCAGGAATTGGTTTGATTCGTCGAAAACCCGATATCAAATATAATAAAGAAAGTCAAGGTTTCAAT 
GCTCTGCAAGCTATCCAGCTAGAGATATTGTCTAGTGTTTGTCAAACCTTGCGTAAAGGTGGTATAATAACATACAGTACTTGCACTATTTTTGAT 
GAGGAGAATCGTCAAGTCATCGAAGCATTTTTACAGAGTCATCCTAATTTTGAACAAGTAAAACTGAACCATACACAAGCAGATATTGTCAAGGAT 
GGTTATCTTATTATCACACCAGAACAATACCAGACTGATGGCTTCTTTATTGGACAAGTCAGACGAGTCTTG 

SEQID3018 

LADNWKKSTRGKALLVIEAIFDQGAYTNIALNQQLSNKALSAKDRALLTEIVYGTVSRKISLEWYLAHYVKDRDKLDKWVYYLLMLSLYQLTYLDK 



EENRQVIEAFLQSHPNFEQVKLNHTQADIVKDGYLIITPEQYQTDGFFIGQVRRVL 

SEQ ID 3019 

ATGGAAATATCTCTTTTAACAGATATTGGGCAACGTCGTTCCAATAATCAAGATTTTATTAATCAATTTGAAAATAAAGCCGGCGTCCCACTAATC 
ATCTTAGCAGATGGTATGGGAGGACATCGTGCAGGAAATATTGCTAGCGAGATGACTGTAACTGATCTAGGAAGTGATTGGGCGGAGACAGATTTT 
TCTGAGTTATCAGAAATTCGTGATTGGATGCTTGTCTCTATTGAAACAGAGAATCGCAAAATATATGAATTAGGTCAGTCAGATGATTACAAAGGT 
ATGGGAACTACCATTGAAGCAGTTGCCATTGTAGGAGATAATATTATTTTCGCACATGTAGGAGATTCACGTATCGGTATCGTTCGTCAAGGAGAG 
TATCATTTATTGACGAGTGATCATTCTCTTGTTAATGAATTGGTAAAAGCTGGCCAATTAACAGAAGAAGAAGCTGCTAGTCATCCTCAAAAAAAT 
ATTATTACGCAATCAATTGGTCAAGCCAATCCAGTCGAACCTGATTTAGGAGTTCATCTACTTGAAGAAGGTGACTACCTTGTAGTTAATAGTGAT 
GGACTAACTAATATGTTGAGTAATGCCGATATTGCTACAGTACTAACACAAGAAAAAACCTTAGATGATAAGAATCAAGATTTAATCACTCTAGCA 
AACCATAGAGGAGGTCTTGATAATATCACTGTGGCACTAGTTTACGTTGAAAGTGAGGCGGTT 

SEQ ID 3020 

MEISLLTDIGQRRSWNQDFINQFENKAGVPLIILADGMGGHRAGNIASEMTVTDLGSDWAETDFSELSEIRDWMLVSIETENRKIYELGQSDDYKG 
MGTTIEAVAIVGDNIIFAHVGDSRIGIVRQGEYHLLTSDHSLVNELVKAGQLTEEEAASHPQKNIITQSIGQANPVEPDLGVHLLEEGDYLVWSD 
GLTNMLSNADIATVLTQEKTLDDKNQDLITLANHRGGLDNITVALVYVESEAV 

SEQ ID 3021 

ATGAAGATTTCATTAAAAACAGACATTGGGCAAAAACGCTCAAACAATCAAGATTTTATCAATAAGTTTGATAATAAAAAAGGCATCACTTTAGTG 
ATTTTAGCAGACGGTATGGGTGGCCACAGAGCTGGAAATATTGCCAGTGAGATGACAGTCACAGACCTGGGAAGAGAATGGGTAAAAACAGACTTC 
ACAGAGTTAAGTCAGATTAGAGATTGGTTATTTGAAACTATCCAGTCAGAAAATCAACGGATTTATGATCTAGGCCAATCAGAAGACTTTAAAGGA 



ATTTTAGATAATGAAGAGGTCGCAATAAAAGTATTGCGAACCAATTATCAAACAGATCAGATTGCGGTTGCTCGCTrCCAGAGAGAAGCACGAGCA 
ATGGCTGAGCTGACACATCCTAATATTGTCGCTATTCGTGATATAGGTGAAGAAGACGGACAGCAGTTCTTAGTAATGGAATATGTTGATGGATTC 
GATTTAAAAAAGTATATTCAAGACAATGCACCCCTATCAAATAATGAAGTTGTTCGAATCATGAATGAAGTCCTTTCAGCCATGTCACTGGCACAT 
CAGAAAGGTATCGTACACCGTGATTTAAAACCTCAAAATATTTTATTAACTAAAAAAGGGACTGTAAAAGTTACAGATTTCGGTATTGCGGTAGCG 
TTTGCTGAAACTAGTTTAACGCAAACGAATTCTATGTTAGGTAGTGTTCATTATTTATCGCCAGAGCAGGCGCGTGGTTCAAAAGCGACTGTTCAG 
AGTGATATTTATGCCATGGGAATCATGCTTTTTGAAATGTTAACTGGCCATATTCCTTATGATGGGGATAGTGCAGTTACTATTGCCCTACAGCAC 



GATCGCTATAAGACAACTTATGAGATGGGACGTGATTTATCAACTGCTCTAAGCTCGACACGTCACCGTGAACCAAAACTTGTTTTTAATGATACT 
GAGAGTACTAAGACACTACCCAAAGTAACATCTACAGTATCATCTCTAACGACAGAACAACTGTTGCGTAATCAAAAACAGGCCAAAACAACAGAA 
AAAATAACTCCTGATTCTGCGAGTAACGATAAAACGAAGTCTAAAAAGAAGGCTTCTCATCGACTTCTTGGTACAATCATGAAATTATTCTTTGCA 
CTCTGTGTTGTAGGAATAATTGTATTTGCTTATAAAATTTTAGTAAGTCCTACGACTATTCGTGTTCCAGATGTTAGCAACAAAACAGTAGCTCAA 
GCAAAAATGACATTGGAAAATTCTGGATTGAAAGTAGGAGCTATTCGTAATATTGAGAGTGATAGTGTTTCAGAAGGACTTGTCGTAAAAACAGAC 
CCTGCTGCAGGACGTTCTCGCAGAGAAGGGGCTAAAGTTAATCTTTATATTGCCACTCCAAACAAGAGTTTCACTCTAGGTAATTATAAGGAACAT 
AATTAGAAAGATATCCTCAAAGATCTTCAAGGCAAAGGTGTTAAAAAATCTTTAATCAAGGTTAAGCGTAAAATTAATAATGATTATACTACTGGT 

ATGCCrGATGTAACAGGTATGACTGTrGGAGAAGTAATAGAAACCTTGACAGACCrCGGATTAGATGCAGATAATCrrGTCTTCTATCAAATGCAA 
AATGGCGTTTATCAAACAGTAGTAACACCTCCATCTTCAAGTAAGATAGCAAGTCAGGATCCTTATTACGGAGGAGAAGTTGGATTAAGGAGAGGA 

ACCTCGGATTCTGTAAGCTCATCAACGGATGCTAGCACTTCTGATAGTAGTAGCACTTCTACAAGTAGTTCAACACTACCAAGTGATAGTACAACT 
AATACAGGAACAGCTAACAATCCATTAACTCAA 

SEQ ID 3024 

MIQIGKLFAGRYRILKSIGRGGMADVYLARDLILDNEEVAIKVLRTNYQTDQIAVARFQREARAMAELTHPNIVAIRDIGEEDGQQFLVMEYVDGF 
DLKKYIQDNAPLSNNEWRIMNEVLSAMSLAHQKGIVERDLKPQNILLTKKGTVKVTDFGIAVAFAETSLTQTNSMLGSVHYLSPEQARGSKATVQ 
SDIYAMGIMLFEMLTGHIPYDGDSAVTIALQHFOKPLPSILAENKSVPQALENIVIKATAKKLTDRYKTTYEMGRDLSTALSSTRHREPKLVFNDT 
ESTKTLPKVTSTVSSLTTEQLLRNQKQAKTTEKITPDSASNP HCSKKK HFL_ 3 n n LrFA-jCWGIIVFAYKILVSPTTIRVPDVSNKTVAQ 
AKMTLENSGBKVGAIRNIESDSVSEGLWKTDPAAGRSRREGAKVNLYIATPNKSFTLGNYKEHNYKDILKDLQGKGVKKSLIKVKRKINNDYTTG 
TILAQSLPEGTSFNPDGNKKLTLTVAVNDPMIMPDVTGMTVGEVIETLTDLGLDADNLVFYQMQNGVYQTWTPPSSSKIASQDPYYGGEVGLRRG 
DKVKLYLLGSKTTNNSSSTPIDSSASSSTGTTTSDSVSSSTDASTSDSSSTSTSSSTLPSDSTTNTGTANNPLTQ 

SEQ ID 3025 
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ATGATTCAGATTGGCAAATTATTTGCTGGTCGTTATCGCATTCTGAAATCTA^TGGCCGCGGTGGTATGGCGGATGTTTATTTAGCAAATGACTTG 
ATCTTGGATAATGAAGACGTTGCAATCAAGGTCTTGCGTACCAATTATCAAACAGATCAGGTAGCAGTTGCGCGTTTCCAACGAGAAGCGCGGGCC 
ATGGCTGAATTGAACCATCCCAATATTGTTGCCATCCGGGATATAGGTGAAGAAGACGGACAGCAATTTTTAGTAATGGAATATGTGGATGGTGCT 
GACCTAAAGAGATAGATTCAAAATCATGCTCCATTATCTAATAATGAAGTGGTTAGAATTATGGAAGAAGTCCTTTCTGCTATGACTTTAGCCCAC 
CAAAAAGGAATTGTACACAGAGATTTAAAACCTCAAAATATCCTACTAACTAAGGAGGGTGTTGTCAAAGTAACTGATTTCGGCATCGCAGTAGCC 



AGTGATATTTATGCGArGGGGATTATGCTCTTTGAGATGTTGACAGGCCATATCCCrTATGACGGCGATAGTGCTGTTACGATTGCCrrGCAACAT 
TTTCAAAAGCCTCTTCCATCTATTATCGAGGAGAACCACAATGTGCCACAAGCTTTGGAGAATGTTGTTATTCGAGCAACAGCCAAGAAATTAAGT 
GATCGTTACGGGTCAACCTTTGAAATGAGTCGTGACTTAATGACGGCGCTTAGTTATAATCGTAGTCGGGAGCGTAAGATTATCTTTGAGAATGTT 
GAAAGTACCAAACCCCTCCCCAAAGTGGCCTCAGGTCCCACCGCTTCTGTAAAATTGTCTCCCCCTACCCCAACAGTGTTAACACAGGAAAGTCGA 
TTAGATCAAACTAATCAAACAGATGCTTTACAGCCCCCCACCAAAAAGAAAAAAAGTGGTCGTTTTTTAGGTACTTTATTCAAAATTCTTTTTTCT 
TTCTTTATTGTAGGTGTAGCACTCTTTACTTATCTTATACTAACTAAACCAACTTCTGTGAAAGTTCCTAATGTAGCAGGCACTAGTCTTAAAGTT 
GCCAAACAAGAACTGTATGATGTTGGGCTAAAAGTGGGTAAAATCAGGCAAATTGAGAGTGATACGGTTGCTGAGGGAAATGTAGTTAGAACAGAT 
CCTAAAGCAGGAACAGCTAAGAGGCAAGGCTCAAGCATTACGCTTTATGTGTCAATTGGAAACAAAGGTTTTGACATGGAAAACTACAAAGGACTA 
GATTATCAAGAAGCTATGAATAGTTTGATAGAAACTTATGGTGTTCCAAAATCAAAAATC'AAAATTGAGCGCATTGTAACTAATGAATATCCTGAA 



TCAATAAATGATAGTACTGCACCAGGTAGCAACACTGAATTAAGCCCATCAGAAACTACTTCTCAAACACCT 

SEQ ID 3026 

MIQIGKLFAGRYRILKSIGRGGMADVYLANDLILDNEDVAIKVLRTNYQTDQVAVARFQREARAI-IAELNHPNIVAIRDIGEEDGQQFLVMEYVDGA 
DLKRYIQNHAPLSKNEWRIMEEVLSAMTLAHQKGIVHRDLKPQNILLTKEGWKVTDFGIAVAFAETSLTQTNSMLGSVHYLSPEQARGSKATIQ 
SDIYAMGIMLFEMLTGHIPYDGDSAVTIALQHFQKPLPSIIEEKHNVPQALENWIRATAKKLSDRYGSTFEMSRDIiMTALSYNRSRERKIIFENV 
ESTKPLPKVASGPTASVKLSPPTPTVLTQESRLDQTNQTDALQPPTKKKKSGRFLGTLFKILFSFFIVGVALFTYLILTKPTSVKVPNVAGTSLKV 
AKQELYDVGLKVGKIRQIESDTVAEGNWRTDPKAGTAKRQGSSITLYVSIGKKGFDMENYKGLDYQEAMNSLIETYGVPKSKIKIERIVTNEYPE 
NTVISQSPSAGDKFNPMGKSKITLSVAVSDTITMPMVTEYSYADAVNTLTALGIDASRIKAYVPSSSSATGFVPIHSPSSKAIVSGQSPYYGTSLS 
LSDKGEISLYLYPEETHSSSSSSSSTSSSNSSSINDSTAPGSNTELSPSETTSQTP 

SEQ ID 3027 

ATGAAAAAATTTCAGTTTTTTCTACTTGTTGAAGCCGTTGTCTTAGTTATGGGATTAATGAAAATTTTATCTGATGACTGGACAAGTTTTATTTTT 
ATTCTCGCTTTGATTCTTTTAGCCTTAAGATTTTATAACAACGATAGTCGTCATAATTTTCTGTTAACGACAAGTTTGTTATTACTATTTTTAATC 
TTTATGCTTAACCCTTACATTATTGCAGCCGTTGTTTTTGCAGTTTTGTATGTTCTAATCAATCATTTCTCGCAAGTTAAGAAAAAAAATCGTTAT 
GCTTTGATTCAATTTAAGAATCATCAATTAGATGTTAAGACAACACGAAACCAATGGTTAGGTACTGATCAACACGAAAGTGACTTTTATGCTTTT. 
GAAGATATTAATATTATAAGAATCTCTGGGACTGATACAATTGATTTAACAAATGTTATTGTATCTGGGCAGGATAATGTTATTATAATTCAAAAA 
GTTTTTGGTGATACTAAAGTATTGGTTCCTTTAGACGTTGCCGTAAAGGCTGATATTAGTTCTGTTTACGGTAGTGTACAGTACTTTGATTTTGAG 
GAGTATGATCTAAGAAATGAATCTATAAAATTGTCACAAGAGGAAGAATATTACCTTTTGAAACGTGTCAAATTAGTTGTAAACACTATCGCTGGG 
AAAGTTGAGGTTAGTCGTAAA 

SEQ ID 3028 

MKKFQFFLLVEAWLVMGLMKILSDDWTSFIFILALILLALRFYNNDSRHNFLLTTSLLLLFLIFMLNPYIIAAWFAVLYVLIHHFSQVKKKNRY 
ALIQFKNHQLDVKTTRNQWLGTDQHESDFYAFEDINIIRISGTDTIDLTNVIVSGQDNVIIIQKVFGDTKVLVPLDVAVKADISSVYGSVQYFDFE 



SEQ ID 3029 

ATGCAATTTTCCAGGAATTCTGATAAAATACAAAGAAATAAGGGGAAACTAATGAAAAAATTTCAATTCTTTTTACTTATCGAGTGTATACTGCTA 
GCTATGGGTATCATGACAATCTTGGATAATGATTTATCAAGTTTTATCCTAATTCTAGTTCTTATCTTATTAGCATTACGCTTTTATAACCAAGAT 
• AGCCGCAATAATTTTTTACTAACTGTCAGTTTATTGTTTCTTTTTTTAATTTTCATGCTTAATCCCTACATTATCATGGCTGTTCTTTTGGGGATA 
GTTTACATTTTCATTAACCATTTTTCACAAGTCAAAAAGAAGAATCGCTTTGCCTTGATTCGTTTCAAGGAAGAAAAGATTGAAGTGAACAATACC 
AAGCATCAATGGATTGGTACTGCTAATTATGAAAGTGATTATTATTGTTTTGATGACATTAACATCATTCGAATCTCAGGAAATGACACGGTTGAC 
TTAACCAATGTTATTGTGACAGGAATGGATAATATCATTGTGATACGTAAAATTTTTGGAAATACGACTATATTGGTACCTATTGATGTCACTGTT 
ACTTTAGATGTTAGTTCCATATACGGAAGCGTTGATTTTTTTAGATGTCAGCAATATGATTTGCGCAACGAATCTATTAAGTTTAAAGAAACGGAT 
AACCAATCCCTT 

SEQ ID 3030 

MQFSRNSDKIQRNKGKLMKKFQFFLLIECILLAMGIMTILDNDLSSFILILVLILLALRFYKQDSRNNFLLTVSLLFLFLIFMLNPYIIMAVLLGI 
VYIFINHFSQVKKKNRFALIRFKEEKIEVKNTKHQWIGTANYESDYYCFDDIHIIRISGNDTVDLTNVIVTGMDNIIVIRKIFGNTTILVPIDVTV 
TLDVSSIYGSVDFFRCQQYDLRNESIKFKETDNQSL 

SEQ ID 3031 

ATGAAAAAGCACCACTACTTTTTAGCTTTCTTCTATGGAAGTGTCATTATATTTGCCATTTGTTTTGTCATTATTGATAGTTTGGGTGTTAATTTG 
GTGCACCTCTATCAAACGTCTCGTTTGTGGCTGATTGAACAATTGATTTTCTCTAtTTTCTTTCTATCTTTAGCGGTAACTATCCTTTTATTGCTA 
ACTTGGTTTTTATTAGATGATAATAGTAAACGTCAAATTAACCATAATTTACGTCGCATTTTAAATAACCAATCAATAAATGTTACCGATGATGGT 
ACTGAAATATCGACCAATATTCAACGGCTCTCTAAAAAAATGAATTTAATGACAGCAAGTCTACAATCTAAGGAAAATAGTCGTATTTTAAAAAGC 
CAAGAAATTGTGAAACAAGAACGTAAGCGTATrGCACGTGATTTACACGACACAGTTAGTCAGGATTTGTTCGCTGCTTCCATGGTTTTGTCAGGG 
ATAGCACAGAATGTTTCTCAGCTAGACGTTGATCAGGTTGGCTCGCAATTATTAGCAGTAGAAGAAATGCTTCAGCATGCACAAAATGATTTGAGA 
ATTCTGCTACTTCATTTGAGGCCAGTTGAATTAGAAAATAAGACCCTATCTGAAGGATTCAGAATGATATTGAAAGAATTGACCGATAAGAGCGAC 
ATTGAAGTTGTTTATCATGAATCAATTCTAACCTTACCCAAAAAGATTGAAGACAATATTTTTAGAATTGGTCAAGAATTTATCAGTAATACTTTA 
AAGCATTCACAAGCCAGTCGTCTCGAAGTTTACCTTAATCAAACAGAGAATGAATTGCAGTTAAAAATGATTGATAATGGTATTGGATTTGATATG 
GATTCTGTCTATGATTTAAGTTATGGGTTAAAAAATATTGAAGATCGAGTAGAAGATTTAGCAGGAAATTTACAGCTTCTCAGTCAGCCTGGTAAA 
GGAGTTGCTATGGATATAAGATTACCTTTAGTAAATCAGAGTGAGGATAAAAATGGA 

SEQ ID 3032 

MKKHHYFLAFFYGSVIIFAICFVIIDSLGVNLVHLYQTSRLWLIECLIFSIFFLSLAVTILLLLTWFLLDDNSKRQINHNLRRILNNQSINVTDDG 
TEISTNIQRLSKKMNLMTASLQSKENSRILKSQEIVKQERKRIARDLHDTVSQDLFAASMVLSGIAQNVSQLDVDQVGSQLLAVEEMLQHAQNDLR 
ILLLHLRPVELEWKTLSEGFRMILKELTDKSDIEWYHESILTLPKKIEDNIFRIGQEFISKTLKHSQASRLEVYLNQTENELQLKMIDNGIGFDM 
DSVYDLSYGLKNIEDRVEDLAGNLQLLSQPGKGVAMDIRLPLVNQSEDKNG 

SEQ ID 3033 

GTGAGGATAAAAATGGATAAAArAAAAATTGTACTTGTTGATGACCATGAGATGGTTCGTCTCGGTTTAAAAAGTTTTTTAAACTTACAAGCTGAT 
GTTGAAGTAATAGGTGAGGCCTCAAATGGTTTAGAAGGCATAAAAAAAGCACTGGAGTTACGTCCAGACGTTGTTGTTATGGACTTAGTAATGCCT 
GAAATGGACGGTGTAGAAGCAACCTTAGCATTATTGAAGGATTGGCCAGAAGCTGCCATTTTAGTCTTAACATCTTACTTGGATAATGAAAAAATT 
TACCCTGTTATTGAAGCAGGTGCCAAAGGCTATATGTTAAAGACCTCAAGCGCAGCAGAGATTCTTAATGCCATTCGTAAAGTTTCAAGGGGAGAA 
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C AAG C T AT TGAAAATGAAGTAGATAAG AAAAT T AAGG C T C AT 3CTTTACATGAGGGCTTAACAGCAAGGGAACGTGATATCCTT 
AATTTATTAGCCAAAGGTTATGACAATCAAAGGATTGCTGATGAATTATTTATCTCGTTAAAGACTGTTAAAACTCATGTTTCTAATATTTTGGGA 
AAACTAAATGTAGCAGATCGAACTCAAGCAGTTGTCTATGCTTTCCAACACCATTTGGTACCACAAGATGATGAA 

SEQ ID 3034 

MRIKMDKIKIVLVDDHEMVRLGLKSFLNLQADVEVIGEASNGLBGIKKALELRPDWVMDLVMPEMDGVEATLALLKDWPEAAILVLTSYLDNEKI 
YPVIEAGAKGYMLKTSSAAEILNAIRKVSRGEQAIENEVDKKIKAHDKCPALHEGLTARERDILNLLAKGYDNQRIADEnFISLKTVKTHVSNILG 
KLNVADRTQAVVYAFQHHLVPQDDE 

SEQ ID 3035 

ATGGACGCAAAAACTAAATATAAAGCAAAAAAAATAAAGGCAGTGTTTTTTGATATTGATHACACGCTTCGTGTTAAAGATACAGGTTATATGCCA 
CCATCAATCTTAAAAGTTTTTASAGCTTTGAAAGATAAAGGAATCGTTGTAGGTATTGCTTCAGGAAGAGCACGATATGGCGTTCCAAAASAAGTT 
CAAGATTTAAATGCCGATTATTGTGTAAAATTAAATGGAGCTTACGTTAAGGACAAGGATAAGAATATTATCTTCCATCGTCCTATTCCAGCTGAA 
TATGTAGAGCAATATAAGAAATGGGCGGACACTGTTGGTATTAAGTACGGTTTAGCTGGTCGTCATGAGGCAGTTTTATCAGATCGTGATGATTTG 
GTAAATGATGCGATTGATATTGTGTATTCTGATCTCGAAGTTAATCCAGATTTCAATAAAGAACATGATATTTATCAGATGTGGACATTTGAAGAT 
AAAGGAGATAGCCTTCATCTACCTGAACCGTTAGCTGAACATCTTCGCTTGATACGTTGGCATGATCATTCTTCAGATGTTGTGTTAAAAGGAACA 

TTTGATTATGCTGGACTAGCTGTGGCGATGGGAGTGTCACACCCAGAAGCTCAJVAAAAAAGCAGATTTTATCACAAAAAAAGTAGAAGAAGATGGC 



AAAACAAATCACGGGGATATGACTGTAAAACTCTTCCCGGATCATGCTCCTAAAACGGTAGCAAACTTTATTGGTTTAGCTAAACAAGGTTATTAT 
GATGGTATTATCTTCCATCGTATTATTCCAGATTTTATGATTCAGGGTGGTGATCCAACTGGTACAGGTATGGGTGGTGAATCTATCTATGGGGAA 
AGTTTTGAAGACGAATTTTCCGAGGAATTATATAATGTTCGCGGAGCTCTTTCAATGGCTAATGCTGGACCAAATACGAATGGCAGCCAATTTTTC 
ATCGTCCAAAATACAAAAATTCCTTATGCGAAAAAGGAATTAGAGCGAGGTGGTTGGCCAACACCAATTGCTGAGTTGTATGCTGGACAAGGTGGT 
ACACCGCATCTAGATCGTCGCCACAGTGTATTTGGACAATTAGTAGACCAAAGTTCTTTTGAGGTACTTGATGAGATTGCGGCAGTAGAGACTGGT 
TCTCAAGACAAACCATTGGAAGATGTTGTTATTTTAACGATTGAGGTTAAAGAA 

SEQ ID 3036 

MDAKTKYKAKKIKAVFFDIDDTLRVKDTGYMPPSILKVFKALKDKGIWGIASGRARYGVPKEVQDLNADYCVKLNGAYVKDKDKNIIFHRPIPAE 
YVEQYKKWADTVGIKYGLAGRHEAVLSDRDDLVNDAIDIVYSDLEVNPDFNKEHDIYQMWTFEDKGDSLHLPEPLAEHLRLIRWHDHSSDWLKGT 
SKALGVSKWEHLGLKPENILVFGDELNDLELFDYAGLAVAKGVSHPEAQKKADFITKKVEEDGILYALEELGLIEKELTFPQVDIEtTTEGPVAVI 
KTNHGDMTVKLFPDHAPKTVANFIGLAKQGYYDGIIFHRIIPDFMIQGGDPTGTGMGGESIYGESFEDEFSEELYHVRGALSMANAGPNTNGSQFF 
IVQNTKIPYAKKELERGGWPTPIAELYAGQGGTPHLDRRHSVFGQLVDQSSFEVLDEIAAVETGSQDKPLEDWILTIEVKE 

SEQ ID 3037 

TTGGAGGAAAGTATGGACGCAAAACTAAAATACAAAGCTAAAAAAATCAAAATGGTGTTCTTTGATATTGATGATACCTTGAGGGTCAAAGATACG 
GGTTATATGCCTGAGTCGATTCAAAGAGTATTTAAGGCTTTGAAGGCAAAAGGCATCTTGGTTGGTATTGCTTCAGGTCGCGCTCGGTACGGTGTT 
CCACAAGAAGTTCAAGATTTACATGCTGACTATTGTGTCAAATTAAATGGAGCTTATGTCAAAGACGATGCTAAAACTATTATTTTCCAAGCTCCG 
ATTCCAGCAGATGTTGTTGTGGCCTATAAAAAATGGGCGGATGATATGGGCATTTTTTATGGAATGGCGGGTCGTCATGAAGCGGTGTTGTCCGCT 
CGAAATGACATGATTAGCAATGCTATTGATAATGTCTACGCTCAACTAGAGGTCTGTCCGGATTATAATGAGTATCATGATGTTTACCAGATGTGG 
ACTTTCGAGGACAAGGGAGATGGCTTGCAGTTGCCTGCTGAATTAGCAGAGCACCTTCGTTTGGTCAGATGGCACGATAACTCATCAGATGTTGTC 
TTGAAAGGTACGTCAAAAGCGCTAGGTGTTTCAAAAGTAGTTGACCATTTAGGATTAAAACCTGAAAATATTTTGGTTTTTGGAGATGAACTCAAT 
GACCTAGAGTTATTTGACTATGCTGGTATCAGTATTGCAATGGGAGTATCACATCCATTACTGCAAGAAAAAGCAGATTTTATCACAAAAAAAGTT 
GAAGAAGATGGCATTTTATATGCCTTGGAGGAATTAGGATTGATTGACAAAGAATTACAGTTTCCACAATTGGATTTGCCAAACCATAAAGGACCA 
AAAGCAACCATTAAAACAAACCATGGCGATATGACCCTGGTCTTGTTCCCAGATCATGCTCCTAAAACAGTAGCCAATTTCT.TAGGTTTGGCTAAA 
GAAGGGTACTATGATGGGATTATCTTCCACCGTATTATTCCTGAATTTATGATTCAAGGGGGCGATCCAACAGGAACAGGAATGTGTGGACAATCC 
ATCTATGGTGAAAGTTTTGAAGATGAATTTTCGGATGAACTCTATAATCTCCGTGGGGCCTTGTCGATGGCTAATGCGGGACCAAATACTAACGGC 
AGTCAGTTCTTTATTGTTCAAAATAGTAAGATTCCTTArGCCAAAAAAGAACTAGAACGrGGTGGTTGGCCGGCTCCAArTGCAGCTTCTTACGCT 
GCAAATGGTGGAACTCCTCACCTTGATCGTCGTCATACGGTCTTTGGTCAGCTTGTGGACGAAACTTCATTCCAAGTTTTGGATTTGATTGCTGGC 
GTTGAAACTGGCGCACAGGATAAACCTAAAGAAGACGTTATCATTGAAACAATCGAGGTATTTGAC 

SEQ ID 3038 

LEESMDAKLKYKAKKIKMVFFDIDDTLRVKDTGYMPESIQRVFKALKAKGILVGIASGRARYGVPQEVQDLHADYCVKLNGAYVKDDAKTIIFQAP 
IPADWVAYKKWADDMGIFYGMAGRHEAVLSARNDMISNAIDNVYAQLEVCPDYNEYHDVYQMWTFEDKGDGLQLPAELAEHLRLVRWHDNSSDW 
LKGTSKALGVSKVVDHLGLKPENILVFGDELNDLELFDYAGISIAMGVSHPLLQEKADFITKKVEEDGILYALEELGLIDKELQFPQLDLPNHKGP 
KATIKTNHGDMTLVLFPDHAPKTVANFLGLAKEGYYDGIIFHRIIPEFMIQGGDPTGTGMCGQSIYGESFEDEFSDELYNLRGALSMANAGPNTNG 
SQFFIVQNSKIPYAKKELERGGWPAPIAASYAANGGTPHLDRRHTVFGQLVDETSFQVLDLIAGVETGAQDKPKEDVIIETIEVFD 

SEQ ID 3039 

AGGACTGGACTTATCCATATTTCTGAAATTAAAACAGGTTACATTGATAATATTTATGATGTTCTTAGTGTAGGTGATGAAGTCTATGTTCAGGTT 
ATAGATGTAGATGAATTTACACAAAAAGCAAGTTTATCGCTTCGGACCCTTGAAGAAGAGAGACATCATATTCAGCATCGTCATCGATTTTCTAAC 
AATCGTCTTAAGATAGGTTTCAAACCACTTGAGGAAAATTTACCTAGTTGGGTTGAGGAAGGTCTAGCCTACTTGAATAATAAA 

SEQ ID 3040 

MRLKNKMKIGDKLKGTVTGIRPYGAFVSLEDGRTGLIHISEIKTGYIDNIYDVLSVGDEVYVQVIDVDEFTQKASLSLRTLEEERHHIQHRHRFSN 
NRLKIGFKPLEENLPSWVEEGLAYLNNK 

SEQ ID 3041 

ATGAAAATTGGCGACAAACTGCATGGCACCATCACTGGGATTAAACCATACGGAGCCTTTGTTGCCCTTGAAAATGGGACAACAGGTCTCATTCAT 
ATTTCAGAAATAAAAACGGGATTTATTGACGATATTGATCAATTATTGGCTATAGGCAACCAGGTTTTAGTACAAGTAATTGATATTGATGAATAT 
AGTAAAAAGCCAAGTTTATCTATGCGGACCTXAGCAGAAGAAAAACAGCATTTTTTCCATCGTCATCGTTATTCCAACAGTCGGCACAAGATTGGC 
TTTAGGCCACTTGAAGAGCAGTTACCTCAGTGGATTGAAGAAAGCCTGCAGTTTTTAAAAAAGAACACTAAAAAGAGTCTGGAACCT 

SEQ ID 3042 

MKIGDKLHGTITGIKPYGAFVALENGTTGLIHISEIKTGFIDDIDQLLAIGNQVLVQVIDIDEYSKKPSLSMRTLAEEKQHFFHRHRYSNSRHKIG 
FRPLEEQLPQWIEESLQFLKKNTKKSLEP 

SEQ ID 3043 

ATGACAAATGAAAAAGGTATTGTATTCAACATTCAACATTTTAGTATTCACGATGGTCCAGGTATTCGAACAACCGTTTTCTTAAAGGGTTGTCCT 
CTTAGATGTCCTTGGTGTGCTAATCCCGAGTCGCAAAAAATGGTTCCAGAAACAATGAGAGATGCCATTACTAATGAAAGCGTCATCGTGGGCGAA 
GA2UIAATCGGTTGATGATATTATTGAAGAAGTTTTAAAA3ATV- TT1 TR GAAGAATCTGGTGGGGGCATAACGCTATCTGGCGGTGAAATA 
TTTGCACAATTTGAATTTGCCAAGGCAATTTTAAAACGTGCTAAATCACT3GGAATCCACACGGCTATTGAAACAACTGCTTATACTAGACATGAA 
CAATTCATAGATCTTATCCAATACGTTGATTTTATTTACACCGATTTAAAACATTACAATAGCCTCAAACACCAAGAAAAGACGATGGTTAAGAAT 
GCTTCAATCATCAAAAACATTCATTATGCTTTTGCCAACGC-TAAAACGATTGTGCTACGTATTCCTGTCATACCTAATTTTAACGATTCATTAGAA 
GATGCTGAAGAATTTGCTTGTTTATTTGATCGCCTAGATATCCGTCAAGTGCAACTCTTACCTTTCCACCAATTTGGGCAAAACAAATATCAATTA 
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-305- 



CTTAATCGTCAATATGAAATGGAAGAGATCGCTGCACTACACCCAGAGGATCTACTCGATTATCAAGCTATTTTTAGCAAGTATAATATTCACTGC 

SEQ ID 3044 

MTNEKGIVPNIQHFSIHDGPGIRTTVFLKGCPLRCPWCANPESQKMVPETMRDAITNESVIVGEEKSVDDIIEEVLKDIDFYEESGGGITLSGGEI 
FAQFEFAKAILKRAKSLGIHTAIETTAYTRHEQFIDLIQYVDFIYTDLKHYNSLKHQEKTMVKNASIIKNIHYAFANGKTIVLRIPVIPNFNDSLE 
DAEEFACLFDRLDIRQVQLLPFHQFGQNKYQLLNRQYEMEEIAALHPEDLLDYQAIFSKYNIHCYF 

SEQ ID 3045 

ATGACTGATCGCGGTATTGTTTTCAACATCCAACATTTTAGTATTCATGACGGTCCTGGTATTCGGACAACCGTTTTTTTAAAAGGTTGCCCCTTG 
AGATGTCCATGGTGTGCCAATCCCGAATCCCAACAAAAAGCGCCTGAGCAGATGTTAACAAGTGATGGGCTTAATACrAiUATAGTrGGAGAGGAA 
AAAACCGTGGACGAGGTGATCGAAGAAGTCCTTAAAGACCTTGATTTCTACGAAGAGTCAGGTGGGGGCATGACCCTGTCAGGGGGGGAAATCTTT 
GCTCAGTTTGACTTTGCCTTAGCCCTGTTAAAAGCAGCCAAAGCAGCAGGTCTTCACACCGCAATTGAAACCACCGCCTTTGCCAAACACGAGCAA 
TTTGTCACCCTTGTTGACTACGTGGACTTTATCTATACCGATTTGAAACATTATAATCAGCTCAGACACCAAAAAGTGACTGGGGTTCGTAATGAC 
TTGATTATCAAGAATATTCATTATGCCTTTCAAGCTGGAAAAGAAATCGTCTTGCGCATCCCTGTTATTCCCCAATTTAATGATTCCCTAGACGAT 
GCTAAAGCCTTCTCAGAGCTCTTTAATCAGCTTGAGATTGACCAAGTGCAACTGTTACCTTTCCATCAATTTGGAGAAAACAAGTACAAACTTCTA 
GGTAGGGAGTATGAGATGGCTGAGGTCAAGGCTTATCATCCCGAAGATTTAGCAGACTATCAGGCTGTTTTCCTCAACCATAATATTCATTGCTAT 

SEQ ID 3046 

MTDRGIVFNIQHFSIHDGPGIRTTVFLKGCPLRCPWCANPESQQKAPEQMLTSDGLNTKIVGEEKTVDEVIEEVLKDLDFYEESGGGMTLSGGEIF 
AQFDFALALLKAAKAAGI.HTAIETTAFAKHEQFVTLVDYVDFIYTDLKHYNQLRHQKVTGVRNDLIIKNIHYAFQAGKEIVLRIPVIPQFNDSLDD 
AKAFSELFNQLEIDQVQLLPFHQFGENKYKLLGREYEMAEVKAYHPEDLADYQAVFLNHNIHCYF 

SEQ ID 3047 

ATGAATAGATTAGAAAATATTATTAGTTTAGTATCCCAGTACCAAAAAATAGATGTTAATACACTCTCGGAGTTGTTGCAAGTTTCTAAAGTAACG 
ATACGTAAAGATTTAGATAAACTAGAAGGCAAAGGGCTTTTGCATAGAGAGCACGGTTATGCAGTTTTAAACAGTGGGGATGACCTTAATGTTAGG 
TTATCTTTTAACCATAAAACTAAAAAAGAAATTGCTGCCTTAGCTGCAAATATGGTGTCTGACAATGACACTATCTTAATAGAATCAGGCTCTACT 
TGTGCTCTTTTAGCAGAAAATATCTGTCAGACAAAGCGAAATGTCACTATTTTGACCAACTCTTGCTTTATTGCTAACTATTTACGAGAGTATGAT 
TCATGCCAAATTGTCTTACTTGGTGGTGAGTATCAATCAAGTTCACAGGTTACGGTAGGTCCTCTCTTGAAAAAGATGATTTCACTTTTTCATGTC 
TCGTTAGCTTTTGTTGGGACTGATGGTTTTGATCCMAAAACTAGGATTTATGGG 

SEQ ID 3048 

MNRLENIISLVSQYQKIDVNTLSELLQVSKVTIRKDLDKLEGKGLLHREHGYAVLNSGDDLNVRLSFNHKTKKEIAALAANMVSDNDTILIESGST 
CALLAENICQTKRNVTILTNSCFIANYLREYDSCQIVLLGGEYQSSSeVTVGPLLKKMISLFHVSIiAFVGTDGFDPKTRIYG 

SEQ ID 3049 

ATGATGAATCGATTAGAACGTATTATTCAACTGGTTTCCCAGAAGAAAAAAATAGATGTTAACAGTTTATCAGAGCAATTAGACGTTTCGAAAGTA 

i r [ S T^AAGCGACGGAT^GCAGAAAAAGCAGCrGAATTGGTACAAGACAACGATACCATTATGATTGAATCTGGCTCA 

ACCTGTGCCCTTTTGGCAGAAGTGCTTTGCCAGACCAAACGAAATATTAAAGTCATTACCAATTCGTGCTTCATTGCCAACTACATTCGTCAATAT 
AGTAGCTGTCAAATCATTTTACTGGGCGGTTATTACCAGCCCAATTCAGAGGTGACTGTTGGTCCTTTATTGAAAGAAATGATATCCCTTTTTCAT 
GTCAATCGTGTCTTTGTTGGAACAGAGGGTTTCAACAAAGATCTTGGCTTTATGGGCAAGGACATGATGCGCTCAGAAGGGGTGCGTTACATGGCA 
GATGGTGCTGAGGA^GTGGTGATTCTGACCGATTCCAGCAAGTTTTCAAAAACCAGTCTQQTACACCAGTTGTCATTAGCTGATGTCAATCGCGTC 
ATTACAGACCAAGCACTAGACAAGCAAACACAAGAGTTATTAAGTGCTAGTGGTCTTGTTCTTGATTTTGTTTCT 

SEQ ID 3050 

MMNKLERIIQLVSQKKKIDVNSLSEQLDVSKVTIRKDLDKLESKGLLRREHGYAVLNSGDDLNVRLSYNYNIKRRIAEKAAELVQDNDTIMIESGS 
TCALLAEVLCQTKRNIKVITNSCFIANYIRQYSSCQIILLGGYYQPNSEVTVGPLLKSMI.SLFHWRVFVGTnOn, r, ; F I -f iMMRSEGVRYMA 
DAAEEWILTDSSKFSKTSLVHQLSLADVNRVITDQALDKQTQELLSASGLVLDFVS 

SEQ ID 3051 

TTGATCCP1AAAACTAGGATTTATGGGTAGAGATTTAATGCGTTCTGAAGTTGCACAAGAGATGGCGAATGCTGCCGATGAAGTCATTATTTTAACA 
GATTCTAGTAAGTTTAATCAGACTGCATTGGTGGAACAGCTTCCGTTGTCAACTGTATCACAAGTTATTACAGATAAACATCCAAATTCGGAAATT 
GCTAATTTGrrCCAAGAAGCAGAGATTACCATTCAATCrrrATTACAAGTACCA 

SEQ ID 3052 

MIXKLGFMGRDLMRSEVAQEMANAADEVIILTDSSKFNQTADVEQLPLSTVSQVITDKHPWSEIANLFQEAEITieSLIiOVP 

SEQ ID 3053 • 

ATGAGTATGAAATTAGAGCGTCAAAAATTGTTAGCTAAAGTAC-CTTACCTTTACTATATGGAAGGGAAAAGCCAATCTGAGATTGCCAATGAATTA 
GGAATTTATCGTACAACAATAAGTCGTATGTTAGCCAAAGCGAGAGAAGAAGGTCTTGTTAGAATCGAAATTTCAGATTTTAATCCAGAAATTTTT 
CAGTTAGAATCCTATTTTAAAAGTAAATATCACCTTAAAGATATTGAGATTGTTTCTTCGCGAAAAGATAGCGATACTTCAGAGATAGAGAAGGAT 
TTAGCACATGTAGCTGCAGCTATGATTCGAAAAAAAATTAAAGAGAATGACAAGGTGGGGATTGCTTGGGGGAGGACACTTAGTAAAGTAGTTGAA 
GCAATGCGTCCTCATCCGGTTTCTCAAGTTTCTTTTGTTCCTTTGGCCGGAGGTCCAAGTCATATTAATGCACGCTATCACGTTAATACTCTGGTT 
TACGAAATGTCAAGGCGTTTCCAAGGAAGTTGTACTTTCATTAATGCAACTCTAGTTCAAGAAAACGCTAATTTAGCGAAAGGAATATTAACTTCA 
AAATATTTTGAGGGGCTAATGGATAATTGGGAAAAACTTGATGTGGCAATTGTGGGCGTTGGTGGTAAACCTAAAAGCAATGAACAACAGTGGCTT 
GACCTTTTAAATCAAGATGATTTTCAATGCTTGGATGAAGAAC-CAGCTGTAGGTGAAATTACTTGTCGTTTTTTTAATCATTCAGGTGATCCTGTG 
AATCAACATTTAGCTAAAAGGACAATAGGAATTACCTTAGAACAACTACAGAAAGTTCCTAATAGAATAGCGGTTGCTCATGGCAATTATAAGGCT 
GCGGCACTCTTAGCCGTTTTAAAAAAGGGGTATATTAATCATTTAGTTACTGATTTTTCCACAGCGTTAAATATTTTAAGATTAGATAAAGACACC 
TTTGTGGATACTATATATCAAAAGAGG 

SEQ ID 3054 

MSMKLERQKDIiAKVAYLYYMEGKSQSEIAWELGIYRTTISRMLAKAREEGLVRIEISDFNPEIFQLESYFKSKYHLKDIEIVSSRKDSDTSEIEKD 
LAHVAAAMIRKKIKENDKVGIAWGRTLSKVVEAMRPHPVSQVSFVPLAGGPSHINARYHVNTLVYEMSRRFQGSCTFINATLVQENANDAKGILTS 
KYFEGLMDNWEKLDVAIVGVGGKPKSNEQQWLDLLNQDDFQCLDEEAAVGEITCRFFNHSGDPVNQHLAKRTIGITLEQLQKVPNRIAVAHGNYKA 
AALLAVLKKGYINHLVTDFSTALNILRLDKDTFVDTIYQKS 

SEQ ID 3055 

ATGAAAGAAGAACGCAGACGGCTCCTTGCCAAGGTGGGTTACTTGCATTATGTTCAAGGCAAGAGCCAAACCTTGATTTCAAAGGAAATGAATATC 
TACCGAACAACGGTTTGTCGGATGTTAGCAAAAGCCAAGGAAGAAGGCATTC-TTCGGATTGAAATTGCCGACTATGATGCTGATTTATTTGCTTTA 
GAAGAATACGTGCGACAGCAGTATGGCTTGGAAAAACTAGACCTTGTGCCCAACCAGGTTGAAGATACCCCAATGGATACCTTGACAAATGTTGCT 
AAAACAGCAGCTGAGGTTTTTAGACATGTTGTTAAAGATG3CC-ATAAGATCGGTCTGTCCTGGGGAGCGACTCTTTCTTGCTTGATGGATGAGTTA 
AATCCAAAAGCGATGAAAGATGTGTTTATrTATCCTTTGGCAGGAGGACCrAGCCArATTAATGCCAAATACCATGTCAATACCCTGGTTTACCGC 
TTGGCTCGCATCTTTCATGGTAATAGCGCTTTTATGAACGCTATGGTCATTCAAGAAGACAAACACTTGGCTAAGGGAATCTTACAATCTAAATAC 
TTTAACGACATTTTAACAAGCTGGGACCAGTTAGATCTTGCCTTAC-TAGGAATTGGTGGGGAGCCTAATAGCCTTGAGCAGAGCCAATGGCGTGAT 
TTATTAACCAGCTCAGATCATGACCAACTCAAATATGAAAAAGCCGTTGGTGAAGTTTGTTGCCGTTTCTTTGATCAGGCAGGTCAGCCAGTTTAC 
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ACTGGCCTACAGGATCGAACTATTGGTATTTCACTAGAACAGTTGAGGCGTGTCCCCAAAACAATGGCTGTTGCAACAGGTAAACACAAGGCTAAG 
GCAATATTGGCAGCCTTAAAAGCAGGTTTTATCAATTATCTAGTGACGGATAAAGAGACCATGCTAGCTGTTTTAGCGTTAGATGAAGATATTGAT 
CTTAATAACGTTCTTCTT 

SEQ ID 3056 

MKEEEERLLAKVAYLHYVQGKSQTLISKEMNIYRTWCRMIAKAKEEGIVRIEIADYDADLFALEEYVRQQyGLEKLDLVPNQVEDTPMDTLTNVA 
KTAAEVPRHWKDGDKIGLSWGATLSCLMDELNPKAMKDVFIYPLAGGPSHINAKYHVNTLVYRLARIPHGNSAFMHAMVIQEDKHLAKGILQSKY 
FNDILTSWDQLDLALVGIGGEPNSLEQSQWRDLLTSSDHDQLKYEKAV3EVCCRFFDQAGQPVYTGLQDRTIGISLEQLRRVPKTMAVATGKHKAK 
AILAALKAGFINYLVTDKETMLAVLALDEDIDLNNVLL 

SEQ ID 3057 

GTGCTTATGGAAATCATAGTCGCAGACCAAATTATTATGGGGCTCATTTTGAATGCTGGGGATGCTAAACAACATATCTATCAAGCCTTAAAACTT 
GCAAAAGAAGGAAATTTTGCAGAAAGTAAGATTGAAATAGAACTAGCAGATAGTGCACTCCTAGAAGCTCATAATCTTCAAACACAATTCCTTGCA 
CAAGAAGCAGGAGGGACAAGGACAGATATCTCAGCACTCTTTATTCATTCTCAGGATCATTTGATGACAAGTATTACTGAGATTAACTTGATTAAA 
GAAATTATTGATTTACGCCAGGAATTACATATTCAAAAA 

SEQ ID 3058 

MLMEIIVADQIIMGLILNAGDAKQHIYQALKLAKEGNFAESKIEIELADSALLEAHN^QTQFLAQEAGGTRTDISALFIHSQDHLMTSITEINLIK 
EIIDLRQELHIQK 

SEQ ID 3059 

ATGCAAGTTATTGTACCAGACCAAATCATTATGGGCTTAATTTTAAATGCAC-GCGATGCCAAACAACATATCTACCAAGCTCTGAAATGTGCTAAA 
GAGGACGATTATGCCACTAGTGAAAAAGAAATGGCCTTAGCAGATGATGCCTTATTAGAAGCCCACAATTTACAGACCCAGTTTCTTGCCCAAGAA 
GCTAGTGGTAATAAGTCAGAGATTACAGCTCTTTTTGTTCACTCACAGGATCACTTGATGACGACCATTACAGAAATTAATCTCATCAAAGAGATT 
ATTGACCTTCGTAAAGAATTGGCAACTAAA 

SEQ ID 3060 

MQVIVPDQIIMGLILNAGDAKQHIYQALKCAKEDDYATSEKEMALADDALLEAHNLQTQFLAQEASGNKSEITALFVHSQDHLMTTITEINLIKEI 
IDLRKELATK 

SEQ ID 3061 

ATGATAAAAATTGGTTTATTGTGTGCAGCAGGTTTTTCAACAGGTATGTTAGTAAACAATATGAAAATCGCAGCGGATAAAGAAGGGATAGAGGCA 
CATATTGAAGCTTATTCACAAGGAAAAATTGCAGATTATGCTAAAGATTTAGATGTTGCATTACTTGGTCCACAAGTTAGCTATACTCTAGATAAA 
TCAAAATCAATCTGTGATGAATACGGTGTACCGATAGCAGTTATTCCAATGGCAGATTATGGTATGTTGGATGGTGTAAAAGTTTTGAAACTTGCT 
TTGAGTTTATTGGAAACAAGAAAAGAGGCT 

SEQ ID 3062 

MIKIGLFCAAGFSTGMLVNNMKIAADKEGIEAHIEAYSQGKIADYAKDLDVALLGPQVSYTLDKSKSICDEYGVPIAVIPMADYGMLDGVKVLKLA 
LSLLETRKEA 
SEQ ID 3063 

ATGACTAAAAAGGAGATTGACATGATTAAAATTGGATTGTTTTGTGCAGCAGGATTTTCAACCGGTATGTTGGTGAACAACATGAAAGTAGCTGCT 
GAAAAAAAAGGCATTGATTGTCAGATTGAAGCCTATGCTCAAGGGAAATTAGCGGACTATGCACCATTACTTGATGTGGCACTTTTAGGCCCACAG 
GTTGCCTATACTCTGGATAAATCAGAAGCTATTTGTAAAGACAATGATATCCCTATTGCAGTTATCCCAATGGCTGATTATGGAATGTTAGACGGC 
AACAAGGTGCTTGATTTAGCCCTTAGCCTTGTTAAAGAA 

SEQ ID 3064 

MTKKEIDMIKIGLFCAAGFSTGMLVWNMKVAAEKKGIDCQIEAYAQGKI.ADYAPLLDVALLGPOVAYTr.DKSEAICKDMDIPIAVIPMADYGMLDG 
NKVLDLALSLVKE 
SEQ ID 3065 

ATGTCAAAGTTTGATAGTCAGAAAATAATTACTCCGATTATGAAGTTTGXCAATATGCGAGGGATTATTGCACTCAAAGATGGCATGCTAGCAATT 
CTACCACTAACAGTTGTTGGGAGTCTCTTTTTAATATTAGGGCAGCTTCCATTTAAAGGTCTTAATCAAGCCATAGCTAATGTTTTTGGACCAGAA 

AGTGTAGAACCGTTACCTGCTGGCGTTTTATCACTTTCGTCTTTCTTTATTTTAATGAAATCATCTTATATTCCTGTAAAAGGAGAAGCAATAGCG 
GATGCTATTTCTAAGGTTTGGTTTGGCGGTCAGGGGATTATTGGAGCAATTATTATTGGCTTAGTAGTTGGTGCTATCTATACATGGTTTATCCAA 
CATCATATTGTTATAAAAATGCCAGAGCAAGTACCACAGGCAATAGCAAAACAATTTGAAGCTATGATTCCAGCTTTTGTTATCTTTCTTTTATCG 
ATGATTGTTrATTTGATTGCTAAGGTAACAACTGGAGGTACCTTTATTGAGATGATTTArGATATCATTCAAGTACCGrrGCAAGGCrrAACAGGC 
TCACTTTATGGAGCAATTGGGATTGCTTTCTTTATTTCATTCTTATGGTGGTTTGGTGTCCATGGCCAATCTGTGGTGAATGGTATTGTGACTGCT 
TTGTTACTATCCAATTTAGATGCCAATAAGTCTTTATTAGCAGCAAATCGCTTAACATTAGATAATGGCGCTCACATTGTAACACAGCAGTTTTTG 
GATAGTTTCT.TGATTTTATCGGGCTCAGGAATAACTTTTGGACTAGTTATTGCGATGCTTTTTGCAGCAAAATCAAAACAATACAAGGCACTTGGG 
AAAGTGGCCGCTTTTCCCGCAATTTTCAATGTTAACGAGCCAATCGTCTTTGGCTTTCCAATCGTAATGAATCCTGTGATGTTTCTGCCTTTTATT 
TTAGTACCAGTTTTGGCAGCTTTAATTGTTTATGGAGCTATTC-CGGTTGGTTTTATGCAACCATTCTCAGGTGTTACTrTACCATGGAGTACTCCA 
GCAATTATTTCTGGATTCATGGTAGGTGGTTGGCAAGGTGCACTGGTCCAAATAGTCATTTTAGCTATCTCAACTGCTGTTTACTTCCCATTCTTT 
AAAATCCAAGATAATATTACTTACAAAAATGAATGTGAAATGGAAAGGGGA 

SEQ ID 3066 

MSKFDSQKIITPIMKFVKMRGIIALKDGMLAILPLTVVGSLFLILGQLPFKGLNQAIANVFGPEWTEPFMQVYSGTFAIMGLISCFAIAYAYAKNS 
SVEPLPAGVLSLSSFFILMKSSYIPVKGEAIADAISKVWFGGQGI-GAIIIGLWGAIYrWFICHHIVIKMPEQVPQAIAKQFEAMIPAFVIFLLS 
MIVYLIAKVTTGGTFIEMIYDIIQVPLQGLTGSLYGAIGIAFFISFLWWFGVHGQS^AmGIVTALLLSNLDANKSLLAANRLTLDNGAHIVTQQFL 
DSFLILSGSGITFGLVIAMLFAAKSKQYKALGKVAAFPAIFNVNEPIVFGFPIVMNPVMFLPFILVPVLAALIVYGAIAVGFMQPFSGVTLPWSTP 
AIISGFMVGGWQGALVQIVILAISTAVYFPFFKIQDNITYKNECEMERG 

SEQ ID 3067 

ATGACCAAACAATTACTCACTCAAAAATATACAAATGATGTTCAACAAAATTCTCAAAAGCATTTTGGCTATTTGACAGAGCGCATGTATTCTTAT 
CGCGATAAGGTTCTTGATAAGAAACCATTCATAGATGCAGAACGTGCTATCTTGGTAACTGAAGCCTATCAAAAGCATCAGGAAAAACCTAATGTT 
TTAAAGAGAGCTTACATGTTGCAAAATATTTTGGAAAAAATGACAATCTATATTGACGATGAGACAATGATTGTCGGTAACCAAGCTTCATCTGAT 
AAAGATGCTCCTATTTTTCCAGAATACACTCTAGAATTTGTTGTAAATGAACTAGACCTTTTTGAAAAACGAGATGGTGATGTCTTTTACATTACA 
GAAGAAACCAAAGAACAAATTAGAAATAT'TGCACCTTTCTGGGAAAATAATAATTTACGGGCTCGTGCGGGCGTTATGCTTCCAGAAGAAGTTCAA 
GTTTATATGGAGACAGGCTXCTTTGGGATGGAAGGTAAGATGAATTCTGGGGATGCrCACTTAGCTGTCAACTATCAGAAGTTACTAGAAGAAGGG 
CTTATTGGCTTTGAAAAAAAAGCAAGAAAAGCTAAAGCTGACTTAGATTTAACAAAGCCTGAGAGTATTGACAAATATCATTTCTATGATTCTATT 
TTAATTACAATAGAAGCTGTTAAAACCTATGCAGAGCGTTTTGCTATCCTAGCAAAAAAACAAGCTAAAACAGCAAATGCTAAGAGACGTCAGGAA 
TTGTTAGATATCGCTAGTATTTGTGAACGAGTGCCCTATTACCCAGCTGAAACGTTTGCAGAAGCCGTTCAATCGGTTTGGTTTATTCAGTGTATT 
CTTCAAATAGAATCAAACGGTCATTCTCTATCTTATGGACGCTTTGATCAATACATGTATCCATATGTTAAATCTGACTTAGAAGCTGGACGTGAG 
ACTGAGGATTCGATCGTTGAGCGCCTAACTAACCTATGGATTAAAACA.ATAACTATTAATAAGGTTCGrAGCCAAGCrCArACGTTTTCGTCTGCT 
GGTAGTCCTCTTTACCAAAATGTAACGATTGGAGGACAAACACGACATAAGGAAGATGCTGTTAATCCTTTATCATTTCTAGTACTAAAATCAGTC 
GCTCAGACACACTTACCACAGCCTAATCTAACGGTTCGTTATCATGCTAACCTAGACAAGTCATTCATGAATGAAGCTATTGAAGTTATGAAATTA 
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GGCTTTGGTATGCCAGCTTTTAATAATGATGAAATTATTATTCCATCATTTATTAAAAAAGGAGTTTCCGAAGAAGATGCCTATGATTATTCAGCG 

ATTGGTTGTGTCGAAACAGCAGTTCCTGGGAAATGGGGTTATCGTTGTACCGGCATGAGCTATATCAACTTCCCTAAAGTGTTATTAATTACAATG 

AATGACGGTATTGACCCGGCTTCTGGGAAGAGATTTGCGCCTTCTTATGGGCATTTCACCCAGATGACCTCATATAAAGAACTTAAAGAAGCTTGG 

GACAAAACACTTCGTTACTTAACTCGAATGAGCGTTATTGTTGAAAATGCTATTGATATTAGTCTCGAAAGAGAAGTACCTGATATTCTTTGTTCA 

GCTTTAACTGATGATTGTATTGGACGAGGTAAGCACTTAAAAGAAGGTGGTGCAGTATATGACTACATATCTGGTCTACAAGTTGGAATCGCTAAT 

CTTTCAGACTCACTTGCTGCGCTTAAAAAATTAGTATTTGAAGAAAAACGCCTAACCACATTAGAAGTATGGCAAGCATTGCAGAGTGATTACGCA 

GGTCCGCGTGGTGAAGAAATTCGTCAAATGTTGATCAATGAAGCACCAAAATATGGAAATGATGATGACTACGCGGATAGTTTAGTACGTGAGTGT 

TATGATGTTTATGTTGAAGAAATTGCTAAATATCCCAACACACGCTATGGACGTGGACCAATCGGTGGTATTCGCTATTCAGGAACGTCCTCTATT 

TCAGCAAATGTAGGCCAAGGACGAGGTACTTTAGCAACTCCAGATGGTAGGCATGCAGGAACTCCATTAGCTGAAGGTTGTTCACCATCTCATAAT 

ATGGACAAAAAGGGACCTACCTCTGTTTTGAAATCAGTTTCGAAGTTACCAACTGATGAGATTGTCGGCGGTGTACTCCTTAACCAAAAAGTCAAC ' 

CCTCAAACCTTGGCAAAAGAAGAAGATAAACAAAAATTAATTGCCTTACTTAGAACATTCTTCAATCGCCTTCATGGTTACCATATCCAGTATAAT 

GTTGTCTCACGTGAGACTTTGATTGATGCTCAGAAGCACCCTGAAAAACACCGCGATTTGATTGTGCGTGTAGCAGGTTATTCTGCATTCTTTAAT 

GTCCTATCTAAGGCAACTCAAGATGATATTATTGCACGTACAGAACATGCTCTT 

SEQ ID 3068 

MTKQLLTQKYTNDVQQNSQKHFGYI.TERMYSYRDKVLDKKPFIDAERAILVTEAYQKHQEKPNVLKRAYMI,QNILEKMTIYIDDETMIVGNQASSD 
KDAPIFPEYTLEPVVNELDLFEKRDGDVFYITEETKEQIRNIAPFWENNNLRARAGVMLPEEVQVYMETGFFGMEGKMNSGDAHLAVNYQKLLEEG 
LIGFEKKARKAKADLDLTKPESIDKYHFYDSILITIEAVKTYAERFAILAKKQAKTANAKRRQELLDIASICERVPYYPAETFAEAVQSVWFIQCI 
LQIESNGHSLSYGRFDQYMYPYVKSDLEAGRETEDSIVERLTNLWIKTITINKVRSQAHTFSSAGSPLYQNVTIGGQTRHKEDAVNPLSFLVLKSV 
AQTHLPQPNLTVRYHANLDKSFMNEAIEVMKLGFGMPAFNNDEIIIPSFIKKGVSEEDAYDYSAIGCVETAVPGKWGYRCTGMSYINFPKVLLITM 
NDGIDPASGKRFAPSYGHFTQMTSYKELKEAWDKTLRYLTRMSVIVENAIDISLEREVPDILCSALTDDCIGRGKHLKEGGAVYDYISGLQVGIAN* 
LSDSLAALKKLVFEEKRLTTLEVWQALQSDYAGPRGEEIRQMLINEAPKYGNDDDYADSLVRECYDVYVEEIAKYPNTRYGRGPIGGIRYSGTSSI 
SANVGQGRGTLATPDGRHAGTPLAEGCSPSHNMDKKGPTSVLKSVSKLPTDEIVGGVLLNQKVNPQTLAKEEDKQKIjIALLRTFFNRLHGYHIQYN 
WSRETLIDAQKHPEKHRDLIVRVAGYSAFFNVLSKATQDDIIARTEHAL 

SEQ ID 3069 

ATGACTGAAACAAAAAGCCCTTATTTTGGACATTTAACAGACAGAATGACTCACTATCGTGAAGCTGTGTTAGACAAGAAACCTTATATTGATGCT 



ATGAACTCTGGGGATGCTCATTTAGCGGTTAATTACCAAAAACTCTTGGAGCATGGCTTAAAGGGATTTGAAGAACGGGCACGAGCTGCCAAAGCT 
GCGCTTGATTTGACCATTCCTGAAAACATTGACAAATACCATTTTTACGACTCTGTTTTTATTGTCATTGATGCAGTCAAAACTTATGCTAAACGC 
TATGCCAAGTTGGCTAGAGAACTAGCAAAAACGGCTAAACCAGAACGTCAAGCAGAATTGTTAGACATCGCGCGCATTTGTGATAAAGTACCTTAC 
GAACCAGCGAAAACCTTTGCAGAGGCTGTGCAATCTGTCTGGTTCATTCAGTGTATTTTGCAAATTGAATCAAATGGGCATTCCCTATCTTATGGC 
CGCTTTGACCAGTACATGTATCCTTATGTCAAAGCTGATTTGGAGGCTGGCCGTGAAACAGAAGACACAATTGTTGAACGTTTGACCAACCTCTGG 
ATTAAGACCTTGACCATTAATAAAGTACGGAGCCAAGCCCACACCTTCTCATCAGCAGGTAGTCCACTTTACCAAAACGTGACAATCGGCGGTCAA 
ACACGCGATAAAAAAGATGCGGTCAACCCACTGTCTTACCTTGTGCTACGGAGTGTGGCTCAAACCAAATTGCCACAACCTAACTTGACTGTTCGT 
TACCACAAAGGCCTAGACAATACCTTTATGAACGAATGTATCGAGGTCATGAAACTTGGTTTTGGTATGCCAGCCATGAACAACGATGAAATCATC 
ATTCCATCTTTCATCAAAAAAGGTGTCTCAGAAGAAGATGCTTATGATTACTCAGCCATTGGCTGTGTGGAAACAGCAGTTCCTGGAAAATGGGGC 
TACCGTTGCACGGGGATGAGTTACATCAACTTCCCTAAAATCTTGCTGATTACCATGAATGACGGGATTGACCCAGCATCAGGCAAGCGCTTTGCA 
AAAGGACACGGTCACTTCAAAGACATGACCTCTTATGAAGAATTAAAAGCAGCATGGGATGCCACCCTGCGCGAAATTACCCGCATGAGCGTCATT 
GTTGAAAATGCCATTGACCTCGGTCTTGAACGTGAAGTACCAGATATTCTTTGCTCAGCCTTGACAGATGATTGTATCGGTCGTGGCAAGACCTTA 
AAAGAAGGCGGAGCTGTTTACGACTATArCTCAGGCCrrCAAGTTGGTATTGCCAACCTATCAGACTCCCTAGCAGCGCTGAAAAAATTAGTGTTT 
GAAGAAGGTCGCTTGACCCCAGAGGAACTCTGGAAGGCCCTTGAAAGTGACTTTGCTGGAGAACGCGGAGAAGACATCCGCCAAATGCTCATCAAT 
GACGCACCAAAATATGGTAATGATGATGACTACGCAGATAGTTTAGTCGTCGAAGCTTACGACACCTACATTGATGAAATTGCCAAATACCCAAAT 
ACCCGGrArGGCCGTGGCCCAATCGGAGGTATCCGCTATTCTGGGACArCATCAA^CTCAGCCAATGrCGGACAAGGAAAAGGGACCTTGGCGACA 
CCAGACGGTCGCCATGCAGGCACACCACTAGCAGAAGGCTGTTCACCAGAACACAGCATGGACAAAAAAGGCCCGACTTCAGTATTGAAATCTGTT 



ATGGCCTTACTTCGTACCTTCTTTAATCGCCTACACGGTTATCATATCCAGTACAATGTCGTGTCACGTGAGACCTTGATTGATGCCCAAAAACAT 
CCTGAAAAGCACCGCGACCTCATTGTCCGTGTTGCCGGCTACTCAGCTTTCTTCAATGTGCTCTCAAAAGCAACCCAAGATGACATTATTGAACGT 
ACAGAACACACACTT 

SEQ ID 3070 

MTETKSPYFGHLTDRMTHYREAVLDKKPYIDAERAILATEAYQKHQNKPANLKRAYMLQTILENMTIYIEDESLIAGNQASSNKDAPIFPEYTLEF 
VLNELDLFEKRDGDVFYITEETKQQLRDIAPFWENNNLRARCGVLLPESVQVYMETGFFGMEGKMNSGDAHLAVNYQKLLEHGIiKGFEERARAAKA 
ALDLTIPENIDKYHFYDSVFIVIDAVKTYAKRYAKLAREIjAKTAKPERQAELLDIARICDKVPYEPAKTFAEAVQSVWFIQCILQIESNGHSLSYG 
RFDQYMYPYVKADLEAGRETEDTIVERLTNLWIKTLTINKVRSQAHTFSSAGSPLYQNVTIGGQTRDKKDAVNPLSYLVLRSVAQTKLPQPNLTVR 
YHKGLDNTFMNECIEVMKLGFGMPAMNNDEIIIPSFIKKGVSEEDAYDYSAIGCVETAVPGKWGYRCTGMSYINFPKILIiITMNDGIDPASGKRFA 
KGHGHFKDMTSYEELKAAWDATLREITRMSVIVENAIDLGLEREVPDILCSALTDDCIGRGKTLKEGGAVYDYISGLQVGIANLSDSLAALKKLVF 
EEGRLTPEELWKALESDFAGERGEDIRQMLINDAPKYGNDDDYADSLWEAYDTYIDEIAKYPNTRYGRGPIGGIRYSGTSSISAHVGQGKGTLAT 
PDGRHAGTPLAEGCSPEHSMDKKGPTSVLKSVAKIjPTDEIVGGVLIjNQKVMPQTLAKEEDKLKLMALLRTFFNRLHGYHIQYNWSRETLIDAQKH 
PEKHRDLIVRVAGYSAFFNVLSKATQDDIIERTEHTL . 

SEQ ID 3071 

ATGGAATTTTTACTTGACACTTTAAATTTAGAAGCTATAAAAAAATGGCATCATATACTGCCACTAGCAGGTGTAACTTCAAATCCCACCATTGCT 
AAGAAAGAAGGAGATATACATTTTTTCCAACGCATTCGTGATGTTCGAGAAATTATTGGACGTGAAGCAAGTTTGCATGTTCAAGTAGTGGCCAAA 
GATTATCAAGGAATATTGGATGATGCTGCTAAAATACGCCAAGAAACGGACGATGACATTTATATCAAAGTCCCAGTTACGCCAGATGGATTAGCA 
GCAATTAAAACGTTAAAAGCAGAAGGTTATAATATTACAGCCACAGCAATATACACCAGTATGCAAGGTCTTTTGGCTATATCAGCTGGAGCAGAC 
TACCTAGCACCTTACTTTAACCGAATGGAGAACCTTGATATTGATGCGACACAAGTTATTAAGGAATTAGCGCAAGCAATAGAGCGGACAGGTTCT 
TCTAGCAAAATTTTAGCAGCTAGTTTTAAAAACGCTTCACAAGTAACGAAGGCCTTATCACAGGGTGCTCAATCAATCACCGCGGGACCAGATATT 
TTTGAATCAGTCTTTGCGATGCCATCTATTGCAAAAGCTGTTAACGACTTTGCAGATGATTGGAAAGCCAGTCAACACTCAGAACATATT 

SEQ ID 3072 

MEFLLDTLNLEAIKKWHHILPLAGVTSNPTIAKKEGDIHFFQRIRDVREIIGREASLHVQWAKDYQGILDDAAKIRQETDDDIYIKVPVTPDGLA 
AIKTLKAEGYNITATAIYTSMQGLLAISAGADYLAPYFNRMENLDIDATQVIKELAQAIERTGSSSKILAASFKNASQVTKALSQGAQSITAGPDI 
FESVFAMPSIAKAVNDFADDWKASQHSEHI 

SEQ ID 3073 

ATGGAATACATGTTAGACACTTTAGATTTAGAAGCTATTAAAAAATGGCATCACATTTTGCCTCTCGCAGGTGTGACCTCAAACCCTTCTATTGCC 
AAAAAAGAAGGTGAGATTGATTTCTTTGAACGGATTCGAGAAGTCCGTGCTAT^ATCGGTGACAAGGCTTCTATTCATGTTCAAGTGATCGCCCAA 
GATTACGAAGGCATCTTAAAAGATGCTGCTGAAATCCGCAGGCAATGTGGAGATAGTGTGTATGTCAAAGTACCTGTAACCACAGAGGGCCTTGCA 
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GCCATTAAAACCTTGAAAGCCGAAGGCTATCACATCACAGCAACCGCTATTTATACGACCTTCCAAGGACTATTAGCCMTGAAGCTGGCGCTGAT 
TATTTGGCTCCTTACTATAACCGTATGGAAAATCTTAATATTGATCCAGAAGCTGTCATAGAACAATTAGCAGAAGCTATTAACCGCGAGAATGCT 
AATAGTAAGATTTTGGCAGCAAGCTTTAAAAATGTGGCTCAGGTTAATAAATCCTTTGCTCTAGGAGCACAAGCCATCACTGCTGGCCCAGATGTG 
TTTGAAGCAGGATTTGCCATGCCATCTATTCAAAAAGCGC-TTGACGATTTTGGCAAG3ATTGGGAAGCCATTCATCACCGCAAGAGCATT 

SEQ ID 3074 

MEYMLDTLDLEAIKKWHHILPLAGVTSNPSIAKKEGEIDFFERIREVEIAIIGDKASIHVQVIAQDYEGILKDAAEIRRQCGDSVYVKVPVTTEGLA 
AIKTLKAEGYHITATAiyTTFQGLLAIEAGADyLAPYYNRMENLNIDPEAVIEQLAEAINRENANSKILAASPKWAQVNKSFALGAQAITAGPDV 
FEAGFAMPS I QKAVDDFGKDWEAIHHRKS I 

SEQ ID 3075 

TTGAGAATGAAAGTTTTCGCAAGTCCATCGCGCTATATACAAGGAAAGGATGCTTTATTCCAAAGTATTGAACATATCAAATCTTTAGGTCAGACT 
CCACTTATCCTTTGTGATGATGTTGTTTATAATATCGTTGGAGAAAGGTTTTTATCTTATCTACAAGACGATTTGTTACCACATCGTGTTTCCTTT 
AACGGAGAAGCATCTGATAATGAAATCAATCGTGTCGTTGCTGTTGCGAAAGAAAAGAATAGTGACCTTATTATTGGACTTGGTGGTGGAAAAACT 
ATTGACTCTGCAAAGGCAATTGCAGATAAAGTTAATTTACCAGTGGTCATTGCACCAACAGTAGCTTCAACAGATGCCCCAACATCAGCGTTATCA 
GTAATCTATACAGATGAAGGAGCTTTTGAAAAATATATTTTTTATTCAAAGAATCCAGACTTAGTTTTAGTTGATACTCAAGTAATTGCCCAAGCG 
. CCAAAACGTTTACTAGCTTCTGGGATAGCAGATGGCTTAGCTACTTGGGTTGAAGCGAGAGCAGTCTTACAAAAAAATGGGATAGCGATGGCTGGC 
GGTAGACAGACTTTAGCGGGCGTGGCAATTGCCCAAGCATGTGAGCGTACTTTATTTAATGATAGTTTACAAGCTTTAGCGGCTTGTGATGCCAAA 
GTGGTTACAAAAGCTTTAGAAAATGTTATTGAAGCTAATACCTTACTTAGTGGTTTAGGTTTTGAAAGTGCAGGATTAGCTGCAGCTCATGCTATT 
CATAATGGTTTTACTGCCTTGAGTGGAGATATTCATCACTTAACCCAT3GTGAAAAAGTTGCCTATGGAACGTTGACGCAACTTTTCCTCGAAAAT 
AGACCAAAGGAAGAAATTGATCGCTACATTAATCTTTACCAAGCGATTGGAATGCCAACTACACTTGCAGAACTCCATTTGGGTGATGCAACATAT 
GAAGAACTTTTAAAAGTTGGTCAGCAAGCAACAATTGAAGGTGAAACAATA'CATGAAATGCCATTCAAAATTAGTGCAGAGGATGTCGCTGCAGCC 
CTGTTAACGGTTGACCGTTATGTTTCAAATCATCAA 

SEQ ID 3076 

MRMKVFASPSRYIQGKDALFQSIEHIKSLGQTPLILCDDWYNIVG3RFL8YLQDDLLPHRVSFNGEASDNEINRWAVAKEKNSDLIIGLGGGKT 
IDSAKAIADKVNLPWIAPTVASTDAPTSALSVIYTDEGAFEKYIFYSKNPDLVLVDTQVIAQAPKRLLASGIADGLATWVEARAVLQKNGIAMAG 
GRQTLAGVAIAQACERTLFNDSLQALAACDAKWTKALENVIEANTI.LSGLGFESAGLAAAHAIHNGFTALSGDIHHLTHGEKVAYGTLTQLFLEN 
RPKEEIDRYINLYQAIGMPTTLAELHLGDATYEELIiKVGQQATIEGSTIHEMPFKISAEDVAAALLTVDRYVSNHQ 

SEQ ID 3077 

ATGAAAGTATTTGCAAGTCCATCTCGTTACATTCAAGGTAAAAATGCCTTGTTTACCAATGTTAAAACCCTAAAACAACTAGGGGATAGCCCCATT 
TTACTGTGTGATGACGTGGTGTATGGCATCGTCGGAGAAAGATTTGAAAGCTATTTGATAGATAATGGCATGACTCCTGTTCACGTAGCCTTTAAT 
GGCGAAGCCTCAGATAATGAAATCAGCCGCGTGGTTGCCATTGCCAAGGAAAATGGCAATGATGTTATTATTGGACTTGGTGGTGGAAAAACCATT 
GACAGTGCTAAGGCTATCGCTGACTTACTTGCTGTTCCGGTGATTATTGCCCCAACCATTGCTTCAACAGATGCCCCAACCTCAGCCTTATCGGTT 
ATTTACACCGATGAAGGAGCCTTTGAAAAATACATTTTCTATTCAAAGAATCCAGATCTTGTATTGGTTGACACACAAGTGATCTGTCAGGCACCA 

AATCAAACCTTGGCAGGAGTTGCCATTGCCAAAGCCTGTGAGCAGACCTTGTTTGCAGATGGCCTAAAAGCGATGGCTAGCTGTGACAGACAAGTC 
GTGACCCCGGCCTTGGAAAATGTCATTGAAGCCAATACACTTCTTAGTGGGCTTGGTTTTGAAAGTGCGGGTCTGGCTGCTGCACATGCCATTCAC 
AATGGCTTTACAGCGCTGACAGGTGCTATTCATCACCTTACCCATGGTGAAAAAGTCGCCTATGGCACGTTGACCCAACTCTTCTTGGAAAATCGT 
TCGCGTGAAGAAATTGACCGCTACATCGACTTTTACCAAGCTATTGGCATGCCAACAACCCTCAAAGAAATGCATTTAGACACGGCTACTCAAGAG 
GATTTCTTAAAAATTGGCCGTCAAGCAACCATGGCAGGCGAAACCATCCATCAAATGCCATTTGTTATCAGTCCAGAAGATGTAGCAGCGGCTTTG 
GTTGCTGTTGATGCCTATGTTACGAGTCGA 

SEQ ID 3078 

MKVFASPSRYIQGKNAIiFTISrVKTLKQLGDSPILLCDDWYGIVGERFESYLIDNGMTPVHVAFNGEASDNEISRWAIAKENGNDVI IGLGGGKTI 
LSAKAIADLLAVPVIIAPTIASTDAPTSALSVIYTDEGAFEKYIFYSKNPDLVLVDTQVICQAPKRLLASGIADGLATWVEARAVMQKNGDTMAGG 
NQTLAGVAIAKACEQTLFADGLKAMASCDRQWTPALENVIEANTLLSGLGFESAGLAAAHAIHNGFTALTGAIHHLTHGEKVAYGTLTQLFLENR 
SREEIDRYIDFYQAIGMPTTLKEMHLDTATQEDFLKIGRQATMAGETIHQMPFVISPEDVAAALVAVDAYVTSR 

SEQ.ID 3079 

ATGTCAAAAATTTATAATTCTATTACAGACTTAATCGGAAATACACCCATTATTCAATTACATCATATTGTTCCAGAAGGAGCTGCAGAGGTGTAC 
GTTAAGTTAGAATCCTTTAACCCAGGTTCATCTGTCAAAGATCGTATCGCTCTAGCTATGATTGAAGATGCAGAGCAAAAAGGGATTCTTAAAGCC 
GGAGATACAATCGTAGAACCTACATCTGGTAATACAGGTATCGGTTTGGCTTGGGTAGGAAAAGCTAAAGGGTATAATGTTATTATTGTTATGCCA 
GAAACCATGTCAATTGAACHTCGTAAAATCATTCAAGCCTATGGTGCTCAATTAGTACTAACACCTGGTAGTGAAGGGATGAAGGGAGCTATTGCT 
AAGGCAAAAGAAATTTCTGCAGAGCAAAATGCTTGGCTACCCCTGCAATTTAATAATCAAGCCAATCCAGAAATCCACGAAAAAACGACTGGTAGG 
GAAATTATCGAGACTTTTGGTGAAAAAGGTTTAGATGCTTTTATCGCAGGTGTGGGAACTGGTGGGACAATTACTGGTGTCTCTCGTGCATTAAAA 
AAAGTCAATCCTGATGTCGCTATTTATGCTGTAGAAGCTGATGAATCTGCAATCCTTTCTGGTGAGCAACCTGGGCCTCATAAAATACAAGGGATT 
TCTGCAGGTTTCATTCCAGAAACATTGGCTACAGATTCTTATGATCATArCATTCGCGTTACATCTGACGATGCTATTGAAACAGGACGTATCATC 
GGCGGACTAGAAGGTTTCCTCGCAGGAATTTCTGCTTCAGCTGC^ATTTATGCTGCTATTGAAGTGGCCAAACAACTAGGAAAAGGGAAAAAGGTT 
TTAGCTCTTCTCCCTGATAATGGCGAACGTTACTTATCAACAAGCCTGTATGATTTTGAA 

SEQ ID 3080 

MSKIYWSirDLIGNTPIIQLHHIVPEGAAEVYVKLESFNPGSSVKDRIALAMIEDAEQKGILKAGDTIVEPTSGNTGIGLAWVGKAKGYNVIIVMP 
ETMSIERRKIIQAYGAQLVLTPGSEGMKGAIAKAKEISAEQNAWLPLQFNNQANPEIHEKTTGREIIETFGEKGLDAFIAGVGTGGTITGVSRALK 
KVNPDVAIYAVBADESAILSGEQPGPHKIQGISAGFIPSTLATDSYDHIIRVTSDDAIETGRIIGGLEGFLAGISASAAIYAAIEVAKQLGKGKKV 
LALLPDNGERYLSTSLYDFE 

SEQ ID 3081 

ATGACTAAAATTTACAAAACTATAACAGAATTAGTAGGTCAAACACCTATTATCAAACTTAACCGTTTAATTCCAAACGAAGCTGCTGACGTTTAT 
GTAAAATTAGAAGCTTTTAACCCAGGATCTTCTGTTAAAGATCGTATTGCTTTATCGATGATTGAAGCTGCTGAAGCTGAAGGTCTGATAAGTCCT 
GGTGACGTTATTATCGAACCAACAAGTGGTAATACAGGTATTGGTCTTGCATGGGTAGGTGCTGCTAAAGGGTATCGAGTCATTATTGTTATGCCC 
GAAACTATGAGCTTGGAAAGACGGCAAATCATTCAGGCTTATC-GTGCAGAGCTTGTCTTAACACCTGGAGCAGAAGGTATGAAAGGGGCTATTGCA 
AAAGCTGAAACTTTAGCAATAGAACTAGGTGCTTGGATGCCTATGCAATTTAATAACCCTGCCAATCCAAGCATCCATGAAAAAACAACAGCTCAA 

AAAGCTAACCCTGAAACTGTTATCTATGCTGTTGAAGCTGAAGAATCTGCTGTCTTATCTGGTCAAGAGCCTGGACCACATAAAATTCAAGGTATA 
TCAGCTGGATTTATCCCAAACACGTTAGATACCAAAGCCTATGACCAAATTATCCGTGTTAAATCGAAAGATGCTTTAGAAACTGCTCGACTAACA 
GGAGCTAAGGAAGGCTTCCTGGTTGGGATTTCTTCTGGAGCTGCTCTTTACGCCGCTATTGAAGTCGCTAAACAGTTAGGAAAAGGCAAACATGTG 
TTAACTATTTTACCAGATAATGGCGAACGCTATTTATCGACTGAACTCTATGATGTACCAGTAATTAAGACGAAA 

SEQ ID 3082 

MTKIYKTITELVGQTPIIKLNRLIPNEAADVYVKLEAFNPGSSVKDRIALSMIEAAEAEGLISPGDVIIEPTSGNTGIGLAWVGAAKGYRVIIVMP 
ETMSLERRQIIQAYGAELVLTPGAEGMKGAIAKAETLAIELGAWMPMQFNHPANPSIHEKTTAQEILEAFKEISLDAFVSGVGTGGTLSGVSHVLK 
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KANPETVIYAVEAEESAVLSGQEPGPHKIQGISAGFIPNTLDTKAYDQIIRVKSKDALETARLTGAKEGFLVGISSGMLYAAIEVAKQLGKGKHV 
LTILPDNGERYLSTELYDVPVIKTK 

SEQ ID 3083 

ATGAACTATAAAACGATAAAATCAGACGGAATTGTCGAAGAAGAAATTAAAAAATCGCGATTTATTTGTCATCTAAAGCGAGTAGAGTCCGAAGAG 
GAGGGGCGTAATTATATTACGCAAATCAAGAAAGCGCACTACAAAGCCAATCATTCGTGTTCAGCTATGGTTATTGGCGAAAAAGGGGATATAAAA 
CGATCTAGTGATGATGGAGAACCTAGTGGTACAGCAGGTATCCCTATGCTAACCGTACTTGAAAAGCAAGGCCTGACAAATGTTGTTGCCGTCGTT 
ACACGGTATTTTGGAGGTATCAAATTAGGCGCAGGGGGGCTTATTCGTGCCTACTCTGGTAGCGTAGCTAATACCATCAAAGAGATCGGGGTAGTA 
GAAGTTAAAGAACAAATTGGTATTCGTATTCAATTAACTTATCCTCAATATCAAACTTTTGACAACTTCCTAAAAGAGCACCACCTTCAGGAGTTT 
GAAACAGAATTTTTAGAAGCTGTAACCTGTAAAATATACGTTGACCCTAAGGAATTTGAACACACAATAACTAATTTGACAGAGTTCTACCAAGGA 
AAAGCTTTGTTAACTGAAGAAGGGAGTCAAATTGTTGAAATTCCCTTTAAGGCTGAAACCGATAAA 

SEQ ID 3084 

MNYKTIKSDGIVEEEIKKSRFICHLKRVESEEEGRNYITQIKKAHYKANHSCSAMVIGEKGDIKRSSDDGEPSGTAGIPMLTVLEKQGLTNWAW 
TRYFGGIKLGAGGLIRAYSGSVANTIKEIGWEVKEQIGIRIQLTYPQYQTFDNFLKEHHLQEFETEFLEAVTCKIYVDPKEFEHTITNLTEFYQG 
KALLTEEGSQIVEIPFKAETDK 

SEQ ID 3085 

TTGTACAATTTTTTTATGGAACATTTTAAGACAATCAAAGCCAGTGGTTTTTTCGAAGAAAGTATTAAAAAATCTCGTTTCATTTGTCATATCAAA 
CGAGTGAGCACTGAAGAAGATGGTAAGAATTTTGTTAATGCTATCAAAAAAGAACATTACAAAGCTAATCATTCCTGCTTTGCGATGATTATCGGT 
AACAACAGACAGATCAAGCGCTCAAGTGATGATGGTGAACCTTCAGGAACTGCTGGAATACCTATCCTTTCTGTGTTAGAAAAGCAGTGTTTAACA 
AATGTAGTAGTTGTGGTAACGCGTTACTTTGGTGGTATTAAATTAGGAACAGGTGGGTTAATCAGAGCATACTCTAACATGACCGCAACAGCTATT 
AAACGATTTGGCATCATTGAAGTTAAACAGCAGATAGGACTAGAAATCACACTTTCTTATCCCCAATATCAACTATACTCTAACTTGCTAGATCAA 
TTGGCTTTAACCGAAACAGAAACTAAGTTTTCAGACACGATAAAGACAACACTTTATTGTGATACTGAACGTGTGGAAAATCTCATTGATACTTTA 
ACAAATTATTATCATGGTCAGATAAGCTGTGAGAAAATCGGATCCAAAGTTATTGAATTCCCCTGTGAT 

SEQ ID 3086 

LYNFFMEHFKTIKASGFFEESIKKSRFICHIKRVSTEEDGKNFVNAIKKEHYKANHSCFAMI IGNNRQIKRSSDDGEPSGTAGIPILSVLEKQCLT 
NVWWTRYFGGIKLGTGGLIRAYSNMTATAIKRFGIIEVKQQIGLEITLSYPQYQLYSNLLDQLALTETETKFSDTIKTTLYCDTERVENLIDTL 
TNYYHGQISCEKIGSKVIEFPCD 

SEQ ID 3087 

ATGGAAAATTATTTAGGTAGGCTTTGGACAAAAGCACAATTATCTGAGCAACTTAGAAAAATTGCAATTAGCTTGCCATCTTTTATAAAGAAAGGA 
AGCGACTATATTTGTACCCGATGCTCTAGTTCTGTTGCTAAAAATTGCCAATTACCAACTGGAAATTATTATTGTAGAGAATGTATAGTTTTTGGA 
AGAGTTACTAGTAATGAAAATTTATATTATTTCCCACAAAAAACATTTTCTAAAACGAATTCTTTAAAATGGAAAGGGGAACTGACACCTTATCAA 

CACTCTGTCGCCAAAGTAATTGATACTGGAGGAAGCGTTTGTATTGCCAGTCCTAGAATTGATGTTTGTTTAGAATTGTATAAGCGACTTTCAAAC 
GATTTTAGATGTGCCATAACATTAATGCATGGAGAATCTCCTTCTTATCAGAGATCCCCTTTAACTATTGCCACAACACATCAATrGTTAAAATTT 
'TATCATGCTTTTGATTTGCTAATTy i i'ro ATL,«;.';i i'-lATGCTTTTCCGTATGTCGACAACCCGATACTATACCAGGGTGTAAAACAGGCCTTAAAG 
GAAAACGGAACAAGTATTTTTCTGACTGCAACTTCAACGACTGAGTTAGAAAGAAAAGTTGCAAGAAAAGAACTAAAAAAATTGCATCTAGCTAGG 
AGATTTCATGCCAATCCGTTAGTGATACCCGAGATGGTTTGGGTAAGTGGTATCCAGAAAAGCTTGCAGACACAAAAACTACCTCCCAAATTATAT 
CAGTTGATAAATAAACAGCGACAAACGAGATATCCTTTGTTATTATTTTTCCCCCATATTTCAGAAGGTCAGGTATTCACCGAAATTTTAAGACAA 
GCCTTTCCTATGGAAAAAATTGGTTTTGTTTCAAGTAAGAGCACATCTAGGTTAAAGTTAGTGCAAGATTTTCGAGATAACAAATTGTCTATCCTA 
GTGTCAACTACCATTCTAGAGAGAGGAGTAACTTTCCCTAGCGTCGACGTTTTTGTTATACAAGCAAATCATCATTTGTTTACGAAAAGTTCCTTG 
GTACAAATTTCAGGAAGAGTTGGAAGAGCATTAGAAAGGCCCGAAGGGCTCCTTTACTTCCTTCATGATGGGAAAAGTAAATCGATGCACCAAGCT 
ATAAAGGAGATTAAAAACATGAATCATATAGGAGGATTT 

SEQ ID 3088 

MENYLGRLWTKACJLSEQIjRKIAISI.PSFIKKGSDriCTRCSSSVAKMCQLPTGNYYCRECIVFGRVTSNENLrYFPQKTFSKTKSLKWKGELTPYQ 
NEVSEELDKGISSKENLIiVHAVTGAGKTEMIYHSVAKVIDTGGSVCIASPRIDVCLELYKRLSNDFRCAITLMHGESPSYQRSPLTIATTHQLLKF 
YHAFDLLIVDEVDAFPYVDNPILYQGVKQALKEHGTSIFLTATSTTEIjERKVARKELKKLHLARRFHANPLVIPEMVWVSGIQKSLQTQKLPPKLY 
QLINKQRQTRYPLLLFFPHISEGQVFTEILRQAFPMEKIGFVSSKSTSRLKLVQDFRDNKLSILVSTTILERGVTFPSVDVFVIQANHHLFTKSSL 
VQISGRVGRALERPEGLLYFLHDGKSKSMHQAIKEIKNMNHIGGF 

SEQ ID 3089 

ATGGAGTCTATTGAAAATAGTTATGGACGGTTGTTGCTAGAAAGCCAGTTACCAGATTCAGCAAAGCAGCTTGCTCAACCTTTAAAAAGTGTAGTA 
ATATTGAGAGGAAAAATGATTTGTCAACGTTGTCACTATCAGCTTGATGAAGAAGCACGATTGCCAAGTGGAGCCTATTATTGCCGATTTTGTCTT 
GTCTTTGGACGAAATCAATCAGATAAATTGCTCTATGCTATCCCACCTATGCATTTTCCAAAAGGTAATTATCTGGTTTGGGGTGGTCAACTAACT 
GCTTATCAAGAGATGATTTCCCAACAATTATTAATCAATATGCAAAATCAAAAAACAACATTAGTTCATGCTGTAACTGGTGCAGGAAAAACAGAA 
, ATGArrTATGCTGCGATTGAGGCGGrAATTAACACAGGTGGCrGGGTTTGCATTGCCAGCCCAAGAGTAGATGTTTGTGTAGAGGTGGCTACTCGT 
TTATCCCAAGCCTTCTCCTGCAGCATCTGTTTAATGCACGCAGAGTCTCTTCCTTATCAAAGAGCTCCTATTATAGTAGCCACAACGCATCAGCTG 
CTAAAATTTCACAAGGCTTTTGATCTCTTAATTATTGATGAAGTAGACGCATTCCCTTTTGTAAATAATATTCAACTTCATTATGCTGCAAGTCAG 
GCTTTAAAAGAAGGTGGCGCAAAGATTTTATTAACTGCAACTTCAACTAGAACTTTAGAAAGAAAGGTAAACAAGGGAGAAGTAGTCAAGCTGACA 
TTGGCGAGACGCTTTCATAATAGGCCATTAGTTATTCCAAAATTTATAAGAAGTTTTAATCTATTTAAAATGATACATCGGCAAAAACTTCCTCTT 
AAAATTTTAAAATACTTAAAAAAACAAAGAAAAACAGGCTATCCCCTTTTAA-TTTTCTA.CCCACTATTATAATGGCAGAATCTGTTACAGCAATC 
TTAAAAGAGTTATTGCCCGCCGAACAAATAGCTTGTGTTTCTAGTCAATCACAAAACAGGAAAGAAGATATCACAGCTTTTCGTCAAGGGAAAAAA 
ACGATTTTAATTACAACATCAATTTTAGAAAGGGGTGTGACATTTCCCCAAATTGATGTTTTTGTTCTTGGGTCTCATCATCGTGTCTATAGTTCC 
CAAAGTCTTGTTCAAATTGCTGGACGAGTTGGAAGATCTATAGACAGACCAGACGGAACGTTATATTTCTTTCATGAAGGTATCAGTAAAGCAATG 
CTACTAGCAAGAAAAGAGATTAAAGAAATGAATTATAAAGGGTATTCGCATGATCTGTCTACTATGTCAACAAAT 

SEQ ID 3090 

MESIENSYGRLLLESQLPDSAKQLAQPLKSWILRGKMICQRCHYQLDEEARLPSGAYYCRFCLVFGRNQSDKLLYAIPPMHFPKGNYLVWGGQLT 
AYQEMISQQLLINMQNQKTTLVHAVTGAGKTEMIYAAIEAVINTGGWVCIASPRVDVCVEVATRLSQAFSCSICLMHAESLPYQRAPIIVATTHQL 
LKFHKAFDLLIIDEVDAFPFV]OTieLHYAASQALAEGGAKILLTA.TSTRTLERKVNKGEWKLTLARRFHNRPLVIPKFIRSFIILFKMIHRQKLPL 
KILKYLKKQRKTGYPLLIFLPTIIMAESVTAILKELLPAEQIACVSSQSQNRKEDITAFRQGKKTILITTSILERGVTFPQIDVFVLGSHHRVYSS 
QSLVQIAGRVGRSIDRPDGTLYFFHEGISKAMLLARKEIKEMNYKGYSHDLSTMSTN 

SEQ ID 3091 

ATGACTTGTTTGTTATGTCATGAAATAGATTTATCGCAATTAACTTTTGTGGAACTTATGCTTCTAAAACCAAAGCAAAACGTAATTTGTCAAACG 
TGCAAGGGTAGTTTTGAAGCACTTAGTAGGGAGATGGGTTGCCAAACATGTTGCAAGCAAATTCCCCAAAAACAATGTCAAGATTGTATTTATTGG 
GGTAAAAAAGGTATAGAGGTAAATCATTTTTCCCTTTATAGATACAATGAAGCAATGAAAAAAAATTTTTCTCTTTTTAAATTTCAAGGGGATTAT 
TTGTTGAAAGATGTTTTTACAAAAGAAATAAAAGCTGCTCTAAAAAAGTATAAGGGCTACACTATAGTGCCAGTTCCCTTGAGTCATGAAGGATAC 
CAAAATAGGCAATTTAATCAAGTGATTGCTTTTCTACAATCGGCAAATATACCTTACAAAAATATTCTTTCTAAAAAAGATGGAGGTAAGCAATCG 
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GCTAATAATAAAGAAGAAAGACTCAAACMGTTCAGCAATTTACATTiUUlAa&TGAGGCTGAGTTAGGGGACAACCTTTTAATTGTTGATGATATT 
TATACAACAGGCGCAACAATAGCACAAATCAGGAAACTATTAG AA G lAfi , I AT "WiAAATATAAAAAGTTTTTCATTAGCACGC 

SEQ ID 3092 

MTCLLCHEIDLSQLTFVELMLLKPKQNVICQTCKGSFEALSREMGCQTCCKQIPQKQCQDCIYWGKKGIETOHFSLYRYNEAMKKNFSLFKFQGDY 
LLKXJVFTKEIKAALKKYKGYTIVPVPLSHEGYQNRQFNQVIAFLQSANIPYKNILSKKDGGKQSANNKEERLKQVQQFTLKNEAELGDNLLIVDDI 
YTTGATIAQIRKLLEEKGIKNIKSFSLAR 

SEQ ID 3093 

ATGATCTGTCTACTATGTCAACAAATTAGTCAAACACCAATAAGTATTACAGAAATCATCTTTTTAAGACGTATCTCTTCACCGATTTGTCAACAA 
TGTCAAAAAAGCTTTCAAAAGATAGGAAAAAGTGTTTGTGCGACATGTTGTGCAAACTCAGATATAATAGCTTGTCGAGATTGTCTAAAATGGGAA 
AACAAAGGATACAATGTAAATCATAGAAGCTTATATTGTTATAATGCTGCTATGAAAGCATACTTCAGTCAATATAAGTTTCAAGGAGACTATTTA 

CGAGAAAGACAATTTAATCAAGTGAGCGCTATTCTTGAGGCAGCTAATGTTAGCTACCTTTCTCTTTTTGAAAAGCTAGATAATACTCACCAATCT 
TCCAGAACAAAAAAAGAGAGATTATTAGTAGAAAAATCTTATCGACTACTAAAAGTATCAAACATTCCTGATAAAATCCTTATAGTAGATGATATT 
TATACTACTGGTAGTACAATTATCGCTCTTAGAAAACAATTGGCTAAAGTAGCAAATAGTGACATTAAAAGTTTGTCAATTGCACGT 

SEQ ID 3094 

MICLLCQQISQTPISITEIIFLRRISSPICQQCQKSFQKIGKSVCATCCANSDIIACRDCLKWENKGYNVNHRSLYCYNAAMKAYFSQYKFQGDYIj 
LRKVFAVELADVITKYYKGYIPVPVPVSPGCFRERQFNQVSAIItEAANVSYLSLFEKLDNTHQSSRTKKERLLVEKSYRLLKVSNIPDKILIVDDI 
YTTGSTI I ALRKQLAKVANSD IKSLSIAR 

SEQ ID 3095 

ATGATTAAATACAGTATTCGTGGTGAAAACATCGAAGTAACAGAAGCTATTCGTGAGTATGTTGAGACCAAACTCTCTAAAGTTGAAAAATACTTT 
AATGAAGCACAAGAArTAGATACTAGAGTCAACCTCAAAGTATACAGAGAGAAGACCGCAAAAGTTGAAGTAACAATCTTAATAGATTCTATTACT 
TTACGAGCAGAAGATGTTTCACAAGATATGTATGGGTCAATTGACTTAGTTGTTGATAAAATTGAGCGTCAAATTCGTAAAAATAAAACTAAAATT 
GCGAAAAAATATCGTGAAAAGATTCCAGCAAGTCAAGTTTTCACAACAGAATTTGAGGCTGAGCCAGATGAAGAAGCAGTAAGCCAAAGAATTGTA 
CGTACTAAGAATGTTAATCTAAAACCAATGGATGTTGAGGAAGCATTGTTGCAAATGGAACTTTTAGGTCATGATTTCTTTATCTATACAGATGCA 
GAAGATAATACGACAAATGTCCTTTACAAGCGTGAAGATGGCGAACTAGGTTTAATTGAAGCTAAAGGAAAT 

SEQ ID 3096 

MIKYSIRGENIEVTEArREYVETKLSKVEKYFNEAQELDTRWLKVYREKTAKVEVTILIDSITLRAEDVSQDMYGSIDLWDKIERQIRKNKTKI 
AKKYREKIPASQVFTTEFEAEPDEEAVSQRIVRTKNVNLKPMDVEEALLQMELLGHDFFIYTDAEDNTTNVLYKREDGELGLIEAKGN 

SEQ ID 3097 

ATGATTAAGTTCAGTATTCGTGGAGAAAATATCGAAGTGACAGAAGCTATTCGCGATTATGTAGAATCAAAGCTTACTAAAATCGAAAAATATTTT 
GCTAAAGACCAAGAAATAGATGCACGTGTTAATTTAAAAGTTTATCGGGAGAGATCTTCAAAAGTTGAGGTAACGATCCCATTAGATTCAGTAACC 
CTTCGTGCTGAAGATGTTTCACAGGATATGTACGGCTCTATTGATTTAGTTGTTGATAAGATCGAACGCCAAATTAGAAAAAATAAAACCAAAATT 
GCTAAAAAACATCGCGAAAAGGTTCCAACTGGTCAAGTCTTTACAACTGAGTTTGAAGCTGAAGAAGTCGATGAGATACCAGAAGTACAAGTTGTA 
CGTACTAAAAATGTGACATTAAAACCAATGGATGTTGAAGAAGCGCGTTTACAGATGGAACTATTGGGACATGATTTCTTTATCTACACTGATTCT 
GAAGATGGCGSAACAAACATT.TTATACCGTCGCGAAGATGGAAACCTAGGATTAATAGAAGCTAAA 

SEQ ID 3098 

MIKFSIRGENIEVTEAIRDYVESKLTKIEKYFAKDQEIDARWLKVYRERSSKVEVTIPLDSVTLRAEDVSQDMYGSIDLWDKIERQIRKNKTKI 
AKKHREKVPTGQVFTTEFEAEEVDEIPEVQWRTK11VTLKPMDVEEARLQMELLGHDFFIYTDSEDGATNILYRREDGNLGLIEAK 

SEQ ID 3099 

ATGAACGAATGTGCAGGGTGGATTTACATTGTAAATCCGTCAATGACAAAAAACAATAAATCTGTCAGCGAGACAGAAAAGAGCAAAGCTCAAACT 
TTTAATGAGAGTTTGATCCTGGCTCAGGACGAACGCTGGCGGCGTGCC 

SEQ ID 3100 

MNECAGWIYIVNPSMTKNNKSVSETEKSKAQTFNESDILAQDERWRRA 

SEQ ID 3101 

ATGGCAATTATTTACCTTATCGTTGCAGTGTTTGCTGGTGAGGCTTATATTGCAAAAGAAATAAGTAACGGTGTCAATGGTCTTGTTTATGCCCTC 
CAACTAGCTGGGCAATTTGCGGCAGGTGTATTCGTTATTTTAGCAGGTGTACGCCTTATCCTAGGTGAAATTGTACCAGCCTTTAAGGGAATCTCA 
GAAAAATTGGTTCCAAATTCAAAACCAGCCTTGGATTGTCCAATTGTTTACCCTTATGCACCTAATGCAGTATTGATTGGTTTTATCTCAAAGTTT 
GTTGGTGGATTGGTTAGTATGATAGTCATGATTGTGACTGGCACTANNNNNTTAATTAAT 

SEQ ID 3102 

MAIlYLIVAVFAGEAYIAKEISNGVNGIjVYALQLAGQFAAGVFVILAGVRLILGEIVPAFKGISEKLVPNSKPALDCPIVYPYAPNAVLIGFISKF 
VGGLVSMIVMIVTGTXXLIN 

SEQ ID 3103 

ATGACAAAACCAATTATCTTAACAGGTGATAGACCGACAGGAAAGTTGCATATTGGACATTATGTAGGTAGCTTAAAAAATAGAGTTCTACTTCAA 
AATGAGGGTAGCTATACTTTATTTGTCTTTTTAGCAGACCAACAAGCACTGACAGACCATGCTAAAGATCCGCAAACTATTGTTGAATCAATTGGT 
AATGTTGCACTTGATTATTTAGCTGTTGGGTTAGATCCAAACAAGTCGACTTTATTCATTCAAAGTCAAATTCCTGAGTTAGCAGAATTAAGTATG 
TATTATATGAACTTGGTTTCACTTGCACGTTTAGAACGTAATCCAACTGTAAAAACAGAAATTGCTCAAAAAGGTTTTGGTGAGTCTATTCCAGCA 
GGATTCrrAGTTTATCCrGTTGCACAAGCAGCTGATArAACCGCTrrrAAAGCTAACCTTGTTCCTGTAGGGACTGACCAAAAACCAATGATTGAA 
CAAACACGTGAAATAGTTAGATCTTTCAATCATGCTTATAATTGTCAGGTTTTAGTTGAACCAGAGGGAATCTATCCAGAAAATGATGCAGCAGGT 
CGTCTGCCAGGGTTAGATGGTAATGCAAAAATGTCTAAGTCATTAAArAATGGAATCrrTTTAGCAGATGATATGGATACAGTTAAGAAAAAAGTT 
ATGAGTATGTATACTGATCCAAACCACATTAAAGTAGAAGAACCAGGACAAATCGAAGGTAATATGGTATTTCATTACCTTGATGTTTTTGGAAGA 
GATGAAGACCAAAAAGAGATTACTGCTATGAAAGAACACTATCAAAAAGGTGGACTTGGGGATGTTAAAACAAAACGTTATCTACTTGATATCTTA 
GAGCGTGAATTATCACCTATTAGAGAACGTCGCCTCGAATATGCTAAAGATATGGGACAAGTTTATCAAATGTTACAAAAAGGTAGTGAGAAAGCT 
CAAGCTGTTGCAGCCTCTACTTTGGATGAGGTTAAATCAGCCA7GGGTTTGAACTATTTTAAA 

SEQ ID 3104 

mtkpiiltgdrptgklhighyvgsiiknrvllqnegsytlfvfladqqaltdhakdpqtivesignvaldyijavgldpnkstlfiqsqipelaelsm 
yymnlvslarlernptvkteiaqkgfgesipagflvypvaqaaditafkaklvpvgtdqkpmieqtreivrsfkhayncqvlvepegiypendaag 
rlpgldgnakmskslnngifladdmdtvkkkvmsmytdpnkikveepgqiegnmvfhyijDvfgrdedqkeitamkehyqkgglgdvktkrylldil 

ERELSPIRERRLEYAKDMGQVYQMLQKGSEKAQAVAASTLDEVKSAMGLNYFK 

SEQ ID 3105 

atgatgacaaaacctattattttaactggagatagaccaactggaaaattacatttaggtcattatgtcggaagtcttaaaaatcgtgtcttttta 

CAAAATGAAAACAAGTATAAGATGTTTGTTTTCTTGGCCGAT' CAGGCACT "ACGGATCATGCTAAAGAATCCGAATTAATTCAAGAATCTATT 

ggaaatgttgccttggattacctctctgtcggtttggatccgaagcaatcaacgatttttattcaaagtcagattccagagctagctgaattgagc 
atgtattatatgaatctggtatcattagcacgtttggaaagaaatcccactgttaaaaccgaaattgctcagaaaggttttggcgaaagtattcca 
tctggttttttggtttatccagtatcacaggccgctgatattacagcatttaaagcgaatttagtacctgtaggtaacgaccagaaaccgatgatt 
gaacaaacacgtgaaattgtgagaagttttaatcatacttaccatacagactgtttagtagaacctgaaggtatttatccagaaaatgaaaaagct 
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GGflCGCTTACCTGGTCTTGATGGCAATGCCAAAATGTCTAAGTCATTGGGAAATGGAATCTATCTCTCAGATGATGCAGATACCGTTCGCAAAAAA 
GTGATGAGCATGTATACTGATCCAAATCATATTAAAATAGAAGATCCTGGTCAAATTGAAGGGAATATGGTCTTTCATTATTTGGATATTTTTGCT 
AGAAAAGAAGATCAAGCTGATATCGAAGCAATGAAAGAGCATTATCAAATAGGTGGTTTAGGAGATGTGAAAACGAAACGCTACCTTTTAGATATT 
TTAGAACGTGAATTAGCACCTATTCGTGAAAGACGTTTGGAGTACGCTAAAGATATGGGAGAGGTGTTCCGTATGTTACAAGAAGGTAGTCAAAAA 
GCAAGAACTGTGGCAGCCAAGACTTTATCAGAAGTGAAGTCAGCAATGGGTATTAATTATTTT 

SEQID3106 

MMTKPIILTGDRPTGKLHLGHYVGSLKNRVFLQNBNICYKMFVFIADQQALTDHAKESELIQESIGNVALDYLSVGLDPKQSTIFIQSQIPELAELS 
MYVMNLVSLARLERNPTVKTEIAQKGPGESIPSGFLVYPVSQAADITAFKANLVPVGNDQKPMIEQTEEIVRSFNHTYHTDCLVEPEGIYPENEKA 
GRLPGLDGNAKMSKSLGNGIYLSDDADTVRKKVMSMYTDPNHIKIEDPGQIEGNMVFHYLDIFARKEDQADIEAMKEHYQIGGLGDVKTKRYLLDI 
BERELAPIRERRLEYAKDMGEVFRMLQEGSQKARTVAAKTLSEVKSAMGINYF 

SEQID3107 

TTGGTAAAAGAACATCAAAAAATCGTAGTTGCCTTAGGTGGCAACGCTATTCTATCAACAGATGCTTCAGCAAAAGCACAACAAGAAGCATTAATC 
AACACATCAAAATCACTGGTCAAACTGATTAAAGAAGGCCATGATGTCATTGTTACTCATGGAAATGGTCCCCAAGTTGGTAACTTATTGCTACAG 
CAAGCAGCTTCAGATTCTGAAAAGAATCCAGCAATGCCTTTGGATACTTGTGTTGCCATGACAGAAGGAAGTATTGGTTTTTGGTTACAAAATGCT 
CTTAACAATGAATTACAAGAACAAGGCATTGACAAAGAGGTTGCAACAGTGGTAACTCAAGTTATTGTAGATGAAAAAGATCAAGCTTTCACTAAT 
CCAACAAAACCTATTGGCCCATTCTTATCTGAAGAAGATGCCAAGAAACAAGCCCAAGAAACAGGTTCAAAATTTAAAGAAGATGCTGGCCGTGGA 
TGGCGTAAAGTCGTTCCTTCACCAAAACCGGTTGGTATCAAAGAAGCTTCTGTTATTAGACGGTTAGTGGACTCTGGTGTGGTTGTTATTAGCGCA 
GGTGGCGGAGGTGTACCAGTTATTGAAGATGCTAATACAAAGGCATTAAAAGGGGTTGAAGCTGTTATTGACAAAGACTTTGCCAGTCAAACTTTA 
TCAGAACTTGTTGATGCTGACTTATTCATCGTCTTAACTGGCGTTGACAACGTTTTTGTTAATTTTAATAAACCTAATCAAGAAAAATTAGAAGAA 
GTTACTGTTrCACAAATGAAACAATATArCACTGAAAATC.ziATTTGCCCCTGGAAGTArGCTACCAAAGGrCGAAGCTGCGATTGCTTTTGTTGAA 
AATAAACCTGAATCACGAGCTATTATTACTTCACTTGAAAATATTGATAATGTTTTAGCCCAAAATGCAGGGACACAAATTGTTGCAAAT 

SEQID3108 

MVKEHQKIWALGGNAILSTDASAKAQQEALINTSKSLVKLIKEGHDVIVTHGNGPQVGHLLLQQAASDSEKNPAMPLDTCVAMTEGSIGFWLQNA 
LNNELQEQGIDKEVATWTQVIVDEKDQAFTNPTKPIGPFLSEEDAKKQAQETGSKFKEDAGRGWRKWPSPKPVGIKEASVIRRLVDSGVWISA 
GGGGVPVIEDANTKALKGVEAVIDKDFASQTLSELVDADLFIVLTGVDNVFVNFNKPNQEKLEEVTVSQMKQYITENQFAPGSMLPKVEAAIAFVE 
NKPESRAI I TSLENIDNVLAQNAGTQI VAN 

SEQID3109 

ATGACGAAACAAAAAATCGTAGTCGCACTTGGAGGAAATGCTATTCTTTCAACAGATGCGTCAGCAAAAGCACAACAAGAAGCCTTGATTTCCACA 
TCAAAATCACTGGTTAAATTAATTAAAGAAGGTCATGAAGTCATCGTGACCCACGGCAATGGCCCACAAGTTGGTAATCTCTTGTTACAACAAGCA 
GCAGCAGATTCTGAAAAGAATCCGGCTATGCCTTTGGATACTTGTGTTGCCATGACAGAAGGTAGCATCGGTTTTTGGTTAGTTAATGCCCTCGAT 
AATGAATTGCAAGCCCAAGGTATTCAAAAAGAAGTGGCAGCTGTTGTCACTCAAGTGATCGTGGATGCCAAAGACCCAGCTTTTGAAAACCCAACA 
AAACCAATTGGTCCATTTCTTACCGAAGAAGATGCCAAAAAACAAATGGCGGAGTCTGGTGCAAGTTTCAAAGAAGATGCAGGTCGTGGCTGGCGT 
AAGGTTGTGCCATCACCAAAACCAGTTGGTATTAAAGAAGCCAATGTCATCAGAAGTCTCGTTGATTCTGGCGTTGTTGTGGTTAGTGCTGGTGGT 
GGCGGTGTGCCCGTTGTGGAAGATGCTACTAGCAAGACCCTGACTGGTGTGGAAGCTGTTATTGACAAGGACTTTGCTAGTCAAACCCTTTCAGAA 
TTGGTGGACGCAGACCTCTTTATCGTTTTGACAGGAGTTGATAATGTTTACGTCAACTTCAACAAACCTGACCAAGCCAAATTGGAAGAAGTGACT 
GTCTCTCAAATGAAAGAATACATCACACAAGACCAATTTGCACCAGGTAGTATGTTACCAAAAGTGGAAGCTGCCATTGCTTTTGTTGAAAACAAA 
CCAAATGCTAAAGCCATTATCACATCGCTCGAAAATATTGACAATGTACTATCAGCAAACGCTGGAACACAAATTATCGCAGGG 

SEQID3110 

MTKQKIWALGGKAILSTDASAKAQQEALISTSKSLVKLIKEGHEVIVTHGNGPQVGNLLLQQAAADSEKWPAMPiDTCVAMrEGSIGFWLVNALD 
NELQAQGIQKEVAAWTQVIVDAKDPAFENPTKPIGPFLTEEDAKKQMAESGASFKEDAGRGWRKWPSPKPVGIKEANVIRSLVDSGWWSAGG 
GGVPWEDATSKTLTGVEAVIDKDFASQTLSELVDADLFIVIjTGVDKVYVNFNKPDQAKIjEEVTVSQMKEYITQDQFAPGSMLPKVEAAIAFVENK 
PNAKAI ITSLENIDNVLSANAGTQI IAG 

SEQID3111 

ATGAGGTATAAAATGGAAAAAGAAAAAAAATTAGGTCTTTTACCACTAACAATGCTTGTCATTGGCTCTCTTATCGGTGGCGGAATCTTTGATTTA 
ATGCAAAATATGAGTTCCAGAGCCGGTTTGGTACCAATGCTTATTGCTTGGGTAATTACTGCTATCGGGATGGGGACTTTCGTTTTAAGTTTTCAA 
AATTTATCTGAAAAAAGGCCGGACCTAACAGCTGGAATCTTTAGTTACGCTAAAGAGGGGTTTGGAAACTTTATGGGATTTAACTCTGCATGGGGT 
TATTGGTTATCAGCTTGGCTTGGAAATGTTGCCTACGCTGCACTCTTATTCAGTTCACTCGGTTATTTCTTTAAATTCTTTGGTAATGGAAATAAT 
ATCATCTCAATTATTGGAGCAAGTATAGTTATTTGGGTTGTCCATTTCTTAATTTTAAGAGGTGTTAATACAGCTGCATTTATTAATACCATAGTT 
ACCTTTGCAAAATTAGTACCTGTTATTATTTTCTTAATTTCAGCGTTATTAGCTTTCAAATTTAACATTTTTAGTCTTGATATCTGGGGAAATGGA 
TTACATCAATCAATTTTCAACCAAGTCAATTCAACTATGAAAACCGCTGTTTGGGTATTTATTGGTATTGAGGGCGCCGTTGTCTTCTCAGGTCGT 
GCTAAAAAACACTCTGATATTGGTAAAGCAAGTATCCTAGCATTATTCACTATGATTTCACTTTATGTATTGATTTCTGTTTTATCACTTGGTATC 
ATGTCACGTCCAGAACTTGCAAACTTAAAAACACCAGCTATGGCTTACGTTCTAGAAAAGGCTGTTGGTCACTGGGGCGCTATCTTAGTTAACCTT 
GGTGTTATCATTTCAGTATTTGGCGCTATTCTTGCTTGGACTTTATTTGCAGCAGAATTACCATATCAAGCTGCTAAAGAAGGTGCTTTTCCTAAA 
TTCTTTGCAAAAGAAAATAAAAACAAAGCTCCAATCAATTCACTCTTAGTCACTAATCTTTGTGTACAAGCATTCTTAATCAGGTT'CTTATTCACA 
CAAAGTGCTTATCGTTTTGGTTTCGCATTAGCATCATCTGCTATCTTAATTCCTTATGCTTTTACAGCACTATATCAATTACAATTCACACTCCGT 
GAGGATAAGTCAACTCCAqGACATCAAAAGAATTTAATTATCGGTATCCrCGCTACAATCTATGCTGTTTACCTTATCTACGCTGGTGGTTTTGAT 
TACTTACTTTTGACAATGATTGCTTACACTCTAGGTATGATTCTCTATATTAAAATGAGAAAAGATGACAAGCTTCCTATCTTTGTGGGATATGAA 
AAAATTAGTGCCATTGTCATTCTAGCGCTTTGCTTATTATGTATTATTGAAATTATGACTGGACAAATTGACATTGCTGCAATCCTAGCAGGT 

SEQID3112 

mrykmekekklgllpltmlvigsligggifdlmqnmssraglvpmliawvitaigmgtfvlsfqnlsekrpdltagifsyakegfgnfm.gfnsawg 
ywlsawlgnvayaallfsslgyffkffgngnniisiigasiviwwhflilrgvntaafintivtfaklvpviiflisallafkfnifsldiwgng 

LHCSIFNQVWSTMKTAVWVFIGIEGAWFSGPAKKHSDIGKASILALFTMISLWLISVLSLGIMSRPELANLKTPAMAYVLEKAVGHWGAILVNL 
GVIISVFGAILAWTLFAAELPYQAAKEGAFPKFFAKEHKNKAPINSLLVTNLCVQAFLITFLFTQSAYRFGFALASSAILIPYAFTALYQLQFTLR 
EDKSTPGHQKNLIIGILATIYAVYLIYAGGFDYLLLTMIAYTLGMILYIKMRKDDKLPIFVGYEKISAIVILALCLLCIIEIMTGQIDIAAILAG 

SEQID3113 

ATGGCGTCAAATCACATGAACGAACAAGAAAGAGAACAGGCAAAGTTTAGCTTGAGCGGTGCCACTCTTTACGGGATCAATGCCGTTATCGGCTCT 
GGTATTTTTCTCTTACCTAGGGCCATTTATAAGGGCCTTG3CCCTGCATCCATCGCTGTTATGTTTGGAACAGCTATTTTGACCATCATGTTGGCA 
GTTTGTTTTGCAGAAGTCTCTGGTTATTTTGGGAAAAACGGCC-GAGCCTTCCAATA'TTCCAAACGAGCTTTTGGTGATTTTATTGGCTTTAACGTT 
GGCTTCCTTGGTTGGACCGTTACCATCrTCGCTTGGGCAGCCATGGCAGCTGGGTTTGCCAGAATGTTTATCATTACTTTCCCTGCCTTTGAAGGT 
TGGCACATTCCACTTAGTATTGGGTTAATCATCTTACTATCTTTGATGAATATCGCTGGTTTGAAAACCTCTAAAATTGTCACCATCACAGCCACC 

CCAGGGACTAACCTCTTAGGGGCTATCTCCAATACTGCTGTTTATATCTTCTATGGCTTTATCGGTTTTGAAACCCTCTCTATTGTCGCTGGGGAA 
ATGCGTGACCCTGAAAAAAATGTACCGCGTGCTCTTTTAGGATCAATCAGTATCGTCTCTGTCTTATATATGCTGATTATCGGTGGAACCATTGCC 
ATGCTTGGCTCTCAAATCATGATGACCAATGCACCTGTTCAAGATGCCTTTGTTAAAATGATAGGCCCTGCTGGCGCTTGGATGGTCTCAATCGGT 
GCTTTAATTTCCATTACAGGTCTTAACATGGGAGAATCCATCATGGTGCCACGTTACGGTGCTGCCATTGCTGATGAAGGGCTCTTACCAGCTGCT 
ATTGCCAAGCAAAATCAAAATGGCGCGCCACTCGTTGCTATCTTGGTTTCAGGAGCAATTGCCATTGTACTCCTGCTTACTCGCTCATTTGAAAGC 
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-312- 



TTAGCAAAACTCAGTGTTGTTTTCCGCTTCTTCCAATACATTCCAACAGCACTAGCCGTTATGAAATTACGGAAGGACGATCCCGATGCTAATGTG 
ATCTTCCGAGTACCATTTGGCCCTATTATCCCAATTCTTGCAGTTATCGTTAGTTTAGTTATGATTTGGGGTGACAACCCAATGAACTTTGTTTAT 
GGTGCAGTTGGTGTCATCATTGCAAGTAGTGTGTACTACCTTATGCACGGACGTAACCACCAAATGGACCAAATGCCCCCTAAGGAACAAATC 

SEQID3114 

MASNHMNEQEREQAKFSLSGATLYGINAVIGSGIFLLPRAIYKGLGPASIAVMFGTAILTIMLAVCFABVSGYFGKNGGAFQYSKRAFGDFIGFNV 
GFLGWTVTIFAWAAMAAGFARMFIITFPAFEGWHIPLSIGLIIIiLSLMNIAGLKTSKIVTITATIAKLIPIVAFCACTLFFIKNGLPNFTPFVQLE 
PGTNLLGAISNTAVYIFYGFIGFETLSIVAGEMRDPEKNVPRALLGSISIVSVLYMLIIGGTIAMLGSQIMMTNAPVQDAFVKMIGPAGAWMVSIG 
ALISITGLNMGESIMVPRYGAAIADEGLLPAAIAKQNQNGAPLVAILVSGAIAIVLLLTGSFESLAKIjSWFRFFQYIPTALAVMKLRKDDPDAHV 
IFRVPFGPIIPILAVIVSLVMIWGDNPMNFVYGAVGVIIASSVYYLMHGRMHQMDQMPPKEQI 

SEQID3115 

ATGACACAAGTATTTCAAGGACGTAGTTTCTTAGCAGAAAAAC-ATTTTTCTCGTGAGGAATTTGAATATCTTATTGATTTTTCAGCTCATTTAAAA 
GACCTTAAAAAACGTGGTGTTCCTCATCATTATCTTGAAGGTAAAAATATTGCTCTCTTATTTGAAAAAACATCTACTCGTACTCGCGCAGCCTTT 
ACAACTGCAGCAATTGACCTAGGCGCTCATCCGGAATACCTTGGTGCAAATGATATTCAACTTGGTAAAAAAGAATCAACAGAAGATACTGCTAAG 
GTTTTAGGACGTATGTTTGATGGTATTGAATTCCGTGGTTTTAGCCAAAGAATGGTTGAAGAGCTTGCTGAATTTTCTGGAGTACCTGTCTGGAAT 
GGTTTAACAGATGAATGGCATCCAACACAAATGCTAGCTGACTACCTTACTATCAAAGAAAACTTCGGTAAACTTGAAGGTATTACTCTTGTTTAC 
TGTGGTGACGGACGTAACAATGTTGCCAACTCGCTTTTAGTGGCTGGGACTTTGATGGGGGTCAATGTACACATCTTTTCTCCAAAAGAACTTTTC 
CCTGCTGAAGAGATTGTTAAATTGGCTGAAGAATATGCCAAAGAGTCCGGGGCTCACGTTCTCGTTACTGATAATGTAGACGAAGCTGTAAAGGGA 
GCAGATGTCTTTTACACTGATGTCTGGGTATCGATGGGAGAAGAAGATAAGTTCAAAGAACGCGTTGAACTTCTTCAACCATATCAAGTAAACATG 

GAAAAATTTGGCGTCAAGGAAATGGAAGTTACTGATGAAGTCTTCCGTAGCAAATATGCTCGTCATTTCGACCAAGCTGAAAATCGTATGCACACT 
ATTAAAGCTGTAATGGCTGCAACCCTTGGAAATCTTTTCATTCCAAAAGTT 

SEQID3116 

MTQVFQGRSFLAEKDFSREEFEYLIDFSAHLKDLKKRGVPHHYLEGKNIALLFEKTSTRTRAAFTTAAIDLGAHPEYLGANDIQLGKKESTEDTAK 
VLGRMFDGIEFRGFSQRMVEELAEFSGVPVWNGLTDEWHPTQMLADYLTIKENFGKLEGITLVYCGDGRNNVANSLLVAGTLMGWVHIFSPKELF 
PAEEIVKLAEEYAKESGAHVLVTDWVDEAVKGADVFYTDVWVSMGEEDKFKERVELLQPYQVNMELIKKANNDNLIFLHCLPAFHDTNTVYGKDVA 
EKFGVKEMEVTDEVFRSKYARHFDQAENRMHTIKAVMAATLGNLFIPKV 

SEQID3117 

ATGACACAAGTATTTCAAGGACGTAGCTTCCTAGCAGAAAAAGATTTTACACGCGCTGAATTAGAATACCTTATTGATTTTTCAGCACATTTGAAA 
GATTTGAAAAAACGTGGTGTGCCTCATCACTACTTAGAAGGTAAAAACATTGCCCTCTTGTTTGAAAAAACATCAACTCGTACGCGTGCAGCTTTT 
ACAACAGCAGCCATTGACCTAGGTGCTCACCCAGAATACCTCGGTGCCAATGACATCCAACTTGGTAAAAAAGAATCAACAGAAGACACTGCTAAA 
GTATTGGGTCGTATGTTTGATGGGAT^GAATTCCGTGGCTTTAGCCAACGCATGGTTGAAGAATTGGCAGAATTCTCAGGTGTGCCAGTTTGGAAT 
GGTTTGACTGATGAATGGCACCCAACCCAAATGCTTGCTGACTATTTTACAGTGAAAGAAAACTTTGGCAAACTTGAAGGCCTTACCCTTGTTTAC 
TGTGGTGACGGGCGTAATAACGTTGCCAATTCCCTTCTTGTGACTGGTGCTATCCTTGGTGTTAATGTTCATATGTTCTCACCAAAAGAACTTTTC 
CCAGAAGAAGAGATTGTGACATTGGCTGAAGGCTATGCTAAAGAA/tGTGGCGCTCGTATCCTTATCACAGAAGATGCTGACGAAGCTGTTAAAGGC 
GCAGACGTGCTTTACACAGATGTTTGGGTATCAATGGGTGAAGAAGACAAATTCAAAGAACGTGTTGAATTGCTTCAACCATATC7LAGTCAACATG 
GACCTTGTTCAAAAAGCAGGAAATGACAAGCTTATCTTCTTGCACTGCTTGCCAGCTTTCCATGACACAAATACCGTTTATGGTAAAGACGTTGCT 
GAAAAATTCGGCGTGAAAGAAATGGAAGTCACTGATGAAGTCTTCCGCAGCAAATACGCTCGTCATTTTGACCAAGCTGAAAACCGCATGCACACT 
ATCAAAGCGGTTATGGCAGCAACCCTTGGTAACCTCTTTATTCCAAAAGTG 

SEQID3118 

MTQVFQGRSFLAEKDFTRAELEYLIDFSAHLKDLKKRGVPHHYLEGKNIALLFEKTSTRTRAAFTTAAIDLGAHPEYLGANDIQLGKKESTEDTAK 
VLGRMFDGIEFRGFSQRMVEELAEFSGVPVWNGLTDEWHPTQM1.ADYF.TVKENFGKLEGLTLVYCGDGRNNVANSLLVTGAILGVNVHIFSPKELF 
PEEEIVTLAEGYAKESGARILITEDADEAVKGADVLYTDVWVSMGEEDKFKERVELLQPYQVNMDLVQKAGNDKLIFLHCLPAFHDTNTVYGKDVA 
EKFGVKEMEVTDEVFRSKYARHFDQAENRMHTIKAVMAATLGNLFIPKV 

SEQID3119 

ATGAAGCTATTAGTCAATCACTTGCCTTACCAAAGAGCTGCAAGCCTATATATTCGCTTTTCTGTTTTCGTTATCGAAAGAAATATAAAAATGGAA 
GAAGAATTCGATGATAATGACGAGCAAGATACTATTTATGCTGTTCTTTATGATGGGAAACAGCCAGTTTCAACAGGACGCTTTCTTCCTGAAACT 
CAAACAGAAGCTCGTTTGACTCGAATTGCGACTTTAAAAGGTTATCGTGGTAACGGCTATGGTACCAAAATTATTATAGCACTAGAAAATTATGCA 
AAAGAAAATGGTTATCACTATCTAACTATACATGCTGAATTGACAGCAAAAGATTTCTACCAGACACTTGGGTATCAAGCTACTGGGAATATTTAT 
ATGGAAGACGGGGAAGCCTGTCAAACACTCGAAAAATATTTAATT 

SEQID3120 . 

MKLLVNHLPYQRAAELYIRFSVFVIERHIKMEEEFDDNDEQDTIYAVLYDGKQPVSTGRFLPETQTEARLTRIATIiKGYRGNGYGTKIIIAIiENYA 
KENGYHYLTIHAELTAKDFYQTLGYQATGNIYMEDGEACQTLEKYLI 

SEQID3121 

ATGGCAGATAAATTTGATGCCAATGACGAAACAAGAACGGTTTATGCAGrCGTTTATGACAATGACCAGCCCGTTTCAACAGGACAATTTTrAGCT 
GAAACGAAAATAGAAGCACGATTGACACGCATTGTAACCTTAGCAGATTATTGTGGTTGCGGTTATGGTGCCAAAGTCACTGAAGCGCTCGAAACT 
TATACCAGACGAGAAGGCTTTTACCAACTAACCATTCACAGTGAACTGACAGCACAAACCrrTTATGAAAACCTAGGTrATCAGTCCTArGGTCCC 
AAGTGTTTAGAAGATGGTGAGTATTGTCAGTCCCTTGCAAAAACCATTCTTAAATGGGAGAAGAATATGGACATAGCAATGCTAATTGCGATTGTT 
GGTGGTCTATTAGGCTGCTATCTCTATCTCACAAAAAATAAT 

SEQID3122 

MADKFDAITOETRTWAVVYDNDQPVSTGQFLAETKIEARLTRIVTLADYCGCGYGAKVTEALETYTRREGFYQLTIHSELTAQTFYEITLGYQSYGP 
KCLEDGEYCQSLAKTILKWEKNMDIAMLIAIVGGLLGCYLYLTKNN 

SEQID3123 

ATGACTCAAACACATCCAATTCATGTTTTCTCAGAAATTGGAAAACTTAAAAAAGTTATGCTACACCGTCCAGGTAAAGAAATAGAAAATCTGATG 
CCTGATTATTTAGAGAGAGTCTTGTTTGATGATATCCCATTTTTGGAAGATGCACAAAAAGAACACGATGCGTTTGCACAAGCACTTCGCAACGAA 
GGAGTCGAAGTACTTTACCTTGAAAATCTTGCTGCCGAGTCGTTAACAAACCAAGAAATTCGTGAACAGTTTATCGATGAGTACATTGGCGAAGCA 
AATGTTCGCGGTCGTGCTACTAAAAAAGCTATTCGAGAATTATTACTCAATATCAAAGATAATAAAGAACTTATCGAAAAAACTATGGCAGGTATC 
CAAAAGTCTGAGCTACCTGAAATCCCATCTTCTGAAAAAGGTCTAACTGATCTTGTCGAATCTAATTATCCATTTGCCATAGATCCGATGCCAAAT 
CTTTACTTTACACGTGATCCATTTGCAACTATTGGGAATGGAGTTTCATTAAATCATATGTTCTCTGAAACACGTAATCGCGAAACTTTATACGGT 
AAATATATCTTTACACATCACCCAGAGTACGGTGGAAAAGTCCCTATGGTCTATGAACGTGAAGAAACAACTCGTATTGAAGGTGGAGATGAGCTT 
GTCCTTTCTAAAGATGTCCTTGCCGTTGGTATCTCTCAACGTACTGATGCTGCCTCTATTGAAAAACTCTTAGTCAATATTTTTAAACAAAATTTA 
GGTTTTAAAAAGGTTTTAGCATTTGAATTTGCAAATAATCGTAAATTTAT3CACCTTGACACAGTCTTTACAATGGTTGACTATGACAAGTTTACA 
ATTCACCCAGAAATTGAAGGCGATCTTCGCGTTTACTCTGTAACTTACGAAAACCAAGATCTTCATATTGAAGAAGAAAAAGGTGATTTGGCAGAT 
CTTCTAGCGAAAAACCTAGGAGTTGAGAAAGTGGAATTGATTCGTTGTGGGGGTGACAACTTAGTCGCTGCTGGACGTGAACAATGGAATGATGGT 
TCAAATACATTAACTATAGCACCAGGTGTCGTTATCGTTTACAACAGAAATACAATCACAAATGCAATCTTAGAGTCCAAAGGATTGAAATTAATT 
AAGATTAATGGAAGTGAATTAGTTCGTGGGCGTGGTGGACCACGCTGCATGTCAATGCCATTTGAACGTGAAGACCTT 
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SEQID3124 

MTQTHPIHVFSBIGKLKKVMLHRPGKEIENLMPDYLSRLLFDDIPPLEDAQKEHDAFAQALRNEGVEVLYLENLAAESLTNQEIREQFIDEYIGEA 
NVRGRATKKAIRELLLNIKDNKEIilEKTMAGIQKSELPEIPSSEKGLTDLVESNYPFAIDPMPHLYFTRDPFATIGNGVSLNHMFSETRNRETLYG 
KYIFTHHPEYGGKVPMVYEREETTRIEGGDELVLSKDVLAVGISQRTDAASIEKLLVNIFKQNLGFKKVLAFEFANNRKFMHLDTVFTMVDYDKFT 
IHPEIEGDLRVYSVTYENQDLHIEEEKGDLADLLAKNLGVEKVELIRCGGDm.VAAGREQWNDGSNTLTIAPGWIVYNWTITNAII,ESKGLKLI 
KINGSELVRGRGGPRCMSMPFEREDL 

SEQID3125 

ATGACTGCTCAAACACCAATTCATGTTTATTCTGAAATTGGAAAATTAAAAAAAGTGTTGCTCCACAGACCCGGTAAAGAAATTGAAAATCTTATG 
CCAGACTACTTGGAACGCTTGTTGTTTGATGATATTCCATTCTTAGAG3ATGCCCAAAAAGAACATGATGCTTTTGCCCAAGCTTTGCGTGACGAA 
GGTATTGAAGTCTTGTACCTTGAGACCTTAGCTGCAGAATCTCTTGTCACTCCAGAAATTCGCGAAGCTTTCATCGATGAATACCTAAGTGAAGCT 
AATATCCGTGGAAGAGCTACTAAAAAAGCCATTCGTGAATTGTTGATGGCTATCGAAGACAATCAAGAATTGATTGAAAAAACCATGGCAGGAGTT 
CAAAAATCTGAACTTCCAGAGATCCCAGCATCTGAAAAAGGCTTGACTGACTTGGTTGAATCCAATTACCCATTTGCCATCGACCCAATGCCAAAC 
CTTTATTTCACACGGGACCCATTCGCAACTATCGGTACAGGTGTTTCTCTTAACCACATGTTCTCAGAAACCCGTAACCGTGAAACCCTTTATGGT 
AAATACATTTTCACTCATCACCCAATTTATGGTGGTGGTAAAGTGCCTATGGTTTATGACCGTAATGAAACCACTCGCATTGAAGGTGGGGACGAA 
CTTGTTCTTTCAAAAGATGTGCTTGCGGTTGGTATTTCTCAACGTACAGATGCTGCrrCTATTGAAAAATTGTTGGrrAACATCTTrAAACAAAAC 
CTTGGCTTCAAGAAAGTATTGGCCTTTGAATTTGCAAATAACCGTAAATTTATGCACTTAGACACTGTCTTTACCATGGTTGACTATGACAAATTC 

GAACTTCTTGCTGCTAACCTTGGTGTTGAAAAAGTTGACCTTATCCGTTGTGGTGGTGACAACTTAGTAGCAGCAGGTCGTGAACAATGGAACGAT 
GGTTCTAATACCTTGACCATCGCACCAGGTGTGGTTGTGGTTTATAACCGTAACACCATTACCAATGCCATTCTTGAATCTAAAGGCTTGAAGTTG 
ATCAAGATTCACGGAAGTGAATTGGTTCGCGGTCGTGGTGGACCTCGTTGTATGTCAATGCCATTTGAACGTGAAGATATT 

SEQID3126 

MTAQTPIHVYSEIGKLKKVLLHRPGKEIENLMPDYLERLLFDDIPFLEDAQKEHDAFAQALRDEGIEVLYLETLAAESLVTPEIREAFIDEYLSEA 
NIRGRATKKAIRELLMAIEDNQELIEKTMAGVQKSELPEIPASEKGLTDLVESNYPFAIDPMPNLYFTRDPFATIGTGVSLNHMFSETRNRETLYG 
KYIFTHHPIYGGGKVPMVYDRNETTRIEGGDELVLSKDVLAVGISQRTDAASIEKLLVNIFKQNLGFKKVLAFEFANNRKFMHLDTVFTMVDYDKF 
TIHPEIEGDLRVYSVTYDNEELHIVEEKGDLAELLAANLGVEKVDLIRCGGDNLVAAGREQWNDGSNTLTIAPGWWYNRNTITHAILESKGLKL 
IKIHGSELVRGRGGPRCMSMPFEREDI 

SEQID3127 

ATGGACAGAAACCTTGAAACAGAACTTAAACAGTTACTGTCTGATAGTCATTCTTTAGCAAAAAAATATTTGCAAGAGAAAGAATTCAGTCAAAAC 
AGAGTTATCCAAACTTArCGCAAAGCATATCAAACCTTTAAAACTAAAAAAGGTGCACGTTCAAGTATCGAAGCATTATTGAAGCGAGrTAATTCA 
GGAAACGAAATTACTAGTATAAATCCTCTAGTTGATATCTATAATGCCGCTAGCCTTAGGTTTGGATTACCTATTGGTGCTGAGGATAGTGATACA 
TTTAGAGGTGATTTAAAACTAACTATTACCAATGGTGGTGATGAATTTTACTTGATTGGCGAAGATTTTAACAGACCAACTCTTTCAGGTGAGCTT 
GCCTATGTTGATGATGTTGGAGCAGTTTGCCGCTGTTTTAATTGGCGTGATGGAAAACGTACTATGATTACCGATAATACTCAGAATGCTTTTTTA 
GTTATCGAATTAATTGATAATGGAAGAGAAATTATTTTTAAAGAAGCGTTGGACTTTATCGCCACCAATACAAATCGTTTTCTAAAAGCTAAAACA 
CAGACCATCATATTAGATAAAGAACACAGTGAAATAACGCTA 

SEQID 3128 

MDRNLETELKQLLSDSHSLAKKYLQEKEFSQNRVIQTYRKAYQTFKTKKGARSSIEALLKRVNSGNEITSINPLVDIYNAASLRFGLPIGAEDSDT 
FRGDLKLTTTNGGDEFYIjIGEDFNRPTT.SGELAYVDDVGAVCRCFNWRDGKRTMITDNTQNAFLVIELIDNGREIIFKEALDFIATHTNRFLKiKT 
QTI ILDKEHSEITL 
SEQ ID 3129 

ATGGTTGAATTTGTAGCAGATCAAAGTTTTTGGGAACTTTTT.CCAGGTGCCAAACTAGGTGTCGTCTTATTAAAGGATGTTCAGAACCAAGCAGAG 
TCACCAGAAGATGTCAAACAGCTCTTAGCAGACAGCCATGAGTTAGCAAAAGCTTATTTAACAGCAGACAATTTTAGTGATAATCAGGTGGTTCAA 
GTCTACCGCAAGGCCTATCAACACTTTAAAACCAAAAAAGGAGCTCGCTCTAGCATTGAAGCCCTTCTCAAGCGGGTGTCAAATGGTCAAAGCATT 
CCGTCTATTAACCCACTAGTGGATATTTATAATGCGGCTAGTCTACGTTTTGGTTTACCTGCTGGAGCCGAAGATAGTGACAGTTTTATCGGAGAT 
TTGCGTCTGACGATAACAGATGGTGGTGACGACTTTTACTTGATTGGGGATGCTGACAACAACCCAACCTTGCCAAATGAACTCTGTTATAAAGAT 
GATATTGGAGCGTTTTGTCGTTGCCTTAACTGGCGAGATGGCGAACGCACCATGGTGACAGAACACACCAAAAATGCATTTCTGATCATCGAAGCT 
CTTGATCAAGAAGGTCAAAATAGATTGCAAGAAGCTCTGAAATTCATTGAAGGCAGCGCAAAAATGTACCTTCATGCAATCACTTCTGTGCATGTG 
TTGGATAAAGACAATCCACACGTGCCACTTTTTACAGAAAAC 

SEQ ID 3130 

MVEFVADQSFWELFPGAKLGWLLKDVQNQAESPEDVKQLLADSHELAKAYLTADNFSDNQWQVYRKAYQHFKTKKGARSSIEALLKRVSNGQSI 
PSINPLVDIYNAASLRFGLPAGAEDSDSFIGDLRLTITDGGDDFYLIGDADNNPTLPNELCYKDDIGAFCRCLNWRDGERTMVTEHTKNAFLIIEA 
LDQEGQNRLQEALKFIEGSAKMYLHAITSVHVLDKDNPHVPLFTEK 

SEQ ID 3131 

TTGATTAAGATTACTCCAATTTTAGAAGTTGGAAACAAATTCCAGTACGATGAATCAACAATAAATTTAGTCATGAAGGCCTCTCAATTTTTT 

SEQ ID 3132 

MIKITPILEVGNKFQYDESTINLVMKASQFF 

SEQ ID 3133 

GTGATTACAAAAGAACAATATTTTTATTTCAGACAACTAGATGATTTTAAACACTTTACTATTGAACAATTTGACCATATTGTGAGCCACATTAAA 
CATCGTACAGCTCTAAAAAATCATACCTrATTTTrrGAAGGTGATTACCGTGAAAAACTGTTTTTAArCCAGTCAGGACATGTAAAAATTGAACAA 

TCAGCAGTGGCTATTACGGATATTGAGTATTTTTCTCTGCCAATGGCTTTATACGAAGAATACTCTCTTCAAAATATCAATCAAATGAAGCATCTT 
rGTCGGAAArATTCTAAGCrATTACGAGrTCATGAAATACGACTTCGTAATATGGTGACTTCAAGTGCCAGTATGAGAGTTATCCAATCGCTTGCA 
ACTCTACTTTTGCAAGTTCCTACAGAAAGGGGACATTTACCTTTTCCTATTACAACGATTGAAATTGCCAATATGAGCGGAACTACTCGCGAGACA 

ATTGAA 

SEQ ID 3134 



SAVAITDIEYFSLPMALYEEYSLQNINQMKHLCRKYSKLLRVHEIRLRNMVTSSASMRVIQSLATLLLQVPTERGHLPFPITTIEIANMSGTTRET 
VSHVLKELRQKDIVEMKGKKLLYNNKNYFKKFIE 

SEQ ID 3135 

gtgattcgaagagaagattatcaataccttagaaaactaaacgattttcgctacttttctattgaacaatttgacaaaattgtagggcagatggaa 
ttccgaaaagctaaaaaggaccatatccttttttttgagggagataaaagagataagctttttctagtgacctctggttatttcaaggtggagcag 

tcagtggtagccatgacagacgtgacttatttttactttccagtcgatttatttgaagattattcgcttgaaaatcgtctacaaatgaaacactta 
tatagtaagatgtctaagctgctcgagttacatgagttgagggtccgaaacttgattacatcaagtgctagttctcgtgtgattcaatctctggcg 
:ttttcaattaacaacaacagatattgctcaaataagtgggacgacaagagaaaca 
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GTTAGCCATGTGCTTAGAGATTTGAAGAAGCAAGAATTGATTACCATJUUlAGGTAAGTATTTGACTTaTCTAGATAAAGACTATTTTTTACAATAC 
ACAAAG 

SEQID3136 

VIRREDYQYLRKLWDFRYFSIEQFDKIVGQMEFRKAKKDHILFFEGDKRDKLFLVTSGYFKVEQSDQSGTFMYTDFIRHGTIFPyGGLFTDDYYHF 
SWAMTDVTYFYFPVDLFEDYSLENRLQMKHLYSKMSKLLELHELRVRNLITSSASSRVIQSLAILLVEMGKDSDTLPFQLTTTDIAQISGTTRET 
VSHVLRDLKKQEL I TIKGKYLTYLDKDYFLQYTK 

SEQID3137 

TTGATGTCAAATTGGGATACTAAGTTTTTGAAAAAAGGTTTTACTTTTGATGATGTTCTGCTTATTCCTGCTGAAAGCCATGTTTTACCAAATGAA 
GTTGATATGAAGACAAAGTTGGCTGATAATTTGACATTAAACATTCCAATCATTACAGCTGCAArGGATACAGTTACAGATAGTAAGATGGCTATT 
GCTATTGCACGTGCTGGTGGGCTTGGTATCATTCATAAAAATATGTCAATAGTTGATCAAGCAGAAGAAGTTCGTAAAGTTAAACGCTCAGAAAAT 
GGTGTTATTATTGACCCATTCTTCTTGACACCAGATAATACTGTCTCTGAAGCTGAGGAATTGATGCAAAACTATCGCATTAGTGGAGTTCCTATT 
GTAGAGACACTCGAGAATCGTAAATTAGTTGGAATTATTACTAACCGTGATATGCGTTTCATTTCTGATTATAAACAACTAATCTCAGAGCACATG 
ACAAGTCAAAATCTTGTAACAGCTCCTATTGGTACAGATCTTGAAACTGCAGAGCGTATTCTTCATGAGCATCGTATTGAAAAGCTACCTTTAGTA 
GATGATGAGGGACGTCTTTCAGGACTTATTACTATTAAGGATATCGAAAAAGTTATTGAATTTCCTAAGGCAGCAAAAGATGAATTTGGACGTCTC 
TTAGTTGCAGGTGCAGTAGGTGTAACCTCTGATACTTTTGAACGTGCAGAAGCTTTGTTTGAAGCAGGTGCAGATGCTATTGTCATTGATACAGCA 
CATGGACATTCAGCTGGTGTGCTCCGTAAAATTGCTGAAATTCGTGCTCACTTCCCTAATCGCACATTGATTGCGGGAAATATTGCTACAGCAGAA 

GTTCCTCAGATTACAGCTATTTACGATGCAGCGGCTGTTGCGCGTGAGTACGGTAAGACTATCATTGCTGATGGTGGTATTAAATATTCAGGTGAT 
ATTGTAAAAGCACTTGCAGCAGGTGGAAATGCAGTTATGCTAGGTTCAATGTTTGCAGGAACAGATGAAGCGCCAGGAGAAACAGAAATTTTCCAA 
GGGCGTAAGTTCAAGACATACCGTGGTATGGGCTCAATTGCAGCAAT3AAAAAAGGTTCAAGCGATCGTTATTTCCAAGGTTCTGTAAACGAGGCT 
AACAAATTGGTTCCAGAAGGTATTGAAGGTCGTGTAGCATACAAAGGTTCAGTAGCCGATATTGTTTTCCAAATGCTTGGTGGCATTCGCTCTGGT 
ATGGGATATGTAGGTGCAGCGAACATAAAAGAACTTCATGATAATGCTCAATTTGTTGAAATGTCAGGAGCTGGCTTGAAAGAAAGCCATCCCCAT 
GATGTTCAAATTACAAATGAGGCACCAAATTATTCAGTACAC 

SEQ ID 3138 

MMSNWDTKFLKKGFTFDDVLLIPAESHVLPNEVDMKTKLADNLTLNIPIITAAMDTVTDSKMAIAIARAGGLGIIHKNMSIVDQAEEVRKVKRSEN 
GVIIDPFFLTPDNTVSEAEELMQWYRISGVPIVETLENRKLVGIirMRDMRFISDYKQLISEHMTSQNLVTAPIGTDLETAERILHEHRIEKIiPLV 
DDEGRLSGLITIKDIEKVIEFPKAAKDEFGRLLVAGAVGVTSDTFERAEALFEAGADAIVIDTAHGHSAGVLRKIAEIRAHFPHRTLIAGNIATAE 
GARALYDAGVDWKVGIGPGSICTTRWAGVGVPQITAIYDAAAVAREYGKTIIADGGIKYSGDIVKAIiAAGGNAVMLGSMFAGTDEAPGETEIFQ 
GRKFKTYRGMGSIAAMKKGSSDRYFQGSVNEANKLVPEGIEGRVAYKGSVADIVFQMLGGIRSGMGYVGAANIKELHDNAQFVEMSGAGLKESHPH 
DVQITNEAFNYSVH 

SEQ ID 3 139 

ATGAAAAATTATGGAAAAATTTTAAAAGAGTTGAGAGAGGACAAAGGTATATCCCTAAGTTCTCTAGCCAAAAGTGCTCAATTATCAAAATCAACT 
CTATCACGTTTTGAAAATGGTGAGACACAAATAGGTATTGATAAATTTATTAAAGCTTTACAAACGTTGGAGGTTGGGGTAACTATCAATGAAGTA 
TCCATTCTAGATTCAAAAGTTAAGGCTGGAACTTCTAATACTGATTTAGAGCAATTAACTTTACTGGAATCTTATCGAGATAATGAAGATATCATG 
AGAATTTTCAGTTTCCAAAAACAACAATCCTGTGATAGAATAGAAAGCAATGTTCTCAAAATATTGGCTAAACTTTTTATTTCAAATTTAGGGTTA 
AATATGAGGCTGCCTCAAGATGAGATTAACCTGGTAGTTACTTATCTGAATGGTGTGACACAGTACAATGATTTTTATTTCAAAGTCATCTGCTAT 
TTTCAAGATATTTTACCTGAAGATGTTATTTTAAATAAGATTAGTAATATGACTAAAGAACAGTTACCTTATTCTAAATCACTGGTCAATTTATTG 
ATAAAACAAGTCATTATAGCTTTGGAAAAAGATAGTGTTGATAAAGCTATAGTA7TTGCTGATCTTGCTAATAAAGTTAGTCAA 

SEQ ID 3140 

MKNYGKILKELREDKGISLSSLAKSAQLSKSTLSRFENGETQIGIDKFIKALQTLEVGVTINEVSILDSKVKAGTSNTDLEQLTLLESYRDNEDIM 
RIFSFQKQQSCDRIESNVLKILAKLFISNLGLNMRLPQDEINLVVTYLNGVTQYNDFYFKVICYFQDILPEDVILNKI3NMTKEQLPYSKSLVNLL 
IKQVI IALEKDSVDKAIVFADLANKVSQ 

SEQ ID 3141 

TTGGAAGGTTTACTTATTGCATTGATTCCCATGTTTGCGTGGGGAAGTATTGGATTTGTTAGTAATAAAATTGGAGGACGTCCAAATCAACAAACA 
TTTGGAATGACTTTAGGAGCATTGCrATTTGCGATTATCGTATGGTTATTTAAACAGCCAGAGATGACrGCCTCATTGTGGATTTTTGGTATCTTA 
GGTGGTATCCTATGGTCAGTCGGCCAAAATGGTCAATTCCAAGCAATGAAATATATGGGAGTCTCTGTTGCTAATCCACTGTCAAGTGGTGCACAA 
TTAGTAGGTGGAAGCCTAGTTGGTGCTTTAGTCTTTCATGAATGGACTAAGCCAATCCAATTTATTTTAGGATTGACAGCGTTGACATTATTAGTT 
ATCGGCTTCTATTTCTCAAGTAAACGTGATGTCTCAGAACAAGCTTTG3CAACACATCAAGAGTTTTCAAAAGGATTTGCTACAATTGCTTATTCA 
ACTGTAGGTTACATCTCATACGCAGTTTTATTTAATAACATTATGAAGTTCGACGCTATGGCCGTTATTTTACCCATGGCTGTTGGAATGTGTCTA 
GGTGCAATTTGTTTCATGAAGTTTCGTGTTAACTTTGAGGCTGTTGTTGTTAAAAATATGATTACAGGTCTCATGTGGGGCGTTGGTAAT3TCTTC 
ATGTTATTGGCAGCAGCTAAAGCAGGGCTAGCAATTGCTTTTAGTTTTTCTCAACTTGGAGTAATTATCTCTATTATTGGTGGTATTTTATTTTTA 
GGTGAGACAAAAACGAAGAAAGAGCAGAAGTGGGTTGTCATGGGTATCCTTTGTTTTGTTATGGGTGCTATATTACTTGGTATTGTTAAATCTTAT 

SEQ ID 3142 

MEGLLIALIPMFAWGSIGFVSNKIGGRPNQOTFGMTLGALLFAIIVWLFKQPEMTASLWIFGILGGILWSVGQNGQFQAMKYMGVSVANPLSSGAQ 
LVGGSLVGALVFHEWTKPIQFILGLTALTLLVIGFYFSSKRDVSEQALATHQEFSKGFATIAYSTVGYISYAVLFKNIMKFDAMAVILPMAVGMCL 
GAICFMKFRVNFEAVWKNMITGLMWGVGNVFMLLAAAKAGLAIAFSFSQLGVIISIIGGILFLGETKTKKEQKWWMGILCFVMGAILLGIVKSY 

SEQ ID 3143 

TTGGAAGGTATTTTTTATGCACTTATTCCCATGTTTACATGGGGAAGCATTGGATTTGTTAGTAACAAAATTGGAGGAAAACCTTCGCAACAAACT 
CTAGGAATGACTTTTGGGGCTTTATTATTTTCATTAGCTGTTTGGTTAATTGTTAGACCTGAGATGACACTGCAACTTTGGCTTTTTGGAATATTG 
GGTGGTTTTATCTGGTCAATTGGTCAAACTGGTCAATTTCATGCCATGCAATACATGGGAGTCTCCGTTGCCAATCCTTTGTCAAGTGGCTCTCAA 
CTTGTTCTGGGAAGTTTGATTGGTGTCCTCGTTTTTCATGAATGGACAAGACCTATGCAATTTGTAGTAGGAAGTCTAGCACTATTACTTCTGATT 
GTTGGTTTTTACTTTTCTAGTAAACAAGATGATGCTAATGCACAAGTCAATCACCTTCATAATTTTTCAAAAGGATTTAGGGCGCTCACTTATTCA 
ACAATTGGTTACGTGATGTATGCTGTATTATTTAATAACATCATGAAATTTGAAGTTTTGTCAGTCATTTTACCCATGGCAGTAGGTATGGTTTTA 
GGAGCTArAACTTTCATGTCATTTAAAATTTCCATTGACCAGTATGTGATTAAAAATAGCGTTGTTGGATTACTTTGGGGCATTGGGAATATTTTT 
ATGCTTTTAGCTGCATCAAAAGCAGGACTTGCTATTGCCTTTAGTTTCTCACAATTAGGTGCTATCATTTCGATTGTCGGAGGCATTTTATTCCTA 
GGCGAAACCAAAACCAAAAAAGAAATGCGTTGGGTTGTCACAGGAATTATTTGTTTTATCGTAGGTGCTATTTTATTAGGTGTGGTCAAATCT 

SEQ ID 3144 

LEGIFYALIPMFTWGSIGFVSNKIGGKPSQQTLGMTFGALLFSLAWLIVRPEMTLQLWLFGILGGFIWSIGQTGQFHAMQYMGVSVAKPLSSGSQ 
LVLGSLIGVLVFHEWTRPMQFWGSLALLLLIVGFYFSSKQDDAIIAQVNHLKNFSKGFRALTYSTIGYVMYAVLFNNIMKFEVLSVILPMAVGMVL 
GAITFMSFKISIDQyVIKNSWGLLWGIGNIFMLI.AASKAGI.AIAFSFSQLGAIISIVGGILFLGErKTKKEMRWWrGIICFIVGAILI,GWKS 

SEQ ID 3145 

ATGTGGATAAAAAATATTTCTTTAAAACATTATCGTAATTATGAAGAAGCACAAGTAGATTTTTCACCCAACCTCAATATTTTCATTGGCCGCAAT 
GCTCAAGGAAAGACAAATTTTTTAGAAGCAATCTACTTCTTGGCTTTGACTCGAAGTCACCGTACCCGTTCTGATAAAGAACTTGTACATTTTAAA 
CACCATGATGTACAAATTACAGGTGAGGTAATCCGCAAAAGTGGCCATCTTAACTTAGATATTCAATTATCTGAAAAAGGAAGAATCACTAAAGTT 
AACCATCTTAAACAGGCAAAATTATCTGATTATATTGGGGCTATGACTGTCGTACTTTTTGCCCCTGAAGATCTTCAATTAGTTAAAGGTGCACCT 
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AACACTTATCTAAAAACTACTAATAACGTCGACAA;V:CTTTT1 TAACAGTCCTTGATGAACAATTAGCTGATTATGGAAGTCGTGTCATTGAACAC 
CGTTTTGATTTTATCCAAGCCCTAAATGATGAAGCGGACAAACATCACTACATTATCAGTACTGAGTTAGAACATTTATCTATTCACTACAAATCG 
TCAATAGAGTTTACAGATAAGTCAAGTATTAGGGAACATTTTTTAAACCAATTATCTAAAAGCCACTCAAGAGACATCTTTAAGAAAAACACAAGC 
ATCGGACCTCATCGTGATGATATTACTTTCTTTATTAATGATATCAATGCTACTTTTGCTAGCCAAGGGCAACAAAGAAGCCTTATTTTATCATTG 
AAATTAGCAGAAATTGAGCTAATAAAAACCGTTACCAACGATTATCCGATTCTCTTACTTGACGACGTCATGAGTGAACTTGACAACCATCGTCAA 
CTAAAACTCTTAGAGGGAATCAAAGAGAATGTTCAAACATTTATTACTACAACAAGTTTAGAACATTTAAGTGCTTTACCTGATCAACTCAAAATC 
TTTAACGTTAGTGATGGTACTATTAGTATTAATGAAAAAAAAGCAACAGAT 

SEQID3146 

MWIKNISLKHYRNYEEAQVDFSPNLNIPIGRNAQGKTNFLEAIYFLALTR3HRTRSDKELVHFKHHDVQITGEVIRKSGHLNLDIQLSEKGRITKV 
NHLKQAKLSDYIGAMTWLFAPEDLQLVKGAPSLRRKFLDIDIGQIKPTYLAELSNYNHVLKQRNTYLKTTNNVDKTFLTVLDEQLADYGSRVIEH 



KLAEIELIKTVTNDYPILLLDDVMSELDNHRQLKLLEGIKENVQTFITTTSLEKLSALPDQLKIFNVSDGTISINEKKATD 

SEQID3147 

ATGTGGATTAAAGAGTTAGAGTTAAAACATTATCGCAATTATGACCACCTGCTTGCCTCATTTTCGTCGGGTTTAAATGTCTTTATCGGTAATAAT 
GCTCAAGGAAAAACCAATTTTCTCGAGGCAATCTATTTTCTATCACTTACTAGAAGTCATCGCACGAGGGCTGATAAAGAATTGATTCATTTTGAT 
CACTCAACTGTTTCTCTTACTGGTAAGATTCAGCGTATTAGTC-GTACTGTTGATTTAGAAATCAATCTATCAGATAAAGGACGTGTGACAAAGATT 



GTTGGTCCACATCGCGATGAATTAGCCTTTTACATTAACGGGATGAATGCTAACTTTGCTAGTCAAGGTCAGCACCGCAGCCTTATCCTTTCCTTA 
AAAATGGCTGAAGTTAGTTTAATGAAGGCCTTGACTGGAGATAATCCCATTCTTTTACTAGACGATGTCATGAGCGAGCTAGACAATACACGACAA 
ACAAAGTTACTTGAAACAGTAATTAAAGAAAATGTCCAAACCTTTATCACAACAACAAGTTTGGATCACCTGTCACAGTTGCCAGAAGGTATCCGT 
ATTTTTCACGTGACAAAAGGAACCGTTCAAATTGATTCTGATATTCAC 

SEQID3148 

MWIKELELKHYRNYDHLLASFSSGLNVFIGNNAQGKTNFLEAIYFLSLTRSHRTRADKELIHFDHSTVSLTGKIQRISGTVDLEINLSDKGRVTKI 
NALKQAKLSDYIGTMMWLFAPEDLQLVKGAPSLRRKFIDIDLGQIKPVYLSELSHYNHVLKQRNSYLKSAQQIDAAFLAVLDEQLASYGARVMEH 
RIDFINALEKEANTHHQAISNGLESLSLSYQSSWFDKKTNIYQQFLHQLEKNHQKDFFRKNTSVGPHRDELAFYINGMNANFASQGQHRSLILSL 
KMAEVSLMKALTGDNPILLLDDVMSELDNTRQTKLLETVIKENVQTFITTTSLDHLSQLPEGIRIFHVTKGTVQIDSDIH ' 

SEQID3149 . 

ATGGATTATAAATTATTTGATGAATATATTACTTTACAATCACTTCTAAAAGAGATTGGTATCATTCAAAGTGGCGGAGCCATTAAAAAATTTTTA 
GCGGATAATCGAGTATTGTTTAACGGTGACCTTGAAAATAGGCGTGGAAAGA?J\CTCCGCCTGGGGGATATTATTACTATTCCTGATCAAAATATC 



AATAAAAACACCAACAAAGGTAAATCAAAAACTAGCAAAAAACCAGTTCGCTTTCCS 

SEQ ID 3150 

MDYKLFDEYITLQSLLKEIGIIQSGGAIKKFLADNRVLPNGDLENRRGKKLRLGDIITIPDQNIEIIIRKPSDQEIEERNIEIAEKQRVSAIVKEM 
NKNTNKGKSKTSKKPVRFPGT 

SEQ ID 3151 

TTGAATGACAAAATGGAGATGACAATGATATACAAATTATTTACAGAATTTATCACCCTACAAGCCCTTCTTAAAGAATTAGGAATTATCCAAAGT 
GGTGGCGCTATCAAGGGATTTCTCGCTGAAACAACCGTTCTATTTAATGGTGAAGATGAGAAACGTCGAGGCAAAAAAATCAGAGTAGGGGATAAG 
ATTTCTCTACCTGACCAAGACTTAATTATCACTATTGTTGAGCCTAGTCAAGAAGAAAAAGAACAATTTGCCGAAGAAATGGCTGAAAAGACACGT 
GTAGCGGCTCTAGTGAAACAAATGAACCAAGCTAACAAAAAGACTTCTTCTAAACATAACAATCGTCAATCTACTACCAAAAAATCACTAAGAGCA 
ACTAAGAAAACTAAAGGTAAACCAACTGCACCTGTCCGCTTCCCAGGTATC 

SEQ ID 3152 

LNDKMEMTMIYKLFTEFITLQALLKELGIIQSGGAIKGFLAETTVLFNGEDEKRRGKKIRVGDKISLPDQDLIITIVEPSQEEKEQFAEEMAEKTR 



SEQ ID 3153 

ATGAAAATAGTTGAAGGCGTTTCTCTACATTTAATTAAAAACCAACAATTTAAGACTAATCATCTTACTTTTCGATTTTCAGGTGATTTTAATAAT 
AAAACAGTAGCACGTAGATCGCTCGTTGCTCAAATGTTAGTTACTGCAAATGCTAAGTATCCTAAGGTACAAGAATTTCGAGAAAAGTTAGCTTCC 
TTATATGGCGCTAGTrrATCAACTAAGATTTCTACTAAGGGTCTTGrrCACATTGTrGArATTGATArTGTATTTGTTAAAAATACCTTTACTTTA 
GAACAAGAAAATATCGTTGAACAAATTATTACATTCTTGGAGGATATGCTGTTTTCTCCTTTAATTTCTTTAGAACAGTATCAAACATCTATTTTT 
GATACTGAGAAGAAAAACCTTATTCAATATTTAGAGGCTGATATTGAAGATAATTTTTATAGCAGTGACTTAGCACTAAAATCTTTATTCTACAAT 
AATAAGACACTTCGTTTACCTAAGTATGGTACAGCATCTTTAGTGGA^TCAGAAAATTCATTTACAGCTTATCAAGAATTTCAGAAGATGCTTAAG 
GAAGATCAATTAGATATTTTTGTCGTAGGGGATTTTGATGACTATCGAATGATTCAGGCTTTTAATCGTATGGCATTTGAGCCACGTCACAAAGTA 
TTAGCTTTTGATTATACGCAGACTTATGAAAATATAACGAGAAGTCAAGTAGAAGATAAGGACGTTAATCAATCTATTATGCAATTGGCTTATCAT 
CTTCCAATAACTTATAAAGATGAAGATTATTTTGCTTTAATAGTATTTAACGGTTTATTTGGTGCTTTTGCCCACTCCTTGTTGTTTACAGAAATT 
CGAGAAAAGCAAGGTTTAGCCTATACTATAGGTAGTCAATTTGACAGCTTTACAGGTCTCTTTACGArATATGCAGCTATTGATAAAGAGAATCGT 
GAGCGTTTTTTGAAGCTTATTAATAAGCAATTCAATAATATTAAGATGGGCAGGTTTTCTTCTACATTATTGAAACAAACAAAAGATATATTGAAA 
ATGAACTATGTTTTAGCTTCTGATAATCCTAAGGTCATAGTTGACCACATTTATCATGAACATTATTTAGATCAGTTTCATACTTCAGCACTATTC 
ATTGACAAAGTAGACGATGTAACAAAATCAGATATTGTCAGCGTAGCAACAAAATTAAAATTACAAGCTTTTTATTTTTTGGAAGGAAAC 

SEQ ID 3154 

MKIVEGVSLHLIKNQQFKTKHLTFRFSGDFNNKTVARRSLVAQMLVTANAKYPKVQEFREKLASLYGASLSTKISTKGLVHIVDIDIVFVKNTFTL 
EQEHIVEQIITFLEDMLFSPLISLEQYQTSIFDTEKKNLIQYLEADIEDNFYSSDLALKSLFYNNKTLRLPKYGTASLVESENSFTAYQEFQKMLK 
EDQLDIFWGDFDDYRMIQAFNRMAFEPRHKVLAFDYTQTYENrTRSQVEDKDVNQSIMQLAYHLPITYKDEDYFALIVFNGLFGAFAHSLLFTEI- 
REKQGLAYTIGSQFDSFTGLFTIYAGIDKENRERFLKLIKKQFITOIKMGRFSSTLLKQTKDILKMNYVIjASDNPKVIVDHIYHEHYLDQFHTSALF 
IDKVDDVTKSDIVSVATKLKLQAFYFLEGN 

SEQ ID 3155 

ATGAAAATTGTTCAGGGAGTACAACTTCATCTGATTAAGACCAAACAGTTTA&AACCAATCATATTACCTTTCGTTTTTCAGGTGATTTGAACCAA 
AAAACAGTAGCAAAAAAAGTCTTAGTGGCACAGATGTTAGCAi : 3C % - AGT n TC rAACTGTTAGGCAGrrTAGAGAAAAATTAGCACGA 
CTTTATGGAGCTAGCTTGTCAACTAACGTGTTAACAAAAGGGTTAGTTCATATTGTGGATATCGATATTACTTTTATTCAAGATAGATATGCTTGC 
AATGGGGAAAAAATACTAGATGAAATGATTCAGTTTTTAAAAGATATCTTGTTCTCACCCCTATTATCCATCGCCCAGTATCAGCCTAAAGTTTTT 
GAGACTGAAAAAAATAATTTGATTAACTACATCGAGTCAGATAGAGAGGATTCTTTTTACTACAGCTCTCTTAAGGTAAAAGAATTGTTTTATTGT 
AATAAGAATCTACAAATGTCAGAATATGGTAGCCCAGAACTAATTGCAAAAGAGACTGCCTATACTAGCTATCAAGAATTTCATAAAATGCTCAAT 
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GftAGATCAGATTGATATTTTCATTTTAGGAGATTTTGATGATTATCGCGTTGTTCAGCTAATTCATCAATTTCCACTTGATAACCGAAATAAAAAC 
CTAAATTTCTTTCATTTACAAAATTCTGTCAATATTATTAAAGAATCTATTGAAAAAAGAGCAGTTCATCAATCTATTTTACAATTAGCTTATCAC 
TTCCCTTCAGTTTTTGGACAACGTGACTATTATGCTTTAGTTCTTTTAAATGGGTTGTTAGGCTCTTTTGCACATTCCCGTCTCTTTATAAAAATT 
AGAGAAGAAGAAGGACTTGCTTATAGTATAGGGTGTCGTTTTGATAGTTATACAGGATTATTTGAAATTTATACTGGAATTGACAGTCAACATCGC 
ACTAAAACGTTACAACTAATCATCCAAGAATTAAATGCCATTAAAATGGGACGATTCTCAGAACAATTGATTAAAAAGACCAGATCGATGTTGTTG 
AATAATGCCTTATTATCAGAAGATTATAATAAAAATATAATTGAAAGAATATACAGATCTTCTTACATTGATTCTTCTTATTCTATTAAAAATTGG 
ATTAAAGGGGTTAATGAAGTTAATAAAGCAGATATCATTAAAGTAGCTAATCTTTTAAAGCTTCAAACTGTCTATTTrrrAGAAGGAArA 

SEQ ID 3156 

. MKIVQGVQLHLIKTKQFKTNHITFRFSGDLNQKTVAKKVLVAQMLATANECYPTVRQFREKLARLYGASLSTNVLTKGLVHIVDIDITFIQDRYAC 
NGEKILDEMIQFLKDILFSPLLSIAQYQPKVFETEKOTLINYIESDREDSFYYSSLKVKELFYCHKNLQMSEYGSPELIAKETAYTSYQEFHKMLN 
EDQIDIFILGDFDDYRWQLIHQFPLDNRNKNLNFFHLQNSVNIIKESI3KRAVHQSILQLAYHFPSVFGQRDYYALVLLNGLLGSFAHSRLFIKI 
REEEGLAYSIGCRFDSYTGLFEIYTGIDSQHRTKTLQLIIQELKAIICMGRFSEQLIKKTRSMLLNNALLSEDYNKNIIERIYRSSYIDSSYSIKNW 
IKGVNEVKKADIIKVANLLKLQTVYFLEGI 

SEQ ID 3157 

ATGACAGTTAATAAAATAACTTATCAGAACCTTCAGGAGGAAGTATATAAGTTAACATTAGAGAGCGGACTAAATGTATACCTTATTCCAAAGCCA 
TCATTTAAGGAAACTGTTGGAGTATTGACAGCAAATTTTGGATCACTCCATACAAAATATACGAGGAATGGTTGTGTAGAACATTATCCGGCAGGA 
• ATTGCTCACTTCTTAGAACATAAATTATTTGAACTGGATAAAGGACAAGACGCTGCAACTCAATTTACTAAATATGGCGCCGAGAGTAACGCCTTT 
ACAACTTTTGATAAAACTAGTTTTTATTTTTCAACTATAAGTCACATTACAAACTGCTTAGATATACTACTTGACTTTGTATTGACAACAAACTTT 
ACAGAAGAGTCAATTACTAAAGAAAAAGATATTATCAAACAAGAAATTGAAATGTATCAAGATGACCCAGAATATAGGCTTTATCAAGGAGTGTTA 
TCGAACCTTTACCCCAACTCTCCATTAGCATTTGATATCGCTGGAGATTACCA.ATCAATCTCTCAAATAACCTTAACCGATTTACAAGAAAATCAC 
AAAGACTTTTATCAGTTGTCTAATATGAATTTAGTTCTTGTTGGACAATTTAGTCCACAAGAAATTATAACTTACCTTCAAAAAAATTCTCATTTC 
ACAAGTTACTCACAGAATATTGACCGAGATTCTATTAGCCTTGAGCCTGTTATAAAAAACAACTCTTGCCATATGACAGTGACAAAACCTAAATTA 
GCTATTGGTTATCGAAAATCAAATCATATGATACATGGTTCTTACCTAAAAGAGAAAATCGGATTACAGCTATTTTTTGCAATGCTTTTAGGATGG 
ACTTCTACAATTAACCAAGACTGGTACGAATCTGGTCAAATTGATGATTCTTTTGATATAGAAATTGAAGTTCATCCAGATTTTGAGTGCGTTATT 
ATTTCTTTAGATACGACAGAGCCAATTGCTTTTTCAACTCAGTTGAGGTTATTGCTAAAAAATGCTTTGCAATCATCTGATCTTACCGAAAGCCAC 
TTAAAAAACGTTAAGAGAGAGCTCTATGGCGATTTTTTAAGAAGCTTAGATTCTATTGAAAATCTCGCAATGCAATTCGTCACCTATTTATATGAT 
GGAAAAACGATGTATTTGGATTTGCCATCTATCGTTGAAGAATTAGATTTGGAAGATGTCATTACGATTGGTAAGGATTTCTTAGATAATGCTGAC 
ACATCTGACTTCGTTATTTTTCCAAAATCTTCG 

SEQ ID 3158 

MTVNKITYQNLQEEVYKLTLESGLNVYLIPKPSFKETVGVLTANFGSLHTKYTRNGCVEHYPAGIAHFLEHKLFELDKGQDAATQFTKYGAESNAF 
TTFDKTSFYFSTISHITNCLDILLDFVLTTMFTEESITKEKDIIKQEIEMYQDDPEYRLYQGVLSNLYPNSPLAFDIAGDYQSISQITLTDLQENH 
KDFYQLSNMNLVLVGQFSPQEIITYLQKNSHFTSYSQKIDRDSISLEPVIKNNSCHMTVTKPKLAIGYRKSNHMIHGSYLKEKIGLQLFFAMLLGW 
TSTINQDWYESGQIDDSFDIEIEVHPDFECVIISLDTTEPIAFSTQLRLLLKNALQSSDLTESHLKNVKRELYGDFLRSLDSIENLAMQFVTYLYD 
GKTMYLDLPSIVEELDLEDVITIGKDFLDNADTSDFVIFPKSS 

SEQ ID 3159 

ATGACAAAATTAGTAAAGATAAACTATCCTAATATTGACGAAGACCTTTACTATGTAAAATTAGAAAATGGTTTAACTGTTTATTTTATAAAAAAA 
ATAGGGTTTTTAGAAAAAACAGCTATGTTGACAGTAGGTTTCGGTTCTCTTGACAATAAGTTGACAGTCGATGACGAATCACGAGATGCTCCAGCA 
GGTATTGCACACTTTTTAGAACATAAACTCTTTGAAGATGAATCAGGTGGAGATATTTCATTAAAGTTTACACAGCTAGGAGCAGAGACAAATGCC 

ATAACAGATGAATCTGTTAGTAGAGAAAAAAAAATAATCGGGCAAGAAATTGATATGTATCAAGATGATGCTGACTACCGTGCATATAGTGGAATC 
CTTCAGAACTTATTTCCAAAAACAAGTTTAGCTAATGATATTGCTGGCTCAAAAGCATCCATTCAAAAGATCACGAAAATATTATTGGAAACGCAT 
CATACTTATTTTTACCAACCTACTAATATGAGTCTATTCATTGTCGGTGATATTGATATTGACGAAACTTTTTTAGCTATTCAAAGGTTTCAAACC 
ACATTATCCTATCCAGATAGAAAAAGGGTAACTGTTGATCCTTTACACTATTATCCTGTCATTAAATCATCTTCTGTTGACATGGATGTTACTACT 
GCCAAGCTGGTTGTTGGTTTTCGAGGGTATCTGACCTTAACTCAGCATTCACTATTAACGTATCGTATTGCCTTGAAGCTATTTTTATCAATGCTT 
ATAGGTTGGACTTCTAAAATCTATCATACGCTATATGAAGATGGTAAAATAGACGATTCATTTGATGTGGATGTTGAAATTCATCATAATTTTCAA 
TTTGTATTAATATCACTTGATACACCAGAGCCTATCGCAATGTCTAACTATATCCGTCAAAAATTAGCTACTATAAAGATATCAAAAGAGTTTACA 
AATGAGCACTrAAATCTATTAAAAAAAGAAATGTATGGTGACTTTATTCAGAGTTTAGACTCTATAGAACATTTAACCCATCAGTTCAGTCTATAC 
CTGTCTGATTCTGATAAAGAAACATATTTTGATATTCCAAAAATTATAGAAAGACTCACTCTAAAAGATGTTGTTACAATTGGAAAAGCATTTTTT 
GAAAAAGCTGATGCTTCAGACTTCACAGTCTTCCCAAAA 

SEQ ID 3 160 

MTKLVKINYPNIDEDLYYVKLENGLTVYFIKKIGFLEKTAMLTVGFGSLDNKLTVDDESRDAPAGIAHFLEHKLFEDESGGDISLKFTQLGAETNA 
FTTFNQTSFFFSTASKFQENIjELLQYFVLSANITDESVSREKKIIGQEIDMYCDDADYRAYSGILQNLFPKTSLANDIAGSKASIQKITKII,LETH 
HTYFYQPTNMSLFIVGDIDIDETFLAIQRFQTTLSYPDRKRVTVDPLHYYPVIKSSSVDMDVTTAKLWGFRGYLTLTQHSLLTYRIALKLFLSML 
IGWTSKIYHTLYEDGKIDDSFDVDVEIHHNFQFVLISLDTPEPIAMSNYIRQKLATIKISKEFTNEHLNLLKKEMYGDFIQSLDSIEHLTHQFSLY 
LSDSDKETYFDIPKIIERLTLKDWTIGKAFFEKADASDFTVFPK 

SEQ ID 3161 

ATGTTTCCAAAAGGAGAATTTATGATGAAGAAAGAAAATATTCCGAArCTATTAACTGTAGTCAGAATTTTAATGATTCCGTTATTTATAGTATTA 
ACTTCAGTAACAACAAGTACAACTTGGCATATTGTTGCAGCTATTGTATTTGCTATTGCAAGTTTGACCGATTACCTAGATGGTTATCTAGCACGT 
AAATGGCAAGTAGTAACAAATTTTGGGAAATTTGCAGACCCATTAGCTGATAAAATGCTAGTTATGAGTGCTTTTATCATGTTAGTTGGACTAGAC 
rTAGCACCAGCTTGGGTTrCAGCTATTATCATTTGTAGAGAGTTAGCAGTTACAGGTTTGCGTTTACTTTTAGTTGAAACAGGTGGAACAGTACTT 
GCTGCAGCTATGCCAGGGAAAATAAAGACGGCTACTCAAATGTTTGCAGTTATTTTTTTGTTAGTACATTGGATGACACTTGGTAACATCATGTTA 
TACATTGCTCTATTCTTTACCTTGTATTCAGGCTACGACTATTTTAAAGGTGCAGGCTTCTTATTTAAGGATACTTTTAAA 

SEQ ID 3162 

MFPKGEFMMKKENIPNLLTWRILMIPLFIVLTSVTTSTTWHIVAAIVFAIASLTDYLDGYLARKWQWTNFGKFADPLADKMLVMSAFIMLVGLD 
LAPAWVSAIIICRELAVTGLRLLLVETGGTVLAAAMPGKIKTATQMFAVIFLLVHWMTLGNIMLYIALFFTLYSGYDYFKGAGFLFKDTFK 

SEQ ID 3163 

ATGATAAAAAAAGAAAATATTCCTAATCTATTAACTCTTGTTCGAATCGCAATGATTCCTTTCTTTCTTTTTATTACTTCCTCATCTAATAAGGTG 
GGGTGGCATATTTTTGCAGCTGTGATTTTTGCAATTGCCAGTTTTACCGATTATCTAGATGGGTATCTTGCGCGTAAGTGGCATGTAGCCAGTAAT 
TTTGGAAAGTTTGCCGATCCTCTAGCAGATAAGATGCTTGTCATGAGTGCCTTTATCATGTTAGTTGGACTTGGCTTAGTTCCTGCGTGGGTGTCA 
GCTGTTATTATTTGCCGAGAATTGGCAGTAACTGGTCTTC3A r i " - TA 1 I 3 "TGAAACCGGAGGAAAGGTCCTTGCAGCTGCTATGCCGGGAAAA 
ATCAAAACAGCGACACAAATGTTGTCTATTATTTTATTACTTTGCCATTGGATATTCCTAGGAAACGTCTTACTCTATATTGCTCTTTTTTTCACT 
ATTTATTCTGGATATGATTATTTTAAAGGAGCAAGCTTTCTTTTTAAGGATACGTTTAAA 

SEQ ID 3 164 

MIKKENIPNLLTLVRIAMIPFFLFITSSSNKVGWHIFAAVIFAIASFTDYLDGYLARKWHVASNFGKFADPLADKMLVMSAFIMLVGLGLVPAWVS 
AVIICRELAVTGLRLLLVETGGKVLAAAMPGKIKTATQMLSIILLLCHWIFLGNVLLYIALFFTIYSGYDYFKGASFLFKDTFK 
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SEQ ID 3165 

ATGACAAATATTATTACCGTTAATAATCTCTTTTTTAAATATGATAGTAATCAAACACATTATCAATTGGAGAATGTATCGTTTCATGTGAAACAA 
(3GAGAATGGCTATCTATTATTGGTCATAATGGTTCTGGGAAATCCACTACTGTTCGTTTAATAGATGGACTTTTAGAGGCGGAGTCTGGCCAGATT 
ATCATTGATGGACAAGAGTTAACCGAAGATAATGTCTGG3AC-TTACGTCACAAGATTGGCATGGTATTTCAAAATCCTGATAACCAATTTGTAGGG 
GCAACTGTTGAAGATGACGTCGCCTTTGGTTTGGAAAATAAAGGTATTCCTTTGAAAGACATGAAAGAAAGAGTGGACCAAGCACTTGATTTGGTA 
GGAATGTCTGAATTTAAAATGAGGGAGCCTGCACGTTTATCTGGAGGACAAAAGCAGCGTGTAGCCATTGCAGGAGCTGTAGCTATGCGTCCACAA 
GTTATCATCTTGGATGAGGCGACTAGTATGCTTGATCCTGAC-GGACGATTGGAACTGATAAGAACGATACGAGCTATTCGTCAAAAATATAATCTT 
ACTGTTATTTCAATTACACACGACTTAGATGAAGTTGCATTGAGTGATCGTGTCATCGTTATGAAAAATGGTAAAGTTGAGTCGACATCCACTCCA 
AAAGCGTTATTTGGTCGTGGAAATCGTTTGATTAGTTTAGGTTTAGATGTTCCCTTTACAAGTAGGTTAATGGCAGAACTGGCTGCTAATGGTCTT' 
GATATAGGGACAGAGTATCTTACAGAGAAGGAATTAGAAGAACAATTATGGGAATTGAATTTAAAAATG 

SEQID3166 

MTNI I TVNNLFFKYDSKQTHYQLEHVS PHVKQGEWLS I IGHKG3GKS TTVRL I DGLLEAESGQ 1 1 IDGQELTEDNVWELRHKIGMVFQHPDNQPVG 
ATVEDDVAFGLENKGIPLKDMKERVDQALDLVGMSEFKMREPARLSGGQKCRVAIAGAVAMRPQVIILDEATSMLDPEGRLELIRTIRAIRQKYNL 
TVISITHDLDEVALSDRVIVMKNGKVESTSTPKALFGRGNRLISLGLDVPFTSRLMAELAANGLDIGTEYLTEKELEEQLWELNLKM 

SEQ ID 3167 

ATGATTATTTTAAAGGAGCAAGCTTrCTTTTTAAGGATACGTTTAAArAACATGTCAGCTATTATTGAACTTAAAAAAGTTACATTTAATTACCAT 
AAAGACCAAGAAAAACCAACATTAGATGGCGTATCGTTTCATGTGAAACAAGGTGAGTGGCTGTCTATCATTGGCCATAATGGATCTGGTAAATCA 
ACGACTATTCGGTTAATTGATGGATTATTGGAACCAGAATCAGGGTCTATTATTGTTGATGGAGATCTACTAACCATAACTAATGTTTGGGAAATT 
CGTCATAAAATTGGTATGGTCTTTCAAAACCCTGATAATCAGTTTGTTGGAGCAACTGTTGAAGATGATGTTGCTTTTGGGCTTGAAAATAAAGGT 
ATTGCACATGAAGATATAAAAGAGAGGGTTAATCATGCTTTAGAGTTAGTCGGCATGCAGAACTTTAAAGAAAAAGAACCAGCCCGTTTATCTGGT 
GGCCAAAAACAGCGCGTAGCTATTGCAGGTGCAGTTGCTATGAAGCCTAAAATTATTATTTTAGATGAAGCTACTAGTArGCTTGACCCTAAAGGA 
CGATTAGAGTTAATCAAAACTATAAAAAACATCCGTGACGACTACCAGCTGACTGTTATTTCCATTACTCATGACTTAGATGAAGTTGCTCTTAGT 
GATAGAGTTTTAGTGATGAAAGATGGTCAAGTGGAATCAACATCAACACCAGAACAATTATTTGCAAGAGGGGATGAACTACTCCAATTAGGTCTT 
GATATCCCTTTTACAACATCTGTTGTACAGATGCTTCAAGAAGAAGGTTATCCTGTTGACTATGGATATCTCACAGAAAAGGAATTAGAAAATCAG 
TTATGTCAATTAATCTCCAAAATG 

SEQ ID 3168 

MIILKEQAFFLRIRLNNMSAIIELKKVTFNYHKDQEKPTLDGVSFHVKQGEWLSIIGHNGSGKSTTIRLIDGLLEPESGSIIVDGDLLTITNVWEI 
RHKIGMVFQNPDNQFVGATVEDDVAFGLENKGIAHEDIKERVNHALELVGMQNFKEKEPARLeGGQKQRVAIAGAVAMKPKIIILDEATSMLDPKG 
RLELIKTIKNIRDDYQLTVISITHDLDEVALSDRVLVMKDGQVESTSTPEQLFARGDELLQLGLDIPFTTSWQMLQEEGYPVDYGYLTEKELENQ 
LCQLISKM 

SEQ ID 3169 

ATGGGAATTGAATTTAAAAATGTAAGTTATACCTATCAAGCCGGCACTCCTTTTGAAGGGCGTGCCCTTTTTGACGTCAATCTGAAAATTGAAGAT 
GCTTCCTATACCGCGTTCATTGGGCACACAGGTTCTGGAAAATCAACTATTATGCAACTTTTGAATGGTTTACATATTCCTACAAAAGGTU.'-O^rA 
ATTGTCGATGATTTTTCTATTAAAGCAGGGGACAAGAACAAAGAAATCAAATTTATAAGGCAAAAAGTTGGTTTAGTTTTTCAATTTlJlJA( J .--i-'-' J 
CAGCTTTTTGAAGAGACAGTTTTAAAGGATGTTGCTTTTGGACCACAAAATTTTGGTATTTCTCAGATTGAAGCTGAAAGGCTGGCTGAAGAAAAA 
TTAAGGTTAGTTGGTATCAGTGAGGATTTATTCGATAAAAATCCATTTGAACTTTCTGGAGGGCAGATGAGGCGGGTTGCTATAGCTGGTATTTTA 
GCGATGGAACCCAAAGTACTAG'i'ACTGGATGAGCCAACAGCTGGACTTGATCCTAAGGGAAGAAAAGAATTAATGACTCTTTTTAAAAATCTTCAT 
AAAAAAGGAATGACTATCGTCTTAGTGACTCACTTAATGGACGATGTAGCGGATTATGCTGACTATGTGTATGTTTTAGAAGCAGGGAAAGTAACC 
TTATCAGGACAACCAAAACAGATTTTTCAAGAAGTAGAACTTTTAGAAAGTAAACAATTAGGAGTTCCCAAAATCACCAAGTTTGCTCAAAGACTA 
TCTCATAAGGGATTAAATTTACCTAGTTTACCAATTACTATTAACGAATTTGTGGAGGCTATTAAGCATGGA 

SEQ ID 3170 

MGIEFKNVSYTYQAGTPFEGRALFDVNLKIEDASYTAFIGHTGSGKSTIMQLLNGLHIPTKGEVIVDDFSIKAGDKNKEIKFIRQKVGLVFQFPES 
QLFEETVLKDVAFGPQNFGISQIEAERLAEEKLRLVGISEDLFDKNPFELSGGQMRRVAIAGILAMEPKV1VLDEPTAGLDPKGRKELMTLFKNLH 
KKGMTIVLVTHLMDDVADYADYVYVLEAGKVTLSGQPKQIFQEVELLESKQLGVPKITKFAQRLSHKGLNLPSLPITINEFVEAIKHG 

SEQ ID 3171 

ATGTCAATTAATCTCCAAAATGTAAGTTATACTTATCAAGCAGGGACTCCTTTTGAAGGGCGTGCCCTTTTTAACATTAATTTAGATATTTTAGAT 
GGTTCTTATACGGCTTTTATCGGACATACTGGATCCGGGAAATCGACCATTATGCAATTGCTAAATGGTTTACACGTTCCGACAACGGGAATTGTC 
AGCGTAGATAAACAAGATATAACGAATCACTCTAAAAATAAAGAGATTAAATCTATTCGAAAACATGTAGGATTAGTTTTTCAATTTCCAGAAAGT 
CAACTATTTGAAGAGACAGTTTTGAAAGATGTTGCTTTTGGCCCTCAAAATTTTGGGGTCTCTCCGGAGGAAGCAGAAGCTTTAGCGCGTGAAAAA 
CTAGCTCTTGTTGGGATTTCAGAAAATCTTTTTGAAAAGAATCCArTTGAACTCTCAGGGGGTCAAATGCGTCGTGTTGCTATTGCGGGTATCCTT 
GCTATGCAGCCAAAGGTTTTAGTTTTAGATGAACCGACTGCTGGTCTTGATCCTAAAGGGCGTAAAGAATTAATGACTATTTTTAAAAAGTTACAC 
CAATCTGGCATGACTATTGTTTTAGTAACCCATCTGATGGATGATGTGGCCAATTACGCAGATTTTGTATATGTTCTTGACAAAGGTAAAATTATT 
TTATCAGGAAAACCCAAAACAATTTTTCAACAAGTCAGTTTGCTTGAGAAAAAACAGTTAGGAGTTCCTAAGGTGACTAAACTTGCTCAAAGGCTT 
GTTGATAGAGGAATACCTATCTCTTCTTTGCCTATTACCTTAGAGGAGCTAAGAGAGGTACTAAAACATGGA 

SEQ ID 3172 

MSINLQNVSYTYQAGTPFEGRALFNINLDILDGSYTAFIGHTGSGKSTIMQLLNGLHVPTTGIVSVDKQDITNHSKNKEIKSIRKHVGLVFQFPES 
QLFEETVBKDVAFGPQNFGVSPEEAEALAREKLALVGISENLFEKNPFELSGGCMRRVAIAGILAMQPKVLVLDEPTAGLDPKGRKELMTIFKKLH 
QSGMTIVLVTHLMDDVANYADFVYVLDKGKIILSGKPKTIFQQVSLLEKKQLGVPKVTKLAQRLVDRGIPISSLPITLEEIjREVLKHG 

SEQ ID 3173 

TTGTGGAGGCTATTAAGCATGGATAAATTGATTTTGGGACGTTACATACCAGGTAATTCTCTCATTCATAAATTAGATCCTCGAAGTAAGTTACTA 
GCCATGTTGCTTTTTATCATTATTGTTTTTTGGGCAAATAATGTAGTGACAAATGTGATCGTATTCATTTTTACGTTGGTTATTGTGGGTTTATCT 
CAGATAAAATTTTCCTATTTTTTCAATGGTATTAAACCGATGGTTGGTATTATTTTATTTACAACCCTCTTCCAGATGCTGTTTGCACAAGGCGGG 
CAGGTTATCTTCTCGTTTTGGATTTTTAGCATCACTAGCCTTGGGTTACAACAAGCAGCACTTATTTTTATGAGATTTGTTTTAATTATCTTCTTT 
TCGACATTACTTACCTTAACTACTACTCCGTTAAGTTTAGCAGATGCTGrTGAATCTTTGTTAAAACCATTGGAAGTACTGAGAGTACCAGCACAC 
GAGATTGGTTTGATGTTATCCCTTAGCTTACGTTTCGTTCCTACTTTAATGGATGATACAACACGTATCATGAATGCTCAAAGAGCTCGTGGAGTT 
GATTTTGGAGAGGGAAACCTAATTCATAAGGTTAAGTCTATTATCCCTATTTTGATTCCATTATTTGCTTCTAGTTTTAAAAGAGCAGATGCGTTG 
GCAATTGCTATGGAAGCAAGAGGTTATCAAGGCGGAGCCAATCGTAGTAAGTACCGTTTATTGAAGTGGACTGTTCGGGATACTTTTAGTATATTA 

SEQ ID 3174 

MWRLLSMDKLILGRYIPGNSLIHKLDPRSKLLAMLLFIIIVFWANNWTNVIVFIFTLVIVGLSQIKFSYFFNGIKPMVGIILFTTLFQMLFAQGG 
QVIFSFWIFSITSLGLQQAALIFMRFVLIIFFSTLLTLTTTPLSLADAVESLLKPLEVLRVPAHEIGLMLSLSLRFVPTLMDDTTRIMNAQRARGV 
DFGEGNLIHKVKSIIPILIPLFASSFKRADALAIAMEARGYQGGANRSKYRLLKWTVRDTFSILLMLLLGLSLFLLKN 

SEQ ID 3175 

ATGGATAAGCTGATTCTTGGTCGTTATATTCCCGGAGATTCTCTCATTCATCGTCTrGACCCAAGAAGTAAATTATrAGCGATGATTATTTATATT 
GTCATTATCTTTTGGGCTAACAATGTTGTGACAAATTTGTTGATGTTGACTTTTACTTTAGCAGTTGTTTTTTTGTCAAAAATCAAGTTGTCTTTC 
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TTTTTAAATGGGGTTAAACCAATGATTGGTATTATCCTCTTCACGACTTTATTTCAGATGTTTTTCTCACAAGGAGGAAaAGTAATTTTTAGTTGG 
TGGTTCATTAGCATAACTGATTTAGGATTGAGCCAAGCTATTTTAATTTTTATGCGTTTCGTTCTAATTATTTTCTTTTCAACGCTGTTAACGTTG 
ACGACAACACCTTTAAGCCTATCTGATGCAGTTGAATCATTATTAAAACCTTTAACAAGATTTAAAGTTCCAGCTCACGAGATCGGACTAATGCTT 
TCTTTAAGTTTACGTTTTGTGCCTACTTTAATGGATGATACCACGCGTATTATGAATGCACAAAGGGCCCGTGGAGTTGATTTTGGAGAGGGAAAT 
TTAATTCAAAAAGTTAAATCCATTATTCCTATTTTAATCCCTCTTTTCGCTTCAAGCTTTAAAAGAGCCGACGCATTAGCTATTGCTATGGAAGCT 
AGAGGTTATCAGGGAGGAGAAGGGCGAACTAAATATGGTCAATTAGACTGGCAGCTAAAAGATAGTTTAGCTATTGGAATAGTTTCTTrATTGGGT 
TTGCTACTTTTTTTCTTGAAAACCTCTTTG 

SEQID3176 

MDKLILGRYIPGDSLIHRLDPRSKLLAMIIYIVIIFWANNVVTNLI1MLTFTI1AWFLSKIKLSFFLNGVKPMIGIILFTTLFQMFFSQGGKVIFSW 
WFISITDLGLSQAILIFMRFVLIIFFSTLLTLTTTPLSLSDAVESLLKPLTRFKVPAHEIGLMLSLSLRFVPTLMDDTTRIMNAQRARGVDFGEGN 
LIQKVKSIIPILIPLFASSFKRADALAIAMEARGYQGGEGRTKYRQLDWQLKDSLAIGIVSLLGLLLFFLKTSL 

SEQID3177 

GTGGCAACCAATTCAATTATTGCCGACATGACAAAAGCTATTGCTGGTGATAAAATCGATCTGCACAGCATTGTGCCAATCGGTCAAGACCCTCAT 
GAGTACGAACCATTACCAGAAGATGTTGAAAAAACAAGTAATGCTGATGTGATTTTCTATAATGGTATCAATCTAGAAGATGGCGGGCAAGCTTGG 
TTCACCAAACTAGTGAAAAATGCTCAAAAAACGAAAAACAAAGATTACTTTGCCGrGrCTGATGGCATTGATGTGATrTACTTGGAAGGTGCAAGC 
GAAAAAGGAAAAGAAGATCCACATGCTTGGTTAAATCTCGAAAACGGAATCATTTATTCAAAAAACATTGCCAAACAATTGATTGCAAAGGATCCT 
AAAAACAAAGAAACTTATGAAAAGAACCTAAAAGCTTATGTGGCTAAATTGGAAAAACTAGACAAAGAAGCCAAATCAAAATTTGATGCTATTGCA 
GAAAATAAAAAATTGATTGTGACTAGTGAAGGCTGCTTCAAGTACTTTTCAAAAGCTTACGGTGTCCCATCTGCTTATATCTGGGAAATTAACACC 
GAAGAAGAAGGAACACCAGATCAAATrrCATCATrGATTGAAAAACTAAAAGTCATCAAGCCATCTGCGCTTTTTGTAGAGTCAAGTGrCGATAGA 
CGCCCTATGGAAACTGTTTCTAAAGATAGTGGTATTCCTATTTATTCTGAGATCTTTACAGATTCAATTGCTAAAAAAGGTAAACCTGGCGATAGT 
TATTATGCTATGATGAAATGGAACCTTGACAAAATTTCTGAAGGTCTAGCAAAA 

SEQID3178 

VATiJSIIADMTKAIAGDKIDLHSIVPIGQDPHEYEPLPEDVEKTSNADVIFYNGINLEDGGQAWFTKLVKNAQKTKHKDYFAVSDGIDVIYLEGAS 
EKGKEDPHAWLNLENGIIYSKNIAKQLIAKDPKNKETYEKNLKAYVAKLEKLDKEAKSKFDAIAENKKLIVTSEGCFKYFSKAYGVPSAYIWEINT 
EEEGTPDQISSLIEKLKVIKPSALFVESSVDRRPMETVSKDSGIPIYSEIFTDSIAKKGKPGDSYYAMMKWNLDKISEGLAK 

SEQID3179 

ATGAATAAAAGAAGAAAATTATCAAAArTGAATGTAAAAAAACArCATTTAGCTTATGGAGCTATCACrTTAGTAGCCCTTTTTTCATGTATTTTG 
GCTGTAAXGGTCATCTTTAAAAGTTCACAAGTTACTACTGAATCTTTGTCAAAAGCAGATAAAGTTCGCGTAGCCAAAAAATCAAAAATGACTAAG 
GCGACATCTAAATCAAAAGTAGAAGATGTAAAACAGGCTCCAAAACCTTCTCAGGCATCTAATGAAGCCCCAAAATCAAGTTCTCAATCTACAGAA 
GCTAATTCTCAGCAACAAGTTACTGCGAGTGAAGAGGCAGCTGTAGAACAAGCAGTTGTAACAGAAAACACCCCTGCTACCAGTCAGGCACAACAA 
GCTTATGCTGTTACTGAGACAACTTATAGACCTGCTCAACACCAGACGAGTGGCCAAGTATTGAGTAATGGAAATACTGCAGGGGCTATTGGCTCA 
GCAGCTGCAGCACAAATGGCTGCTGCAACAGGAGTCCCTCAGTCTACTTGGGAACATATTATTGCCCGTGAATCAAATGGTAATCCTAATGTTGCT 
AATGCCTCAGGAGCTTCAGGACTTTTCCAAACGATGCCAGGTTGGGGTTCAACAGCTACAGTTCAGGATCAAGTTAATTCAGCTATTAAAGCTTAT 
CGTGCTCAAGGTTTATCAGCTTGGGGTTAC 

SEQID3180 

MNKRRKLSKLNVKKHHLAYGAITLVALFSCILAWVIFKSSQVTTSSLSKADKVRVAKKSKMTKATS'KSKVEDVKQAPKPGQASNEAPKSSEQS'TE 
ANSQQQVTASEEAAVEQAWTENTPATSQAQQAYAVTETTYRPAQHQTSGQVLSIJGNTAGAIGSAAAAQMAAATGVPQSTWEHIIARESNGNPHVA 
NASGASGLFQTMPGWGSTATVQDQVNSAIKAYRAQGI.SAWGY 

SEQ ID 3181 

ATGTTTAAGAAAGAAAATTTAAAACAACGTTATTTTAATTTTGGATTAGTAGCGTTAGCTCTAACAATATTAGCCATCATTTTTGCCTTCTCAAGT 
AAAAATGCTGATACTAAGTCTTATGCTAAGAAGTCAGAAAGTAAAATGGTAACAATCGACAAGGCTCCAAAAAATAATCATGCTATTACTAAAGAA 
GAAAGCAAAGAAAAAGCAAAGAGCATTGCTTCGGAGCCTATTCCCACAGTAGAAAACTCTGTAGCTCCGACAGTAACAGAGGAAGTACCGGTTGTT 
CAGCAAGAAGTGACTCAAACTGTTCAGCAGGTATCTTCAGTAGCCTATAATCCAAACAATGTGGTACTTTCCAATGGAAATACTGCTGGTATTGTA 
GGAAGTCAAGCGGCGGCACAGATGGCAGCAGCAACAGGTGTTCCACAATCAACTTGGGAACATATAATTGCGCGTGAATCTAATGGAAATCCTAAC 
GCAGCTAATGCTTCTGGGGCATCAGGGTTGTTCCAGACAATGCCAGGTXGGGGTTCTACAGCAACGGTTGAAGATCAAGTCAATGCAGCCTTGAAA 
GCCTATAGTGCACAAGGTTTATCAGCTTGGGGTTAC 

SEQ ID 3182 

MFKKENLKQRYFNFGLVALALTILAIIFAFSSKNADTKSYAKKSESKMVTIDKAPKNNHAITKEESKEKAKSIASEPIPTVENSVAPTVTEEVPW 
QQEVTQTVQQVSSVAYNPNNWLSNGNTAGIVGSQAAAQMAAATGVPQSTWEHIIARESNGNPNAANASGASGLFQTMPGWGSTATVEDQVNAAIiK 
AYSAQGLSAWGY 

SEQ ID 3183 

atgttttatacaattgaagagctggtagagcaagctaatagccaacataagggtaacatagcagagctcatgatccaaacggaaattgaaatgact 
ggtagaagtcgtgaagaaattcgttatattatgtcccgaaatcttgaagtcatgaaagcttctgttattgatggattaacccctagtaaatcaatc 
agtggtttaacaggcggtgatgctgtcaagatggatcaatatttacaatcaggaaaaactatttcagataccacaatcctagctgccgttaggaat 
gctatggctgttaatgagttaaatgctaagatgggactggtctgtgcaacaccaactgcaggtagtgcaggatgtttaccagctgtgatttctaca 
gccattgaaaagcttaatttaacagaagaagagcaacttgattttctatttacagccggcgcatttggtctcgtcattggtaataatgcctctatc 
tcaggtgcagaaggaggttgccaagctgaagttgggtcagctagtgctatggctgcggctgctttagttatg'gctgctggaggtactcctttccaa 
gctagccaagctatagcatttgttattaaaaatatgcttc-gacttatctgtgaccctgtfgcaggtttagttgaagtcccttgtgtgaagcggaat 

caagttggatcaagtttaccgactgcttttcgtgagactgcagaaggaggacttgctgccacgccgacaggaagacgttatagtaaagaaattttt 

GGGGAA 
SEQ ID 3184 

MFYTIEELVEQANSQHKGNIAELMIQTEIEMTGRSREEIRYIMSRNLEVMKASVIDGLTPSKSISGLTGGDAVKMDQYLQSGKTISDTTILAAVRN 
AMAVNELNAKMGLVCATPTAGSAGCLPAVISTAIEKLKLTEEEQLDFLFTAGAFGLVIGNNASISGAEGGCQAEVGSASAMAAAALVMAAGGTPFQ 
ASQAIAFVIKNMLGLICDPVAGLVEVPCVKRNALGSSFALVAADI1ALAGIESQIPVDEVIDAMYQVGSSLPTAFRETAEGGLAATPTGRRYSKEIF 
GE 

SEQID3185 

ATGTTTTATACTATTGAAGAACTTGTCAAACAAGCTGACCAACAATTTAATGGAAATATTGCTGAACTCATGATTGCCACGGAAGTGGAGATGTCT 
GGAAGAAATCGAGAAGATATTATCAAAATCATGTCACGCAATTTACAAGTTATGAAAGCAGCTGTAACAGAAGGACTAACCTCAACCAAATCTATC 
AGTGGTTTGACAGGGGGCGATGCGGTCAAAATGGATAACTACATTAAAAAAGGGAACAGCCTTTCTGATACTACTATTCTTAATGCTGTTAGAAAT 
GCTATAGCTGTAAACGAATTAAATGCTAAAATGGGACTTGTCTGTGCAACACCCACTGCAGGAAGTGCAGGATGCTTACCAGCAGTGCTCGCAACA 
GCTATTGAAAAACTTGACTTATCAGAAAAAGAACAATTAGAGTTTTTATTTACTGCAGGAGCTTTTGGTCTTGTTATTGGAAATAACGCCTCTATT 
TCTGGTGCAGAAGGTGGATGCCAAGCAGAAGTTGGTTCTGCAGCTGCTATGAGTGCAGCTGCTCTTGTTAAAGCAGCCGGTGGAACATCTCATCAA 
GCTAGTCAAGCTATTGCGTTTGTTATCAAAAATTTATTAGGACTTGTCTGTGATCCTGTTGCCGGCCTAGTAGAAGTGCCTTGTGTCAAACGCAAT 
GCCCTAGGAGCAAGTTTCGCCCTTGTCGCAGCTGATATGGCTTTAGCTGATATTGATTCTCAAATTCCTGTTGACGAAGTTATTGATGCTATGTAT 
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CAAGTCGGCTCTGCCATGCCAACTGCTTTCCGTGAAACAGCAGAAGGTGGTTTAGCCGCTACTCCAACTGGACGACGTTACAGCGTAGAAATATTT 

SEQID3186 

MFYTIEELVKQADQQFNGHIAELMIATEVEMSGRNREDIIKIMSRNIK2VMKAAWEGLTSTKSISGLTGGDAVKMDNYIKKGNSLSDTTILNAVRN 
AIAVNELNAKMGLVCATPTAGSAGCLPAVLATAIEKLDLSEKEQLEPLFTAGAFGLVIGNNASISGAEGGCQAEVGSAAAMSAAALVKAAGGTSHQ 
ASQAIAFVIKNLLGLVCDPVAGLVEVPCVKRMALGASFALVAADMALADIDSQIPVDEVIDAMYQVGSAMPTAFRETAEGGLAATPTGRRYSVEIF 
GE 

SEQID3187 

ATGAAACATTTAAAATTTCAATCGGTCTTCGACATTATTGGTCCTGTTATGATTGGACCATCAAGTAGTCATACTGCAGGAGCTGTCCGCATTGGT 
AAAGTTGTCCATTCTATTTTTGGTGAACCTAGTGAAGTAACCTTTCATTTATACAATTCTTTTGCTAAAACTTACCAAGGACACGGrACTGATAAA 
GCATTGGTTGCAGGGATTCTAGGAATGGATACAGATAATCCAGATATTAAAAACTCTCTTGAAATTGCTCATCAAAAAGGAATTAAGATTTACTGG 
GATATCCTAAAAGATAGTAATTCACCACATCCAAATACTGCGAAAATAACTGTTAAAAATGGGGATAGGAGCATGAGTATTACAGGAGTGTCAATT 
GGTGGCGGAAACATCCAAGTTACTGAGTTGAATGGATTCTCAGTTTCATTAACAATGAATACTCCTACTTTAATTATCGTTCATCAAGATATACCT 
GGCATGATTGCTAAAGTAACTGATATTTTATCTGACTTTAACATTAATATTGCTCAAATGAATGTAACACGCGAAAGTGCAGGAGAAAAAGCTATC 
ATGATTATAGAAGTAGATTCACGAGATTGTCAACAAGCTGTCAAAAAGATAGAAGCTATTCCTCATTTACACAATGTCAACTTCTTTGAT 

SEQID3188 

MKHLKFQSVFDIIGPVMIGPSSSHTAGAVRIGKWHSIFGEPSEVTFHLYNSFAKTYQGHGTDKALVAGILGMDTDMPDIKNSLEIAHQKGIKIYW 
DILKDSNSPHPNTAKITVKNGDRSMSITGVSIGGGiMICVTELNGFSVSLTMNTPTLIIVHQDIPGMIAKVTDILSDFNINIAQMNVTRESAGEKAI 
MIIEVDSRDCQQAVKKIEAIPHLHNVNFFD 

SEQID3189 

TTGCCTATGAATACACAAAAATTTCAATCAGTTTTTHACATCATTGGGCCAGTAATGATTGGTCCATCAAGTAGTCACACAGCTGGTGCCGTCAGA 
ATTGGTAAGGTAGTCCATTCCATCTTTGGAGATATTCCTGATGAAGTGACGTTTCACCTTTATAATTCATTTGCTAAAACCTACAGAGGACATGGT 
ACTGATAAGGCTCTTGTTGCAGGAATTATGGGTATGGGTACTGATAATCCTGATATTAAAAATTCTCTAGAAATTGCTCATCAAAAAGGGATAAAA 
ATCTATTGGGATATCTTAAAAGATAGTAATGCTCCCCATCCCAATACTGTTAAAATCAGTGTCAAAAAAGCTGACAAAACACTTAGTGTTACTGGT 
GTTTCAATTGGAGGAGGAAACATTCAAGTAACAGAACTAAATGGTTTTTCTGTCTCGTTATCCATGAATACTCCTACTATAGTTACTGTACACAAA 
GATATTCCCGGAATGATCGCAAAGGTAACTGATATCCTATCTTCCAATAATATTAATATCGCCACAATGAATGTTACACGTGAATCCGCTGGTGAA 
AAAGCTACTATGATTATAGAAGTCGATTCTAGAGAGTGCCAAGAAGCAGCCAACCAAATTGCAAAAATTCCTCATATTTATAATGTCAACTTCTTT 
GAC 

SEQID3190 

LPMNTQKFQSVFDIIGPVMIGPSSSHTAGAVRIGKWHSIFGDIPDBVTFHLYNSFAKTYRGHGTDKALVAGIMGMGTDNPDIKNSLEIAHQKGIK 
IYWDILKDSNAPHPNTVKI3VKKADKTLSVTGVSIGGGNIQVTELKGFSVSLSMNTPTIVTVHKDIPGMIAKVTDILSSNNINIATMNVTI E i E 
KATMI IEVDSRECQEAANQIAKI PHI YNVNFFD 

SEQ ID 3191 

ATGATTGAICTAAGAACAACTTGGCCCTTCAAGCCTAAGTTAAAAATAAAACTTTTTGATGGGAGAATTCTTATGACTGATAATTCAAACATTCGT 
GTCGTTGTAGGCATGAGTGGAGGTGTTGATTCATCAGTAACTGCCCTGCTTTTAAAAGAGCAAGGTTATGATGTTATTGGTGTTTTTATGAAAAAT 

G.TCAACTTTGAAAAAGAGTATTGGGACAGGGTTTTCGAATATTTTTTAGCAGAATATCGAGCAGGTCGTACGCCAAATCCAGATGTTATGTGTAAT 
AAGGAAATTAAATTTAAAGCATTTCTAGATTATGCGATGACATTAGGTGCTGACTATGTAGCAACAGGTCATTATGCACAAGTAACACGTGATGAG 
AACGGAATAGTTCATATGCTTAGAGGAGCAGATAATAATAAGGATCAAACTTATTTTCTAAGTCAATTATCTCAGGAGCAATTGCAAAAAACGTTA 
TTTCCACTTGGTCATTTACAAAAACCAGAAGTTCGCCGTATAGCTGAAGAAGCAGGACTTGCGACCGCTAAGAAAAAAGACTCTACTGGTATTTGT 
TTTATTGGAGAAAAAAATTTCAAGGATTTCCTGGGTCAATATTTACCGGCTCAACCAGGTCGTATGATGACTGTTGATGGTCGTGACATGGGTGAA 
CATGCTGGTTTAATGTATTATACTATTGGTCAAAGAGGGGGCCTTGGTATTGGTGGGCAACATGGTGGAGATAATAAACCTTGGTTTGTAGTTGGA 
AAGGATTTAAGTAAAAACATTCTTTATGTAGGTCAAGGTTTCTATCATGACTCATTGATGTCAACTAGCTTGACAGCTTCTGAAATCCACTTTACA 
CGTGATATGCCTAATGAATTTAAGCTAGAATGTACAGCTAAGTTCAGATATCGTCAACCTGACAGTAAAGTTACAGTTTACGTAAAAGGTAATCAA 
GCAAGGGTTGTGTTTGATGATTTACAACGAGCAATCACACCAGGTCAAGCTGTTGTTTTTTATAATGAACAAGAATGTTTAGGCGGTGGGATGATT 
GATCAGGCTTATCGTGATGATAAAATCTGTCAATACATT 

SEQ ID 3192 

MIDLRTTWPFKPKLKIKLFDGRILMTDNSNIRVWGMSGGVDSSVTALLLKEQGYDVIGVFMKNWDDTDEFGVCTATEDYKDVAAVADQIGIPYYS 
VNFEKEYWDRVFEYFLAEYRAGRTPNPDVMCNKEIKFKAFLDYAMTLGADYVATGHYAQVTRDENGIVHMLRGADNNKDQTYFLSQLSQEQLQKTL 
FPLGHLQKPEVRRIAEEAGLATAKKKDSTGICFIGEKNFIOJFLGQYLPAQPGRMMTVDGRDMGEHAGLMYYTIGQRGGIjGIGGQHGGDNKPWFWG 
KDLSKHILYVGQGFYHDSLMSTSLTASEIHFTRDMPNEFKLECTAKFRYRQPDSKVTVYVKGNOARWFDDLQRAITPGQAWFYNEQECLGGGMI 
DQAYRDDKICQYI 

SEQ ID 3193 

TTGATGGGAGAATTTTTTATGACAGATAACTCAAAGATACGTGTTGTCGTTGGTATGAGTGGTGGCGTTGATTCATCTGTAACAGCTCTACTTTTA 

GTAGCAGCCGTTGCTGATAAAATCGGTATTCCTTACTATTCAGTCAATTTTGAAAAAGAATATTGGGACAGAGTATTTGAATATTTCTTGGCCGAA 
TACCGAGCAGGTCGTACTCCAAATCCTGATGTCATGTGTAATAAGGAAATAAAATTTAAAGCTTTCCTTGACTATGCCATGACTTTAGGTGCAGAT 
TATGTAGCAACGGGACACTATGCTCAAGTCAAGCGTGATGAAAATGGTACGGTTCACATGTTACGTGGAGCTGATAATGGCAAAGACCAAACCTAC 
TTTTTAAGTCAACTATCACAGGAACAACTACAAAAGACTTTATTCCCCCTTGGTCATTTGCAAAAGTCAGAAGTTAGAGAAATCGCTGAGCGAGCA 
GGGCTTGCAACGGCTAAAAAGAAAGATTCAACAGGTATTTGTTT7ATTGGTGAAAAGAATTTCAAACAGTTTTTGAGCCAGTACTTACCGGCACAA 



GGTCAGCATGGTGGGGATAATCAACCTTGGTTTGTTGTCGGTAAAGATTTGTCGCAAAATATTTTATACGTTGGTCAAGGTTTCTACCATGAAGCC 
CTAATGrCAAATAGTCTTGACGCCTCAGTCATCCArTTrACACGTGAGArGCCAGAAGAGTTCACATTTGAATGTACTGCTAAATTTCGCTATCGT 
CAACCCGATTCACACGTGGCGGTGCATGTTCGAGGAGATAAGGCAGAAGTTGTTTTTGCAGAGCCACAGCGCGCGATTACTCCTGGTCAAGCTGTT 
GTTTTCTATGACGGAAAAGAATGCCTTGGTGGTGGTATGATTGACATGGCTTATAAAAATGGGCAGCCTTGTCAGTACATT 

SEQ ID 3194 

LMGEFFMTDNSKIRVWGMSGGVDSSVTALLLKEQGYDVIGVFMKNWDDTDEFGVCTATEDYKDVAAVADKIGIPYYSVNFEKEYWDRVFEYFLAE 
YRAGRTPNPDVMCNKEIKPKAFLDYAMTLGAEYV^ TGH 2VKRE C1TGTVHMLRGADNGKDQTYFLSQLSQEQLQKTLFPLGHLQKSEVREIAERA 
GLATAKKKDSrGICFIGEKNFKQFLSQYLPAQKGRMMTIDGRDMGEHAGLMYYTIGQRGGLGlGGQHGGDNQPWFWGKDLSQNILYVGQGFYHEA 
LMSNSLDASVIHFTREMPEEFTFECTAKFRYRQPDSHVAVHVRGDICAEVVFAEPQRAITPGQAWFYDGKECLGGGMIDMAYKNGQPCQYI 

SEQ ID 3195 

ATGATTTCAAAATTTATTTTAGCTTTCATGGCTTTTTTCSCCATTATGAATCCCATTTCTAATTTGCCAGCTTTTATGGCTTTAGTAGCTGATGAT 
GATCAGAAGATTTCACGTCGGATTGCAGCAAAAGGAGTATTACTTGCTTTTGTCATTATTGTAATCTTTGTATTAAGTGGCCACTTACTTTTTAAC 
TTATTTGGGATTACCCTAGCCGCCCTAAAAATATCTGGTGGAATATTGGTAGGCATTATAGGTTATAAAATGATTAATGGTATACATTCACCAACC 
AATAAAAACCTAGAGGAGCATAAGGATGATCCAATGAATGTGGCAGTTTCACCATTAGCAATGCCCCTTTTGGCAGGTCCGGGTACTATTGCAACT 
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SEQID3196 

MISKFILAFMAFFAIMNPISNLPAPMAIiVADDDQKISRRIAftKGVLLAFVIIVIFVLSGHLLFNLFGITLAALKISGGILVGIIGYKMINGIHSPT 
NKNLEEHKDDPMNVAVSPLAMPLLAGPGTIATANGLSSGGLSGKLITILAFAILCVIMYVILISANEITKFLGKNAMTIITKMMGLILMTIGIEML 
ITGIKIGFHLT 

SEQID3197 

GTGGAAGCTAGTCTAGCTGGTAGTCGTATGGGATGTAAGACACTTCTAGCCACTATCAACTTAGAAATGTTAGCATTTATGCCTTGTAATCCTTCT 
ATAGGTGGCTCTGCTAAAGGTATCGTTGTCAGAGAGATTGACGCTTTAGGTGGTGAAATGGGTAAAAACATTGATAAAACCTATATACAAATGAAA 
ATGCTTAATACAGGTAAGGGGCCTGCTGTCCGTGCCTTAAGAGCACAAGCTGATAAAGCCCTCTATGCACAAACAATGAAGCAAACTGTAGAAAAG 
CAAGAAAATCTTACCTTAAGACAAGCTATGATTGACGAAATACTTGTTGAAGATGGAAAGGTTGTGGGGGTTCGTACAGCAACTAATCAGAAATTT 
TCAGCAAAATCTGTTGTTATAACAACAGGTACTGCTCTTCGAGGAGAGATTATATTAGGTGATCTTAAGTACTCCTCGGGCCCTAATAATAGTTTA 
GCTTCTGTGACATTGGCAGATAATTTAAGAGACCTAGGATTAGAAATTGGTCGTTTCAAAACTGGAACACCTCCTCGTGTAAAAGCCTCCTCTATT 
AATTATGAAAAGACAGAGATACAACCTGGGGATGAGCAACCAAATCATTTTTCATTTATGTCTAGGGATGAAGATTATATTACTGACCAGGTACCG 
TGCTGGTTGACCTATACGAATACTTTGAGTCATGACATCATCAATCAAAATCTACACCGTGCTCCTATGTTTTCTGGAATCGTTAAGGGAGTTGGT 
CCTAGATATTGTCCGTCAATTGAAGATAAAATTGTGCGTTTTGCTGATAAAGAGCGCCACCAACTCTTCTTAGAACCAGAAGGTAGATACACTGAA 
GAAGTTTATGTTCAAGGGCTATCAACGAGTCTTCCTGAGGATGTTCAAGXTGATTTATTACGTTCTATAAAAGGGCTTGAAAATGCTGAAATGATG 



CAGACTAATGGTACTTCAGGTTATGAAGAAGCTGCTGGTCAAC-GGTTGGTTGCTGGGATCAACGCTGCTCTTAAAGTTCAAGGGAAGCCAGAACTT 
ATTTTAAAACGAAGTGATGCTTACATTGGTGTCATGATTGATGATTTAGTTACCAAAGGGACTCTAGAACCATATCGTCTGTTGACAAGTCGCGCA 
GAATATCGTCTGATTCTTCGTCATGATAATGCAGATATGCGTTTAACAGAAATCGGTTATGAGATTGGCCTAGTAGATGAAGAGCGTTATGCGATA 
TTTAAAAAGCGTCAAATGCAATTTGAAAATGAATTAGAACGTTTAGACTCTATAAAGTTAAAGCCAGTTTCTGAGACAAATAAACGGATTCAAGAA 

GCTGATGAGCCATTAGACAGTAAGGTTATTGAACTTTTGGAAACTGAAATTAAATACGAAGGCTATATTAAAAAGGCTTTAGATCAAGTTGCAAAA 
ATGAAACGAATGGAAGAAAAACGTATTCCCCCTCATATTGACTGGGACGACATTGATTCTATCGCAACAGAAGCTAGACAAAAATTCAAAAAAATT 
'CCAGCCGATATTAGTATTTTAATGGTTTACCTTGAAGGAAGACAAAAAGGT 



SEQ ID 3198 

MEASLAASRMGCKTLLATINLEMLAFMPCNPSIGGSAKGIWREIDALGGEMGKNIDKTYIQMKMLNTGKGPAVRALRAQADKALYAQTMKQTVEK 
QENLTLRQAMIDEILVEDGKWGVRTATNQKFSAKSWITTGTALRGEIILGDLKYSSGPNNSLASVTLADNLRDLGLEIGRFKTGTPPRVKASSI 
NYEKTEIQPGDEQPNHFSFMSRDEDYITDQVPCWLTYTNTLSHDIINONLHRAPMFSGIVKGVGPRYCPSIEDKIVRFADKERHQLFLEPEGRYTE 
EVYVQGLSTSLPEDVQVDLLRSIKGLENAEMMRTGYAIEYDIVLPHQLRATLETKVIAGLFTAGQTNGTSGYEEAAGQGLVAGINAALKVQGKPEL 
ILKRSDAYIGVMIDDLVTKGTLEPYRLLTSRAEYRLILRHDNADMRLTEIGYEIGLVDEERYAIFKKRQMQFEKELERLDSIKLKPVSETNKRIQE 
LGFKPLTDALTAKEFMRRPQITYAVATDFVGCADEPLDSKVIELLETEIKYEGYIKKALDQVAKMKRMEEKRIPPHIDWDDIDSIATEARQKFKKI 
NPETLGQASRISGVNPADISILMVYLEGRQKGRKHIN 

SEQ ID 3199 

ATGACACATGAATTTACAGAAAGCTATGACGTCATTGTCATAGGTGCAGGTCATGCTGGTGTTGAAGCCAGTTTGGCCACTAGTCGTATGGGTTGT 
AAAACTTTATTGGCAACAATCAACCTTGATATGTTGGCTTTTATGCCGTGTAATCCTTCTATTGGAGGATCTGCCAAAGU^/- 1 * l - 3TTAGAGAI 
ATTGATGCTCTTGGCGGCGAAATGGGTAAAAATATTGATAAAACTTATATCCAGATGAAAATGCTTAATACAGGTAAGGGACCAGCTGTACGCGCT 
CTCCGAGCTCAAGCAGATAAATCCCTGTATGCGCGTGAAATGAAACATACGGTTGAAAAACAGGCTAATTTGACTCTTCGCCAAACGATGATTGAT 
GATATTCTAGTTGAAGATGGACGAGTTGTAGGTGTTTTAACAGCCACAGGACAAAAATTTGCAGCTAAGGCAGTTGTAGTGACAACAGGAACAGCT 
CTGCGTGGCGAAATTATTTTAGGAGAACTCAAATATTCTTCTGGGCCTAATAATAGTTTGGCATCAGTAACCTTAGCAGATAATTTAAAAAAACTC 
GGCTTAGAAATTGGCAGATTCAAAACAGGAACGCCTCCTCGTGTCAAAGCATCTTCTATTAATTACGATCAAACGGAAATTCAGCCAGGTGATGAC 
AAACCTAATCATTTTTCATTTATGTCAAAAGATGCTGATTATCTCAAAGATCAAATTCCCTGCTGGTTGACTTATACGAATCAAACTAGTCATGAT 
ATCATTAATCAGAACCTTTACAGAGCACCGATGTTTTCTGGCATTGTTAAAGGTGTAGGCCCTCGTTACTGCCCATCTATTGAAGATAAGATTGTT 
CGCTTTGCTGATAAAGAACGTCATCAACTTTTCTTAGAGCCAGAGGGGCGTGATACAGAAGAAGTGTATGTTCAAGGGTTGTCAACGAGTCTTCCA 
GAAGATGTCCAAAAAGATTTGATTCATTCGATCAAAGGACTTGAAAAGGCTGAAATGATGCGCACTGGTTATGCTATTGAATATGATATTGTTTTA 
CCTCACCAGCTACGTGCCACACTTGAAACCAAGCTAATTTCAGGACTCTTTACGGCTGGGCAAACTAATGGAACTTCTGGGTATGAAGAGGCTGCT 
GGCCAAGGACTTATTGCTGGAATCAATGCTGCTTTGAAAGTTCAAGGTAAGCCAGAACTTATTTTGAAACGGAGCGATGCCTATATTGGCGTTATG 
ATTGACGATTTGGTTACCAAAGGAACCTTGGAACCTTATCGATTGTTGACATCGCGAGCTGAGTATCGTTTGATTTTACGTCATGACAACGCTGAT 
ATGCGTTXGACAGAGATTGGTCGCGACATTGGGTTGGTTGATGATGAGCGTTGGAAGGCCTTCGAAATTAAGAAAAACCAATTTGATAACGAATTA 
AAACGTCTGAACAGTATCAAATTAAAACCGATTAAAGAAACCAATGACCGCGTTCAAGATCTAGGCTTCAAACCGTTAACCGATGCGATGACTGCT 
AAAGAATTCATGCGTCGTCCAGAAATTGATTATGCGACTGCAGTCTCTTTTGTTGGTCCTGCGGCTGAAGATTTAGATGCTAAAATCATTGAACTT 
TTAGAAACAGAAATCAAGTACGAAGGCTATATTCGCAAAGCTTTAGATCAGGTTGCTAAGATGAAACGCATGGAAGAAAAACGTATTCCTACAAAT 
ATTGATTGGGATGCTATTGATTCTATTGCAACTGAGGCGCGTCAGAAATTTAAGAAAATTAATCCTGAAACAATTGGACAAGCTAGTCGTATTTCA 
GGAGTCAATCCTGCGGACATCAGTATCTTGATGATTTATTTAGAAGGAAACGGAAAAGCTCATCGAAAATAT 

SEQ ID 3200 

MTHEFTESYDVIVIGAGHAGVEASLATSRMGCKTLLATINLDMLAFMPCNPSIGGSAKGIWREIDALGGEMGKNIDKTYIQMICMLNTGKGPAVRA 
LRAQADKSLYAREMKHTVEKQAKLTLRQTMIDDILVEDGRWGVLTATGQKFAAKAWVTTGTALRGEIILGELKYSSGPNNSLASVTLADNLKKL 
GLEIGRFKTGTPPRVKASSINYDQTEIQPGDDKPNHFSFMSKDADYLKDQIPCWLTYTNQTSHDIINQNLYRAPMFSGIVKGVGPRYCPSIEDKIV 
RFADKERHQLFLEPEGRDTEEVYVQGLSTSLPEDVQKDLIHSIKGLEKAEMMRTGYAIEYDIVLPHOLRATLETKLISGLFTAGQTWGTSGYEEAA 
GQGLIAGINAALKVQGKPELILKRSDAYIGVMIDDLVTKGTLEPYRLLTSRAEYRLILRHDNADMRLTEIGRDIGLVDDERWKAFEIKKNQFDtTEL 
KRLNSIKLKPIKETKDRVQDLGFKPLTDAMTAKEFMRRPEIDYATAVSFVGPAAEDLDAKIIELLETEIKYEGYIRKALDQVAKMKRMEEKRIPTN 
IDWDAIDSIATEARQKFKKINPETIGQASRISGTOPADISILMIYLEGNGKAHRKY 

SEQ ID 3201 

ATGAAAAGATTTCGTTTTGCAACCGTCCATTTAGTTTTAATAGGCCTGATTTTATTTGGACTATTAGCTATTTGTGTTAGGTTATTTCAATCCTAT 
ACGGCTCTATTATTGGCTATTTTTGTTGCTTTATCTTTTGTTGTTGCCTTATTATATTACCAAAAGATAACTTATGAACTATCTGAAGTTGAACAA 
ATTGAATTACTTAATGArCAAACAGAAGTTTCTCTrAAGAGTCTrCTTGAACAAATGCCAGTTGGTGTTATACAATTTGATCTTGAAACAAATGAT 
ATTGAGTGGTTTAACCCTTATGCAGAATTGATTTTTACTGGGGATAATC-C-TCATTTTCAGTCTGCTACTGTTAAAGATATCATTACTAGTAGACGT 
AATGGAACGGCTGGGCAATCATTTGAATACGGTGATAACAAATATTCAGCTTATTTGGATACAGAGACGGGTGTTTTCTATTTCTTCGATAATTTC 
ATGGGGAATAGAAGAAACTATGATAGTTCAATGCTACGTCCAGTTATTGGTATTATTTCCATTGATAACTACGATGATATTATGGATACTATGTTA 
GAGGCTGATATGTCAAAGATTAACGCCTTCGTGACTAGTTTTATTTCTGATTTTACACAGTCTAAAAATATTTTTTATCGTCGTGTCAATATGGAT 
CGATACTATATTTTTACCGACTATAGCGTTTTAAATACATTGATAAAAGATAAATTTGATATTTTAAATGAGTTTCGAAAACGCGCTCAGGAAAAC 
CATTTATCATTAACATTAAGTATGGGAATTTCTTATGGTGATGGTAACCATAATCAAATTGGGCAAATTGCTTTAGAAAATCTTAATACAGCACTC 
GTTCGCGGAGGAGATCAAATAGTAGTACGTGAAAATGATAGTAGTAAAAAAGCACTTTACTTTGGTGGTGGTGCTGTTTCAACTATTAAACGTTCA 
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CGAACACGTACCAGAGCTATGATGACTGCTATTTCTGACCGTTTGAAAGTAGTTGATAGTGTCTTTATTGTGGGACACAGGAAATTGGACATGGAT 
GCACTAGGTGCATCTGTAGGGATGCAATTTTTTGCTAGTAATATTGTTAATGCCAGTTATGTAGTTTATGACCCAAATGACATGAATTCTGATATT 
GAAAGAGCAATTGATTACTTGCAAGAAGACGGCGAAACACGTCTCGTAAGTGTTGAGAGAGCTTTTGAATTAATTACTCAAAATTCTTTATTAGTC 
ATGGTAGACCATTCTAAAACAGCTTTAACCTTATCTAAGGAATTCTTTAACAAGTTTGCAGATGTTATTGTGGTAGATCATCATAGAAGAGATGAA 
GATTTTCCAAAAAATGCTGTTCTTTCATTTATAGAAAGTGGCGCAAGTAGTGCCAGCGAATTAGTTACAGAATTGATTCAATTTCAACAAGCTAAA 
GATAAATTAAGCCGCAGTCAAGCAAGTATTTTAATGGCTGGTATCATGCTTGATACAAGAAATTTTGCATCTAATGTAACGAGTAGAACTTTTGAT 
GTGGCAAGCTATTTACGCGGTTTAGGTAGTAATAGrATGGCTATTCAAAAAATATCAGCTACAGATTTTGATGAATATCGTTTAATTAATGAATTG 
ATTTTAAAAGGTGAGCGTATTTATGATAACATCATTGTTGCTACCGGAGAAGAACATAAAGTTTACTCGCATGTTATAGCTAGTAAAGCAGCTGAC 
ACCATGTTGACAATGGCAGGTATTGAGGCTACTTTTGTTATTACTAAAAACAGTTCAAATATTGGTATTTCAGCGCGCAGTAGAAATAATATCAAT 
GTCCAGCGTATTATGGAAAAACTTGGTGGTGGCGGACATTTTAGTTTTGCTGCTTGTCAAATACAAGACAAGTCTGTAAAGCAAGTTAGACGTATG 
TTACTGGAAATAATTGACGAAGATTTAAGAGAAAATAGTACAGTCGAAAATAGAAGGGAT 

SEQ ID 3202 

MKRPRFATVHLVLIGLILFGLLAICVRLFQSYTALLLAIFVALSPWALLYYQKITYELSEVEQIELLNDQTEVSLKSLLEQMPVGVIQFDLETND 
IEWFNPYAELIFTGDNGHFQSATVKDIITSRRNGTAGQSFEYGDNKYSAYLDTETGVFYFFDHFMGNRRNYDSSMLRPVIGIISIDNYDDIMDTML 
EADMSKINAFVTSFISDFTQSKNIPYRRVNMDRYYIFTDYSVLNTLIKDKFDILNEFRKRAQEMHLSLTLSMGISYGDGNHNQIGQIALENLNTAL 
VRGGDQIWRENDSSKKALYFGGGAVSTIKRSRTRTRAMMTAISDRLKWDSVFIVGHRKLDMDALGASVGMQFFASNIVNASYWYDPNDMNSDI 
BRAIDYLQEDGETRLVSVERAFELITQNSLLVMVDHSKTALTLSKEFFNKFADVIWDHHRRDEDFPKNAVLSFIESGASSASELVTELIQFQQAK 
DKLSRSQASILMAGIMLDTRNFASNVTSRTFDVASYLRGLGSNSHAIQKISATDFDEYRLINELILKGERIYDNIIVATGEEHKVYSHVIASKAAD 
TMLTMAGIEATFVITKNSSNIGISARSRNNINVQRIMEKLGGGGHFSFAACQIQDKSVKQVRRMLLEIIDEDLRENSTVENRRD 

SEQ ID 3203 

ATGAAAAAATTTCGTTTTGAAACCATTCATTTGATTATGATGGGATT3ATTTTATTTGGACTGCTGGCACTTTGTGTCAGTATTATGCAATCAAAA 
ATATTAATATTATTAGCTATTTTTCTCGTTTTGCTATTTGTTGTTGCTCTTTTATGGTATCAAAAAGAAGCTTATCAATTATCAGACTTAGCTCAT 
ATTGAGCTCTTAAATGAACAAACAGAAGATAACCTAAAAACGCTACTTGATAATATGCCTGTTGGAGTAGTTCAATTTGATCAAGAGACCAACGCT 
GTAGAATGGTATAATCCTTATGCAGAATTAATTTTTACAACTGAAGAGGGTTTTATACAAAACGGTTTGATTCAGCAAATTATTACGGAAAAACGT 
CGTGAAGATATTTCTCAAACATTTGAAGTTTCTGGTAATAAATACACTTCTTATATTGATGTATCATCAGGAATTTTTTATTTTTTTGATAGCTTT 
GTGGGAAACAGGCAATTAGCTGATGCTAGTATGTTAAGACCGGTTGTTGGCATTATTTCGGTTGATAATTATGATGATATCACTGATGATTTATCA 
GATGCAGATACCTCAAAAATTAATTCATTTGTAGCTAACTTCA'TTGATGAGTTTATGGAGTCAAAACGGATTTTTTACCGTCGTGTTAATATGGAT 
CGCTACTATTTCTTTACAGACTTTAAAACATTAAATGATTTGATGGATAATAAATTTTCTGTCTTAGAAGAGTTTCGTAAAGAAGCTCAAGATGCT 
CAGCGCCCTTTAACACTCAGCATAGGAATTTCTTTTGGTGAAGAAAATCATAGCCAGATTGGACAGGTAGCTCTTGAGAATCTTAATATTGCGCTT 

AGAACACGTACCCGTGCTATGATGACAGCTATTTCAGATCGAATCAAHATGGTGGACAATGTTTTTATTGTTGGACATAGGAAACTTGATATGGAT 
GCACTAGGTTCAGCTGTTGGTATGCAATTTTTCGCAGGTAACATTATTGAAAATAGTTTTGCCGTTTACAATCCAGATGAGATGAGTCCAGATATT 
GAAAGGGCTATTGAGCGATTGCAGGCTGACGGAAAGACTCGTCTAATCAGTGTTTCTCAAGCAATGGGTTTAGTGACTCCAAGATCACTTTTAGTA 
ATGGTTGACCATTCTAAGATATCTTTAACACTTTCTAAAGAATTTTATGAACAGTTTCAAAATGTTATTGTAGTTGATCATCACAGAAGAGATGAT 
GATTTTCCTGATAATGCTATCTTAACTTTTATTGAAAGTGGAGCAAGTAGTGCTGCGGAGCTCGTCACTGAGTTAATTCAATTTCAAAATGCTAAA 
AAATGTTTAAATAAGATCCAAGCCAGTGTTTTAATGGCAGGTATTATGCTTGATACTAAAAATTTTTCTACGCGAGTGACAAGTCGTACCTTTGAT 
GTCGCTAGTTACTTAAGAAGCAAAGGAAGTGATAGTGTTGAAATTCAAAATATATCCGCAACAGATTrTGAAGAATATAAGCAAATAAATGAAATT 
ATTTTACAAGGAGAACGTCTTGGTGACAGTATCATTGTAGCTGCAGGAGAAAAAAATCATCTTTATAGCAATGTTATTGCTAGTAAAGCTGCAGAT 
ACGATACTGTCAATGGCTCACGTTGAGGCTAGCTTTGTATTAGTTGAAACAGCTTCTCATAAGATTGCTATTTCAGCTAGAAGTCGTAGTAAAATC 
AATGTTCAACGTGTGATGGAAAAATTAGGTGGAGGAGGCCACTTTAATCTTGCTGCCTGTCAGTTAACGGATATCAGTCTTCCCCAAGCGAAGTAC 
TTATTATTGAAAACTATTAATATGACAATGAAAGAAACAGGAGAAGTAGAATCA 
SEQ ID 3204 

MKKFRFETIHLIMMGLILFGLLALCVSIMQSKILILLAIFLVLLFWALLWYQKEAYQLSDLAHIELLNEQTEDKLKTLLDNMPVGWQFDQETNA 
VEWYNPYAELIFTTEEGFIQNGLIQQIITEKRREDISQTFEVSGNKYTSYIDVSSGIFYFFDSFVGNRQLADASMLRPWGIISVDNYDDITDDLS 
DADTSKINSFVANFIDEFMESKRIFYRRWMDRYYFFTDFKTLKDLMDNKFSVLEEFRKEAQDAQRPLTLSIGISFGEENHSQIGQVALENLNIAL 
VRGGDQIVIRENADHTNPIYFGGGSVSTVKRSRTRTRAMMTAISDRIKMVDNVFIVGHRKLDMDALGSAVGMQFFAGNIIENSFAVYNPDEMSPDI 
ERAIERLQADGKTRLISVSQAMGIiVTPRSLLVMVDHSKISLTIiSKEFYEQFQKVIVVDHHRRDDDFPDNAILTFIESGASSAAELVrELIQFQKAK 
KCLNKIQASVLMAGIMLDTKNFSTRVTSRTFDVASYLRSKGSDSVEIQNISATDFEEYKQINEIILQGERLGDSIIVAAGEKNHLYSNVIASKAAD 
TI LSMAHVEAS FVLVETASHKI AI SARSRSKINVQRVMEKLGGGGHFNLAACQLTD I SLPQAKYLLLKTINMTMKETGEVES 

SEQ ID 3205 

ATGAAAGTTATTTTTTTAGAAGATGTTAAGGGGAAAGGAAAAAAAGGTGAGGTTAAGGAAGTACCTACTGGTTATGCTCAAAACTTCTTATTAAAA 
AAGAATCTAGCTAAAGAAGCAACGACACAAGCTATCGGTGAATTAAAAGGAAAACAAAAGTCCGAAGAAAAAGCACAAGCAGAAATTTTAGCACAG 
GCAAAGGAGCTGAAAACACAATTAGAATCCGAAACTACCCGAGTGCAATTTATTGAAAAGGTAGGTCCAGATGGTCGTACGTTTGGTTCTATCACA 
GCCAAAAAGATTGCTGAAGAGTTACAAAAACAATACGGCATTAAAATTGACAAACGTCATATTGATTTAGATCATACTATTAGAGCGATTGGTAAG 
GTTGAAGTACCAGTAAAATTACATAAACAGGTTTCTTCACAGATTAAGCTTGATATCAAAGAAGCG 

SEQ ID 3206 

MKVIFLQDVKGKGKKGEVKEVPTGYAQNFLLKKNLAKEATTQAIGELKGKCKSEEKAQAEILAQAKELKTQLESETTRVQFIEKVGPDGRTFGSIT 
AKKIAEELQKQYGIKIDKRHIDLDHTIRAIGKVEVPVKLHKQVSSQIKLDIKEA 

SEQ ID 3207 

ATGAAAGTTATTTTTTTAGCAGATGTAAAAGGAAAAGGTAAAAAAGGAGAAATCAAAGAGGTCCCAACAGGCTATGCTCAAAATTTCCTrATTAAG 
AAAAATTTAGCTAAAGAAGCAACTAGTCAAAGCATCGGTGAATTAAAAGGAAAACAAAAAGCTGAAGAAAAAGCTCAAGCTGAAATATTAGCAGAA 
GCTCAAGCTGTCAAGGCTGTTTTGGATGAGGACAAAACACGTGTTCAATTTCAAGAAAAAGTTGGTCCAGATGGACGTACATTTGGTTCCATCACA 
GCTAAAAAGATTTCAGAAGAATTGCAAAAGCAATTTGGTC-TAAAAGTT3ATAAACGTCATATTGTTTTAGATCATCCTATCCGCGCCATTGGTCTA 
ATTGAAGTTCCTGTGAAATTACATAAGGAAGTAACAGCTGAGATTAAATTGGCTATCACAGAAGCA 

SEQ ID 3208 

MKVIFLADVKGKGKKGEIKEVPTGYAQNFLIKKNLAKEATSQSIGELKGKQKAEEKAQAEILAEAQAVKAVLDEDKTRVQFQEKVGPDGRTFGSIT 
AKKISEELQKQFGVKVDKRHIVLDHPIRAIGLIEVPVKLHKEVTAEIKLAITEA 

SEQ ID 3209 

TTGGTAGAAGTATCTGAGCTAAGAGTACAACCTCAAGACCTGT^GGCAGAACAGGCCGTTCTAGGATCTATCTTTATCTCACCAGAGAAACTGATT 
ATGGTGAGAGAATTTATAAGTCCAGATGATTTTTATAAATATTCACACAAAGTTATCTTCAGAGCGATGATTACCTTAGCTGATAGAAATGATGCA 
ATTGATGCTGCTACTGTTAGAAATATTTTAGATGACCAAGGTGATCTTCAAAACATTGGTGGGTTGGGCTATATTGTTGAATTAGTTAATAGTGTT 
CCAACAAGTGCTAATGCGGAGTTTTATGCCAAAATAGTTTCTGAGAAAGCCATGTTGCGAGATATCATTTCTAAGTTGACAGATACTGTCAACATG 
GCCTATGAAGGAAATGATTCTGATGAAATTATTGCCACCGCTGAGAAGGCTTTAGTTGATATTAACGAACACAGTAATCGTAGCGGGTTTAGAAAG 

atatctgatgttttaaaagttaattacgaaaacttagaattacgttcacagcaaacctcagatgtcacaggtttaccaactggatttagagattta 
gacaggattactaCaggtttacatccagatcaattaatcatcttagcggcccgtcctgcagtaggtaaaacagcctttgttttaaatattgctcaa 

AATGTTGGAACTAAACAAAATAGACCTGTAGCTAl'TTTTTCACTTGAAATGGGGGCTGAGAGTTTAGTTGACCGTATGTTGGCAGCAGAGGGAATG 
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GTTGATTCTCATAGTTTACGAACTGGTCAGXTGACGGATCAAGATTGGAATAATGTAACGATTGCTCAAGGAGCTTTGGCGGATGCGCCAATTTAT 
ATTGATGATACGCCCGGGATTAAAATTACAGAAATTAGAGCACGCTCTAGGAAGTTATCTCAAGAAGTTGATGATGGTTTAGGTTTAATCGTCATT 
GACTACCTCCAATTAATTTCAGGAACTAGACCAGAAAATCGTCAGCAAGAAGTTTCTGAAATTTCAAGGCAGTTGAAGATTTTAGCTAAAGAATTA 
AAGGTTCCTGrTATCGCArrAAGCCAGCTCrCTCGTGGGGTTGAGCAAAGGCAGGATAAACGACCGGTCrrATCTGATATTCGTGAATCTGGATCG 
ATTGAACAAGATGCTGACATTGTTGCTTTCTTATATCGAGATGATTATTATCGTAGAGAGGGCGAAGAAGCAGAGGAAATTGTAGAAGATAATACT 
GTTGAGGTTATTTTAGAAAAGAACCGTGCTGGTGCGCGTGGGACAGTAAAATTAATGTTTCAAAAGGAATATAATAAATTTTCTAGTATAGCTCAA 
TTTGAAGAA 

SEQ ID 3210 

. MVEVSELRVQPQDLLAEQAVLGSIFISPEKLIMVREFISPDDFYKYSHKVIFRAMITLADRNDAIDAATVRNILDDQGDLQHIGGLGYIVELVNSV 
PTSANAEFYAKJVSEKAMLRDIISKLTDTVNMAYEGNDSDEIIATAEICALVDINEHSNRSGFRKISDVLKVI^ENLELRSQQTSDVTGLPTGFRDL 
DRITTGLHPDQLIILAARPAVGKTAFVLNIAQNVGTKQNRPVAIFSLEMGAESLVDRMLAAEGMVDSHSLRTGQLTDQDWNNVTIAQGALADAPIY 
IDDTPGIKITEIRARSRKLSQEVDDGLGLIVIDYLQLISGTRPENRQQEVSEISRQLKILAKELKVPVIALSQLSRGVEQRQDKRPVLSDIRESGS 
lEQDADIVAFLYRDDYYRREGEEAEEIVEDNTVEVILEKNR-iVGARGTVKLMFQKEYNKFSSIAQFEE 

SEQ ID 3211 • - 

ATGAGTGATGCATTTGCAGATGTTGCAAAAATGAAAAAAATAAAAGAAGATATCAAGTCACATGAGGGACAGATGGTCGAACTTACTCTCGAAAAT 
GGTCGTAAGAGGGAAAAAAATAAAATTGGGCGCCTAATTGAAGTTTACCCATCTTTGTTTATCGTAGAGTATAAGGATACTGCAGCTGTACCAGGA 
GCAATTGATAATACTTATGTAGAGTCTTACACTTATTCAGATATTTTAACTGAGAAAACTTTAATTCGTTATTTTGATGACGAGTCAGCAGAA 

SEQ ID 3212 

MSDAFADVAKMKKIKEDIKSHEGQMVELTLENGRKREKNKIGRLIEVYPSLFIVEYKDTAAVPGAIDNTYVESYTYSDILTEKTLIRYFDDESAE 

SEQ ID 3213 

TTGAAGAAAGATAAGAAAGAGAGACAAAAAATGAGCGATGCATTTACAGATGTTGCAAAAATGAJLAAAAATTAAAGAGGACATAAGAGCCCATGAA 
GGACAGTTAGTAGAATTAACCCTTGAGAATGGACGGAAACGGGAAAAAAATAAAATTGGTAGGCTTATTGAAGTTTACAGTTCACTCTTTATCATT 
GAGTATAGTGATAGCTCTGATACTCCAGGAGCAATTGATAATTCTTATGTCGAATCATACACCTATTCAGATATTTTGACAGAAAAAACATTAATT 
CGTTATTTAGAT 

SEQ ID 3214 

LKKDKKERQKMSDAFTDVAKMKKIKEDIRAHEGQLVELTLENGRKREKMKIGRLIEVYSSLFIIEYSDSSDTPGAIDKSYVESYTYSDILTEKTLI 
RYLD 

SEQ ID 3215 

ATGTCACGTTATACTGGTCCATCATGGAAACAATCACGTCGCCTTGGTTTATCACTTACAGGCACAGGTAAAGAATTGGCACGTCGTAACTACGTA 
CCTGGTCAGCACGGTCCTAATAACCGTAGCAAGCTTTCAGAATATGGCTTGCAGTTAGCTGAGAAACAAAAACTTCGTTrTTCATACGGACTTGGT 
GAAAAACAATTCCGTAACTTGTTCGTACAAGCTACTAAAGCAAAAGAAGGAACTCTTGGTTTCAACTTTATGGTTCTTTTAGAGCGTCGTCTTGAT 
AACGTTGTTTATCGTTTAGGACTTGCAACAACTCGTCGCCAAGCTCGTCAATTTGTTAACCATGGTCATATCCTTGTTGATGGTAAACGTGTTGAT 
ATCCCATCATACCGCGTTACTCCAGGACAAGTTATTTCAGTTCGTGAAAAATCAATGAAAGTACCTGCAATCCTTGAAGCTGTTGAAGCTACTTTA 
GGACGTCCAGCTTTCGTATCATTTGATGCTGAAAAACTTGAAGGTTCATTGACTCGCCTTCCAGAACGCGATGAAATTAACCCAGAAATCAATGAA 
GCACTTGTCGTTGAATTCTACAACAAAATGCTT 

SEQ ID 3216 

MSRYTGPSWKQSRRLGLSLTGTGKELARRNYVPGQHGPNNRSKLSEYGLQLAEKQKLRFSYGLGEKQFRNLFVQATKAKEGTLGFNFMVLLERRLD 
NVVYRLGIiATTRRQARQFVNHGHILVDGKRVDIPSYRVTPGQVISVREKSMKVPAILEAVEATLGRPAFVSFDAEKLEGSLTRLPERDEINPEIKE 
ALWEFYNKML 

SEQ ID 3217 

ATGTCACGTTATACTGGrCCATCATGGAAACAATCACGTCGCCTTGGTrrATCACTTACAGGCACAGGTAAAGAATTGGCACGTCGTAACTACGTT 

GAAAAACAATTCCGTAACTTGTTCGTTCAAGCTACAAAAATCAAAGAAGGAACTCTTGGTTTCAACTTTATGGTTCTTTTAGAACGTCGTCTTGAC 
AACGTTGTTTACCGTCTAGGTTTAGCAACTACTCGTCGTCAAGCACGTCAATTCGTTAACCACGGTCACATCCTTGTTGACGGTAAACGCGTTGAT 
ATCCCTTCATACCGCGTTGATCCAGGTCAAGTGATTTCAGTTCGCGAAAAATCAATGAAAGTACCTGCAATCCTTGAAGCTGTTGAAGCTACTCTT 
GGACGTCCAGCTTTCGTATCATTTGATGCTGAAAAACTTGAAGGTTCATTGACTCGCCTTCCAGAACGCGATGAAATTAACCCAGAAATCAATGAA 
GCACTTGTCGTTGAATTCTATAACAAAATGCTT ' 

SEQ ID 3218 

MSRYTGPSWKQSRRLGLSLTGTGKELARRNYVPGQHGPNNRSKLSEYGLQLAEKQKLRFSYGLGEKQFRNLFVQATKIKEGTLGFNFMVLLERRLD 
NWYRtGLATTRRQARQFVNHGHILVDGKRVDIPSYRVDPGQVISVREKSMKVPAILEAVEATLGRPAFVSFDAEKLEGSLTRLPERDEINPEINE 
ALWEFYNKML 

SEQ ID 3219 

ATGAATCTAAATGATAGATTAAAAATAGAAGAAATGGAAGAGAAGTATGATAGCTTCAAACCTAGAATCAATGCATTAGTAGAAGCTATAGATGAT 
TTTCAAAAGCACTATGAAGATTACGTGAAATTAAGAGAATTTTATGGTAGCGAAGACTGGTTTAGACTATCAGAACAAACAGAAAATAATCTCAAA 
TGCGGTGTACTGAGTGAGGATCAGCTCTTTGATTTTATAGGAGAACATAACGAGCTTGTAGGCCAATTTTTAGATATGTCTTCTCAAATGTATCGT 
CATTTA 

SEQ ID 3220 

MNLNDRLKIEEMEEKYDSFKPRINALVEAIDDFQKHYEDYVKLREFYGSEDWFRLSEQTENKLKCGVLSEDQLFDFIGEHNELVGQFLDMSSQMYR 
HL 

SEQ ID 3221 

ATGACAAAGCAAGATCAGTTAATCGTTGAAAAAATGGAACAAACCTATGAGGCCTTTAGCCCAAAGCTAGCAAATCTCATAGAAGCCCTAGATGCC 
TTTAAAGAGCATTATGAGGAATATGCCACACTTAGAAATTTTTACAGTAGTGACGAATGGTTTCGGCTTGCAAACCAACCTTGGGATGATATCCCG 
TGCGGrGTCCTATCrGAAGACCTCCTCrTTGATATGATCGGTGACCATAACCAACrACrAGCTGArATCTTAGACTrGGCCCCTATCATGrACAAG 
CATATG 

SEQ ID 3222 

MTKQDQLIVEKMEQTYEAFSPKLANLIEALDAFKEHYEEYATI.RNFYSSDEWFRLANQPWDDIPCGVLSEDLLFDMIGDHNQLLADILDLAPIMYK 

SEQ ID 3223 

ATGGTAAACGATACGAGGAGAGAAAAAACAAAAAGAGCTATTGAAGCAGCTATGATTACGTTATTAAAAGATCAGAGCTTCGATGAAATTTCAACG 
ATTAATCTAACTAAAACAGCTGGAATCAGTCGTTCTAGTTTTTATACTCATTATAAAGATAAATATGAAATGATTGATCAATACCAACAGTCACTC 
TTCAATAAAGTCGAATATATTTTTGATCGCAATCAATTTAAAAAAGAAGATGCCTTGCTCGAAATTTTTCAATTCTTAGATAGAGAATCATTATTT 
GCTGCTCTCTTAACCCAAAATGGAACAAAAGAAATTCAGACCTACATCCTTAATAAATTACAATTAATGCTTTCTAAAGAATTACCTGTGGTCAAT 
CCAGATGCAACAAAGTCTGATATCAACCGTTTGTATTATAGTGTCTATCTCAGTCATGCTATTTTTGGAGTCTATCAAATGTGGATAACACGAGGA 
AAAAAAGAAAGCCCTCAACAAATTACACAAGTGCTACTCAGTTTATTACCTCAAACT 

SEQ ID 3224 
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MVNDTRREKTKRAIEAAMITLLKDQSFDEISTINLTKTAGISRSSFYTHYKDKYEMIDQYQQSLFNKVEYIFDRNQFKKEDALLEIFQFLDRESLF 
AALLTQNGTKEIQTYILNKLQLMLSKELPWNPDATKSDINRLYYSVYLSHAIFGVYQMWITRGKKESPQQITQVLLSLLPQT 

SEQ ID 3225 

ATGGTCAACCGTAAAGAAAATACGAAGCAAGCAATTTTAAAAGCAATGGTTATGTTACTAAAAACCGAAAGTTTTGACGATATTACCACAGTTAAA 
TTATCTAAAAGAGCTGGAATTAGTCGCTCTAGTTTTTACACACACTATAAAGATAAATATGAAATGATTGACTATTATCAGCAAACCTTTTTTCAC 
AAATTAGAATATATTTTTGAGAAAAAATATCAAAATAAAGAACAAGCCTTCCTTGAAGTATTTGAATTTCTCCAAAGAGAACAGCTTCTCTCTTCC 
CTTTTGTCTGCTAACGGTACTAAAGAAATACAGGCCTTTATCATCAATAAAGTTCGCCTACTCATCACTACTGATTTACAGGACAAGTTCAGTACC 
GAAGAGTTATCTCAAACGGAAAAAGAATACCAAAGTATCTACTTAGCCCATGCTTTTTTTGGTGTCTGTCAAAGTTGGATTGCTAAAGGTAAAAAA 
GAATCACCTCAAGAAATGACACAATTCGTTCTCAAAATGCTTACGAGTACC 

SEQ ID 3226 

MVNRKENTKQAILKAMVMLLKTESFDDITTVKLSKRAGISRSSFYTHYKDKYEMIDYYQQTFFHKLEYIFEKKYQNKEQAFLEVFEFLQREQLLSS 
LLSANGTKEIQAFIINKVRLLITTDLQDKFSTEELSQTEKEYQSIYLAHAFFGVCQSWIAKGKKESPQEMTQFVLKMLTST 

SEQ ID 3227 

TTGTACATTTrTAAACACAGTGTCCAAAAACGAGATTTTTATCTTGAAATrATCTATCArCACTGTATAArATATTTTArCAAAAAAATGAACAAT 
ATGTCCAAAATAGGAGAAAAAATGTTAGACGAATTAAAAGCAATCATAAAAAGCCCAAAATTATGGATTACGATGGCTGGGGTTGCACTGATTCCA 
ACGCTATATAATGTTATCTTTCTAAGCTCAATGTGGGATCCTTATGGGAATACTAAAAATTTACCTGTGGCAGTCGTTAACCAAGATAAATCGGCT 
AAATTAAATGGAAAAACTATTTCAATTGGCAAAGATATGGAGGACAATTTGTCTAAAAATGATAGCTTAGATTTCCATTTTACAACAGCTAAAAGA 
GCAGAAAAAGAATTAGAAAAGGGTCACTATTATATGGTTATTACCTTTCCTAAAGATCTTTCTAGAAAAGCGACAACTCTCATGACAGAAAAACCA 
GAAAGGTTAAATATTACTTATAAAACTACTAAGGGGCGTAGTTTTGTAGCTTCAAAAATGAGTGAGACAGCAGCTAATAAACTAAAAGATGAGGTA 
GCAGAATCTATTACAGGGACTTATACTGAATCAGTTTTTAAAAATATGGGTTCTATGAAAACAGGTATCAATAAAGCTGCTGATGGGAGTCAAGAA 
TTATTAAATGGTTCTAATAAGCTACAGGATGGGAGCCAAACCTTGACAAGTAATTTAGATGTTTTAGCAAGCTCTAGTCAAACTTTTTCTGGAGGA 
GCTAATAAACTAAATAGTGGAATAAACCTTTATACAGATGGTGTGGGGACCCTATCTAACGGGTTAGAAACATTATCAGATGGTGTTACTGCTTAC 
ACAACAGGTGTGCATAAGTTGAGTGAAGGTAGTCAAAAATTAGATGATAAGTCTCAAGCATTGGTGGAAGGATCAGAAAAGTTGACGGATGGTTTA 
CAACAATTGTCACAAGCAACTCAACTAAAACCAGAGCAAGAACGTACTTTGCAGAACCTTTCAGATGGATTAAAGAATCTAAATCAGATTATTACA 
AATTTACAATCGACAGCAACTACTGATAGCGATACTAATAGTAAGTTATTTAATTTTTTATCAACTATTGAATCAAGTACAAAGGCTTTGATGAAT 
ACGGCTGCTGCTGATAAACAAAAGCAAATGACTGCGGTACAATCAACGTCAGCTTTTAAAAGTTTAACCCCTGAACAACAATCTCAAATCACCTCA 
GCGGTTACTGGAACACCTACTTCAGCTGAGACAATTGCAGCAAATATTTCTTCAAATATAGAAAATATGAAAACTGTGCTTAGTGAAGCATCTAGT 
TCAGCCCCTTCTAATAATGGATCACAAAATCTTCAAACTTTGTCAGGAACAGCTAACAATTTAGTATTAAAAGCTATCTCAGATTTAGATAAAATT 
CAAAAATTGCCAACGGCTACTAAGCAGTTATATCAAGGTAGTCAAACCTTGACAAAAGGAATCACGGATTATACGAATGCTGTAGGGCAATTACGC 
AAAGGTGCAGTAACTTTAGATAGTAAATCCAATCAATTGATTTCAGGAACACAAAAAGCAAGTCAGGGAGCTCAAACTTrAGATAGTAAATCGGAT 
CAATTGAGAGACGGAGCGGGGCAATTAGCTAGTGGTTCTGATAGAATTGCAGATGGTTCTAATAAGCTTGCTGGGGGAGGACATCAGTTGACAGAT 
GGGTTGACAGAGTTGTCAGGTGGTGTTTCTCAATTATCAAGTTCTTTGGGGAAAGCTGGGGACCAGTTGTCCATGGTTTCTGTAAATAAAGATAAT 
GCCAATGCAGTATCTAGCCCAGTCACTATCAAGCATGAAGATTATGATAGCGTTGATACGAATGGTGTTGGAATGGCACCATACATGATTTCAGTT 
GCGTTGATGGTGGTAGCTTTATCAGCCAATGTTATTTTTGCGAAAGCTTTATCTGGCAAAGAGCCAGCTAATCGTTTTAGTTGGGCTAAAAATA/iA 
TTATTAATCAATGGATTCATTGCAACTCTAGCAGCAACTATCTTATTTTTTC-CAGTTCAATTCATAGGTCTTAAACCAGATTACCCTGGAAAAACC 
TACTTTATTATCCTATTGACAGCATGGACTTTGATGGCATTAGTAACTGCTTTAGTGGGATGGGATAATAGGTATGGTTCCTTCTTGTCGTTATTA 
ATATTATTATTCCAGCTTGGTTCAAGCGCAGGAACTTACCCAATAGAATTGAGTCCTAAGTTCTTTCAAACAATTCAACCATTTTTACCGATGACT 
TACTCTGTTTCAGGATTAAGAGAGACCATCTCGTTGACGGGAGACGTTAACCATCAATGGAGAATGCTAGTAATOTTTTTAGTATCATCSATGATA 
CTTGCTCTTCTTATTTATCGTAAACAAGAAGAT 

SEQ ID 3228 

MYIFKHSVQKRDFYLEIIYHHCIIYFIKKMNNMSKIGEKMLDELKAIIKSPKLWITMAGVALIPTLYNVIFLSSMWDPYGNTKNLPVAWNQDKSA 
KLNGKTISIGKDMEDNLSKNDSLDFHFTTAKRAEKELEKGHYYMVITFPKDLSRKATTLMTEKPERLNITYKTTKGRSFVASKMSETAANKLKDEV 
AESITGTYTESVFKNMGSMKTGINKAADGSQELIiNGSNKDQDGSQTLTSNlDVLASSSQTFSGGANKLNSGINLYTDGVGTLSNGLETLSDGVTAY 
TTGVHKLSEGSQKLDDKSQALVEGSEKLTDGLQQLSQATQLKPEQERTLQNLSDGLKNLNQIITNLQSTATTDSDTNSKLFNFLSTIESSTKALMN 
TAAADKQKQMTAVQSTSAFKSLTPEQQSQITSAVTGTPTSAETIAANISSNIENMKTVLSEASSSAPSNNGSQNLQTLSGTANNLVLKAISDLDKI 
QKLPTATKQLYQGSQTLTKGITDYTNAVGQLRKGAVTLDSKSNQLISGTQKASQGAQTLDSKSDQLRDGAGQLASGSDRIADGSNKLAGGGHQLTD 
GLTELSGGVSQLSSSLGKAGDQLSMVSVNKDNANAVSSPVTIKHEDYDSVDTNGVGMAPYMISVALMWALSANVIFAKALSGKEPANRFSWA'KNK 
LLINGFIATLAATILFFAVQFIGLKPDYPGKTYFIILLTAWTLMALVTALVGWDNRYGSFLSLLILLFQLGSSAGTYPIELSPKFFQTIQPFLPMT 
YSVSGLRETISLTGDVNHQWRMLVIFLVSSMILALLIYRKQED 

SEQ ID 3229 

ATGATATGGTATGTCAAAGTATTTAGGAGGAGAAGATATGTCTACTTTAACAATAATTATTGCAACATTAACTGCTTTGGAACATTTTTATATTAT 
GTATTTGGAGACGTTAGCCACCCAGTCAAATATGACTGGGAAGATTTT 

SEQ ID 3230 

MIWYVKVFRRRRYVYFNNNYCNINCFGTFLYYVFGDVSHPVKYDWEDF 

SEQ ID 3231 

ATGACTGGGAAGATTTTTAGTATGTCTAAAGAAGAGTTGTCATATTTACCCGTTATTAAACTTTTTAAGAATCAAGGTGTATACAACGGCTTGATT 
GGCCTATTCCTCCTTTATGGGTTATATATTTCACAGAATCAAGAAATTGTAGCTGTTTTTTTAATCAATGTATTGCTAGTTGCTATTTATGGTGCT 
TTGACAGTTGATAAAAAAATCTTATTAAAACAGGGTGGTTTACCTATATTAGCTCTTTTAACATTCTTATTT 

SEQ ID 3232 

MTGKIFSMSKEELSYLPVIKLFKIIQGVYNGLIGLFLLYGLYISQNQEIVAVFLINVLLVAIYGALTVDKKILLKQGGLPILALLTFLF 

SEQ ID 3233 

' GTGACTTTGATTATGACTGAGAACTGGTTACATACTAAAGATGGTTCAGATATTTATTATCGTGTCGTTGGTCAAGGTCAACCGATTGTTTTTTTA 
CATGGCAATAGCTTAAGTAGTCGCTATTTTGATAAGCAAATAGCATATTTTTCTAAGTATTACCAAGTTATTGTTATGGATAGTAGAGGGCATGGC 
AAAAGTCATGCAAAGCTAAATACCATTAGTTTCAGGCAAATAGCAGTTC-ACTTAAAGGATATCTTAGTTCATTTAGAGATTGATAAAGTTATATTG 
GTAGGCCATAGCGATGGTGCCAATTTAGCTTTAGTTTTTCAAACGATGTTTCCAGGTATGGTTAGAGGGCTTTTGCTTAATTCAGGGAACCTGACT 
ATTCATGGTCAGCGATGGTGGGATATTCTTTTAGTAAGGATTGCCTATAAATTCCTTCACTATTTAGGGAAACTCTTTCCGTATATGAGGCAAAAA 
GCTCAAGTTATTTCGCTTATGTTGGAGGATTTGAAGATTAGTCCAGCTGATTTACAGCATGTGTCAACTCCTGTAATGGTTTTGGTTGGAAATAAG 
GACATAATTAAGTTAAATCATTCTAAGAAACTTGCTTCTTATrTrCCAAGGGGGGAGTTTTATrCrrTAGTTGGCTTTGGGCATCACATTATTAAG 
CAAGATTCCCATGTTTTTAATATTATTGCAAAAAAGTTTATCAACGATACGTTGAAAGGAGAAATTGTTGAAAAAGCTAAT 

SEQ ID 3234 

MTLIMTENWLHTKDGSDIYYRWGQGQPIVFLHGHSLSSRYFDKQIAYFSKYYQVIVMDSRGHGKSHAKLNTISFRQIAVDLKDILVHLEIDKVIL 
VGHSDGANLALVFQTMFPGMVRGLLLNSGNLTIHGQRWWDILLVRIAYKFLHYLGKLFPYMRQKAQVISLMLEDLKISPADLQHVSTPVMVLVGNK 
DIIKMHSKKLASYFPRGEFYSLVGFGHHIIKQDSHVFNIIAKKFINDTLKGEIVEKAN 

SEQ ID 3235 
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TTGTTGAAAAAGCTAATTGAAAAAGTCAAATCACTGACTTCTGTGATTAAAATTGTATTTTTTATATCTGTTTTAGTGCTTATTATTGTTGAftATG 
ATTCATTTGAAACGAACTATTTCTGTTGAGCAACTAAAGAGTGTTTTTGGGCAATTATCTCCAATGAATCTTTTCTTAATTATCCTTGTGGGGGTT 
ATCGCTGTCTTACCGACAACCGGATATGACTTTGTACTGAATGGACTTTTACGTACAGATAAAAGCAAAAGGTATATTTTACAGACTAGTTGGTGT 

GCTAGTGTTGATTACTATTATTTGGTATTAATTGGTGCTAGTATGTATTTTCCTGTTATTTATTGGATTTCTGGTCATAAAGGAAGCCATTATTTC 
GGAGATATGCCATCTAGTACTCGTATAAAATTAGGTGTTGTTTCTTTTTTTGAATGGGGATGTGCGGCCGCAGCATTTATAATTATCGGTTATTTA 
ATGGGCATTCATCTACCAGTTTATAAAATTTTACCAC^ATTTTGTATTGGTTGTGCCGTCGGGATTGTATCCCTTATTCCCGGTGGATTAGGAAGT 
TTTGAATTAGTTCTATTTACAGGGTTTGCTGCCC-- , ACTAC -T.AGAAACTGTGGTTGCATGGTTATTACTTTATCGTTTAGCCTACTATATT 
ATTCCATTCTTTGCAGGTATCTATTTCTTTATCC; FTATT1 ' "-CT^GTCAAATAAATCAACGTTATGAAAATGTCCCGAAAGAGTTAGTATCAACT 
GTTCTACAAACCATGGTGAGCCATTTGATGCGTATTTTAGGTGCATTCTTAATATTTTCAACAGCATTTTTTGAAAATATTACTTATATTATGTGG 
TTGCAGAAGCTAGGCTTGGACCCATTACAAGAACAAATGTTATGGCAGTTTCCAGGTTTATTGCTGGGGGTTTGTTTTATTCTCTTAGCTAGAACT 
ATTGATCAAAAAGTGAAAAATGCTTTTCCAATTGCTATTATCTGGATTACTTTGACATTGTTTTATCTTAATTTAGGTCATATTAGTTGGCGACTA 
TCTTTCTGGTTTATTTTACTATTGTTAGGCTTATTAGTCATTAAGCCAACrCTCTATAAAAAACAATTTATTTATAGCTGGGAAGAGCGTATrAAG 
GATGGAATCATTATCGTTAGTTTAATGGGAGTTCTATTTTATATTGCAGGACTACTATTCCCTATCAGGGCTCATATTACAGGTGGTAGTATTGAA 
CGCCTGCATTATATCATAGCATGGGAGCCGATAGCATTGGCTACGTTGATTCTTACTCTCGTTTATTTATGTTTGGTTAAGATTTTACAAGGAAAA 
TCTTGTCAGATTGGTGATGTGTTCAATGTGGATCGTTATAAAAAACTACTTCAAGCTTACGGTGGTTCTTCGGATAGCGGrTTAGCCTrrTTAAAT 
GATAAAAGGCTCTACTGGTACCAAAAAAATGGAGAAGATTGCGTTGCGTTCCAATTTGTAATTGTCAATAATAAATGTCTTATTATGGGGGAACCA 
GCCGGTGATGACACTTATATTCGTGAAGCTATTGAATCGTTTATTGATGATGCTGATAAGCTAGACTATGACCTTGTTTTTTACAGTATTGGACAG 
AAGTTGACACTACTTTTACATGAGTATGGTTTTGACTTTATGAAAGTTGGTGAGGATGCTTTAGTTAATTTAGAAACGTTTACTCTTAAAGGGAAT 
AAGTACAAACCTTTCAGAAATGCCCTAAATAGAGTTGAAAAGGATGGT7TCTATTTCGAAGTTGTACAATCGCCACATAGTCAAGAGCTACTAAAT 
AGTTTGGAAGAGATTTCTAATACTTGGTTAGAAGGACGTCCTGAAAAAGGTTTCTCACTAGGATATTTTAATAAAGATTATTTCCAACAAGCCCCA 
ATAGCTTTGGTAAAAAATGCTGAACACGAAGrrGTTGCTTTTGCTAATATTArGCCAAACTATGAAAAGAGTATTATCTCTATTGATTTAATGCGT 
CACGATAAACAGAAAATTCCGAATGGCGTTATGGATTTCCTCTTTTTATCATTATTCTCTTATTATCAAGAGAAGGGATACCACTATTTTGATTTG 
GGGATGGCACCTTTATCAGGAGTTGGTCGCGTTGAAACAAGTTTTGCTAAAGAGAGAATGGCGTATCTTGTCTATCATTTCGGTAGTCATTTCTAC 

ATTTGTGCCCTATTAATGGAAGATAGTAAAATTAAGATTGTTAAA 

SEQ ID 3236 

MLKKLIEKVKSLTSVIKIVFFISVLVLIIVEMIHLKRTISVEQLKSVFGQLSPMNLFLIILVGVIAVLPTTGYDFVLNGLLRTDKSKRYILQTSWC 
--NTFNNLSGFGGLILU-GLRMAFYGKKC^iEKSDLREVTRFLPYLISGLSFISVIALIMSHIFHAKASVDYYYLVLIGASMYFPVIYWISGHKGSHYF 
GOMPHS'IRIKLGWSFFEWGCAAAAFIIIGYLMGIHLPVYKILPLFCIGCAVGIVSLIPGGLGSFELVLFTGFAAEGLPKETVVAWLLLYRLAYYI 
F 3 ?FI LT^CINORYENVPKELVSTVLaTKVSHLMRILGAFLIFSTAFFENITYIMWLQKLGLDPLQEQMLWQFPGLLLGVCFILLART 
IliQfCV-iOTAFPIAIIWITLTLFYLNLGHISWRLSFWFILLLLGLLVIKPTLYKKQFIYSWEERIKDGIIIVSLMGVLFYIAGLLFPIRAHITGGSIE 
RLHYIIAWEPIALATLILTLVYLCLVKILQGKSCQIGDVFNVDRYKKLLQAYGGSSDSGLAFLNDKRLYWYQKNGEDCVAFQFVIVHNI.CLiilL-.EI' 
AGDDTYIREAIESFIDDADKLDYDLVFYSIGQKLTLLLHEYGFDFMKVGEDALVNLETFTLKGNKYKPFRNALNRVEKDCi > F T - - RLI I 

SLEEISNTWLEGRPEKGFSLGYFNKDYFQQAPIALVKNAEHEWAFAKIMPNYEKSIISIDLMRHDKQKIPNC, n 1 1 F FSYYQE HYFDL 
GMAPLSGVGRVETSFAKERMAYLVYHFGSHFYSFNGLHKYKKXFTPLWSERYISCfahiSl LMEI II I 

SEQ ID 3237 

ATGACAACACTAATCACTACCTTTCAAGAGCGTTTTGGAGATTGGACTCAAAGTCTTATTGAACACCTCCAGCTATCACTACTAACACTTATTTTA 
rr - A'VL ^^T^TATCATCATTAGTCATTATAAPJiAAATCAGTCATGTTGTCCTTCAGATAACTGGGATATTTCAAACAATT 

L ' HI- TTATTTATACCTTTTATGGGAATTGGAACTGTACCAGCTGTCGTTGCACTAATTATTTACGCTCTATTTCCAATr 

TTACAAAATACTGTAACAGTACTGATGCAAATTGATGCTAATCTCATTGAGGCAGCAACCGCTTTTGGAATGACACGTTGGGAAAGGCTTAAAAAG 
TTTGAGTTAGCTTTAAGTATGCCTGTTATCATCTCAGGCATTAGAACTGCCTCTGTTATGATTATTGGTACAGCTACATTAGCTAGTCTTATCGGa 
GCTGGTGGCCTTGGATCATTTATTTTGTTAGGGATTGATCGCAACAATCCTTCTCTAATTCTCATAGGGGCAATCTCTTCTGCTGTCTTAr^ :TATG 
ATATTTAGTGGTTTAATTGGATTACTAGAAAAGGCTAGATTACGAACCATAGCCGTTTCTGGTATACTTTTACTAGCAGGCTTAGGACTATCCTAT 
GCTCCAAAATGGATGCCTGGAACAAATACTGCAACGATAACTGTTGCAGGGAAGTTAGGAACTGAACCAGATATTTTAATTAATATGTACAAAGAA 
CTTATTGAGGATCAGACAGATATCAAAGTTAAGCrrAAACCTAArrTCGGAAAAACAACTTTCTTATATCAAGCCCTAAAATCTGGTGATATTGAT 
CTTTACCCAGAGTTTACAGGTACTATTACATCAAGTTTACTTAAAAATCCTCCTAAAGTAAGTAATAACCCTAAACAGGTTTACAACTTAGCCAAA 
AACGGTATTTTAAAACAAGATAAGTTGTCACTTTTGTCACCTATGGCTTATCAAAACACCTACGCTGTAGCTGTTAAAAAAGATTACGCTGAAGCT 
AATCAACTCAAAAATATCAGCGACCTAAAAAAATTAGATAAACTAAAAGCTGGTTTCACTTTAGAATTTAAGGATAGAGAGGATGGGAGTATTGGT 
TTACAGAAACATTATGGTTTAAACCTTGATATCTCAACCTTAGAACCTGCTTTACGATACCAAGCTATCAATAGTAAAGATGTCAATATTATTGAC 
GCTTACTCTACCGATAGTGAATTAATCCAGTATCAACTTCAAATTCTCAAAGACGATAAGCATCTATTTCCGCCATATCAAGGAGCACCGCTACTA 
AGGCAAGATACGATTAAAAAATACCCTCAAGTAAAAAAAGCTCTCAATAAACTTGCTGGTCATATCACTGAAAAAGAAATGCAAGAAATGAACTAC 
CAAGTAGCTGTAAAGCATAAATCAGCAGCTACAGTAGCTAAACAATATTTAAAAGCACATCATATTATAAAG 

SEQ ID 3238 

MTTLITTFQERFGDWTQSLIEHLQLSLLTLILATLIAIPLGIIISHYKKISHWLQITGIFQTIPSLALLGLFIPFMGIGTVPAWALIIYALFPI 
LQNTVTVLMQIDANLIEAATAFGMTRWERLKKFELALSMPVIISGIRTASVMIIGTATLASLIGAGGLGS'FILLGIDRNNPSLILIGAISSAVLAI 
IFSGLIGLLEKARLRTIAVSGILLLAGDGLSYAPKWMPGTNTATITVAGKLGTEPDILINMYKELIEDQTDIKVKLKPNFGKTTFLYQALKSGDID 
LYPEFTGTITSSLLKNPPKVSNNPKQVYNLAKNGILKQDKLSLLSPMAYQNTYAVAVKKDYAEANQLKNISDLKKLDKLKAGFTLEFKDREDGSIG 
LQKHYGLNLDISTLEPALRYQAINSKDVNIIDAYSTDSELIQYQLQILKDDKHLFPPYQGAPLLRQDrlKKYPQVKKALNKLAGHITEKEMQEMNY 
QVAVKHKS AATVAKQYLKAHHI I K 

SEQ ID 3239 

ATGATTTCATTTGAAAATGTTAGTAAATCATATGGTGATCATACCATCATTGATAATATTAGTTGCCATATTCAAAGAGGAGAATTCTTTGTCCTT 
GTGGGGGCCAGTGGCAGTGGTAAAACTACCATCCTCAAGATGATTAATCGTCTCATCGAACCAAGCCAAGGCGCTATTACTTTAGATGGGGAAAAC 
ATTACATCACTTGATTTGCGACAATTACGCTTAGAAACTGGTTATGTCTTGCAACAAATTGCACTTTTCCCTAATTTAACAGTTGGAGAAAATATA 
GAACTTATCCCTGAAATGAAGGGCTGGTCAAAAGGTGACCAAAAAAAAGCCGCTAGCGACCTTCTTGATAAGGTGGGTTTACCTGCTAAGGACTAC 
TTTAATCGCTATCCTCATGAGCTCTCTGGTGGGGAACAACAACGCATAGGTATCCTACGAGCAATCGTrGCTAAACCTAAGGTACTACTTATGGAT 
GAGCCATTTTCTGCTTTAGACCCTATCTCAAGACGTCAATTACAAGATATCACCAAACAATTACAGTCTGAATTGGGTATTACATTAGTGTTTGTC 
ACCCATGACATGAAGGAAGCTATGCGTCTTGCAGATAGAATTTGTGTTATTAAGGAAGGTAAGATAGTGCAATTGGATAGACCAGAAATAATTCAA 
AATAATCCCTCTGACCAATTTGTTAGAACCCTATTTGAAGAGGAGAAC 

SEQ ID 3240 

MISFENVSKSYGDHTIIDNISCHIQRGEFFVLVGASGSGKTTILKMINRLIEPSQGAITLDGENITSLDLRQLRLETGYVLQQIALFPNLTVGENI 
ELIPEMKGWSKGDQKKAASDLLDKVGLPAKDYFNRYPHELSGGEQQRIGILRAIVAKPKVLLMDEPFSALDPISRRQLQDITKQLQSELGITLVFV 
THDMKEAMRLADRICVIKEGKIVQLDRPEIIQNNPSDQFVRTLFEEEN 

SEQ ID 3241 
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GTGAAATTCTATATTATTGATGATGACCCCACTATCflCTATGATrTrACAAGATArTATTGAAGAAGflTTTCAATaATACAGTAGTCAGAGTGAAT 
AATGTCTCCAGTAAAGCATACAACGAATTGCTGATTGCAGATGTTGATATCGTATTGATTGATTTATTAaTGCCAATATTAGACGGTGTAACATTA 
GTCCAAAAAATCTATAAACAGCGTTCCGATTTAAAATTTATTATGATTTCCCAAGTCAAAGATAATGATTTACGACAAGAAGCATATAAAGCAGGA 
. ATCGAATTTTTTATTAAXAAACCCATTAATATTATTGAAGTAAAAAGCGTCGTGAAACGTGTCACTGATACTATCGAAATGCAAAAAAAATTAAAT 
ACAATCCAAAATCTCCTAGAAAATACGCCATCATATCAAAAGCCTATAACGACTAGTAACCTCACTAAAATCCGTTCAATACTCAGTTATTTAGGT 
ATTACTTCAGAGACAGCCTACACAGATATTCTTAACATCTGTGAACTTTTATTAAAACAAGAATTAAATTTTGCCCAATTTGATTTTCAAAAAGAA 
CTTTCTATCGATGAACACCAACAAAAAATCATTTTACAACGTATTCGTCGTGCCGTTAAAAAAGCTATGATAAATATGGCTCATCTGTACATTGAT 
GATTTrGAAAATGAATTAACACTGCAATATGCTAATGCATTGTTTGGATTTCAGAATATCCATAArGAGGCACAACTTATTCAAGGAAAAAGCATG 
TATGGTGGTAAAATTTCACTTAAACATTTTTTCGATGAACTTATTTTACAGAGTAAAACGTTT 

SEQ ID 3242 

MKFYIIDDDPTITMILQDIIEEDPNNTWRVNNVSSKAMELLIADVDIVIiIDLLMPILDGVTLVQKIYKQRSDLKFIMISQVKDNDLRQEAYKAG 
IEFFINKPINIIEVKSWKRVTDriEMQKKLMrlQMLLENTPSYQKPITTSKTLTKIRSILSYLGITSETAYTDILNICELLLKQELNFAQFDFQKE 
LSIDEHQQKIILQRIRRAVKKAMINMAHLYIDDFENELTLQYANALFGFQNIHHEAQLIQGKSMYGGKISLKHFFDELILQSKTF 

SEQ ID 3243 

ATGCTAGATATATTATCAGAAAAACATCTAGAAAGAAGGCAGCGTATTATTATCTCTGCAATAGCTATCGCCTTAGCTGCTCAAATCAATATCTCA 
ATACTTGCTGATGGGTTTATTATGACCTTATCTTTGTTCATTTTGCCTGTCTTTTTATATTTTAATGACGACATTAATCCAATTCTTCTCTGTCTA 
GGAATTACTTTTGCTTCTCCTATCTTCAGAGGAATCATATTAAGTATCGCTGGCGAGGCTGAGATTCATCAAATAATTGAATTCGTTTTAACTGAT 
ATGGCGTTTTATATTTGTTATGGCATCACCTTTTATACTATTTATTGGCATCGTTCCTACCGTAATAAAGGTACTTTTTTCTTTTCTATCATTATT 
TGTGATrATTTTGCCAACCTTGTAGAAATTAGTTTTCTCATAAAGTTTAACAATTATACTATAACrATATTCGCTACTTTATTTGCCATAGCACTT 
TTGCGAGCTTTTATTAGTTGCGCTGTGGCTTATACTTATAGTTATCTATCACTTCTCTTACAAAAAGACGATCACGAACGTCGATACTATTATTTT 
ATGTGGTCAACTTCAGCCGTTAAAAGCGAGGTTTATTTTATGCAAAAAAATATCATTGAAATTGAAAACATCATGAAAAATGCTTATTTATTAGAT 
AAAGAGTTATCCAAATATCATCTACCTAAAGAATACCAACACCTCTCTCTAGATATTTCGCGGGACGTTCACGAAGTTAAGAAAGATTACCAAAAT 
ATTATTAAAGGCTTAGGAACCTATTTTAGTGTAAAAAATGAATCAACTATGGCATTGAAAGATATCTTTCAAATTGTTTTATCTTATACTAGGAGT 
ATTATTCAATTTCGGCATCAAGATATCATTATTCTCGAAAATAATAAATGTAATTTGATAATATCAAACTATTACTATTTACTAACCATTATTTCC 
AATATCGTTTTAAATGCAGTAGAAGCTATTGATAAACAAAAAAAGGGTACAATCAGTGTTCACACAGAAGAATTAGAAGATTTTATTAAAATTGAG 
ATTAGTGATAACGGACCAGGAATACCTGATAAAATGAAACACATGATTTTCAAACCTGGATTTTCGACTAAATTTGATGCTAATGGTGATATCTAT 
CGAGGAATCGGGCTATCCCACGTGCGTATTTTAATGGAAGAGCAATATCAAGGAACGATAACTGTTTGTCCTAATCAGCCAAATGGAACAACATTT 
ACACTGTTATTCCGTAAAAATCGATTTAAGTTAGGAGATAATACG 

SEQ ID 3244 

MIiDILSEKHLERRQRIIISAIAIALAAQINISILADGFIMTLSLFILPVFLYFMDDIMPILLCLGITFASPIFRGIILSIAGEAEIHQIIEFVLTD 
MAFYICYGITFYTIYWHRSYRNKGTFFFSIIICDYFANLVEISFLIKFNNYTITIFA'TLFAIALLRAFISCAVAYTYSYLSLLLQKDDHERRYYYF 
MWSTSAVKSEVYFMQKNIIEIENIMKNAYLLDKELSKYHLPKEYQHLSLDISRDVHEVKKDYONIIKGLGTYFSVKNESTMALKDIFQIVLSYTRS 
IIQFRHQDIIILENHKCNLIISNYYYLLTIISNIVLHAVEAIDKQKKGTISVHTEELEDFIKIEISDNGPGIPDKMKHMIPKPGFSTKFDANGDIY 
RGIGLSHVRILMEEQYQGTITVCPNQPNGTTFTLLFRKNRFKLGDNT 

SEQ ID 3245 

ATGAAAAATTTACGTAACCGTAGTTTTCTTACTTTATTGGATTTTAGTACAGCAGAAGTTGAATTTCTTTTAAAACTTl'CAGAAGAT'rTAAAACGT 
GCTAAATACGCAGGAATTGAACAACAAAAACTTGTTGGTAAAAATATCGCTTTGATTTTTGAAAAAGATTCTACACGGACACGTTGCGCTTTTGAA 
GTTGCTGCTCACGATCAAGGAGCTCATGTTACTTATTTAGGTCCAACAGGCAGTCAGATGGGTAAAAAAGAGACCTCAAAAGACACTGCGCGTGTG 
CTAGGTGGTATGTATGATGGTATTGAGTATCGTGGATTTTCTCAAGAAACAGTTGAGACTTTAGCCGAATTTTCAGGAGTTCCTGTGTGGAATGGT 
TTAACCGATGCTGATCATCCAACGC «3TACTAG< 3ATTTTC 3 TAAG M 1 T T KTj ICt M B SAT II ' 3CTTTACGTAT 

GTGGGTGATGGACGTAACAATGTCGCTAATGCCTTGAT3ATCGGTGCTTCTATTGTAGGCATGACTTATCATTTGGTTTGTCCTAAAGAATTAGAG 
CCAGATCCTGAACTACTCTCTAAATGTCAAGAAATTGCGAAAACTACTGGTGCTTCTATTGAAATCACTGCTGATATTGCAGAAGGCGTCAGAGAT 
TCAGACGTCCTATATACAGATGTTTGGGTTTCAATGGGAGAACCGGATGAAGTTTGGAAAGAAAGAATAGCTCTTTTAGAACCCTATCGTATTACC 
CAAGAAATGCTTAATATGACAGAAAATCCAAACGTTATTTTCGAGCATTGCTTGCCCTCATTTCATAATATAGATACTAAAGTTGGATACGACATT 
TATGAAAAATATGGTTTGAAGGAAATGGAAGTATCAGATGAAGTTTTTGAAGGCCCTCACTCAGTTGTTTTCCAAGAAGCTGAAAATCGTATGCAT 
ACTATTAAAGCAGTTATGGTAGCAACTTTAGGTGAT 

SEQ ID 3246 

MKNl!RNRSFLTIir,DFSTAEVEFI.LKLSEDLKRAKYAGIEQCKLVGKNIALIFEKDSrRTRCAFEVAAHDQGAHVTYLGPTGSQMGKKETSKDTARV 
LGGMYDGIEYRGFSQETVETLAEFSGVPVWNGLTDADHPTQVLADFI.TAKECLHKPYKDIRFTYVGDGRNNVANALMIGASIVGMTYHLVCPKELE 
PDPELLSKCQEIAKTTGASIEITADIAEGVRDSDVLYTDVWVSMGEPDEVWKERIALLEPYRITQEMLNMTENPNVIFEHCLPSFHNIDTKVGYDI 
YEKYGLKEMEVSDEVFEGPHS WFQE AENRMHTI KAVMVATLGD 

SEQ ID 3247 

ATGGCAAAAATTGTTGTTGCACTAGGAGGAAATGCCTTAGGAAATTCTCCAGAAGAACAATTAAGATTAGTAAAACATACTGCAAAATCATTGGTG 
GCCTTGATAAAAAAGGGACACGAAATTGTTGTAAGTCATGGTAATGGACCACAAGTTGGTGCCATTAATTTAGGAATGAArTTTGCGGCTGAGAGT 
GGTCAAGGAACTAATTTTCCTTTTCCAGAATGTGGAGCAATGAGCCAAGGATACATAGGCTATCATCTCCAACAGAGCCTTTTAAATGAATTACGT 
CAAGAGGGAATAAATAAGGAAGTTGCTACAATTATTACCCAAATTGAGGTGGATGAATCAGACCAAGCATTTAGCGCACCTACCAAGCCTATAGGC 
ACCTTTTATGATAAGGAGACATCAGAAAAGATTGCTATAGAGAAAGGGTATACTTTCGTAGAAGACGCTGGACGAGGGTATCGTCGTGTTGTTGCT 
TCACCTGAACCTAAAAAAATCATCGAAATTAATAGCATTAAAACACTTATTGAAAATGATACCCTAGTTATCGCAGGTGGAGGTGGAGGCATCCCT 
GTCATTAATAAGGGAGGTTATGAAGGrATTGCAGCrGTTATTGATAAAGACAAATCTAGrGCACTGTrAGCAGGAGAACrAGCTGCGGATCAATTG 
ATTATTCTCACTGCAGTTGATTATGTTTATACTCAATTTGGTAAAGAAAATCAAAAAGCTTTAACAGAGGTTAATGAGAATCAAATGATTGATTAC 
GTTAACCAAGGTGAGTTTGCAAAAGGAAGTATGTTACCTAAAGTAATAGCCTGTATGAGTTTCTTAGATCACAATCCGAAAGGAACAGCCTTAATC 
ACCTCATTAAATGGTTTAGAAGATGCATTAGATGGGAAATTAGGAACACGTATAACTAAG 

SEQ ID 3248 

MAKIWALGGNALGNSPEEQLRLVKHTAKSLVALIKKGHEIWSHGNGPQVGAINLGMNFAAESGQGTNFPFPECGAMSQGYIGYHLQQSLLNELR 
QEGINKEVATIITQIEVDESDQAFSAPTKPIGTFYDKETSEKIAIEKGYTFVEDAGRGYRRWASPEPKKIIEINSIKTLIENDTLVIAGGGGGIP 
VINKGGYEGIAAVIDKDKSSALLAGELAADQLIILTAVDYVYTQFGK3NQKALTEWENQMIDYVNQGEFAKGSMLPKVIACMSFLDHNPKGTALI 
TSIiNGLEDALDGKLGTRITK 

SEQ ID 3249 

GTGAAACTAATACCAGCTGCATTTGAAGCAATAACAGAAGAAAACGGATTAATTGTTGAAAATGATGTCCCAACAGAACTTGCTAAGAAAATAGCA 
CCTACACAAATGATAGAATCA 

SEQ ID 3250 

MKLIPAAFEAITEENGLIVENDVPTELAKKIAPTQMIES 

SEQ ID 3251 

ATGCCAGAAAAAATGACAAACAGTGAAAACAAAAGGAGTAAAGGTTTTC3AATGCCAGGTGCCTTTACAATATTATTCATTTTAACAATCTTTTCG 
GTTTTGGCTACATGGTGGATACCTGCTGGGTCCTATTCAAAATTACAATTTGATACAGCATCATCCAAACTAGTAGTAACAGATCCAAATGGTAAG 
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ACAGTTCATGTTCCAGCAACGCAAACACAGTrSGi- AGATGAA1 rTCAAAATTAAAATTAAAGAATTTACTTCTGGTGCTATTAGTAAGCCAGTT 
TCAGTTCCAAATACTTACAAACGTTTGAAGCAAAATCCAGCAGGCATTGGCTCCGTGACGACTAGTATGGTAAATGGAACCATTGAAGCTGTTGAT 
ATTATGGTATTTATCATGGTACTTGGAGGCATGATAGGAGTAGTTAGAAAGAGTGGCGCTTTTGAGTCTGGTCTTCTAGCTTTAACAAAGAAAACC 
AAAGGTAGAGAGTTTTTATTGATATTTTTAGTTTCCTTATTGATGGTTTTAGGCGGTACTCTATGTGGTATTGAAGAAGAAGCAGTTGCTTTTTAT 
CCTATTTTAGTTCCAATCTTTTTAGCCATGGGTTATGATTCTATCATTTGTGTAGGTGCTATTTTCTTAGCAAGTTCTGTTGGGACATCATTTTCA 
ACAATTAATCCGTTTTCTTCTGTTATTGCTTCAAATGCAGCTGGTATTAGTTTCACAGAAGGCTTATCATGGCGTACAGCAGGGTGTATTGCAGGT 



ATCAATATTATTTTGAGCCAAGGTTATATATCAGATACGATGCTTTACACAGCTTCAAAATTAGCTTCACATGTTAGTGGCTCTGTCTTTATCATT 
GTTATGATGTTrATCTACTTTGTGTTAGGArTTGTTGTTCCArCCTCGTCGGGTTTAGCAGTACTTTCAATGCCAATTCTAGCACCTCTTGCAGAT 
ACTGTTGGGATTCCTCGTTCAGTAGTAGTAATGGCTTATCAATTTGGGCAGTATGCAATGTTGTTTTTAGCACCTACTGGACTAGTTATGGCAACC 
TTGCAGATGTTAGATATGAAGTACTCCCATTGGCTAAAATTTGTGTGGCCGGTTGTTTTATTCCTCCTAATATTTGGTGGCGGTTTGTTAGTTCTA 



SEQ ID 3252 

MPEKMTNSENKRSKGFRMPGAFTILFILTIFSVLATWWIPAGSYSKLQFDTASSKLVVTDPNGKTVHVPATQTQLDKMNVKIKIKEFTSGAISKPV 
SVPNTYKRLKQNPAGIGSVTTSMVNGTIEAVDIMVFIMVLGGMIGWRKSGAFESGLLALTKKTKGREFLLIFLVSLLMVLGGTLCGIEEBAVAFy 
PILVPIFLAMGYDSIICVGAIFLASSVGTSFSTINPFSSVIASNAP.GISFT3GLSWRTAGCIAGAIFVWYLHWYAKKIKANPEFSYSYEDRVEFN 
AKWGMTTNHTPSLFTIRQKIILSLFVISFPLMVWGVMSQGWWFPTMASSFIjAITIIIMFLTATGANGIGERDWDEFVNGASSLVGVSLIIGLARG 
INIILSQGYISDTMLYTASKLASHVSGSVFIIVMMFIYFyLGFWPSSSGLAVLSMPILAPLADTVGIPRSVVVMAYQFGOYAMDFLAPTGLVMAT 
LQMLDMKYSHWLKFVWPWLFLLIFGGGLLVLQVLIL 

SEQ ID 3253 

ATGACAGAAGAAAAAAAACGGGGTTTTAGAATTCCTTCTTCTTACACCGTTCTTTTTATCATTATAGCCATCATGGCAGTGTTAACTTGGTTTATT 

CCAGCTGGCGCCTACGAAACCGCTAAGGGCGGrGGTGTTATTrCAGGAACCTACAAAACAGTAGCATCCAATCCTCAAGGATTTTTTGACATCTTG 

ATGGCTCCCGTTCGAGGCATGTTAGGTGTTGAAGGCACTGATGGTGCTATTCAAGTGTCTTTCTTTATCTTAATGGTTGGGGGCTTTTTAGGAGTT 

GTCAACAAAACAGGTGCTCTTGACACAGGGATTGCGTCAGTGGTTCGTAAAAACAAAGGTAGAGAAAAAATGCTGATTGCTATTTTAATCCCTTTG 

TTTGCTCTAGGTGGAACGACCTATGGTATGGGGGAAGAAACCATGGCCTTTTACCCACTTTTAATTCCTGTTATGATTGCGGTTGGTTTTGACAGT 

ATTGTTGCTGTAGCCATTATTTTGATTGGTTCTCAAATTGGGTGTCTAGCCTCCACTATTAACCCATTTGCAACTGGTGTAGCAGCTGATGCTGCT 

GGTGTCAGCATTGCAGATGGAATGATTTGGCGTGTTATCCAATGGGTTATTCTTGTCGGCATGTCTATTTGGTTTGTTTACAATTACGCTAGTAAG 

ATTGAAGAAGACCCAAGTAAATCATTGGTTGCAGACAAGGAAGAAGAGCATAAGGAACTCTTCCAGTTGCAAAATTCTGGAGAAGACTTAAACAAG 

CGCCAACGAAACGTTTTGACCATTTTTACTTTGACCTTTGTCATTATGATTCTTAGTTTGATTCCGTGGGAAGATTTTGGCATCAAATTCTTTACT 

AATATCAATACTTGGTTAACOiCAATGCCTATCTTAGGGGGAGTTATTGGGAAAACCATGGGAGCATTTGGTACTTGGTATTTCCCAGAAATCACC 

ATGCTCTTTATCATGATGGGTGTCTTAGTTGCTATTGTTTATCGTATGAGTGAAGAAGACTTTTTTAGCTCTTTTTTGACTGGTGCAGGTGAATTT ' 

TTAGGTGTTGCCATGATCTGTGCTATTGCACGCGGTATTCAAGTTATCATGAATGGTGGTATGATTACAGCCACTATCTTACACTTAGGTGAAACA 

GGGGCTACAATGGGAATTATGGCACCGCTTGGACAATTCTCAAATGTCCCTGCTCACCTTGTTATTACAGCCTTCCAGTCAGCTTCTGGAATCTTA 
AACATGATTTCTCCAACTTCAGCAATCGTTATGGGAGCACTTGCGCTTGGTCGCGTTGACCTTGGTACTTGGTGGAAATTCATTGGTAAATTTATT 
GTAATGGTGATGCTTGTAAGCGTGCTATTACTTGTAGTTGCAACATTCTTT 

SEQ ID 3254 

MTEEKKRGFRIPSSYTVLFIIIAIMAVLTWFIPAGAYETAKGGGVISGTYKTVASNPQGFFDILMAPVRGMLGVEGTDGAIQVSFFILMVGGFLGV 
VNKTGALDTGIASWRKNKGREKMLIAILIPLFALGGTTYGMGEETMAFYPLLIPVMIAVGFDSIVAVAIILIGSQIGCLASTINPFATGVAADAA 



NINTWLTTMPILGGVIGKTMGAFGTWYFPEITMLFIMMGVLVAIVYRMSEEDFFSSFLTGAGEFLGVAMICAIARGIQVIMNGGMITATILHLGET 
SLSGLSSQVFVILAYIFYLPMSFLIPSTSGLAGATMGIMAPLGQFSNVPAHLVITAFQSASGILNMISPTSAIVMGALALGRVDLGTWWKFIGKFI 
VMVMLVSVLLLWATFF 

SEQ ID 3255 

ATGTTATTCCAAAGTAAAATAAATTACCCTAAAAAGTCTAGCATCATCACTCAAATTACCCTCTGGTACAGCTCTTTTATTTTTATCCTTGTTATC 
GGTGTATTAATTGGTTCATTTTTTATTTCAAAAAGCATTGCTGAAAACAAATCTAAAAAAAATTTAGAAGCTAAAGCTGTGCAAATGAGTCAAGCG 
TTAGCTAAAGGTCATCGGTATGAGGCTTTTGAAGATGGAATATTTTATTCAGTCTATGACCAAAATGGAAAAGTTATCTATTCTGGTTTTCCAAAA 
GGATTTAAAAGGGATTTAGACCATCAACATAAACATAAAAAGAAATTATCTCTATTTTCCATGGAGAATCGTACCTTTCAGTATGTTGATATTCCA 
ATTTCTGGGAAAAATCAGTGGTTACGTGCTATCCGTACTGTTGACAGACTGGATAAGCAATTAACTGAATTGTTATTTAGTTTGGGTATCGTTCTT 
CCTCTTATGTTGATTATAATAACTGTTGGTGGCTATTTAATTTTAAAGCGCACTTTTAGACCGATTCAAGAAATTACTGAAACCGCTCAATTTATT 
ACCCAAAATGAAGACTATACTAAGCGAATTATCACTAAAAATAACGAAAATGAATTAACTGAGCTAGCAGCTGTTATCAATACTATGTTGGCTTCT 
ATTGAATCATCATTTGTTCGGGAAAAACAATTTAACAATGATGTTTCTCATGAACTACGGACTCCTGTAACAGTTATACTTTCTGAAAGTGAATAC 
GGAAAAAACTACGCAGAAAATTTAAGTGAAGCAAAAGAATCCITTGAGGTTATACACCGTCAGTCACTATCAATGAAAAAATTAGTTGAGCAACTT 
CTAGAATTGACTAAGGCAGAAAATCCATTATCAATTCAGTTAGAACCTCTTAATTTCTCAATTATGATGAAGCAACTAGTATCCGATTCGAGTAGA 
TTATTAGATAATACCCCTATACACCTTGACTCTCAAATCGAAGATGACCTTTGGATTATAGGTCAACAAACACTACTCAAACGGCTTTTTGATAAT 
CTATTTTCAAATGCTATTAAATTTACAAACAATCATATTTCTATTAGTCTAAGACAGTCCGATAATCAAATTGTCTTCTCTATTAAAGATAATGGT 
CTAGGTATCTCAGTTGATGACCAAAGTAAAATTTGGAACCGTTTCTATCAAGTGGACTCTGCTCGAACCAAGGATAGTCAGTCTGGAATTGGTTTA 
GGGCTATCTTTAGTAAAACAAATCGCTACAATACACCGTGCTAAAATATGGGTTGATTCTAAACCTGATGATGGCAGTCAGTTTACGCTCACCTTT 
CCAAAATTGAAGAAAGAC 

SEQ ID 3256 

MLFQSKINYPKKSSIITQITLWYSSFIFIbVIGVLIGSFFISKSIAENKSKKNLEAKAVQMSQALAKGHRYEAFEDGIFYSVYDQNGKVIYSGFPK 
GFKRDLDHQHKHKKKLSIiFSMEKRTFQYVDIPISGKNQWLRAIRTVDRLDKQLTELLFSLGIVLPLMMIITVGGYLILKRTFRPIQEITETAQFI 
rQNEDYTKRIITKNNENELTELAAVINTMLASIESSFVRSKQFOTDVSHEI,RTPVTVII,SESEYGKNYAENIjSEAKESFEVIHRQSI,SMKKLVEQI, 
LELTKAENPLSIQLEPLNFSiMMKQLVSDSSRLLDNTPIHLDSQIEDDLWIIGQQTLLKRLFDNLFSNAIKFTNNHISISbRQSDNQIVFSIKDNG 
' LGISVDDQSKIWNRFYQVDSARTKDSQSGIGLGLSLVKQIAIIr I 3 EDGSQFTMFPKLKKD 

SEQ ID 3257 

ATGAAAATCCTTGTTGTTGAAGATGAGTTTGACTTGAACCGTAGTATTGTAAAACTTTTAAAAAAGCAACACTACAGTGTTGACAGTGCTTCAAAT 
GGTGAAGAAGCCTTACAATTTGTTTCAGTGGCAGAATATGATGTGATTATCTTAGATGTAATGATGCCAAAAATGGACGGCTTCACCTTTTTAAAA 
CTGCTTCGCAACAAAGGAAGTCAAGTATCTATTCTTATGTTGACTGCTCGAGATGCCGTTGAAGATCGTATCGCAGGTCTAGATTTTGGTGCGGAT 
GATTACCTTGTAAAACCATTTGAATTTGGAGAACTCATGGCCCGAATTCGAGCTATGTTACGACGTGCAAATAGACAAGTATCTTCTGATGATATT 
CAAATTCAAGATATAACAATCAATTTATCTACAAAGCAAGTTTGGAGAAACGACAATTTGATTGATTTAACAGCTAAGGAATACGAAGTCCTTGAG 
TATTTGGCACGTCACAGAGACCAAGTCCTCTCTCGTCATCAAATTCGTGAACACGTTTGGGATTATGATTATTATGGAGAGTCCAATATTATTGAT 
GTCCTTATCAAAAACCTTCGTCGAAAACTAGATAACAATCGAGATGGATCACTAATAAAAACTAAACGAGGTTTAGGATATGTTATTCCAAAG 
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SEQ ID 3258 

MKILWEDEFDLNRSIVKLLKKQHYSVDSASNGEEALQFVSVAEYDVIILDVMMPKMDGFTFLKLLRMKGSQVSILMLTARDAVEDRIAGLDFGAD 
DYLVKPFEFGELmRIRAMLRRANRQVSSDDIQIQDITINLSTKQVWRNDNLIDLTAKEYEVLEYLARHRDQVLSRHQIREHVWDYDYYGESNIID 
VLI KNLRRKLDNNRDGSLI KTKRGLGYVI PK 



SEQ ID 3259 




ACCCGTCGTTTGCAAACCGAAAAAACAACGTATATCATGATGATGACTGCGCGTGATTCTATTATGGATGTGGTTGCAGGTTTAGACCGCGGTGCA 
GACGACTATATTGTTAAACCGTTTGCCATTGAAGAACTACTTGCCCGTATTCGTGCTATTTTCCGCCGTCAAGATATTGAATCTGAGAAGAAAGTG 
CCTAGTCAAGGCATTTATCGAGATCTAGTTTTAAATCCACAAAACCGTTCAGTTAATCGTGGCGACGATGAGATTTCTCTCACTAAACGTGAATAT 
GATTTGCTTAATATTTTGATGACTAATATGAATCGTGTCATGACACGTGAAGAATTATTGTCAAATGTTTGGAAATATGATGAAGCCGTTGAGACT 
AATGTTGTAGATGTCTATATTCGTTATCTCCGCGGCAAAATTGACATTCCAGGCAAGGAATCTTATATCCAAACAGTGCGTGGCATGGGATACGTT 
ATTCGTGAGAAA 

SEQ ID 3260 

MTKKILIIEDEKNLARFVSLELQHEGYEVIVEVNGREGLETAIiEKEFDLILIjDIiMLPEMDGFEVTRRLQTEKTTYIMMiVlTARDSIMDWAGLDRGA 
DDYIVKPFAIEEIiLARIRAIFRRQDIESEKKVPSQGIYRDLVLNPQNRSWRGDDEISLTKREYDLLNILMTNMNRVMTREELLSNVWKYDEAVET 
NWDVYIRYLRGKIDIPGKESYIQTVRGMGYVIREK 

SEQ ID 3261 

ATGACAAACTATAAAAACAACTTTAAAAAATTCATGAGCAATAAATTATACGTAGGGTTAGCTTCCATTACGCTACTTGGTATTGGGGGAGCTATA 
GGAGTAAGTGGAGCTGCATTAGCGCATAACCATCACTCAGAACACATGTCTTTTGAACATAAGCATGAAGGACACGATAAACATCACGATCATAGA 
GAAAAATACTCACTAAAAACATTAAAGAATATCTCGACAAAAATCGATTATAAGACTGCCTTAGAAACTGCCAAAAAAGAAGCTCGCTCAGGCTTT 
ATTTCACAAATTGAATTAAATACCAAAGGTGATACACCTTTTTATGAAATCAAAGTTATTGATAATAAAATAGCTAAAAAATATAAAATTGATGCT 
AATTCTGGGAAGATCCTTTCAACAACATCAGATAATCAACTCAATTCAAAAGATGCCCAATTAAAACAACCAAGTAAAGATATTCAGACTGCATTA 

GATGGAAATACTCCTAAGATTGCCCAATTTGATAGTGATAAAGCATCATTTATAAAGGCAAATAAGCTTAATACAACTCATAAAAATCACGAC 

SEQ ID 3262 

MTNYKNNFKKFMSNKLYVGLASITLLGIGGAIGVSGAALAHNE1HSEHMSFEHKHEGHDKHHDHREKYSLKTLKNISTKIDYKTALETAKKEARSGF 
ISQIELNTKGDTPFYEIKVIDNKIAKKYKIDANSGKILSTTSDNQLNSKDAOLKQPSKDIOTALQAIQAKYKNAKIKEISLANNKSNKLVYKVKLL 
DGNTPKI AQFDSDKASF I KANKLNTTHKNHD 

SEQ ID 3263 

ATGCCCAAGAATAGGATAAACAATTTCATCAATATAGGAGGCTTAATCTTAGTAATCTCTTTTCTACTATTAGTCCTTGATATAGTTAATCTTCCA 
ACGAAATTTGGTTTTAATATAAAGACTTTAAATATTGAAATTTGGAATATTTACGCTACGCTTTTAGGAAGCGGGTTAACTCTGTATGGTGTAATT 
ATAACAATTAACAGTCAGTATGAGTCACAGATAGAGGATACTAAACGGATTGTAAAGCCTATGATTAATGTGTCACCTGTTGACGAGTATAGCTAC 
AAGGATAAGTATATTCAATTTGACTTTATATTCCCCAAAGCATATCCAAACCTTTTAAGAAAGGATAATATTGACACTCCAAATGTCACCATCTCT 
CTGGAAAATCTTGGAACTAGAGAATTGTATAATTTATATATAGGAA/iTTTTGAAGCTACTTATTTTGATGATGGTGGCTATTATTATCAACTTAAT 
CCAATTTTATATTCAAACCATAAGGTACAAGTTAATCTTATGTTCTATGAAAAAAATGGTTATCTTAAAGAATTTAATCAGGAAGATAAATTTCAT 
TTGCTCATTTCTCCTATCAAATTTTCAATCTATTTTCAGGATTGCTTGAATAATTGGTACGAACAATCGTTTAAATTACGTATTTTCCACCAAGTT 
CAAGCAGACAGGTCAGATGAAGAAAATTCACTAACAGTTAGTATTGAAAGAGTAGAGATATATTCTGCCCCTAAAGAAATTTCTCCCGATTCACTT 
CCGTGGATAACTAATCCAAGTAAGTTATGCCAGTTTGGG 

SEQ ID 3264 . . 

MPKNRINKFIHIGGLILVISFLLLVLDIWLPTKFGFNIKTLNIEIWNIYATLLGSGLTLYGVIITINSQYESQIEDTKRIVKPMINVSPVDEYSY 
KDKYIQFDFIFPECAYPNLLRKDNIDTPHVTISLENLGTRELYNLYIGNFEATYFDDGGYYYQLNPILYSNHKVQLNLMFYEKNGYLKEFNQEDKFH 
LLISPIKFSIYFQDCLNNWYEQSFKLRIFHQVQADRSDEENSLTVSIERVEIYSAPKEISPDSLPWITNPSKLCQFG 

SEQ ID 3265 

ATGATTTTAGAAAGGAAGATGCAAATGGATAACAAATTCAAAAATATCCCAAAACGGCATTTACCACAAAAACTCCCATTTGACTACACGTCAATA 
TATACTGACCCACAAATCATTAAATTAACTACTAGGGCAAATATTGCAATCGGTACTTACGAAGGATTTCTAGAGTCTATCATTAACCCTATGCTA 

AATAAAGTAGATATTGAGCGTGATGAATTGCATGAAATCATTAACTACCGAAAGGCTCTCTTTTATGCTCTAGAAAACATTTCCACCATCAACAAC 
ATCGATTCTAAAGGATTACCGTTATCCAATAGAATTATTAAAGAAATGCACAAAATTCTTCTAGATAATGTTAGAGGTAGTAGTAAAAATCCTGGT 
AATTTTAAGAGAAGTCAAAACTATATCGGTAGTGTATCCTCGATTTCATACACTCCTGTCCCCGCGGAAAAAACACCAGAATACATGTCTAATTTG 
GAGCAATATATCCATTATGATGACTTAGACTTATTGGTTCAGTCAGCAATTATCCATGCTCAATTTGAAATGATTCACCCTTTTGAAGACGGTAAT 
GGACGAATTGGACGATTGCTTATACCACTATTCCTGTACTATCAGGAACTACTTTCTTATCCAACATTTTATATGAGTTCGTATTTTGAAAGAGAT 
AGGTCTCTTTACATATCACACCTATCAAACATTTCAAAAGACAACAACTGGAAAGACTGGTTTGAGTATTACCTAGAAGGAGTGATATTGTCCGCA 
GAAGAGAGTACAAAAAAAGCTCAGGACATACTAAGCCTATArAACATTATGAAGGAACAAGTCATCCCTAAACTTAATrCrGTTTCAGGTATCCAG 
CTTCTTGACTTTATATTCTCGGCTCCAATCTTTAAGGCAGAACAAGT"AGTGAACACCTAAAAATTTCTAAGAGAACTACCTATACTTTAGTAAAT 
AAGTTAATTGATGAAGGTTATCTTTCAACAGATAATGCTCAAAGGAATAGAACCTACTATTGTCCTCAACTTCTTTCAATCGTTCAA 

SEQ ID 3266 

MILERMQMDNKFKNIPKRHLPQKLPFDYrSIYTDPQIIKLTTRANIAIGrYEGFLESIIWPMLLISPLLSQEAVIjSSKLEGTHATLKDLLNYEAG 
NKVDIERDELHEIINYRKAIiFYALEMISTINNIDSKGLPLSNRIIKEMHKILLDNVRGSSKNPGNFKRSQNYIGSVSSISYTPVPAEKTPEYMSNIi 
EQYIHYDDLDLLVQSAIIHAQFEMIHPFEDGNGRIGRLLIPLFLYYQELLSYPTFYMSSYFERDRSLYISHLSNISKDKNWKDWFEYYLEGVILSA 
EESTKKAQDILSLYNIMKEQVIPKLNSVSGIQLLDFIFSAPIFKAEQVSEHLKISKRTTYTLLNKLIDEGYLSTDNAQRNRTYYCPQLLSIVQ 

SEQ ID 3267 

ATGTTTGAAATACTTAAACCTGATAAAAAGGCTGTTGGGAAAAGATTGAGGCAAGTCAAGGATGAGTTAAATTTGTCTTTTACAGATTTTGGAAAT 
CGTCTTGGACTAAAAAAATCAACCATCAACGCATATGTAAGAGGAGATAACTTAGCGCCTCTTGAAGTTTTAGAAAAAGTATCAAAAATCTATGGA 
AAACCTGTAGGTTGGTTTTACTATGGAGAATTGGAAGAATAXATTGAACTTTACCTTAGAAAACTTGGTTATGGTACATTCCTAGATGAATATCCT 
GAGACACCGTTAAAGATAAAGGATGAGCTTrTTAGGATrAAAGCAAATCCAAAACAATrAArCACAACrAACGGGGGAGrAACCATTGGAACATTT 
GAGAATCCTAATTGGGAAAATGACTTTGGTTACCCAAATGAAGGCTACCTAGATGATATCTTTTTTGAAATGCTTTGTGAAACTCTAAAGAACTCA 
ATTAGACAGGAAGCTCAAACCTACCTAAGTCAGCAAGAAGGACTTGACGATACTAAAATCAAAGAACTCTCTAATTACTTTGCCAACCAAATCTAC 
ATCTCATATGATTTTGTCGGAAATTTAGAAAATCTTTCTAAAGATAAAATCAAGCAAGAAGTTAAAGAAAGCTATGAACGTCTGCTTAAAGATTCA 
CCTCAAGCAGGTGTAGAAGTTAGCTATGATTCCAATTACCrACTTGGTTTTCTAATAAArACACTTGCGGATAGTCAAACAACAAGGCAATTACTT 
TCAGATATGTCACAAGCAACAGTCGGTATGCCTTTTTCACAATTTCATGAGGGACACGAATTAGTTGAGGTTATCCAATCTGTCAGACCACGGCTG 
ATAGAACTTTACAATAACACGACCTTTGATGATTGGACTGACTGGGCGGAGAAA 

SEQ ID 3268 

MFEILKPDKKAVGKRBRQVKDELNLSFTDFGNRLGLKKSTINAYVRGDNLAPLEVLEKVSKIYGKPVGWFYYGELEEYIELYLRKLGYGTFLDEYP 
ETPLKIKDELFRIKANPKQLITTNGGVTIGTFENPKWENDFGYPKEGYLDDIFFEMLCETLKNSIRQEAQTYLSQQEGLDDTKIKELSNYFANQIY 
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ISYDFVGNLENLSKDKIKQEVKESYERLLKDSPQAGVEVSYDSNYLLGFLINTLADSQTTRQLLSDMSQATVGMPPSQFHEGHELVEVIQSVRPRL 
IELYNNTTFDDWTDWAEK 

SEQ ID 3269 

ATGAATGAATATGATTATCAAGAAGTTGTGGATAGGGTTGACGGTCTTAACTCAGTTTCAACACTGAAAAAGTGGCGATTAAAAATTGAAAGCTTG 
ACTGGTACTCAATTTAAAGAAAGTAGAGTGAGAACGGGTCGGAAATCTTATTCTAAAATCTATCTCTTTACAGATGATGACCTTGCCTACTTTCAA 
GCGGTCGCGGATAAGAAGTCCTCATTAGGGCTTGAGAGGGCAATTCTAAGCGTTTATGGGAGTTCCAAGGGAAAAGACCATCAGAAACCCATTAGA 
GAGCTTGTAGACGAGCTAGAAGTTTCTTTTATGGAAATTCAAGAGGATTACCAAAGAAACCTAACTGAGTTGAAACAGAAGTTAGAAGTGCTTCTT 

SEQ ID 3270 

MNEYDYQEWDRVDGLNSVSTLKKWRLKIESLTGTQFKESRVRTGRKSYSKIYLFTDDDLAYFQAVADKKSSLGLERAILSVYGSSKGKDHQKPIR 
ELVDELEVSFMEIQEDYQRNLTELKQKLEVLLVRIQNLEKETGDKTSKRIGFFKR 

SEQ ID 3271 

ATGAAGACGGTTCGCCACCCCACCGCTGGGCGAGTGGTCAATACGGTAGCCCAGAGCAGGTGGGGAAGGTGGCAAACGGCTGAAATCGAAATTGAA 
ATTGCACCCCGTTCCCTATTAGGGGGTGCACACATACACGAAATGTGGTCAAAACCCTTGATAAGCAAGGGGTTCAGCGATTTGAAGCAAATTTCA 
CGAAAAAAATCTTTA 

SEQ ID 3272 

MKTVRHPTAGRVVNTVAQSRWGRWQTAEIEIEIAPRSLLGGAHIEEMWSKPLISKGFSDLKQISRKKSL 

SEQ ID 3273 

ATGACAAAATTTAACTTAACAGACGAAACCATAAAAGTTGGTGATTTGAAATTAGATAAATCACAATTTGACATTCCAAAGAAAGTGACTATCCTT 
TCTTCACGGGTTGCACCAGTCTATAAAAATGTCAATGGCGAAAGCATTGCGACAGATGAAGTGGCTAAAATCACTTGCTCTGTACAAGATACAGAC 
rCTTCTGATGACCTTAAGGGCATTCGCTTGGAGATTGTAGACAATCTTGACAAGTTGGCTAAATCC 

GGTGGCTTAAAGCTAGTGGCAACCGATATTAAATTTATTGGAGCC 

SEQ ID 3274 

MTKFNLTDETIKVGDLKLDKSQFDIPKKVTILSSRVAPVYKNVNGESIATDEVAKITCSVQDTDKIQALKDLGYSSDDLKGIRLEIVDNLDKLAKS 

SEQ ID 3275 

AAGTTTGTCCTCAATGAATGGGGGATAAACAAGTATCAACGGCATTATTCCTTCTCAGAGArAAAGGTTTACTTCAATAAGGACTGGCAATCAAAG 
ATGGGAGTCTTTATCGAACTGAGAGGGCAGGGGTGCCGTCAGTATGAAGAATATATGGAAAACAATGTCAATAACTGGGTAACCTTGATGAAACGC 
ATTTCTGAATGTCATAGTAACGTTACGAGACTAGATATTGCCAACGATATCTTTGATGACAGTCTATCCGTCCCACTCATTTACAGTTATTGTAAA 
AAGCAACTCTGCATATCAACCGCTAAAACCTTTGATTACCATGAAAAGAGCCTTCTTGAAAATGGTGAAAAGGTCGGTGAAATGGTTACGATTGGT 
GTTAGAGGTACTCAGCAATGGTGTGTCTATAACAAATTGTTAGAACAAAAGCTAGACCAAGAATTGCCAAATACGCCCTTATCATGGACAAGAGCA 
GAGCTGAGGTGCTGGCAGGAAAAAGCAAATTTACTAGCCAAACAGATTAAAGAGGGGCGACCGCTCAAAGAGATTTACTTTGAAGTTATTAACGGA 

GCTAAGGCGGAATCTCACGGGCAAGAAAAGGGAGATAGCTATATCCAGCACTTACTTGAATTGGGGATTTCTAAGCTAACCGAAACAGACGAGACT 
GACATTCAGCAGTACAAACAAGAGCAACTAAGCTCAGCCTATTGGGGCATAAGAAAAGACGACCTG 

SEQ ID 3276 



ISECHSNVTRLDIANDIFDDSLSVPLIYSYCKKQLCISTAKTFDYHEKSLLENGEKVGEMVTIGVRGTQQWCVYNKLLEQKLDQELPNTPLSWTRA 
ELRCWQEKANLLAKQIKEGRPLKEIYFEVINGHYRFVSPRDKDSNRWRRKTVKWWNDYLETQEKTVLSVKRTKPTLKRSEKWTEKQVSRTLGKLYV 
AKAESHGQEKADSYIQHLLELGISKLTETDETDIQQYKQEQLSSAYWGIRKDDL 

SEQ ID 3277 

ATGAGAGATAATGGTTCAAGAGTACTTATCATCAGTTCTTGGCGACCAGACCCTTATAAGGCGGGTAATGTCTTGGTGAAATTCGCTATGCGATTC 
ACCCACCCTATTACTAAAAAATCTCATAAGAAATACCTTTCTACAGGTGCTAGTAAAGGGTGGTTTACCACCAAGGCAACACCGAGCAAAAAGTTA 
CCTTCTGGGAAAGAACGTCTCTTGGTCAGCGATATTAAAAACACACAATTAATTACTCAGGTCACGCAAGAACTGAATAAATTAGTTGATGACTAT 
ATCGCCGAGCTAATGGGCATTAAGCCTAAGAAAGCCAAGAAACTTTTAACCCTAGAAGAAATCGCCAAGCCATTTGATAAAGATGGAAATTTTTAC 
GGTAAAGCCTTTAAAGCATGGCATGAAAGGGTCAAGCCAGCCAATAATACCCTTAAAACAAGGGTTACTATCTATAATCGCTATATTGAGCCGAAC 
TTTGATACCAGAATGTCCATCACGAAATTTGCCTTTATGACAGATGAAATTCAAAATCTTATCAATGCTTCTTCTATGCACATGGCGAGAAATCTG 
CATATCTACCTTAAGATGATTTTTGACTGGTCAGTTGAAAATGGACAGATAACTCTTACACAAGACCCGATTGCCAGCAATAAGGTTAAAAGGCGA 
GTTCTGACAAAGAGTGAGGAGCAGGACAAGAAGCGTGAAGATATAC-CAGAGAAGTATCTAGAAGCAAGTGAGGTTAACCATGTTCTCCGCCTGATA 
GAGAGCTGGACTAATCGACCTGATAACCAACTTATCGCAGATGTATTGAGAATGATTTTTCTAACAGGCATGCGACCAAGTGAGGTTTTAGGCTTA ■ 



CTTGACGAAAAGGAACGCTACCGAGCAGACCTTAAGACCAAGGAAP.GTGTCCGCACGATTCCAATGAGCCCTGAGGTTGAGAAGATTCTACGTCAC 
TATATTGACAGAAATAAATTTCAAGCTCAATTCAGTCCGACTTACCAAGACTTAGGGTATCTCTTTACTAGAACCTATATTAGGGCAGGTAATCGA 
CAAGGCTCTCCGCTTTATCACAACGAACTCTCACAATTCCTGAGAC-GTGGCTCTAGTCAGTCAGCAAAGTATAACAAGAAAGCAGGCAAGCCCTAT 
AAGGATATCGATAGCTTTCTAGACTTTGGCAGACCGATTCATGTCATCCCTCATATGTTCCGCCATAGCTTTATCTCTATTATGGCTAGCGAAGGT 
ATTGACCTCCCTACTATTCGAGAATTTGTCGGACACTCGGAGGATTCCAAGGAGATTGAGCGTGTCTATCTCCATGTGATTAAGAAGCAAAAAGAT 
ACCATGAGAGGGGCAGTTGAAAAGCTAGAAAAGTTGATTGAA 

SEQ ID 3278 

MRDNGSRVLIISSWRPDPYKAGNVLVKFAMRFTHPITKKSHKKYLSTGA3KGWFTTKATPSKKLPSGKERLLVSDIKNTQLITQVTQELNKLVDDY 
IAELMGIKPKKAKKLLTLEEIAKPFDKDGNFYGKAFKAWHERVKPANNTLKTRVTIYNRYIEPNFDTRMSITKFAFMTDEIQNL1NASSMHMARNL 
HIYLKMIFDWSVENGQITLTQDPIASNKVKRRVLTKSEEQDKKREDIAEKYLEASEVNHVLRLIESWTNRPDNQLIADVLRMIFLTGMRPSEVLGL 
NEDMLDFEKKWIKVHWQRASKNKSDDMMEALNLDEKERYRADLKTKESVRTIPMSPEVEKILRHYIDRNKFQAQFSPTYQDLGYLFTRTYIRAGNR 
QGSPLYHNELSQFLRGGSSQSAKYKKKAGKPYKDIDSFLDFGRPIHVIPHMFRHSFISIMASEGIDLPTIREFVGHSEDSKEIERVYLHVIKKQKD 
TMRGAVEKLEKLIE 

SEQ ID 3279 

ATGTGGTCAGAAAAACACAAAAGCGGAAAAGTAAATTTTGTAGAACGGTACAAACACCCATACACTGGCAAGTGGTGCAGAGCTTCTGTCCTTATG 
GAAAAAGACACGCCACGAATACGAAAAGAAGCCCAAAAATATCTTGACGAAAAAATATCTGAAATCTTAACAAGTCTTACCACAACCGATGCCTAC 
CTACTAGATGTCATGAACGAATGGTGGGAACATCATCAGAAATCACTCAAATCAACTTCTGTCCGCTCTCTTGATTTTAGAATAAGAGAATTGCGA 
AACTTAATTGATCCAGAAGTGATGATTGCCAAGATAACCACGAAATACCTGCAAAGTATTATCGACAAAATACCAGGTAGTTATGACAAACGTAAA 
CGAGCACGGCAGCTGCTCAAACAAACCTTCGACTACGCTATCGCTTTAGAGTATGTCTCAATCAATCCAGTTATTAGTACCCAACTCGCAAAACCT 
GTTAAGACCATCAAAGACTTTGAAGACGTTGCCCAGAAGTTTTTAGAAAAAGATGAACTCAAAAGGCTATTAGATGAAATGTATAGACGTAAAGGA 
TCGATTAAAATGGCTTATCTGGCAGAATTTATGAGCTTAAATGGCTGCCGCATTGGAGAAGCTCTAGCTATACAGCCAGACAATATCAAAAATGAT 
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ATCATTGAAATCCACGGAACTCTTGACTACACCTCAAATGGCTATAGA.EiACGCTATCAAAACCACCCCTAAAACAAATTCCAGTTGGCGTGAM.CA 
TTGATAACCAAACGTGAAAAAGAAATTATTCAGGATATACTGAAAATTAATGCTCTTGAAAAAAATACTAATCCTAATTACAAGGACATGGGCTAC 
ATCTTCATTTCCAGAAATGGTGTTCCTATTCAAGACAACGCCCTCAACACCTCTATCAGAGCGGCAAATAAGAGACTAGAAAAACCGATTCAAAAA 



GACTCGAA&ACTACTCAACAAATCTATACCraCGTCACGAAAAGCATGAAAAATGAAGTCGTCGACATCTTAAACCGGCTA 

SEQ ID 3280 

MWSEKHKSGKVNFVERYKHPYTGKWCRASVLMEKDTPRIRKEAQKYLDEKISEILTSLTTTDAYLLDVMNEWWEHHQKSLKSTSVRSLDFRIRELR 
NLIDPEVMIAKITTKYLQSIIDKIPGSYDKRKRARQLLKQTFDYAIALEYVSINPVISTQLAKPVKTIKDFEDVAQKFLEKDELKRLLDEMYRRKG 
SIKMAYLAEFMSLNGCRIGEALAIQPDNIKNDIIEIHGTLDYTSNGYRNAIKTTPKTNSSWRETLITKREKEIIQDILKINALEKKTNPNYKDMGY 
IFISRMGVPIQDNALNTSIRAANKRLEKPIQKELTSHIFRHTLVSRLAENKVPLKTIMDRVGHADSKTTQQIYTHVTKSMKNEWDILNRL 

SEQ ID 3281 

TTGAATAAAATTCATTTGATATATAGAATTATAAAAGCTGTACTTCCTAAGAAAAAGAGAAAAGAATATGATACAATGAACTTGACTAAATTAAAG 
AGGAAAGAAATGAGAACATATTCAGATAAAAACGAACTTAAGGAAGAAGTACTAAAATCATATAAAAAATATATTGCTGAATTCAATGACATTCCT 
GAGAAGTTGAAAGATTTAAGAATTGATGAGGTTGATAGGACACCAGCGGAGAATCTAGCCTATCAGGTTGGCTGGACTACCCTGATACTAAAATGG 
GAGTCAGATGAACAGAGTGGCTTAGAAGTTAAAACACCAACTGAGACGTTTAAATGGAATCAACTTGGAGAGCTATATCAGCATTTTACTGAGACC 
TACGCTAGTCTAACCATCAAAGAACTTACGGCTCAACTCAATGATAATGTAGATGCTATAGGTAACATGATTGATTCAATGAGCGACGAAGTCCTA 
TTTAAACCTCATATGAGAAATTGGGCTGATAGTGCGACTAAGAATGCAGTCTGGGAAGTTTATAAGTTTATTCATATTAATACGGTAGCTCCTTTC 
GGAACATTTAGAACTAAGATTCGCAAGTGGAAAAAAGTTGCTTTAAAG 

SEQ ID 3282 

MNKIHLIYRIIKAVLPKKKRKEYDTMNLTKLKRKEMRTYSDKNELKEEVLKSYKKYIAEFNDIPEKLKDLRIDEVDRTPAENLAYQVGWTTLILKW 



GTFRTKIRKWKKVALK 

SEQ ID 3283 

ATGCGCGTAAATATTACACTTGAACATAAAGAATCTGGTGAACGCTTGrACCTTACTTCAAAAAACAAACGTAACACTCCAGACCGTCTTCAATTG 
AAAAAATACTCACCAAAACTTCGTAAACACGTTGTTTTCACTGAAGTTAAA 

SEQ ID 3284 

MRWITLEHKESGERLYLTSKNKRNTPDRLQLKKYSPKLRKHWFTEVK 

SEQ ID 3285 

ATGCGCGTAAATATTACACTTGAACATAAAGAATCTGGTGAACGCTTGTACCTTACTTCAAAAAACAAACGTAACACTCCAGACCGTCTTCAATTG 



SEQ ID 3286 

MRWITLEHKESGERLYLTSKNKRNTPDRLQLKKYSPKLRKHVTFTEVK 

SEQ ID 3287 



SEQ ID 3289 

ATGACAGCTCCATCTGTACAATTCGACGAAACTACTGGAGATTACTCACGTTCTCACCGTGTATCCCTTAAAGGATACTACAAAGGACGTAAAATC 
GCTAAAGCTAACGAAGCTAAA 

SEQ ID 3290 

MTAPSVQFDETTGDYSRSHRVSLKGYYKGRKIAKANEAK 

SEQ ID 3291 

ATGTTTAAAGAGAAAACTAATCGAAGAGGTAAACTTATGAAACTTCAAAAACCAAAAGGGACTCAGGATATCTTACCTGGAGAATCAGCAAAGTGG 
CAATACGTTGAAAATGTTATACGCAATCTCTTTAAACAATATCATTATGATGAAATTCGTACACCAATGTTTGAACATTACGAGGTTATTAGTCGC 
TCAGTTGGGGATACAACGGATATCGTTACAAAAGAGATGTATGATTTTCATGATAAAGGAGATCGTCACATTACGCTTCGTCCAGAAGGAACAGCA 
CCTGTTGTACGTTCTTATGTTGAAAATAAACTATTTGCACCAGAAGTTCAAAAACCAACCAAAATGTATTATATTGGATCAATGTTCCGATATGAG 
CGCCCACAGGCTGGTCGTTTACGAGAATTTCATCAAGTAGGCGTTGAGTGCTTTGGATCAAATAATCCAGCAACTGATGTTGAAACAATCGCAATG 
GGACATCATCTATTTGAAGATTTAGGTATCAAAAACGTTAAACTTCATCTTAATAGTTTAGGGAATCCAGAAAGTCGTCAGGCCTATCGCCAAGCT 
CTTATTGATTACTTAACACCCATACGTGAACAATTGTCTAA.GGATAGTCAACGTCGTTTGAATGAAAATCCATTGCGCGTACTAGACTCTAAGGAG 
CCAGAAGACAAACTAGCAGTTGAAAATGCTCCTTC 
GATGCTCTAAATATTCCATACATCATTGATACTAAT. 

GATAATGAATTAACGATCTGTGCTGGAGGCCGTTATGACGGCTTAGTATCCTATT 
■TTAGAACGCTTGCTCTTAATATTAGATAAGCAAGGGATTTCTTTACCAATAGAAAATACTATAGATCTGTATATAGCTGTATTAGGATCAGAGGCT 
AATCTAGCTGCCTTAGATTTGGCACAATCAATACGTCATCAGGGTTTTAAAGTAGAGCGTGATTATTTGGGTCGTAAAATCAAAGCACAATTTAAG 



GAAGTTAAAGTTAGTTTTGAAAACATTAAAACAGATTTTTCATCTGTGCTTAAACAATTAGGATTG 

SEQ ID 3292 

MFKEKTNRRGKLMKLQKPKGTQDILPGESAKWQYV3NVIRNLFKQYHYDEIRTPMF3HYEVISRSVGDTTDIVTKEMYDFHDKGDRHITLRPEGTA 
PWRSYVENKLFAPEVQKPTKMYYIGSMFRYERPQAGRLREFHQVGVECFGSNNPATDVETIAMGHHLFEDLGIKNVKLHLNSLGNPESRQAYRQA 
LIDYLTPIREQLSKDSQRRLNENPLRVLDSKEPEDKLAVENAPSILDYLDESSQAHFDAVCHMLDALNIPYIIDTNMVRGLDYYNHTIFEFITEIE 
DNELTICAGGRYDGLVSYFGGPETPAFGFGLGLERLLLILDKQGISLPIENTIDLYIAVLGSEANLAALDLAQSIRHQGFKVERDYLGRKIKAQFK 
SADTFNAKVIMTLGSSEVDSKEVGLKNNQTRQEVKVSFENIKTDFSSVLKQLGL 

SEQ ID 3293 

CAATATAATTATGGAGAAATTCGTACTCCTATGTTTGAACACTACGAGGTAATCTCGCGGTCTGTAGGTGATACGACTGATATTGTGACGAAGGAA 
ATGTATGATTTCTATGATAAAGGAGATCGTCACATTACCTTGCGACCAGAGGGTACAGCTCCAGTGGTGCGTTCTTATGTTGAAAATAAATTGTTT 
GCGCCAGAGGTCCAAAAACCCGTCAAACTTTATTArATCGGTTCCArGTTCCGCTACGAACGTCCTCAAGCTGGTCGTTTACGTGAATTTCACCAG 
ATTGGGGTAGAATGTTTCGGCGCTGCTAATCCAGCAACAGATGTTGAAACCATTGCGATGGCCTATCACCTCTTTGAAAAATTGGGCATTAAGGAT 
GTCACCCTTCATTTAAATAGTTTGGGGAGTCCTGAGAGTCGTGCAGCTTATCGTCAAGCCTTGATTGACTACTTAACACCAATGCGTGATCAATTA 
TCTAAAGATAGTCAACGTCGCTTGGATGAAAACCCACTGCGCGTGCTTGATTCTAAAGAAAAAGAAGATAAACTAGCCGTTGAAAAAGCGCCTTCT 
ATTTTGGATTACTTAGATGAGGAAAGTCAGGCGCACTTTGAGGCGGTCAAAGATATGCTTGAAGCACTTGACATTCCTTATGTGATTGACACCAAT 
ATGGTGCGTGGCCTTGATTACTATAGCCACACTATTTTTGAATTCATCACGTCTGTGGAAGGTTCTGACTTAACTATCTGTGCGGGTGGACGTTAT 
GATAGTTTGGTAGGTTATTTTGGTGGGCCTGAGACTCCAGGATTTGGCTTTGGTCTTGGTTTAGAACGTCTCTTGATGATTATTGAAAAGCAGGGC 
ATTACCTTGCCAATTGAGACAGAGATGGATATTTACCTTGCTGTGTTAGGTGATGGTGCTAATAGCAAAGCTTTAGAATTGGTTCAAGCCATTCGC 
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CGTCAAGGGTTTACAGCTGAACGAGATTACCTTGGCCGTAAGATTAAGGCTCAGTTTAAATCAGCCGATACCTTTAAAGCAAAATTGGTMTGACT 
TTAGGAGAAAGTGAAGTTGAAGCAGGCAAAGCTGTGATTAAGAATAATCGTAGTCGTCAAGAAGTGGAAGTCAGTTTTGAAGATATGATGACAAAC 
TTTGCGAACATCTCAGAGCAATTAT"EATCT 

SEQ ID 3294 

MKLQKPKGTQDILPGDAAKWQYVESVARDTFSQYNYGEIRTPMFEHYEVISRSVGDTTDIVTKBMyDFYDKGDRHITLRPEGTAPVVRSyVENKLF 
APEVQKPVKLYYIGSMFRYERPQAGRLREFHQIGVECFGAANPATDVETIAMAYHLFEKLGIKDVTLHLNSLGSPESRAAYRQALIDYLTPMRDQL 
SKDSQRRLDENPLRVLDSKEKEDKLAVEKAPSILDYLDEESQAHFEAVKDMLEALDIPYVIDTNMVRGIiDYYSHTIFEFITSVEGSDLTICAGGRY 
DSLVGYFGGPETPGFGFGLGLERLLMIIEKQGITLPIETEMDIYLAVLGDGANSKALELVQAIRRQGFTAERDYLGRKIKAQFKSADTFKAKLVMT 
LGE S E VEAGKAVI KNNRS RQE VE VS FEDMMTNFANI S E QLLS 

SEQ ID 3295 

GTGCTTTTTGTTATAATAGGTTGGAATGAATATTTTAAATGGAGAAAACAGATGAAACGTAGTATGTATGCTGGGCGTGTTCGTAGTGAGCACATA 
GGAACATCGATTACTTTAAAAGGATGGGTTGGTCGTCGTCGTGACCTTGGAGGCCTTATTTTTATTGATCTTCGCGATCGCGAGGGAATCATGCAA 
TTAGTTATTAATCCTGAAGAAGTATCAGCCTCAGTTATGGCAACCGCAGAAAGTCTCCGTAGTGAATTTGTTATAGAGGTTAGCGGTGTAGTGACA 
GCACGAGAACAAGCTAATGATAATTTACCAACAGGAGAAGTTGAATTAAAAGTGCAAGAATTATCGATTCTTAATACCTCGAAAACAACACCATTT 
GAAATTAAAGATGGTATTGAGGCAAATGATGATACACGCATGCGTTACCGTTACTTGGATCTTCGTCGTCCGGAAATGCTTGAAAATTTCAAATTA 
CGTGCGAAAGTAACACACTCAATCCGTAATTACCTTGACAACTTAGAGTTrATTGATGrCGAAACTCCGATGCTAACAAAATCAACTCCAGAGGGG 
GCACGAGACTATTTGGTTCCATCACGTGTCAACCAAGGACATTTTTATGCCCTTCCACAAAGCCCTCAAATTACAAAACAGCTATTGATGAATGCG 
GGATTTGATCGTTATTATCAAATTGTCAAATGTTTCCGTGATGAGGATTTACGTGGAGACCGTCAACCTGAGTTTACACAAGTTGACTTAGAGACA 
TCATTCCTTAGTGATCAAGAAATTCAAGACATTGTTGAGGGTATGATTGCTAAAGTAATGAAAGACACTAAAGGTTTAGAGGTTTCTTTACCATTC 
CCAAGGATGGCATATGATGATGCAATGAArAACTACGGGrCTGATAAGCCTGATACAAGGTTTGATATGCTTTTACAAGACTTGACAGAAATTGTC 
AAAGAAGTTGACTTCAAGGTGTTCTCAGAAGCTTCAGTAGTTAAAGCGATTGTTGTCAAAGATAAGGCGGACAAGTACTCTCGAAAAAATATTGAT 
AAATTAACAGAAATTGCAAAACAATACGGTGCCAAAGGTTTAC-CATGGCTAAAATATGCAGATAATACTATTTCAGGTCCGGTTGCTAAGTTCTTG 
ACAGCTATTHAAGGTAGGTTGACAGAAGCTTTACAGCTAGAGAATAATGACTTAATTCTATTTGTAGCAGATAGTCTTGAAGTAGCTAACGAGACT 
TTAGGAGCGCTTCGTACACGCATTGCAAAAGAACTTGAACTCATTGATTATTCTAAATTTAATTTCCTATGGGTTGTTGATTGGCCAATGTTTGAG 
TGGTCAGAAGAAGAGGGACGATATATGTCGGCTCATCATCCATTCACCTTGCCAACAGCGGAGACAGCGCATGAGTTGGAAGGGGATTTGGCTAAA 
GTACGTGCAGTTGCCTATGATATTGTTTTGAATGGATATGAGTTAGGCGGTGGTAGCCTACGTATTAACCAAAAAGATACACAAGAGCGTATGTTC 
AAGGCTTTAGGATTTAGCGCTGAATCAGCTCAGGAACAGTTTGGTTTCTTACTTGAAGCTATGGATTACGGCTTCCCACCACATGGTGGATTGGCA 
ATAGGCCTTGACCGCTTTGTTATGTTGTTAGCAGGCAAGGACAATATTCGAGAAGTTATTGCATTCCCTAAAAACAATAAGGCTAGTGATCCAATG 
ACTCAAGCTCCTAGTCTCGTTTCAGAACAACAATTAGAAGAATTATCACTTACTGTAGAAAGTTATGAAAAC 

SEQ ID 3296 

MLFVIIGWNEYFKWRKQMKRSMYAGRVRSEHIGTSITLKGWVGRRRDLGGLIFIDLRDREGIMQLVINPEEVSASVMATAESLRSEFVIEVSGWT 
AREQANDNLPTGEVELKVQELSILNT2KTTPFEIKDGIEANDDTRMRYRYLDLRRPEMLENFKLRAKVTHSIRNYLDNLEFIDVETPMLTKSTPEG 
ARDYLVPSRVNQGHFYALPQSPQITKQLLMNAGFDRYYQIVKCFRDEDLRGDRQPEFTQVDLETSFLSDQEIQDIVEGMIAKVMKDTKGLEVSLP.F 
PRMAYDDAMNNYGSDKPDTRFDMLLQDLTEIVKEVDFKVFSEASWKAIWKDKADKYSRKNIDKLTEIAKQYGAKGLAWI,KYADNTISGPVAKFL 
TAIEGRLTEALQLENNDLILFVADSLEVANETLGALRTRIAKELELIDYSKFNFLWWDWPMFEWSEEEGRYMSAHHPFTLPTAETAHELEGDLAK 
VRAVAYDIVMGYELGGGSLRINQKDTQERMFKALGFSAESAQEQFGFLLEAKDYGFPPHGGLAIGLDRFVMLLAGKDNIREVIAFPKNHKASDPM 
TQAPSLVSEQQLEELSLTVESYEN 

SEQ ID 3297 

ttggaaacgagcaggtttcacaggattctgtttgttttagggaatttatttatgaaacgtagcatgtatgcagggcgtgttcgcgaagaacacatt 
ggaacgacaatcacattgaaaggatgggtcagtcgtcgtcgtgacttgggtggtctcatctttattgatttgcgtgaccgtgagggtgtgatgcaa 
ttagtcattaaccctgaggaagtttccagtgatgtgatggcaactgctgaacgcttacgtagtgaatatgtgattgaagtggaaggttttgttgaa 
gctcgacaacaagccaatgataagttggcgacaggaatggttgagttaaaagtatctgctttgaccattttaaacacagctaaaacgacgcctttt 
gaaattaaagatgacgttgaagtaagtgatgacacgcgtttacgttaccgttacttagatttacgacgtccagaaatgttagaaaacttcaagcta 
cgtgcaaaagtgactcattctatccgtaatraccttgargaccttgagtttatcgatgtcgagacacctatgttgacaaaatcaactccagaaggt 
gcgcgtgactatctggtaccaagtcgtgttagccaagggcatttctatgctttgccacaaagtccgcaaataaccaaacagttattgatgaatgct 
ggctttgatcgctattatcaaattgtgaaatgtttccgcgatgaagatctacgtggtgaccgtcaacctgagtttacacaagttgacttggaaacg 
tcattcctttctgaacaagaaattcaagacatcgttgaaggcatgattgctaaagtgatgaaagagacaaaagaaatagatgtaaccctaccattc 
ccacgtargagctacgatgragcaatgaatagctacggcrctgataaaccagacacacgttttgaaatgcrtttacaagacttgacagtaactgtc 
aaaggaaatgacttcaa'ggttttctcagaagcaccagctgtcaaggcgattgtggtgaagggaaatgcagatcgatactctcgtaaagatattgac 
aaattaactgagtttgccaaacaatttggtgctaaaggccttgcctgggttaagc-tgacagatggtcaattggcaggcccagtagccaagttcttg 
acagctattgagacagagttgtcaagccaattaaaacttgctgagaatgatttggttttatttgtagcggatactcttgaggttgctaataataca 
ttaggtgcccttcgtaatcgtattgccaaggaccttgacatgattgatcagrcc-cagtttaatttcctttgggtggttgattggccaatgtttgag 
tggtcagaagaagaaggacgttatatgtcagctcatcaccccttcactcttccaacgccagaatctgctcatgagttagagggtgatttggctaag 
gtacgggctattgcttacgacatcgttttaaatggttacgagcttggtggtggtagcctgcgtatcaatcaaaaagagatgcaagagcgcatgttc 
aaggctcttggctttaccgctgatgaagctaacgaccaatttggtttcttactagaagcgatggactacggctttcctcctcatggtggcttggca 
attggtcttgaccgttttgtcatgttgcttgctggaaaagacaatattcgagaagttattgccttccctaaaaataacaaagcctctgatccaatg 
acgcaagcacctagtcttgtttctgaaaaccaattagaagaactcagtcttcaaatagaaagtcatgat 
SEQ ID 3298 

LETSRFHRILFVLGNLFMKRSMYAGRVREEHIGTTITLKGWVSRRRDLGGLIFIDLRDREGVMQLVIWPEEVSSDVMATAERLRSEYVIEVEGFVE 
ARQQANDKLATGMVELKVSALTILNTAKTTPFEIKDDVEVSDDTRLRYRYLDLRRPEMLENFKLRAKVTHSIRNYLDDLEFIDVETPMLTKSTPEG 
ARDYLVPSRVSQGHFYALPQSPQITKQLLMNAGFDRYYQIVKCERDEDLRGDRQPEFTQVDLETSFLSEQEIQDIVEGMIAKVMKETKEIDVTLPF 
PRMSYDVAMNSYGSDKPDTRFEMLLQDLTVTVKGNDFKVFSEAPAVKAIWKGNADRYSRKDIDKLTEFAKQFGAKGLAWVKVTDGQLAGPVAKFL 
TAIETELSSQLKLAENDLVLFVADTI.EVANNTLGALRNRIAKDLDMIDQSQFNFLWVVDWPMFEWSEEEGRYMSAHHPFTLPTPESAHELEGDLAK 
VRAIAYDIVLNGYELGGGSLRINQKEMQERMFKALGFTADEAOTDQFGFLLE.^YGFPPHGGLAIGLDRFVMLLAGKDNIREVIAFPKNNKASDPM 
TQAPSLVSENQLEELSLQIESHD 

SEQ ID 3299 

ATGAAAACTAGACGAACCCCXTTAGAAAAAAAGGTAAAATATATTATCAGTGTATGGGCTAAAAAATTTGGTCTCTTACACACTTTAAAAAGTATC 
TCACGAGAAAAATATGCAGAGAAAATTTCGGCTTCATTGCTGTATGGTATTCTATCCAGTGTTGCTGTCAATTTCTTTTTTCAACCTGGACATGTT 
TATTCAAGTGGAGCAACTGGTTTAGCTCAGGTTATTTCAGCTGTCAGTAAACACTGGTTTTCTTTTGAAATACCAGTTGCTTTAGCTTTTTATGCC 
ATTAATATCCCTTTGCTGATATTATCTTGGCGTAAGATTGGACATAAATTTACTATTTTTACGTTTATCACAGTAACTGTAAGCTCTATCTTCATT 
CAACTAATGCCTCAAATCACCCTTACAACTGATCCCTTAATCAATGCTATCTTTGGTGGTTTAATTATGGGAGCTGGTGTTGGTTTTAGCTTTAAG 
TCTAGAATTTCTAGTGGGGGAACAGATATTATCAGTTTGACAATTAGAAAGAAAACAGGCAGAGATGTAGGTAGTATTTCTrrTATTATTAATGGT 
ATTATTTTATTATTTGCAGGTCTTTTATTTGGTTGGAAGTACGCTTTGTACTCGATGGTGACCATTTTTGTATCAAGTAGAGTTACAGATGCCATT 
TTTACAAAGCAAAAAAAGATGCAAGCGATGATrGTTACCAGTAAGCCTTATrGCGTCATTAAACGTATCCATCGTGATTTACArCGTGGTGTAACC 
TGTATCAATGATGCTGAAGGTACTTATAATCATGAGAAAAAAGCAGTTTTAATAACTATATTAACACGTGAAGAATTTAGTGATTTTAAATATTTA 
ATGCTAAAAGCGGATCCAAAAGCCTTTGTTTCCGTTGCAGAAAATGTTCATATTATTGGACGATTCGTTGATGATGAT 
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SEQID3300 •■ 

MKTRRTPLEKKVKYIISVWAKKFGLLHTLKSISREKYAEKISASLLYGILSSVAVNFFFQPGHVYSSGATGLAQVISAVSKHWFSPEIPVALAFYA 
INIPbLILSWRKIGHKFTIFTFITVTVSSIFIQLMPQITLTTDPLINAIFGGLIMGAGVGFSFKSRISSGGTDIISLTIRKKTGRDVGSISFIING 
IILLFAGLLFGWKYALYSMVTIFVSSRVTDAIFTKQKKMQAMIVTSKPYCVIKRIHRDLHRGVTCINDAEGTYNHEKKAVLITILTREEFSDFKYL 
MLKADPKAFVSVAENVHIIGRFVDDD 

SEQID3301 

ATGArrAAGAAAACAACCTATAAGAAAAAAGTTAAATATGTCA'rrAGTAGAGGGGCCAAGAAAGrTGGCCTACrCCACGCTCrAAGAAGTATTrCA 
AGAGAAAAATATGCAGAGAAGATTTCGGCTTCTCTGCTTTATGGCATTCTCTCTAGTATTGCTGTGAATTTTTTCTTCCAGCCTGGGCATGTTTAT 
TCAAGTGGAGCAACTGGTCTAGCACAGGTTTTTTCAGCTCTTAGTCATCGTCTTTTAGGCTATGATTTTCCCATCGCCTTTGCGTTTTATTTGATX 
AATATTCCTTTGCTTATTTTAGCTTGGTATAAAATTGGGCATCAATTTACCATTTTTACCTTTATCACAGTCAGCATGAGTTCTTTCTTTATTCAA 
ATCATGCCTCAAGTGACGCTGACGACTGATCCTCTTATCAATGCTATTTTTGGTGGTTTGGTTATGGGAATGGGAATTGGTACAGGTCTCAAATCA 
CGTATCTCTAGTGGGGGGACTGATATTGTCAGTTTGACCCTTAGGAAACGAACAGGCAAGGATGTGGGCAGTCTCTCATTGATGGTTAATGGTGCA 
ATTTTAGCCTTTGCAGGGATTTTATTTGGCTGGCAGTACGCCCTTTATTCTATGGTCTCTATCTTTGTATCAAGTCGTGTTACGGATGCCATTTTC 
ACCAAGCAAAAGAAAATGCAGGCAACTATTGTTACCAGCCATCCAGAGCGTGTGATTCATATGATCCATAAACGTCTGCATCGCGGAGTGACCAGT 
ATCAACGACGCAGAAGGGACTTACAAGCATGAACAAAAAGCAGTTTTGATTACCATTTTGACATGTGAAGAATACCCAGAATTCAAATGGCTGATG 
TTAAAAACAGACCCACAAGCCTTTGTTTCAGTGGCTGAGAATGTTAGAATTATCGGTCGTTTTGTGGAAGATGAT 

SEQ ID 3302 

MIKKTTYKKKVKYVISRGAKKVGLLHALRSISREKYAEKISASLLYGILSSIAVNFFFQPGHVYSSGATGLAQVFSALSHRLLGYDFP1AFAFYLI 
NIPLLILAWYKIGHQFTIFTFITVSMSSFFIQIMPQVTLTTDPLINAIFGGLVMGMGIGTGLKSRISSGGTDIVSLTLRKRTGKDVGSLSLMVNGA 
ILAFAGILFGWQYALYSMVSIFVSSRVTDAIFTKQKKMQATIVTSHPERVIHMIHKRLHRGVTSINDAEGTYEHEQKAVLITILTCEEYPEFKWLM 
LKTDPQAFVSVAENVRIIGRFVEDD 

SEQ ID 3303 

ATGTTGAAACTGGATTTAAAAACAAAGATAAAAGAAACTATTTTAATTGCCTTTGGTGTGGCTCTCTATACTTTCGGCTTTGTCAAATTTAATATG 
GCTAATCATTTGGCTGAAGGAGGTATTTCCGGTGTCACTTTGATTATCCATGCACTTTTCGGAGTTAATCCAGCACTTTCATCACTTCTCCTTAAT 
ATCCCGTTATTTATATTAGGGGCTAGGATTTTAGGGAAAAAATCCTTATTGTTAACTATATATGGTACAGTGTTAATGTCTTTTTTCATGTGGTTT 
TGGCAACAAATCCCTGTAACAGTCCCTTTGAAAAACGATATGATGTTAGTTGCAGTAGCTGCTGGAATTTTAGCAGGAACTGGTAGTGGTTTAGTA 
TTTAGATATGGTGCAACTACAGGTGGTGCAGATATTATTGGTCGTATTGTAGAGGAAAAATCTGGAATAAAATTAGGGCAAACCTTATTGTTTATT 
GATGCTATAGTTCTAACGTCTTCACTTGTTTATATTAATTTACAACAGATGCTATATACGTTAGTAGCTAGCTTTGTATTTAGTCAAGTGTTAACA 
AATGTTGAAAATGGGGGCTACACTGTTCGTGGAATGATCATTATTACCAAAGAATCAGAATCTGCAGCAGCAACCATTTTGCATGAAATTAATAGG 
GGTGTAACTTTTTTACGGGGCCAAGGTGCCTACTCAGGTAGAGAGCATGATGTCTTGTACGTAGCTCTTAACCCAAGTGAAGTGCGTGATGTGAAA 
GAAATCATGGCTGATTTAGACCCAGATGCTTTTATTTCTGTTATAAATGTAGATGAAGTTATTAGCTCAGATTTTAAAATTCGACGAAGAAATTAC 

SEQ ID 3304 

mlkldlktkiketiliafgv/llytfgfvkfnmanhlaeggisgvtliihalfgvnpalsslllniplfilgarilgkksllltiygtvlmsffmwf 
wqqipvtvplkndmmlvavaagilagtgsglvfrygattggadiigriveeksgiklgqtllfidaivltsslvyinlqqmlytlvasfvfsqvlt 
. nvf.nggytvrgmiittkesesaaatilheinrgvtflrgqgaysgrehdvlyvalnpsevrdvkeimadldpdafisvinvdevissdfkirrrny 

SEQ ID 3305 

ATGGCACATCACGATAAATTGACTAAACTACTAAAACTGTTTTTGATTGCCCTAGGTGTAGCCATTTATACCTTCGGTTTTGTTAATTTTAACATG 
GCTAATGCTTTGGCTGAAGGTGGTGTGGCAGGAATAACCTTGATTTTACACGCGCATTTTGGGATTAATCCTGCTTACTCTTCTCTCTTATTTAAT 
CTTCCACTTTTTATTTTAGGGGCAAAGATTTTTGGGAAGCGTTCTTTGGCTCTAACCATCTATGGAACAGTTCTGATGTCCGCTTTTATCTGGATG 
TGGCAAAAAGTTCCTATCGAACTTGGCTTGGAAAATGACATGATGTTGGTGGCTGTAGTGGCAGGTCTCTTTTCAGGGATTGGGAGTGGCATTGTT 
TTTCGCTATGGTGCAACCACAGGTGGAACGGATATTATTGGTCGCATTGCAGAAGAAAAATTTGGAGCTAAGCTAGGTCAAACTTTGCTTTTGGTG 
GATGCTCTTGTATTGACAGCTTCGTTGACTTATGTGGATTTAAAACACATGCTTTACACTTTGGTGGCAAGCTTTGTTTTTAGCCAAATGATTAGr 
GTGGTTCAAAATGGTGGTTACACTATCCGTGGAATGATTATTATTACCAAGCATTCAGAGGCTGCCGCTCAAGCTATCCTAACCGAAATCAATCGT 
GGAGTGACTTACTTGAAAGGTCAAGGAGCTTACTCTGGTAATGATTACAATATCATGTATGTGACCTTGAACCCAACTGAAGTTCGGGAAGTCAAA 
CGTATTTTAGCTGGTTTGGATCCAGATGCCTTTATCTCCATTATTGATGTGGACGAAGTTATTAGCTCTGATTTTAAAATTCGCCGAAGAAATTAT 
GATAAA 

SEQ ID 3306 

MAHHDKLTKLLKLFLIALGVAIYTFGFWFNMANALAEGGVAGITLILHAHFGINPAYSSLLFNLPLFILGAKIFGKRSLALTIYGTVLMSAFIWM 
• WQKVPIELGLENDMMLVAWAGLFSGIGSGIVFRYGATTGGTDIIGRIAEEKFGAKLGQTLLLVDALVLTASLTYVDLKHMLYTLVASFVFSQMIS 
WQNGGYTIRGMIIITKHSEAAAQAILTEINRGVTYLKGQGAYSGNDYNIMYVTLNPTEVREVKRILAGLDPDAFISIIDVDEVISSDFKIRRRNY 
DK 

SEQ ID 3307 

ATGCCATCAGAAAAAGAAATATTAGATGCTCTTAGTAAAGT^TATAGCGAAGAAGTAATACAAGCAGATGATTATTTTCGTCAAGCTATTTTCGAG 
CTCGCTAGTCAACTTGAAAAAGAGGGGATGAACTCACTCCTAGCTACAAAAATTGACTCACTTATCAATCAATACGTCTTAACACATCAATTTGAT 
GCTCCTAAAAGCATATTTGATCTTAGTCGCTTGGTAAAAACAAAAGCTAGCCATTACAAGGGAACTGCTATCTCAGCTATTATGCTTGGTAGTTTC 
TTAAGTGGAGGACCAAAA 

SEQ ID 3308 . . ' . 

MPSEKEILDALSKVYSEEVIQADDYFRQAIFELASQIiEKEGMNSLLATKIDSLINQYVLTHQFDAPKSIFDLSRLVKTKASHYKGTAISAIMLGSF 
LSGGPK 

. SEQ ID 3309 

ATGTTACAGGAGAATGCCATGCCATCAGAAAAAGAAATATTAGATGCTCTTAGTAAAGTTTATAGCGAACAAGTAATACAAGCAGATGATTATTTT 
CGTCAAGCGATCTTCGAGCTCGCCAGTCAACTTGAAAAAGAGGGGATGAGCTCACTCCTAGCTACAAAAATTGACTCACTTATCAATCAATACATC 
TTAACACATCAATTTGATGCTCCTAAAAGCATATTTGATCTTAGTCGCTTGGTAAAAACAAAAGCTAGCCATTACAAGGGAACTGCTATATCAGCT 
ATTATGCTTGGTAGTTTCTTAAGTGGGGGACCAAAA 

SEQ ID 3310 

MLQENAMPSEKEILDALSKVYSEQVIQADDYFRQAIFELASQLSKEGMSSLLATKIDSLINQYILTHQFDAPKSIFDLSRLVKTKASHYKGTAISA 
IMLGSFLSGGPK 

SEQ ID 3311 

gtgactatattactaattaaaataggagataccatggatacaaaacatctaattgcgagtgaaattcaaaaagttgttccagatatggaacaatcg 
accattctttctttattagaaaccccaaaaaattcgagcatgggagatttagctttcccagcattctctttggctaaaactctacgcaaagcacct 
caaataattgctagtgacattgctgaacaaattaaaagcgaccaatttgaaaaggtggaagctgttggaccttacgttaactttttccttgataaa 
gccgcaatctcaagtcaagttttaaaacaagtcttatctgatggttctgcctatgctactcaaaatattggtgaaggacgaaatgttgccattgac 
atgtctagtccaaatattgctaagccattctcaattggacaccttcgttcaacagttattggtgatagtttagctaatatttttgataaaattggc 
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TATCATCCTGTTAAAATTAATCACCTTGGCGACTGGGGTAAACAATTTGGAATGTTAATCGTTGCCTATAAAAAATGGGGCAATGAAGAGGCTGTC 
CGTGCTCATCCCATCGATGAACTTTTAAAACTTTATGTCCGTATTAATGCTGAAGCCGAGACAGACCCTAGCGTTGATGAAGAGGCACGTGAGTGG 
TTTCGTAAACTTGAAGCTAACGATCCTGAAGCAACTGAATTATGGCAATGGTTCCGTGACGAGTCATTATTAGAATTCAACCGTCTTTACGATCAA 
ATGAATGTTACATTTGATAGCTATAACGGCGAGGCATTCTACAACGACAAAATGGATGAAGTGCTTGAACTGCTAGAATCTAAAAACCTCCTAGTC 
GAATCTAAAGGTGCACAAGTTGTTAACCTAGAAAAATACC-GTATTGAACA^CCTGCCCTCATTAAAAAATCCGATGGAGCAACTCTCTACATTACA 
CGTGACTTAGCTGCTGCACTTTACCGTAAACGTACCTACGATTTTGCAAAATCAATCTACGTTGTAGGAAACGAACAGTCTGCACACTTTAAGCAA 
CTAAAAGCTGTGCTTAAAGAAATGGACTACGATTGGTCCGATGATATGACTCATGTTCCTTTTGGCCTTGTAACAAAAGGAGGAGCAAAATTATCA 
.ACTCGTAAAGGAAATGTAATTCTACTTGAACCTACTGTTGCAGAAGCTATTAATCGTGCGGCATCTCAGATTGAAGCTAAAAACCCTAACCTAGCA 
GATAAAGATAAAGTTGCTCAAGCAGTTGGTGTAGGTGCTATTAAATTTTACGATTTGAAAACTGATCGTACAAATGGTTATGACTTTGACTTAGAA 
GCAATGGTATCATTTGAAGGTGAAACTGGGCCATATGTACAATATGCACATGCTCGTATTCAATCAATCTTACGTAAAGCTAACTTTAGCCCATCT 
AATAGCGATAATTACAGTCTCAACGATGTTGAAAGCTGGGAAATCATCAAACTCATCCAAGATTTTCCTCGTATTATTGTACGTGCGGCAGATAAT 
TTTGAGCCCTCTATTATTGCAAAATTCGCTATTAATTTAGCTCAGTGCTTCAATAAATATTACGCCCACACACGTATTTTAGATGAAGACGCTGAA 

SEQID3312 

MTILLIKIGDTMDTKHLIASEIQKWPDMBQSTILSLLETPKNSSMGDLAFPAFSLAKTLRKAPQIIASDIAEQIKSDQFEKVEAVGPYVNFFLDK 
AAISSQVLKQVLSDGSAYATQNIGEGRNVAIDMSSPNIAKPFSIGHLRSTVIGDSLANIFDKIGYHPVKINHLGDWGKQFGMLIVAYKKWGNEEAV 
RAHPIDELLKLYVRINAEAETDPSVDEEAREWFRKLEANDPEATELWQWFRDESLLEFNRLYDQMNVTFDSYNGEAFYNDKMDEVLELLESKNLIiV 
ESKGAQWNLEKYGIEHPALIKKSDGATLYITRDLAAALYRKRTYDFAKSI YWGNEQSAHFKQLKAVLKEMDYDWSDDMTHVPFGLVTKGGAKLS 
TRKGNVILLEPTVAEAINRAASQIEAKNPNLADKDKVAQAV3VGAIKFYDLKTDRTNGYDFDLEAMVSFEGETGPYVQYAHARIQSILRKANFSPS 
NSDNYSLNDVESWEI IKLIQDFPRI IVRAADNFEP3I IAKFAINLAQCFNKYYAHTRILDEDAEISSRLALCYATATVLKESLRLLGVDAPNEM 

SEQ ID 3313 

ATGGATACTAAAACTCTAATCGCAAGTGAAATAGCTAAAGTTGTTCCAGAATTAGAACAAGATGCTATTTTTAACTTGCTTGAAACCCCAAAAAAT 
TCTGACATGGGAGACCTTGCCTTTCCAGCTTTTAGCTTAGCAAAAGTCCTTCGCAAAGCCCCTCAAATGATTGCTAGCGAGTTAGCTGAACAGATT 
GATGAGAGCCAATTTGAAAAAGTCGTAGCTGTCGGCCCTTACATCAACTTTTTCCTTGATAAAGCTAAGATTTCCTCACAGGTCCTTGAACAAGTG 
ATTACAGCAGGTTCAGACTATGCTCAGCAAGACGAAGGTCAAGGGCGAAATGTTGCTATTGACATGTCAAGCCCAAACATCGCTAAGCCATTTTCA 
ATCGGTCACCTCCGCTCAACAGTTATTGGTGATAGTCTCGCTCACATTTTTGCCAAAATGGGCTATAAACCTGTAAAAATCAATCACCTTGGTGAC 
TGGGGTAAACAATTTGGTATGCTCATTGTTGCCTACAAAAAATGGGGAGATGAAGCTGCTGTTCAGGCACATCCTATTGATGAACTCTTAAAACTT 
TACGTTCGTATCAATGCTGAAGCTGAAACTGATCCCACCGTTGATGAAGAAGCTCGTGAATGGTTCCGTAAATTGGAAGATGGCGACAAAGAAGCT 
ACTGAATTATGGCAATGGTTCCGTGATGAAAGTTTACTTGAGTTCAACCGACTTTATGACCAATTACATGTCACCTTCGATAGTTACAACGGTGAG 
GCCTTCTATAATGACAAAATGGATGAGGTTCTTGACTTATTAGAAGCTAAAAACCTTCTTGTAGAATCTAAAGGTGCCCAAGTTGTTAATCTTGAA 
AAATATGGTATTGAACACCCTGCCTTGATCAAAAAATCAGATGGCGCTACTCTTTACATTACCCGTGACCTAGCTGCCGCACTTTACCGTAAACGC 
ACTTATGACTTTGCTAAATCCGTTTATGTTGTTGGTAATGAGCAAGCTGCTCACTTCAAACAATTAAAAGCAGTGCTAAAAGAAATGGGTTACGAT 
TGGTCAGATGATATGACACACGTTGCTTTTGGACTTGTCACAAAAGGCGGTGCTAAATTATCAACACGTAAAGGTAATGTTATTCTTCTTGAACCT 
ACGGTTGCTGAAGCCATTAACCGTGCAGCTTCTCAAATTGAAGCGAAAAATCCAAACCTTGCTGACAAAGAAGCTGTTGCACACGCTGTTGGTGTC 
GGCGCCATCAAGTTTTACGATCTCAAAACAGATCGTATGAATGGGTATGACTTTGACCTTGAGGCCATGGTTTCCTTTGAAGGAGAAACTGGACCT 
TATGTTCAATACGCTCACGCTCGTATCCAATCTATTCTACGTAAAGCTGACTTTACGCCATCTGCAACCACCACTTACAGTTTAGCTGATGCTGAA 
AGCTGGGAAATTATCAAACTTATCCAAGATTTCCCACGCATTATCAAGCGAACATCAGATAACTTTGAGCCTTCTATTATGGCTAAATTTGCTATT 
AACTTAGCCCAAAGCTTTAACAAATATTATGCTCACACTCGCATTCTCGACGACAACTCAGAACGTGATAACCGCTTAGCTCTCTGCTATGCAACT 
GCTACTGTTCTTAAAGAAGCGCTTCGCTTACTCGGTGTTGACGCACCAAATGAAATG 

SEQ ID 3314 

MDTKTLIASEIAKWPELEQDAIFNLLETPKNSDMGDLAFPAFSLAKVLRKAPQMIASELAEQIDESQFEKWAVGPYINFFLDKAKISSQVLEQV 
ITAGSDYAQQDEGQGRNVAIDMSSPNIAKPFSIGHLRSTVIGDSLAHIFAKMGYKPVKINHLGDWGKQFGMLIVAYKKWGDEAAVQAHPIDELLKL 
YVRINAEAETDPTVDEEAREWFRKLEDGDKEATELWQWFRDESLLEFNRLYDQLHVTFDSYNGEAFYNDKMDEVLDLLEAKNLLVESKGAQWNLE 
KYGIEHPALIKKSDGATLYITRDLAAALYRKRTYDFAKSVYWGNEQAAHFKQLKAVLKEMGYDWSDDMTHVAFGLVTKGGAKLSTRKGNVILLEP 
TVAEAINRAASQIEAKNPNLADKEAVAHAVGVGAIKFYDLKTDRMNGYDFDLEAMVSFEGETGPYVQYAHARIQSILRKADFTPSATTTYSLADAE 
SWEIIKLIQDFPRIIKRTSDNFEPSIMAKFAINLAQSFNKYYAHTRILDDNSERDNRLALCYATATVLKEALRLLGVDAPNSM 

SEQ ID 3315 

TTGAATAACATGAATAAAATAGAACGCCAAAAACGTATTAAACGTTTGATCCAATCAGGGCAGATTGGCACACAAGAAGAAATTAAATTACATTTA 
AAAAATGAAGGAATCGATGTCACGCAAGCGACTCTATCAAGAGACTTGCGTGAGATTGGTCTTTTAAAATTACGTAGCCCAGAAGGTAAGCTATAT 
TATAGTTTATCAACAGCTACTTCAAATCGATTTAGCCCAGCCTTACGCTCATATATTTTGAAAGTATCGCGAGCAAGTTTrArGTTAGTTTTAAAT 
ACTAATTTAGGGGAGGCTAGCGTTTTAGCAAACTTTATTGATGAGAAAGGGCTGCCAGAGATTTTAGGAACAATGGCAGGAGCAGACACCTTGTTG 
GTGATTTGTCAAAATGAAGATATTGCCAAAGTTTTTGAAAAAGAACTATCAGTAGGTTTA 

SEQ ID 3316 

MNNMNKIERQKRIKRLIQSGQIGTQEEIKLHLKNEGIDVTQATLSRDLREIGLLKLRSPEGKLYYSLSTATSNRFSPALRSYIIiKVSRASFMLVLN 
TNLGEASVLANFIDEKGLPEILGTMAGADTLLVICQNEDIAXVFEKELSVGL 

SEQ ID 3317 

ATGAATAAAATGGAGCGTCAACAGCAGATTAAGCGAATCATTCAAGCAGAGCATATTGGCACACAAGAAGATATTAAAAATCACCTTCAAAAAGAA 
GGCATTGTGGTCACCCAAGCAACTCTATCTCGGGACTTAAGAGAAATTGGCCTTTTGAAATTGAGAGATGAACAAGGCAAACTCTATTATAGTTTG 
TCTGAACCCGTTGCAACACCATTTAGTCCTGAGGTGCGTTTTTATGTTTTGAAAGTTGATCGAGCAGGTTTTATGCTGGTTCTCCATACCAATTTA 
GGAGAGGCTGATGTTCTAGCTAATTTGATTGACAATGATGCCATTGAAGATATTCTAGGAACCATTGCTGGTGCGGATACCTTGCTTGTGATTTGC 
AGAGACGAAGAGATTGCTAAACGCTTTGAAAAAGATTTGGCTGCAGGCCTA 

SEQ ID 3318 

MNKMERQQQIKRIIQAEHIGTQEDIRNHLQKEGIVyTQATLSRDLREIGLLKLRDEQGKLYYSLSEPVATPFSPEVRFYVLKVDRAGFMLVLHTNL 
GEADVLANLIDNDAIEDILGTIAGADTLLVICRDEEIAKRFEKDLAAGL 

SEQ ID 3319 

ATGGCCAAGCCAACGATATCACCGGGAATGCAACAGTATCTGGATATAAAAGAGAATTATCCAGATGCTTTTTTGCTTTTTAGAATGGGTGATTTT 
TATGAATTATTTTATGATGATGCGGTAAAAGCAGCACAAATCCTC-GAAATTAGCTTGACTAGTCGAAATAAGAACGCAGAAAAGCCAATCCCAATG 
GCAGGAGTTCCCTATCACTCAGCTCAACAGTATATTGACGTTTTAGTTGAATTAGGTTACAAAGTAGCCATTGCTGAGCAGATGGAAGATCCTAAA 
AAAGCTGTGGGAGTGGTCAAGCGTGAGGTAGTGCAAGTTGTTACCCCAGGAACGGTTGTGGAGTCAACGAAGCCGGATAGTGCTAATAATTTCTTA 
GTAGCGATTGATTCGCAAGATCAACAAACATTTGGTCTAGCATATATGGATGTCTCAACTGGAGAGTTTCAGGCAACCCTTTTAACAGATTTTGAG 
TCCGTCCGTAGTGAAATACTAAATTTAAAAGCTCGTGAGATTGTAGTAGGATATCAATTGACGGACGAAAAAAATCACCTACTGACGAAGCAGATG 
AACTTGCTTTTATCATACGAAGACGAACGACTTAATGATATTCATTTGATTGATGAGCAGTTAACTGATTTGGAAATATCTGCTGCGGAAAAACTT 
TTACAATATGTGCATAGAACACAAAAGCGTGAACTTAGTCATTTACAGAAAGTAGTTCATTATGAAATAAAGGACTATTTACAAATGTCATATGCA 
ACGAAAAATAGTCTAGATTTACTGGAGAATGCTAGAACAAGCAAGAAGCATGGAAGTCTTTACTGGTTGTTAGATGAGACTAAAACAGCGATGGGA 
ACTCGAATGCTGAGAACTTGGATTGACAGGCCTTTGGTAAGTATGAATCGAATCAAGGAACGTCAAGATATTATTCAAGTGTTTCTTGATTATTTT 
TTTGAGAGAAACGATCTCACAGAAAGTTTAAAGGGTGTATATGATATTGAACGCCTAGCAAGTCGAGTATCTTTCGGAAAAGCCAACCCTAAAGAT 
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CTATTGCAACTCGGACAGACCTTATCACAAATTCCTCGGATTAAAATSATTTTACAGTCCTTCAATCAACCTGAGCTTGACATCATTGTCAaCAAA 
ATTGACACTATGCCTGAATTAGAAAGTTTAATTAATACGGCGATAGCCCCAGAAGCACAGGCTACTATCACTGAGGGAAACATTATCAAGTCTGGA 
TTTGATAAGCAATTGGATAATTATCGAACAGTGATGCGTGAAGGTACAGGTTGGATTGCTGATATTGAAGCTAAGGAAAGAGCAGCAAGTGGTATC 
GGTACTCTTAAAATTGATTATAATAAAAAAGACGGTTATTACTTCCATGTTACCAATTCCAATTTATCACTAGTACCGGAGCATTTTTTCCGTAAA 
GCGACATTAAAAAATTCTGAACGCTATGGAACAGCTGAACTAGCCAAAATTGAAGGTGAAATGCTCGAAGCTCGCGAGCAATCTTCAAATTTAGAA 
TATGATATTTTTATGCGTGTTCGTGCCCAAGTAGAATCTTATATTAAACGTCTTCAAGAGTTAGCAAAGACGATTGCAACCGTTGATGTTCTACAG 
AGTTTGGCAGTAGTrGCAGAAAATTATCACTATGTrCGTCCCAAATrTAATGATCAACATCAGATTAAGATTAAGAATGGGCGTCATGCAACTGTr 
GAAAAAGTGATGGGAGTGCAAGAATATATTCCCAATAGCATCTATTTTGATAGTCAGACAGATATCCAGTTGATTACAGGACCAAATATGAGTGGT 
AAGTCGACCTATATGCGCCAGTTAGCTTTGACAGTTATTATGGCACAAATGGGAGGTTTTGTATCGGCAGACGAAGTTGATTTGCCTGTATTTGAT 
GCAATATTTACTAGGATTGGTGCTGCTGACGACTTAATTTCTGGGCAATCAACCTTTATGGTAGAAATGATGGAAGCGAATCAAGCTGTAAAACGA 
GCCAGTGATAAATCTTTGATTCTTTTTGATGAATTAGGTCGAGGGACAGCCACTTATGATGGTATGGCATTAGCTCAATCGATTATAGAATATATT 
CATGACCGTGTTAGGGGAAAAACAATGTTTGCGACTCATTACCATGAGTTGACAGATTTATCTGAACAGTTGACAAGGCTT.GTCAATGTACACGTG 
GCTACTTTAGAGAGAGATGGAGAAGTTACCTTCTTACATAAAATTGAATCTGGACCTGCGGATAAGTCTTATGGGATACACGTCGCAAAAATAGCT 
GGTTTACCAATTGACTTATTGGATAGGGCAACTGATATTTTATCACAGTTGGAAGCTGATGCAGTACAGTTGATCGTATCGCCCTCCCAAGAAGCT 
GTTACTGCTGACTTAAATGAGGAACTAGATTCTGAGAAGCAACAAGGACAATTATCGCTTTTTGAAGAACCTTCAAATGCAGGTAGGGTTATTGAG 
GAGTTAGAAGCGATAGATATAATGAATCTAACTCCAATGCAAGCTATGAATGCTATATTTGACTTAAAGAAATTATTA 

SEQ ID 3320 

MAKPTISPGMQQYLDIKENYPDAFLLFRMGDFYELFYDDAVKAAQILEISLTSRNKNAEKPIPMAGVPYHSAQQYIDVLVELGYKVAIAEQMEDPK 
KAVGWKREWQWTPGTWESTKPDSANNFLVAIDSQDQQTFGLAYMDVSTGEFQATLLTDFESVRSEILNLKAREIVVGYQLTDEKNHLLTKQM 
NLLLSYEDERLNDIHLIDEQLTDLEISAAEKLLQYVHRTQKRELSHLQKWEYEIKDYLQMSYATKNSLDLLENARTSKKHGSLYWLLDETKTAMG 
TRMLRTWIDRPLVSMNRIKERQDIIQVFLDYFFERKDLTESLKGVYDIERLASRVSFGKANPKDLLQLGQTLSQIPRIKMILQSFNQPELDIIVNK 
IDTMPELESLINTAIAPEAQATITEGNIIKSGFDKQLDNYRTWREGTGWIADIEAKERAASGIGTLKIDYNKKDGYYFHVTNSNLSLVPEHFFRK 
ATLKNSERYGTAELAKIEGEMLEAREQSSNLEYDIFMRVRAQVESYIKRLQELAKTIATVDVLQSLAWAENYHYVRPKFNDQHQIKIKNGRHATV 
EKVMGVQEYIPNSIYFDSQTDIQLITGPNMSGKSTYMRQLALTVIMAQMGGFVSADEVDLPVFDAIFTRIGAADDLISGQSTFMVEMMEANQAVKR 
ASDKSLILFDELGRGTATYDGMALAQSIIEYIHDRVRAKTMFATHYHELTDLSEQLTRLVNVHVATLERDGEVTFLHKIESGPADKSYGIHVAKIA 
GLPIDLLDRATDILSQLEADAVQLIVSPSQEAVTADLNEELDSEKQQGQLSLFEEPSNAGRVIEELEAIDIMNLTPMQAMNAIFDLKKLli 

SEQ ID 3321 

ATGGCAAAAACTAACATTTCTCCTGGAATGCAACAGTATCTGGACATCAAAAAAGATTATCCAGATGCTTTTTTGCTTTTTAGGATGGGTGACTTT 
TATGAATTATTTTACGAGGACGCTGTCAAAGCAGCACAACTCTTAGAAATTGGTTTGACCAGTCGCAACAAGAATGCGGAAAATCCAATTCCTATG 
GCAGGCGTGCCACATCATTCTGCCCAACAATACATTGATGTGTTAATTGAGTTGGGTTACAAGGTTGCTGTCGCAGAACAAATGGAAGACCCAAAG 
CAAGCTGTTGGGGTGGTGAAGCGTGAGGTCGTTCAAGTCATAACTCCTGGAACGGTTGTGGATTCAGCTAAGCCAGATAGCGCCAATAACTTTTTG 
GTAGCTGTTGACTTTGATGGTTGCCGTTATGGATIGGCTTATATGGATGTATCCACAGGTGAATTTTGCGTGACAGATTTGGCGGACTTTACGAGT 
GTTCGTAGCGAAATCCAAAACCTCAAGGCGAAAGAAGTCTTACTAGGTTTTGATTTATCTGAAGAAGAACAGACGATTTTGGTCAAGCAGATGAAT 
TTGCTGCTTTCTTATGAAGAAACGGTCTATGAAGATAAATCTTTAATTGACGGCCAATTGACAACGGTAGAACTGACAGCGGCAGGAAAACTCTTG " 
CAATACGTTCACAAAACACAAATGCGAGAACTCAGCCACTTGCAAGCATTGGTTCACTATGAGATCAAGGATTATTTGCAGATGTCGTATGCCACT' 
AAGTCAAGTTTAGATTTGGTAGAAAATGCTAGGACTAATAAAAAACATGGAAGTCTCTATTGGCTGTTAGATGAAACCAAGACAGCTATGGGGATG 

GAGCGAACCGATTTAAGCAATAGTTTAAAAGGTGTTTACGACATCGAACGCTTATCTAGTCGCGTGTCTTTTGGCAAGGCAAATCCGAAAGATTTA 
CTTCAATTGGGGCATACCTTAGCTCAAGTGCCTTATATCAAAGCTATCTTAGAGTCTTTTGACAGTCCTTGTGTTGACAAACTTGTCAATGATATT 
GACAGTTTGCCTGAGTTGGAATACTTGATTAGAACAGCCATTGATCCAGATGCACCAGCAACTATTAGTGAAGGAAGTATTATCCGCAATGGTTTT 
GATGAGCGCTTGGACCATTATCGTAAAGTAATGCGAGAGGGGACAGGCTGGATTGCGGATATTGAGGCCAAAGAGCGTCAAGCAAGTGGCATTAAT 
AACCTAAAAATTGATTACAATAAAAAAGATGGTTATTATTTTCACGTTACGAATTCAAATCTTAGCTTAGTTCCCGAGCATTTTTTCAGAAAGGCA 
ACTTTAAAAAATTCTGAACGTTATGGAACAGCAGAATTGGCTAAGATTGAAGGTCAGATGTTAGAGGCTAGGGAAGAGTCATCTAGTTTAGAATAC 
GATATTTTTATGTGTATTCGAGCTCAAGTTGAAACCTATATTAATCGTTTACAGAAACTGGCTAAAATTTTGGCAACGGTAGATGTTTTGCAAAGT 
TTAGCAGTCGTTGCTGAAACCAATCATTATATCCGGCCGCAGTTCAATGATAATCATGTGATTACAATTCAAGAAGGTCGTCACGCGGTTGTTGAA 
AAGGTTATGGGAGTGCAGGAATACATTCCCAATAGTATCTCTTTTGACCAACAGACCAGTATTCAGCTGATTACAGGTCCAAATATGAGTGGTAAG 
TCGACTTATATGAGACAGCTGGCCTTAACGGTTATCATGGCCCAGATGGGTTCATTTGTGGCTGCTGATCATGTTGATTTACCTTTATTTGATGCG 
ATTTTTACGCGTATTGGGGCTGCTGATGATTTGATTTCTGGGCAATCAACCTTTATGGTGGAGATGATGGAAGCAAACCAAGCAATCAAACGCGCA 
AGTGACAACTCTCTTATTCTATTTGATGAACTGGGACGAGGCACGGCAACTTATGATGGTATGGCTTTAGCCCAGGCAATTATTGAATATATCCAT 
GATAGAGTTGGTGCTAAGACCATATTTGCAACGCATTATCATGAATTGACAGACTTGTCAACTAACTTGACAAGTCTAGTCAATGTTCATGTAGCA 
ACGCTTGAAAAAGATGGCGATGTTACCTTCCTTCATAAGATTGCTGAGGGACCGGCGGATAAATCTTACGGTATTCATGTGGCAAAAATAGCAGGA 
CTGCCAAAATCCCTATTAAAGAGAGCAGACGAAGTTCTGACCCGTTTAGAAACACAGTCACGATCTACTGAGATAATATCAGTCCCTTCACAAGTT 
GAGTCAAGCAGCGCTGTTAGACAGGGGCAATTATCCCTTTTTGGTGATGAAGAGAAAGCTCATGAGATTAGGCAAGCACTGGAAGTTATTGATGTC 
ATGAACATGACCCCGCTTCAAGCAATGACAACTCTTTACGAATTGAAAAAGTTGTTA 

SEQ ID 3322 

MAKTNISPGMQQYLDIKKDYPDAFLLFRMGDFYEDFYEDAVKAAQLLEIGLTSRNKNAENPIPMAGVPHHSAQQYIDVLIELGYKVAVAEQMEDPK 
QAVGWKREWQVITPGTWDSAKPDSANNFLVAVDFDGCRYGLAYMDVSTGEFCVTDLADFTSVRSEIQNLKAKEVLLGFDLSEEEQTILVKQMN 
LLLSYEETVYEDKSLIDGQLTTVELTAAGKLLQYVHKTQMRELSHLQALVHYEIKDYLQMSYATKSSLDLVENARTNKKHGSLYWLLDETKTAMGM 
RLLRSWIDRPLVSKEAILERQEIIQVFLNAFIERTDLSNSLKGVYDIERLSSRVSFGKANPKDLLQLGHTLAQVPYIKAILESFDSPCVDKLVNDI 
DSLPELEYLIRTAIDPDAPATISEGSIIRNGFDERLDHYRKVMREC-TGWIADIEAKERQASGINNLKIDYNKKDGYYFHVTNSNLSLVPEHFFRKA 
TLKNSERYGTAELAKIEGQMLEAREESSSLEYDIFMCIRAQVETYINRLQKLAKILATVDVLQSLAWAETNHYIRPQFNDNHVITIQEGRHAWE 
KVMGVQEYIPNSISFDQQTSIQLITGPNMSGKSTYMRQLALTVIMAQMGSFVAADHVDLPLFDAIFTRIGAADDLISGQSTFMVEMMEANQAIKRA 
SDNSLILFDELGRGTATYDGMALAQAIIEYIHDRVGAKTIFATHYHELTDLSTNLTSLVNVHVATLEKDGDVTFLHKIAEGPADKSYGIHVAKIAG 
LPKSLLKRADEVLTRLETQSRSTEIISVPSQVESSSAVRQGQLSLFGDE3KAHEIRQALEVIDVMNMTPLQAMTTLYELKKLL 

SEQ ID 3323 

ATGACACAAGGTACAGTGAAATGGTTTAACTCAGAAAAAGGTTTTGGCTTTATTTCTAGCGAAACTGGAACAGACGTCTTCGCTCATTTTTCAGAG 
ATTAAAGTTGATGGCTTCAAAACTCTTGAAGAAGGACAAAAAGTAACATTTGATATTCAAGATGGTCAACGTGGACCACAAGCAACAAATATCAAT 
CTTGTTAAA 

SEQ ID 3324 

MTQGTVKWFNSEKGFGFISSETGTDVFAHFSEIKVDGFKTLEEGQKVTFDIQDGQRGPQATNINLVK 

SEQ ID 3325 

ATGTATATGGCACAAGGTACAGTAAAATGGTTTAATGCTGAAAAAGGTTTTGGTTTTATTTCAACTGAAAACGGTCAAGATGTCTTTGCACATTTT 
TCAGCCATCCAAACTAATGGTTTTAAAACGTTAGAAGAAGGACAAAAAGTGGCATTTGACGTCGAAGAAGGTCAACGTGGACCTCAAGCAGTCAAT 
ATCACTAAATTGGCC 

SEQ ID 3326 

MYMAQGTVKWFNAEKGFGFISTENGQDVFAHFSAIQTNGFKTLEEGQKVAFDVEEGQRGPQAVHITKLA 
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SEQ ID 3327 

GTGTCATTTGTTTATTACCTTTCTAAAAATGTTACTGTAAAAAATAAAAAAGGTAAAAATGTTAAACAAAAATACAACTTCAAAACTTATTACGCT 
CCC 

SEQ ID 3328 

MSPVYYLSKNVTVKNKKGKNVKQKYNFKTYYAP 

SEQ ID 3329 

ATGGCTAAGATATCACAAAAAAAGTTACAAAAAATCATAAAAAAAGGAGGGATGAACTTGTCTAAAATTATTGAATTACCGGATATATTAGCTAAC 
CAGATTGCTGCrGGTGAGGrTGTTGAAAGGCCTAGTAGCGrCGTTAAAGAArrAGTTGAAAATGCCATAGATGCAGGAAGrAGCCAAATrACCATA 
GAGGTTGAAGAATCTGGTCTTAAAAAGATTCAAATAACGGATAACGGTGAAGGGATGACTAGTGAGGATGCCGTTCTCAGTTTACGACGTCACGCT 
ACATCCAAAATCAAAAGCCAGAGTGACCTTTTTCGTATTCGGACCTTAGGTTTTCGTGGTGAAGCTCTACCATCAATCGCTTCGATTAGTTTAATG 
ACGATAAAAACAGCTACAGAGCAAGGGAAACAAGGGACGTTACTTGTTGCTAAAGGGGGAAACATTGAAAAACAGGAAGTTGTTTCAAGTCCTCGT 
GGAACAAAAATTTTAGTTGAAAATTTATTCTTTAACACGCCTGCCAGATTGAAATACATGAAGAGTTTACAGTCTGAACTAGCTCATATTATTGAT 
ATTGTTAATAGACTCAGTCTAGCGCATCCGGAAGTTGCTTTTACACTGATAAATGATGGTAAAGAAATGACTAAAACTAGTGGGACTGGCGATTTG 
AGACAGGCGATTGCAGGTATTTATGGTTTAAATACTGCAAAAAAAATGATTGAGATTTCAAATGCAGATTTAGATTTTGAAATTTCGGGTTATGTA 
AGTTTGCCTGAATTGACACGAGCTAACCGAAACTATATTACCCTATTAATTAACGGTCGTTACATTAAAAATTTTCTTTTGAACCGCTCAATTCTA 
GATGGTTATGGTTCAAAGTTGATGGTTGGAAGATTTCCAATTGCTGTCATTGATATTCAGATAGATCCTTATCTAGCAGATGTCAACGTTCATCCG 
ACTAAGCAAGAGGTGAGAATTTCTAAGGAACGAGAATTAATGAC-TTTAATAAGCACAGCAATTTCTGAGAGTCTTAAACAATATGACTTGATTCCG 
GATGCTTTAGAGAATTTAGCTAAAACTAGTACCCGAAGTGTAGATAAGCCTATACAAACAAGCTTCTCACTAAAACAGCCTGGTTTGTATTACGAT 
AGGGCTAAAAATGACTTTTTTATAGGTGCAGATACTGTATCTGAACCTATTGCTAACTTTACAAACCTTGACAAAAGTGACGGTTCAGTTGACAAT 
GATGTAAAAAACTCTGTTAATCAAGGAGCAACGCAGTCTCCTAATATAAAGTATGCTAGTAGAGATCAAGCTGATAGTGAGAACTTCATTCATTCT 
CAGGATTACCTTAGTAGTAAACAGTCACTTAACAAACTTGTTGAAAAATTAGATTCGGAAGAAAGTTCGACTTTTCCAGAGCTCGAATTTTTTGGT 
CAAATGCATGGGACCTACTTATTTGCTCAAGGGAATGGTGGGTTGTATATTATTGATCAACATGCAGCTCAAGAGCGTGTAAAATACGAGTATTAC 
CGTGAAAAGATAGGTGAGGTTGATAATAGTCTTCAACAATTGTTAGTACCATTTCTATTTGAATTTTCAAGTTCAGATTTTCTTCAATTACAAGAA 
AAAATGTCATTATTACAAGATGTTGGTATTTTCTTGGAACCGTATGGTAATAATACTTTCATTTTAAGGGAACATCCAATTTGGATGAAAGAAGAA 
GAGGTAGAGTCTGGCATTTATGAAATGTGTGATATGTTGTTGCTCACTAATGAAGTATCAGTGAAAAAATATCGCGCAGAGTTGGCTATTATGATG 
TCTTGCAAGCGATCTATTAAAGCAAACCATACGCTAGACGATTACTCAGCACGTCATTTATTAGATCAGTTAGCGCAATGTAAAAATCCTTATAAT 
TGCCCTCATGGAAGACCTGTTTTAGTTAATTTTACAAAAGCTGATATGGAGAAAATGTTTAAACGAATCCAAGAAAATCATACAAGCCTCAGGGAT 
TTAGGAAAATAT • ' ■ 

SEQ ID 3330 

MAKISQKKLQKIIKKGGMNLSKIIELPDILANQIAAGBWERPSSWK3LVENAIDAGSSQITIEVEESGLKKIQITDNGEGMTSEDAVLSLRRHA 
TSKIKSQSDLFRIRTLGFRGEALESIASISLMTIKTATEQGKQGTLLVAKGGNIEKQEWSSPRGTKILVENLFFNTPARLKYMKSLQSELAHIID 
IVNRLSLAHPEVAFTLINDGKEMTKTSGTGDLRQAIAGIYGLNTAKKMIEISNADLDFEISGYVSLPELTRANRNYITLLINGRYIKlilFLLNRSIL 
DGYGSKLMVGRFPIAVIDIQIDPYLADVNVHPTKQEVRISKERELMSLI3TAISESLKQYDLIPDALENLAKTSTRSVDKPIQTSFSLKQPGLYYD 
RAKNDFFIGADTVSEPIANFTNLDKSDGSVDNDVICNSVNQGATQSPNIKYASRDQADSENFIIIEQDYLS3KQSLNKLVEKLDSEESSTFPELEFFG 
QMHGTYLFAQGNGGLYIIDQHAAQERVKYEYYREKIGEVDNSLQQLLVPFLFEFSSSDFLQLQEKMSLLQDVGI'FLEPYGNNTFILREHPIWMKEE 
EVESGIYEMCDMLLLTNEVSVKKYRAELAIMMSCKRSIKANHTLDDYSARHLLDQLAQCKNPYNCPHGRPVLWFTKADMEKMFKRIQENHTSLRD 

SEQ ID 3331 

TTGTTATATCAACGTTTAGAAAGTGTTAAAAACAAAATTATGACAAACATTATTGAATTACCGGAAGTTCTCGCCAACCAAATTGCAGCTGGTGAA 
GTTGTAGAAAGGCCAGCGAGTGTTGTCAAGGAATTGGTTGAGAATGCTATTGATGCTAAAAGTAGCCAGATTACCGTTGAAATTGAAGAGTCTGGC 
CTTAAGATGATACAGGTTACAGACAACGGTGAGGGAATGTCTCATGAAGATTTACCTTTAAGTCTGCGTCGCCACGCTACTAGTAAAATTAAGAGT 
CAGAGTGATTTGTTTAGAATTAGAACACTTGGCTTCCGTGGAGAGGCTTTACCGTCTGTTGCCTCTATCAGTAAAATCACGATAAAAACAGCAACA 
AAAGAAGTCACTCACGGTTCTCTTCTTATAGCTACTGGTGGGGAAATTGAGACACTTGAAGCGATCTCAACTCCTACTGGAACCAAAATXAAGGTT 
GAAAACCTTTTTTACAACACGCCTGCTCGTCTCAAATATATGAAAAGTTTACAGGCAGAATTAGCTCACATTGTAGATGTGGTCAACCGGTTGAGT 
TTGGCACATCCAGAAGTTGCTTTCACACTGATTAGTGATGGTCGCCAATTAACTCAGACATCAGGAACTGGCGATTTACGCCAAGCAATTGCAGGG 
ATTTATGGTTTGAATACTACCAAAAAAATGCTGGCTATCTCTAATGCTGATTTGGATTTTGAAGTTTCCGGCTATGTTAGCTTGCCAGAQTTGACA 
CGCGCCAACCGTAATTACATGACGATTTTGGTTAATGGGCGTTACATCAAGAATTTCTTGCTTAATCGAGCAATTCTTGATGGTTACGGTTCTAAG 
CTCATGGTTGGACGTTTCCCAATTGTTGTGATTGATATTCAGATTGATCCCTATTTGGCCGATGTCAATGTTCACCCCACAAAACAAGAGGTTCGT 
ATTTCAAAAGAGCGTGAATTAATGGCTTTAATTAGCACGGCTATTTCAGAGAGTCTTAAGGAACAAGATTTGATTCCAGATGCTCTGGAAAATTTA 
GCCAAATCAAGCACACGACATTTCTCTAAACCAGAGCAAACACAACTTCCTTTACAGTCTAGGGGACTTTATTATGATCCTCAAAAGAATGACTTT 
TTTGTCAAAGAGTCGGCTGTCTCGGAAAAAATACCTGAAACTGATTTTTATTCCGGCGCTGTTGACAACAGTGTAAAGGTTGAAAAAGTAGAGCTG 
TTACCCCACTCAGAAGAAGTTATAGGACCTTCTTCGGTTAAACACGCAAGTCGTCCCCAGAATACCTTTACCGAGACTGATCATCCTAATCTTGAC 
TTAAAAAACAGACAAAAGTTATCTCAAATGCTAACCCGTTTGGAAAATGAAGGGCAATCAGTGTTTCCCGAATTGGATTATTTTGGTCAGATGCAC 
GGAACTTATCTCTTTGCTCAGGGAAAAGATGGTTTATTTATAATTGACCAACACGCTGCCCAGGAGCGGGTTAAATACGAATATTATCGTGATAAG 
ATAGGTGAGGTTGACAGTAGTTTACAGCAATTGTTGGTGCCCTATTTGTTTGAGTTTTCTGGTTCTGATTTCATTAACTTACAGGAGAAAATGGCA 
CTCTTAAATGAAGTTGGTATCTTCTTAGAAGTTTATGGGCACAATACTTTCATTTTGAGGGAGCATCCTATCTGGATGAAAGAAGAAGAGATTGCA 
TCTGGTGTCTATGAAATGTGTGACATGTTACTTCTAACCAATGAGGTATCTATTAAAACTTACCGAGCAGAGTTAGCTATTATGATGAGTTGTAAA 
CGATCTATCAAGGCAAATCATAGCTTGGATGATTATTCAGCAAGAAATCTGCTACTGCAATTGGCCCAATGTCAAAATCCTTATAACTGCCCTCAT 
GGTAGACCCGTATTGATTAATTTTAGTAAGGCAGATATGGAAAAAATGTTCCGTCGAATTCAAGAAAATCACACTAGCCTGCGAGAGCTAGGAAAA 

SEQ ID 3332 

LLYQRLESVKNKIMTNIIELPEVLANQIAAGEWERPASWKELVENAIDAKSSQITVEIEESGLKMIQVTDNGEGMSHEDLPLSLRRHATSKIKS 
QSDLFRIRTLGFRGEALPSVASISKITIKTATKEVTHGSLLIATGGEIETLEAISTPTGTKIKVEKLFYNTPARLKYMKSLQAELAHIVDWHRLS 
LAHPEVAFTLISDGRQLTQTSGTGDLRQAIAGIYGLNTTKKMLAISNADLDFEVSGYVSLPELTRANRNYMTILVNGRYIKNFLLNRAILDGYGSK 
LMVGRFPIWIDIQIDPYLADVMVHPTKQEVRISKERELMALISTAISESLKEQDLIPDALENLAKSSTRHFSKPEQTQLPLQSRGLYYDPOKNDF 
FVKESAVSEKIPETDFYSGAVDNSVKVEKVELLPHSEEVIGPSSVKHASRPQNTFTETDHPNLDI.KNRQKLSQMLTRLENEGQSVFPELDYFGQMH 
GTYLFAQGKDGLFIIDQHAAQERVKYEYYRDKIGEVDSSLQQLLVPYLFEFSGSDFINLQEKMALLNEVGIFLEVYGHNTFILREHPIWMKEEEIA 
SGVYEMCDMLLLTNEVSIKTYRAELAIMMSCKRSIKANHSLDDYSARNLLLQLAQCQNPYNCPHGRPVLINFSKADMEKMFRRIQENHTSLRELGK 
Y 

SEQ ID 3333 

GTGAAAAACGTCATGGCAATCAAAATAGCTCCAAAAGTGTTTAGAGAAATATTAAAAAGCATTCCAAAACCACAAATCAAGCTCCCTAATATTAGT 

SEQ ID 3334 

MKNVMAI KIAPKVFREILKS I PKPQIKLPNI S 

SEQ ID 3335 
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TTGTTAGSGAAGAAGC3GAGAAAAAGTGAAAGAGTTCTTT3CTTTGCCAAAACAGCTACAGTTAAGAGAATTATTGCGTTTTATTTCCATTACC3GTT 
GGTTCAGCTATTTTTCCTTTTATGGCAATGTATTATGTTCAATATTTTGGAAATCTAGTTACAGGAATCTTGATCATCATAACTCAACTATCAGGG 
TTTGTAGCGACCTTATATGGAGGCCATTTGTCAGATGCTATGGGGAGGAAAAAAGTTGTGATTATAGGTTCACTGCTGGCAACCATTGGTTGGGCT 
ATAACTATAGCTGCAAATGTTCCAAATCATATTACGCCACACTTGACCTTTGTAGGTATCCTTATCATTGAAATAGCTCACCAATTTTATTTCCCT 
GCCTATGAAGCTATGACCATTGATTTGACGAACGAACAGAATCGTCGCTTTGTTTACACTATAGGTTATTGGTTGGTTAACATCGCTGTAATGCTA 
GGTTCTGGAATTGCTGGGATTTTCTATGATCACCATTTTTTTGAA"TATTAATAGTTCTTCTTATTATTTCAGCGATTTGTTGTTTCGTGGTCTAC 
TTCAAGTTTGATGAGACAAAACCACAGGAGGGAACCTTCAAGCATGATAAAGGAGTTTTAGGAACTTTTAAAAATTATAGTCAGGTTTTAGTGGAT 
AAAGCGTTTGTTGTTTATACTTTAGGAGCAATTGGTTCCAGTGTTGTCTGGCTCCAGGTTGATAATTATTTCTCGGTCAATCTTAAGCAAAATTTT 
GAAGTAGTGTCCATTTTAGGACATACAATCACAGGTGCTAAAATGCTTAGTTTAGCAGTCTTTACAAACACTCTATTAATTGTCTTACTAATGACA 
ACTATAAATAA&TTCATAGAGAATTGGCCrTTGAAACGTCAACTAATATTAGGGAGCTTGATTTGTGGTTTTGGAATGCTTTTTAATATTTCTCTA 
AACACTTTTGGAGCTATTTTGATTGCCATGACGTTTTTCACCTTTGGCGAAATGATTTATGTTCCAGCTAGTCAGGTTCTAAGGGCGGAGATGATG 
GTGGAGGGAAAAATTGGATCATATTCTGGATTTTTAGCTATCGCACAACCTGTTGCAAGTGTATTAGCAGGTGCCATGGTTTCGCTCAGCTATTTT 
ACAGGAAAAATAGGTGTTCAAATAACATTGACCATTTTTATGTTAGCAGGTCTGGTTTTAATCTTATATGCTACCAAAATGAAAAATATTGAGATA 
GGAAAA 

SEQ ID 3336 

MLGKKGEKVKEFFALPKQLQLRELLRFISITVGSAIFPPMAMyYVQYPGNLVTGILIIITQLSGFVATLYGGHLSDAMGRKKWIIGSLLATIGWA 
ITIAANVPNHITPHLTFVGILIIEIAHQFYFPAYEAMTIDLTNEQNRRFVYTIGYWLVNIAVMLGSGIAGIFYDHHFFELLIVLLIISAICCFWY 
FKFDETKPQEGTFKHDKGVLGTFKNYSQVLVDKAFWYTLGAIGSSW/ILQVDNYFSVNLKQNFEVVSILGHTITGAKMLSLAVFTNTLLIVLLMT 
TINKFIENWPLKRQLILGSLICGFGMLFNISLNTFGAILIAMTFFTFGEMIYVPASQVLRAEMMVEGKIGSYSGFLAIAQPVASVLAGAMVSLSYF 
TGKIGVQITLTIFMLAGLVLILYATKMKNIEIGK 

SEQ ID 3337 

ATGCAAGAGTTTTTAAACCTTCCTAAGCAGATTCAGCTGAGGCAACTGGTACGCTTTGTGACCATTACCTTAGGCAGTAGTATCTTTCCCTTTATG 
' GCCATGTATTATACGACTTACTTTGGTACGTTTTGGACAGGCCTCTTAATGATGATTACCAGTTTGATGGGATTTGTTGGAACTTTATACGGTGGG 
CATCTGTCAGATGCTCTTGGTCGCAAAAAAGTCATTATGATTGGGTCAGTAGGAACAACACTAGGCTGGTTTCTGACTATTTTAGCTAATTTGCCT 



TTGACTGATGAGAGTAATCGTCGATTTGTTTACACCATCAATTA1 

TATGACCATCATTTTTTAGCCTTGTTAGTAGCCTTATTACTCGTCAATGTACTTTGTTTTGGCGTTGCTTACTACTGTTTTG/ 
GAAACACACGCTTTTGACCATGGTAAAGGATTACTGGCGAGTTTTCAGAACTACCGTCAGGTGTTTCATGATCGTGCCTTTGTCTTGTTTACCTTA 
GGTGCCATCTTTTCTGGTAGTATCTGGATGCAGATGGATAACTATGTGCCAGTCCATTTGAAACTGTATTTTCAGCCAACGGCTGTATTAGGTTTC 
CAAGTAACTAGTTCTAAAATGTTATCATTAATGGTTTTAACTAATACATTGCTGATTGTCCTTTTCATGACAGTAGTAAATAAATTAACGGAAAAA- 
TGGAAACTATTACCTCAGCTTGTGGTTGGTTCTTTACTATTTACTCTAGGGATGCTCTTGTCATTTACCTTTACGCAGTTCTATGCTATCTGGTTA 
TCAGTTGTTTTGTTAACTTTTGGGGAAATGATAAATGTTTCTGCTAGTCAAGTCCTACGTGCTGATATGATGGATCATTCCCAAATAGGATCTTAT 
ACAGGTTTTGTG1CAATGGCACAACCCCTAGGTGCTATTTTGGCTAGTCTACTAGTATCTGTCAGCCATTTTACAGGTCCTTTAGGCGTGCAATGC 
TTATTTGCAGTCATTGCTTTGCTAGGGATTTATTTTACGGTTGTTTCTGCAAAAATGAAAAAGGTG 

SEQ ID 3338 

MQEFLNLPKQIQLRQLVRFVTITLGSSIFPFMAMYYTTYFGTF.WTGLLMMITSLMGFVGTLYGGHLSDALGRKKVIMIGSVGTTLGWFLTILANLP 

ETHAFDHGKGLLASFQKYRQVFHDRAFVLFTLGAIFSGSIWMQMDNYVPVHLKLYFQPTAVLGFQVTSSKMLSLMVLTNTLLIVLFMTWNKLTEK 
WKLLPQLWGSLLFTLGMLLSFTFTQFYAIWLSWLLTFGEMINVSASQVLRADMMDHSQIGSYTGFVSMAQPLGAILASLLVSVSHFTGPLGVQC 
LFAVIALLGIYFTWSAKMKKV 

SEQ ID 3339 .' 

ATGTACGATTATATTAAAGGAAAATTGAGTAAAATAACGGCTAAATTTATTGTTGTGGAAACAGCTGGATTGGGATACATGATATATGTGGCAAAT 
CCCTACTCTT3 

• gaaaatgaaa; 

gggaagtttgtagaagcttctggtgagagtgcgactagtcgtaaggttagctctgagcagaatagcaatcttgaagaagctatggaagctttgtta 
gcgttggggtataaggcgactgaattgaaaaaagtaaaagccttttttgaaggtacgaacgagactgtggagcaatacatcaaatctagtttgaag 

ATGTTGATGAAA 

SEQ ID 3340 

MYDYIKGKLSKITAKFIWETAGLGYMIYVANPYSFSGYVNQEVTIYLHQVIRDDAHLLFGFHTENEKEIFLNLISVSGIGPTTALAIIAVDDNEG 
LVSAIDKSDIKYLTKFPKIGKKTAQQMILDLSGKFVEASGESATSRKVSSEQNSNLEEAMEALLALGYKATELKKVKAFFEGTNETVEQYIKSSLK 
MLMK 

SEQ ID 3341 

ATGTACGATTATATTAAAGGTCAATTGACCAAAATTACGGCAAAATACATTGTCGTTGAAGCTAATGGATTGGGCTACATGATTAATGTTGCCAAT 
CCTTATAGCTTTACAGATAGTGTCAACCAATTGGTAACCATTTATCTGCATCAAGTGATTCGTGAGGATGCTCACCTGTTGTTTGGGTTTCACACG 
GAAGATGAAAAAGATGTTTTTCTGAAATTAATTTCTGTATCAGGTATTGGTCCGACAACAGCTCTTGCTATTGTGGCAGTTGATGATAATGAGGGA 
CTTGTGAATGCCATTGATAACAGTGACATTAAGTACCTAATGAAATTTCCTAAAATTGGTAAAAAAACAGCGCAGCAAATGGTTCTTGACTTAGCT 
GGCAAATTTGTGGAGGCTCCACAAGAGACTGGTCATACCAAAGCGCGCAGCAATAAAGCAGGCAATACTCAACTGGACGAAGCGATTGAAGCCCTC 
CTTGCTCTCGGTTATAAAGCAAAAGAGCTGAAAAAAATTCGTGCCTTCTTTGAGGGGACCTCTGAGACGGCAGAGCAATACATCAAATCAGCATTG 
AAACTGTTAATGAAAGGG 

SEQ ID 3342 

MYDYIKGQLTKITAKYIWEANGLGYMINVANPYSFTDSVNQIiVTIYLHQVIREDAHIjLFGFHTEDEKDVFLKLISVSGIGPTTALAIVAVDDNEG 
LVNAIDNSDIKYLMKFPKIGKKTAQQMVLDLAGKFVEAPQETGHTKARSNKAGKTQLDEAIEALLALGYKAKELKKIRAFFEGTSETAEQYIKSAL 
KLLMKG 

SEQ ID 3343 

ATGAGGTTTCACATGAAACGATGTTCTTGGGTGAATTTAGATAATCCATTATATGTAGCTTACCATGATAAAGAGTGGGGGAGAGCTGTTCATGAC 
GATCATGTACTCTTTGAGTTACTATGTTTAGAAACTTATCAATCGGGTTTATCTTGGGAAACAGTATTAAATAAACGTCAGGAGTTCAGACAAGTT 
TTTCATCACTATAATATTGAAAAGGTAGCTGCAATGTCAC-ATGCGGATTTAGAGATAS 
CTTTTCTCAACACGACAJ 

GTACAGGTTAACTCAGTTAACAACTACAACGATGTGCCTGCAAGTACTACCTTATCCGAACGCTTATCTAAGGATTTAAAAAAACGCGGTTTTAAA 
TTTGTTGGTCCAACTTGCCTCTATTCTTTTATTCAGGCCGCGGGTATGGTTAATGACCATGAAAATArATGTGATrTCAAG 

SEQ ID 3344 

MRFHMKRCSWVNLDNPLYVAYHDKEWGRAVHDDHVLFELLCLj rYQSGLSWI "LNKRQEFRQVFHHYNIEKVAAMSDADLEIILQNPRVIRHRLK 
LFSTRQNARSIILIQKEFGSFDRYIWSFVDNKVQVNSVNKYNDVPASTTLSERLSKDLKKRGFKFVGPTCLYSFIQAAGMWDHENICDFK 

SEQ ID 3345 
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GTGTTTCACATGAAACGTTGCTCATGGGTTCCTAAGGATAACCAGCTTTACTGTGATTACCACGATTTAGAATGGGGTCAACCCCTGGATGATGAT 
AGAGATTTTTTTGAATTGCTGTGCCTTGAAAGTTACCAGTCAGGCTTATCCTGGCTGACTGTTTTGAAAAAACGCCAAGCTTTCAGAACTGTTTTT 
CATCATTACGACATTGCATCGGTTGCAACCTTTACCTCGGAGGAAATGGCTGATGCTTTAGAGAATCCATCCATTATCCGCCACAAGCTAAAGCTA 
GCAGCAACTGTCAACAACGCTATCGCAGTACAGAAAATTCAAAAAGAGTTTGGTAGTTTTTCAACTTATCTCTGGAATTTTGTTGGGGGAAAGCCA 
ATTAACAACCTTGTCAATCAAGAGAATCTTGTTCCTGCTCAAACAGAATTATCTATTCGCTTAGCTAAGGATTTAAAGAAAAGAGGATTTAAATTT 
TTAGGGCCTACAACGGTTTATTCTTTTATGCAAGCATCGGGTCTGGTAAATGACCATGAAGAGGCTTGTGTTTTCAATAGAATCTTC 

SEQ ID 3346 

VFHMKRCSWVPKDHQLYCDYHDLEWGQPLDDDRDFf-ELLCLESYQSGLSWLTVLKKRQAFRTVFHHYDIASVATFTSEEMADALENPSIIRHKLKL 
AATVNNAIAVQKIQKEFGSFSTYLWNFVGGKPINNLVNQENLVPAQT3LSIRLAI!X>LKKRGFKFLGPTTVYSFMQASGIjVNDHEEACVFNRIF 

SEQ ID 3347 

ccgcctagtgaattaaagccaatggttatggagcaggtagtacctattttgtcaaataatggcacaaaattatattcacgtgtattgagattcttt 
ggtatcggtgagagtcagttagtcacaatcttagaagacataattaagaatcagacagacccaactatagcaccatatgcaaaggttggtgaggta 
actttaaggttatcaacgaaagctgaaaatcaggatgaggccgactttaaattagatagcttagaaaaagaaatacttgctcttaagacattagat 
aaccgtaaattaaaagatttattatatggttatggtgataataatagtatggcacgtactgttttagaattattgaaagtacaaaataaaacgatt 
actgccgcagagagcttaacagcagggttatttcaatctcagttagcagaattttctggtgcttcgcaagtttttaatggtggttttacgacctat 
agtatggaagcaaaatcacaacttgtcggcatccctaagaaaaaattgcaagaatatggagttgtcagtcattttacagctgaggcaatggctcag 
caagctcgccaacttttaaaagcagattttggtatcggtttaacgggagttgctggtcctgatgagttggaaggataccctgcaggtacagttttt 
attgggattgcaacccctgaaggcgtttcttctattaaagtatcgattggagggaagagtcgctcagatgtccgtcatatcagtactttacatgct 
tttgacttggtgcgtagggctttattaaagata 
SEQ ID 3348 

MVEGSIPLQNLTGLAVGGIVTSKGVQYMVLPGPPSELKPMVMEQWPILSNNGTKLYSRVIiRFFGIGESQLVTILEDIIKNQTDPTIAPYAKVGEV 
TLRLSTKAENQDEADFKLDSLEKEILALKTLDNRKLKDLLYGYGDKNSiylARTVLELLKVQNKTITAAESLTAGLFQSQLAEFSGASQVFNGGFTTY 
SMEAKSQLLGIPKKKLQEYGWSHFTAEAMAQQARQLLKADFGIGLTGVAGPDELEGYPAGTVFIGIATPEGVSSIKVSIGGKSRSDVRHISTLHA 
FDLVRRALLKI 

SEQ ID 3349 

ATGAAAGCTGAACTGATTGCAGTAGGTACCGAAATTTTGACTGGTCAAATTGTGAATACCAATGCTCAATTTCTGTCGGAAAAAATGGCAGAGCTA 

ggtattgatgtctattttcaaacggctgttggggacaacgaggagcgtttactttcagtgattacaactgctagtcagcgtagtaacttggtaatt 
ttatgtggtggccttggtccaacgaaagatgatttaaccaaacaaactttagcaaagtaccttaggaaagacttggtttatgatgagcaagcttgt 
cagaaactagatgacttttttgctaagcgcaagccttcatcacggacaccaaataatgagcgacaggcacaagtgatrgaagggtcaarccctttg 
ccaaataaaactggtcttgcggttggtgggttcatcacagtcgatggtattagttatgttgtcttaccgggtcctccaagtgaattgaagccgatg 
gtaaatgaagaattggtaccacttctgtcaaaacaatacagtacattgtattcaaaggtactacgcttttttggtattggggaaagtcagttggta 
acagtcttgtcagattttattgagaatcaaactgatccaaccattgctccgtatgctaagactggcgaagtgactcttcgcttatcaacaaaaact 
gaaaaccaagctctggcagataaaaagttaggtcagctagaagcgcagctactatcccgaaaaactcttgaaggtcaacccttagctgatgtcttt 
tatgactai 5gg ^aggataattccttagcgcgtgagacatttgagctcttagtaaaatatgataagacaattacagcagcagaaagtctaaccgcg 
ggattatttcagtcaact i j 3 i i i 1 1 caggagcttctcaagtattcaatggaggctttgtgacttatagcatgga agaaaaagcgaaaatg ' 
ctaggccttcctttagaggagttgaaarcgcatggcgttgttagtgcttatacggccgaggggatggcggagcaagcaaggttattgactggtgct 
gatattggggtaagtttaacaggtgttgccggaccagatatgttggaggaacagcctgcaggtacagttttcattggtcttgccactcaaaataag 
gtagaatcaataaaggttttgattagcgggcgaagtcgtttggatgtgcgctatatcgctactttacatgcttttaatatggtccgtaaaacttta 
ttaaaacttgagaatttgcta 
SEQ ID 3350 

MKAELIAVGTEILTGQIVNTNAQFLSEKMAELGIDVYFQTAVGDNEERLLSVITTASQRSNLVILCGGLGPTKDDLTKQTLAKYLRKDLVYDEQAC 
QKLDDFFAKRKPSSRTPNNERQAQVIEGSIPLPNKTGLAVGGFXTVDGISYWLPGPPSEIjKPMVNEELVPLLSKQYSTLYSKVLRFFGIGESQLV 

tvlsdfienqtdptiapyaktgevtlrlstktenqaladkklgqleaqllsrktlegqpladvfygygednslaretfellvkydktitaaeslta 
glfqstlasfpgasqvfnggfvtysmeekakmlglpleelkshgwsaytaegmaeqarlltgadigvsltgvagpdmleeqpagtvfiglatqnk 
vesikvlisgrsrldvryiatlhafnmvrktllklenll 
SEQ ID 3351 

ttggctaaaaaaacgaaaaaagcagaagaaattactaagaaattcggtgatgaacgtcgaaaagccttagatgatgctttgaaaaatattgaaaaa 
gattttggtaagggcgcagtgatgcgcttaggtgagcgagctgaacaaaaggttcaagtaatgagttcaggttctcttgctttagatatcgcttta 

GGAGCAGGTGGATATCCTAAAGGACGTATCGTCGAAATrTATGGACCAGAGTCATCTGGrAAAACAACGGTTGCCCTTCATGCCGTAGCTCAAGCC 

caaaaggaaggtgggattgctgcctttattgatgctgagcacgctcttgacccagcctatgctgcggctcttggagttaatattgatgagttactt 
ttgtctcaacctgactcaggtgagcaaggtcttgaaattgcaggtaaattgattgattcaggcgcagttgatttagttgttgtcgattcagttgca 
gcccttgttcctcgtgctgagattgatggtgatattggtgacagccacgttggtttgcaagctcgtatgatgagtcaagcaatgcgtaaattgtca 
gcatccattaacaagacaaagacaatcgcaatttttatcaaccagttaagggaaaaagtaggcgttatgtttggtaaccctgaaacaacacctggt 
ggtcgtgctttgaaattttattcatcggttcgtctagatgttcgtggtaatactcaaatcaagggaactggtgagcataaagatcataatgttggt 
aaagagacaaaaatcaaagttgttaaaaataaagttgctccaccattccgtgaagcttttgtcgaaattatgtatggtgaaggtatttctcgcacg 
ggtgagttaattaaaattgctagtgatttggatattatccaaaaagcaggtgcatggtactcatataatggtgagaaaattggacaaggttctgaa 
aatgccaaaaaatatttagcagataatccagcaatttttgatgaaattgaccataaagtgcgcgtgcactttggaatgactgaagatgattcgcca 
gttcagtctgagctcgttgaagaaaaaaatgaagctgatgatcttgttttagatttggacaatgctattgaaatt'gaggaa 
SEQ ID 3352 

makktkkaeeitkkfgderrkalddalkniekdfgkgavmrlgeraeqkvqvmssgslaldialgaggypkgriveiygpessgkttvalhavaqa 
qkeggiaafidaehaldpayaaalgvnidelllsqpdsgeqgleiagklidsc-avdlvwdsvaalvpraeidgdigdshvglqarmmsqamrkls 
asinktktiaifinqlrekvgvmfgnpettpggralkfyssvrldvrgntqikgtgehkdhnvgketkikwknkvappfreafveimygegisrt 
gelikiasdldiiqkagawysyngekigqgsenakkyladnpaifdeidhkvrvhfgmteddspvqselveekneaddlvldldnaieiee 
SEQ ID 3353 

ttggcaaaaaaattaaaaaagaatgaagaaatcactaagaagtttggtgacgaacgtcgcaaagcccttgatgatgctttgaaaaatattgaaaaa 
gattttggtaagggtgcagtgatgcgattaggagaacgtgcac-agcaaaaagttcaggttatgagttcaggaagtctagctcttgatattgcgctt 
ggagctggtggttatcctaaaggacgtatcatcgaaatctatggtccagagtcttccggtaaaacgactgtggctttacatgctgtagcacaagct 
caaaaagaaggtggaatcgcagcctttatcgatgccgagcatgcgcttgatccagcttatgctgctgcgcttggggttaatattgatgaactcctc 
ttgtctcaaccagattctggagaacaaggacttgaaattgcaggtaaattgattgattctggtgcggttgatctggttgttgtcgattcagtagca 
gctttagtgccacgtgctgaaattgatggtgatattggcgatagccatgtcggattgcaagcacgtatgatgagtcaggccatgcgtaaattatca 
gcttctattaataaaacaaaaactatcgctatctttattaaccaattgcgtgaaaaagttggtgtgatgtttggaaatcctgaaacaacaccaggt 
ggtcgagcttrgaaattctatgcttctgttcggctggatgtgcgtggaacaactcaaattaaaggaactggtgaccaaaaagatagcagtattggt 
aaggagaccaaaatcaaggttgttaaaaacaaggtcgctccgccatttaaggtagcagaagttgaaatcatgtatggggaaggtatttctcgtaca 
ggggagcttgtgaaaattgcttctgatttggacattatccaaaaagcaggtgcttggttctcttataatggtgagaagattggccaaggttctgaa 



WO 02/34771 



PCT/GB01/04789 



-337- 



aATGCTAAGCGTTATTTGGCCGATCACCCAGAATTGTTTGATGMATCGACCTTAAAGTACGTGTTAAATTTGGTTTGCTTGAAGAAAGCGAAGAA 
GAATCTGCTATGGCAGTAGCATCAGAAGAAACCGATGATCTTGCTTTAGATTTAGATAATGGTATTGAAATTGAAGAT 

SEQ ID 3354 

LAKKLKKNEEITKKFGDERRKALDDALKNIEKDFGKGAVMRLGERAEQKVQVMSSGSLALDIALGAGGYPKGRIIEIYGPESSGKTTVALHAVAQA 
QKEGGIAAFIDAEHALDPAYAAALGVWXDELLLSQPDSGEQGLEIAGKIilDSGAVDIiWVDSVAALVPRAEIDGDIGDSHVGLQARMMSQAMRKLS 
ASINKTKTIAIFINQLREKVGVMFGNPETTPGGRALKFYASVRLDVRGTTQIKGTGDQKDSSIGKETKIKWKNKVAPPFKVAEVEIMYGEGISRT 
GELVKIASDLDIIQKAGAWFSYNGEKIGQGSENAKRYLADHPELFDEIDLKVRVKFGLLEESEEESAMAVASEETDDLALDLDNGIEIED 

SEQ ID 3355 

GTGAGAAGGCACATGATTAAGATTTATACTATTTCAAGrrGCACAAGTTGTAAAAAAGCAAAAACTTGGCTAAATGCTCArCAACTTCCArArAAA 
GAACAAAACCTAGGTAAAGAATCACTAACACGTGATGAAATTTTAGAAATATTAACAAAAACTGAAAGTGGTATTGAAAGTATCGTTTCTTCTAAA 
AATCGTTATGCTAAGGCGCTCAATTGTAATATTGAGGAGTTGAGTGTAAATGAAGTTATTGATCTTATTCAAGAAAATCCACGTATTTTAAAGAGT 
CCAATTCTAATTGATGACAAACGTCTTCAAGTAGGTTATAAGGAAGATGATATTCGTGCTTTTCTACCrCGCTCTATrCGrAACGTTGAAAArGCA 
GAAGCTCGTCTTCGTGCAGCACTT 

SEQ ID 3356 

MRRHMIKIYTISSCTSCKKAKTWLNAHQLPYKEQNLGKESLTRDEILEILTKTESGIESIVSSKNRYAKALNCNIEELSVNEVIDLIQENPRILKS 
P I L I DDKRLQVGYKEDD I RAFL PRS I RNVENAE ARLRAAL 

SEQ ID 3357 

ATGATTAAAATTTACACGATTTCAAGTTGTACGAGCTGCAAGAAAGCCAAAACTTGGCTAAATGCCCATAAGCTTGCTTATAAAGAACAGAACTTA 
GGAAAAGAACCGCTAACTAAAGAAGAAATTTTAGCAATTTTATCAAAAACCGAAAATGGAGTGGAGAGCATTGTTTCATCTAAAAATCGTTATGCC 
AAAGCTCTCGATTGCGATATTGAAGAATTAAGTGTTAGTGAGGTTATTGATTTGATTCAAGATAACCCGCGCATCCTTAAAAGTCCCATTTTGATT 
GATGATAAACGTCTGCAAGTAGGCTACAAAGAAGACGATATTCGTGCTTTTTTACCTCGCTCTATTCGTAATATTGAAAATACTGAAGCACGATTA 
CGTGCTGCACTC 

SEQ ID 3358 

MIKIYTISSCTSCKKAKTWLNAHKLAYKEQNLGKEPLTKEEILAILSKTEMGVESIVSSKNRYAKALDCDIEELSVSEVIDLIQDNPRILKSPILI 
DDKRLQVGYKEDD I RAFL PRS IRNI ENTEARLRAAL 

SEQ ID 3359 

ATGGGATTTACAGATGAAACTGTTCGTTTTAGATTAGATGATAGTAACAAAGTAGAAATTAGTGAAACATTAACAGCTGTTTATCGTTCATTAGAA 
GAAAAAGGTTACAATCCCATCAATCAAATTGTTGGTTACGTATTGAGTGGGGACCCTGCTTATGTACCTCGTTACAATGATGCTCGCAATCAAATT 
CGTAAATATGAACGTGATGAGATTGTAGAAGAGCTCGTTCGTTATTATTTACAAGGAAATGGAATAGATTTG 

SEQ ID 3360 

MGFTDETVRFRLDDSNKVEISETLTAVYRSLEEKGYNPINQIVGYVLSGDPAYVPRYNDARNQIRKYERDEIVEELVRYYLQGNGIDL 

SEQ ID 3361 

ATGGGATTTACAGATGAAACAGTCCGCTTTAAGTTGGATGATGGCGACAAACGACAAATTAGTGAAACATTAACAGCAGTCTATCATTCACTTGAT 
GAAAAGGGTTATAATCCAATTAATCAAATTGTTGGTTATGTCTTGAGTGGGGACCCAGCTTATGTTCCTCGTTATAATGATGCTCGAAATCAGATT 
CGTAAATATGAACGTGATGAAATTGTAGAAGAACTTGTTCGCTACTATTTACAAGGAAATGGAATTGATGTTAAA 

SEQ ID 3362 

MGFTDETVRFKLDDGDKRQISETLTAVYHSLDEKGYNPINQIVGYVLSGDPAYVPRYMDARNQIRKYERDEIVEELVRYYLQGNGIDVK 

SEQ ID 3363 

ATGAGAATAATGGGACTTGACGTCGGCTCGAAAACTGTCGGCGTTGCAATTAGTGATCCACTCGGTTTCACTGCACAAGGTCTTGAAATCATTAAG 
ATCGATGAAGAATCTGGAAATTTTGGTTTTGACCGCTTAGCAGAGTTAGTAAAAGAGTACAAAGTTGATAAATTTGTAGTTGGTCTACCTAAAAAT 
ATGAATAATACAAGTGGTCCTCGTGTAGAGGCTAGTCAGGCATATGGCGATAAAATCACTGAATTATTCAATCTTCCAGTTGAATATCAAGATGAA 
CGTTTAACGACTGTTCAAGCAGAGCGTATGCTAGTTGAGCAAGCTGATATTAGTCGTGGTAAGCGTAAGAAAGTTATCGATAAATTAGCAGCTCAA 
CTAATCTTACAAAATTATTTAGACCGCATGTTT 

SEQ ID 3364 

MRIMGLDVGSKTVGVAISDPLGFTAQGLEIIKIDEESGNFGFDRLAELVKEYKVDKFWGLPKNMNKTSGPRVEASQAYGDKITELFNLPVEYQDE 
RLTTVQAERMLVEQAD I S RGKRKKVI D KL AAQL I LQN YLDRMF 

SEQ ID 3365 

ATGAGAATAATGGGACTTGATGTTGGCTCGAAAACGGTTGGTGTAGCTATTAGTGATCCTCTTGGCTTTACAGCCCAAGGACTTGAAATTATCAAG 
ATTGATGAGGAAAAAGCAGAATTTGGCTTTACACGTTTAGAAGAGCTTGTTAAGCAGTACCAAGTTGAACAGTTTGTTATTGGATTGCCAAAAAAT 
ATGAATAACACCAATGGTCCACGTGTTGATGCAAGTATAACTTATGGAAACCACATAGAGCACCTCTTTGGACTTCCAGTCGATTATCAAGATGAA 
CGATTGACGACTGTTGAGGCAAAGCGTATGCTTATTGAGCAAGCTGACATTAGTCGTGGTAAGCGAAAAAAAGTCATTGATAAATTAGCTGCACAA 
CTCATTTTACAGAACTATTTAAATCGGAATTTT 

SEQ ID 3366 

MRIMGLDVGSKTVGVAISDPLGFTAQGLEIIKIDEEKAEFGFTRLEELVKQYQVEQFVIGLPKHMNHTNGPRVDASITYGNHIEHLFGLPVHYQDE 
RLTTVEAKRMLIEQADISRGKRKKVIDKLAAQLILQNYLNRNF 

SEQ ID 3367 

ATGGCACATAATCATAACCACGATCATAACCATGAACATCAACATGAAGTAATCACTCTTGTAGATGAGAATGGGAACGAAACACTTTTTGAAATT 

CAAGCTTACTCATTTACAGAAAATGCCGATGGAAC-GAAGGAGACCTTCAGCCTATACCAGAAGATTCAGATGCAGAATGGGACATGATTGAGGAA 
GTTTTCAACAGCTTTCTAGATGAAGAA 

SEQ ID 3368 

MAHNHNHDHMHEHQHEVITLVDEHGNETLFEILLTIDGREEFGK1TYVLLVPAGAEEDEQGEIEIQAYSFTENADGTEGDLQPIPEDSDAEWDMIEE 
VFNSFLDEE 

SEQ ID 3369 

ATGACACATAATCATGAAAATGACCACCAACACGAAGTTATCACACTTGTGGATGAACAAGGAAATGAAACCTTGTTTGAAATTTTATTAACAATT 
GATGGTCGTGAAGAGTTTGGTAAAAATTATGTTCTCTTGGTTCCAGCGGGATCTGAAGAAGATGAGTCTGGTGAAATTGAAATCCAAGCCTATTCA 
TTTACTGAAAATGAAGATGGTACTGAAGGGGATTTACAACCGATTCCTGAGGATTCAGATGCTGAATGGGATATGATTGAAGAGGTATTTAATAGT 
TTTCTAGATGAGAAC 

SEQ ID 3370 

MTHNHENDHQHEVITLVDEQGNETLFEILLTIDGREEFGKNYVLI.VPAGSEEDESGEIEIQAYSFTEIIEDGrEGDLQPIPEDSDAEWDMIEEVFNS 
FLDEN 

SEQ ID 3371 

TTGAGCAATTGTTCAGTCGTTTTTTTTTCGAATAATAATAGTGATGATGTAGTAAAAGGAGGTGATGTTAATGTCAGATACTCAGCTAACACTAGA 
AGAAC AAG AAT TT C TC AAAC AATATATGTC 
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SEQ ID 3372 

MSNCSWFFSNNWSDDWKGGDVNVRYSANTRRTRISQTIYV 

SEQ ID 3373 

ATGAGGAGAAAAATAGTGGTAGAAAACCTAGAAAAACCAATTGGAGTGAGCTATAAAAATAGCCCATCAATGAGTAAACGAACGGCTATCAGAATG 
AAGAAATCTAGTCGATTTTCAATTTTACTATATAGTGTTTTGTCAACTCTCTTAGCAATTGCAAATCCTTTATTGACTTATTTTGCAAATGGTTTG 
CAGACTCAGAATCTCTATACAGGTTTGATGATGACCAAAGGACAGATCCCTTATAGTGATGTTTTTGCTACAGGAGGATTTTTATACTATGTAACG 
ATTGCTCTAAGTTACCTTTTAGGGTCTAGTATCTGGTTACTTATTGTACAGTTTATTGCTTACTATGTATCTGGAATTTATTTTTATAAATTAGTT 
TATTATGTGGCACAAAGTGAAATTGTCTCGATAGGCATGACGTTGATTTTCTATATAATGAATATTGTCTTAGGATTCGGTGGTATGTACCCAATA 
CAGTGGGCATTACCTTTrATGCTCATrTCGCTATGGTTTTTAATTAAATTTTGTGTCGATAATATCGTTGATGAAGCATTTATATTTTATGGCATT 
TTAGCAGCATTCTCACTATTTATAGATCCCCAAACACTGATTTTTTGGCTTTGCTCTTTTGTTCTCTTAACAGCAACCAATATTAAGCAAAAGCAG 
TCACTACGAGGATTTTATCAGTTTTTATGCGTTGTTTTTGGTATGATTTTAATTGCTTATACTGTTGGTTACTTTATGTTTAATCTACAGATTATC 
TCTTCTTATATTGACAAAGCTATTTTTTACCCCTTTACGTATTTCGCTAGGACAAACCACTCATTCCTTCTTAGTTTAGCAATTCAAATTGTTGTC 
CTTCTAGGGTCAGGTTGTCTCTTTGGACTATGGGATTTTATTCAAAATCGTAAAAAAGCATCTTATCAAATCGGCTTGAACTTTATTGCCTGTATT 
TTTATTATTTACGCTATAATGGCCATTTTTTCAAGAGATTTTAACCTTTACCACTTTTTACCTGCTTTACCATTTGGTCTTTTGCTAACGAGTAAT 
AAAATTACTATTCTTTACCAAAAAGTGATTGACAGACGTTCACATAGACGTCAGTATTTCTCTGGTAAATCTCTTATCGTAGACCTTTTTGTAAAG 
AAAACATATTATTTGCCCCTCTTACrAGTTTCCTrArCGATAGGGTTACTAGTTTATAATACTTATCAAAATGTTAOTCTTAGTAAAGAAAGGCGT 
GACATTTCACATTATTTGACTACAAAAATTGATAGAGATGGTAAGATTTATGTTTGGGACAAAGTTGCTAGCATTTATAGCCAGACTCGGTTAAAA 
TCTGCTTCTCAATTTGTTTTGCCACATATTAATACAGCGCAAAAAAATAATGAGAAAATTTTGAAGGACGAGCTGCTTCAGCATGGGGCTAAATAC 
TTTATCTTAAATAAAAATGAGAAGTTACCAAATGAACTGAAATCTGATATTAAGAAGCACTACCAAGAAGTTCCTCTATCAAATATCACTCATTTT 
GTTCTATATCGTTTCAAA 

SEQ ID 3374 

MRRKIWENLEKPIGVSYKNSPSMSKRTAIRMKKSSRFSILLYSVLSTLLAIANPLLTYFANGLQTQNLYTGLMMTKGQIPYSDVFATGGFLYYVT 
IALSYLLGSSIWLLIVQFIAYYVSGIYFYKLVYYVAQSEIVSIGMTLIFYIMNIVLGFGGMYPIQWALPFMLISLWFLIKFCVDNIVDBAFIFYGI 
LAAFSLFIDPQTLIFWLCSFVLLTATNIKQKQSLRGFYQFLCWFGMILIAYTVGYFMFNLQIISSYIDKAIFYPFTYFARTNHSFLLSLAIQIW 
LLGSGCLFGLWDFIQNRKKASYQIGLNFIACIFIIYAIMAIFSEDFNLYHFLPALPFGLLLTSNKITILYQKVIDRRSHRRQYFSGKSLIVDLFVK 
KTYYLPLLLVSLSIGLLVYNTYQNVTLSKERRDISHYLTTKIDRDGKIYVWDKVASIYSQTRLKSASQFVLPHINTAQKNNEKILKDELLQHGAKY 
FILNKNEKLPNELKSDIKKHYQEVPLSNITHFVLYRFK 

SEQ ID 3375 

GTGATCGAGTTAAACGATGAATTCATCCGAAAAGAGACGATAGAACTGGCCAACGATGGCCCACGAGTACACACCACTCAATATGAAACTAAAGTA 

CCTCGGCTTCATAAATGCTATCTGCTTTTCTTTAGCATTATTATCAGTTCTTTAACAATTGCAGTACCTTTTTTAACAGATGCAGCCAATGGTCTT 

CAGTCCCAAAACTTATATATAGGAATGATGTTAACGAAGGGGCAACTTCCCTATAGTGCTGCTTTTACAACAGGAGGGCTCTTTTACTTTGTTATC 

ATTGCATTAAGTTATTATTTGGGATCGACACTTTGGCTAGTCTTTGTTCAGGTGTTTTGTTTTTACTTATCTGGTTTATATCTTTATAAACTCATT 

AATTATATGACAGGCTTTCAAAAAGTGGCTTTAACTTTTTCAATTAGCTACTATTTATTATCTGTTAGTCTTGGTTTTGGGGGATTGTATi 

CAACTGGCTATGCCATTTATATTAATATCGGCTTGGTTTTTAACTAAGTATTTTGCCTGTTTAGTGAAAGATGAGGCATTTATTCTTTTTGGCTTT 

GTAGGTGCTCTTGCAATGCTAATTGACCCGAGTACCCTTATCTTTTGGTCTTTTGCTTGTGTGAL^l ri'TT'l j 1 - ,^CAAAAGCAT 

CTTGCAAGAGGTTTTTATCAACTGCTAGCTTCGATTTTTGGAATGATTTTAGTTTTTTACACAGCAGGATATTTCATTTTGAACTTACAAGTGCTA 

AATCCTTATTTATCACAAACGATGATTTATCCTTTTACTTTTTTTAAATCAGGAAACTTATCGTTGCTTTTTGGACTGGCTATTCAGTTGTTCTTC 

ATTCTAGAATCTATACTTGTGGCTATATTTTCACAAGACTATCGCCCCTATCATCTTTTACCTCTTTTACCTTTTGGATTAATTTTGACTGCTATT 
CCTGTTGGCTATCAGTATGGTATAGGATTAGGTCAGAGTAGTCATCGCAGACGTCATGGTAAAAATGGTGTTGGTCGAGTAATGATGATTTATCTT 
AAGAGACACTTTTATTTGCCAATTTTAATTGTAGGGACAATACTAATCTSTTCTACTTATTGTTTCATTAGTAGTATTCCTCTTAATCAGGAGCGT 
GATCATATTGCTAGTTATrrAGAACAGAAACTAAATAAAACTCAATCTATTTATGTTTGGGATGATACTTCTAAAATTTATTTGGACAGTAAAGCT 
AAATCTGTTTCTCAATTTAGTTCTCCTGACATCAATACGCAAAAAGAGAGTCATCGAAAAATATTAGAAGATGAACTATTAGAAAATAAGGCTGCT 
TATATCGTTGTTAATCGCTATAAAAACCTGCCTAAAATCATTCAAAAAGTATTATCTACTAATTACAAAGTAGATAAACAGATAACGACAAAAAGT 
TTTATTGTTTATCAGAAAAAG 

SEQ ID 3376 

VIELNDEFIRKETIELANDGPRVHTTQYETKVPRLHKCYLIiFFSIIISSLTIAVPFLTDAANGLQSQNLYIGMMLTKGQLPYSAAFTTGGLFYFVI 
IALSYYLGSTLWLVFVQVFCFYLSGLYLYKLINYMTGFQKVALTFSISYYLLSVSLGFGGLYPTQLAMPFILISAWFLTKYFACLVKDEAFILFGF 
VGALAMLIDPSTLIFWSFACVTVFSYNISQKHLARGFYQLLASIFGMILVFYTAGYFILNLQVLNPYLSQTMIYPFTFFKSGNLSLLFGLAIQLFF 
ALGLGLLTGMEWIRRFKNNSDRWKWLFVMVILESILVAIFSQDYRPYHLLPLLPFGLILTAIPVGYQYGIGLGQSSHRRRHGKNGVGRVMMIYL 
KRHFYLPILIVGTILICSTYCFISSIPLNQERDHIASYLEQKLKKTQSIYVWDDTSKIYLDSKAKSVSQFSSPDINTQKESHRKILEDELLENKAA 
YIWNRYKNLPKIIQKVLSTNYKVDKQITTKSFIVYQKK 

SEQ ID 3377 

ATGATGGTATTGGAAAGAGAACGATTTATGACAGAATCTGATATCAAAGTGATTAAACGTGACGGGCGTTTGGTCAGCTTTGATAAGTATAAAATC 
TACACGGCTCTATTAAAAGCTAGTAATAAAGTTATCAAAATGTCTCCTTTAGTTGAGGCTAAACTTGAGATGATTGCAGATCATGTCATCGCTGAG 
ATCTACAATCGTTTTAAAGATAACATCAAGATATATGAAATACAAAATATCGTTGAACATAAATTATTGGAAGCTAATGAGTACGCTATTGCACAA 
GAATATATCAATTATCGTACCCAACGCGATTTTGAGCGTTCACAGGCTACAGATATCAATTTTTCTATTGGAAAATTAATTAATAAGGATCAAACT 
GTTGTTAATGAGAATGCTAATAAAGACTCTGATGTGTTTAATACCCAACGTGATTTAACAGCAGGTATTGTAGGGAAATCAATTGGTCTGAAAATG 
TTACCTTCTCATGTAGCAAATGCACATCAAAAGGGTGATATCCATTATCATGATTTAGATTACAGCCCATACACTCCCATGACAAATTGCTGTTTA 
ATCGATTTTAAGGGAATGCTTGCAAATGGTTTTAAGATTGGTAATGCAGAAGTTGAGAGTCCAAAATCTATTCAGACAGCGACTGCTCAGATTTCA 
CAGATTATTGCGAACGTTGCTTCAAGTCAATATGGTGGCTGTACAGCAGATCGCATTGATGAGTTTTTAGCTCCTTATGCACAGTTAAATTATCAA 
AAACATTTAAAAGATGCAAAAGAATGGGTTATTGAAGATAAACAAGAAGACTATGCGCGCGCTAAAACACAAAAAGATATATATGATGCCATGCAA 
TCTTTGGAGTATGAAATTAATACTTTATTTACTTCAAATGGGCAAACGCCATTTACTTCGCTTGGTTTTGGATTAGGAACTAATTGGTTTGAACGA 
GAAATTCAAAAAGCGATTTTGAAAATTCGGATTCAAGGTTTAGGAAGCGAGCATCGTACTGCTATTTTTCCAAAATTAATTTTTACGCTTAAAAAA 
GGTCTTAATTTAGAAGAAGATAGCCCCAATTATGATATTAAACAATTAGCATTAGAGTGTGCGACAAAACGGATGTATCCAGATGTCCTTTCTTAT 
GATAAAATTATTGACTTAACGGGCTCTTTTAAAGCCCCTATGGGCTGTCGTTCTTTCCTACAAGGGTGGCGAGATGCAAATGGTCAGGATGTAACA 

GAACGTATGAGTATTGCTAGAGATGCCTTGGTTTATCGTGTGGAACGTGTCAAAGAGGCTATCCCAGCAAATGCGCCCATTCTTTACCAGTATGGA 
GCATTTGGAGAACGTTTAGGAAAATATGACAATGTTGATCGACTCTTTAATCACCGCCGTGCAACGGTGTCTCTTGGTTATATTGGTTTATATGAG 
GTGGCGAGTGTTTTTTATGGTGGTGACTGGGAAGATAACCATCAAGCTAAAGCATTTACTGTAGACATCGTTCGTAAGATGAAGCAGTTATGTGCA 
GATTGGTCTGATGAGTATGATTATCATTTTTCAGTTTATTCGACACCATCGGAGAGCTTGACTGACCGGTTTTGTCGTTTAGATACTGAAAAATTT 
GGTATAGTAACTGATATTACTGATAAGGAATACTACACTAATTCATTCCATTATGATGTGCGTAAGAATCCAACACCTTTTGAAAAACTAGATTTT 
GAGAAAATCTATCCTGAAACGGGTGCATCAGGAGGATTTATTCACTACTGTGAATACCCTGTTTTGCAACAGAATCCAAAAGCTTTAGAAGCAGTT 
TGGGACTATGCTTATGATCGGGTAGGTTATCTAGGTACTAATACACCGATTGATAAGTGTTACCAATGTCAATTTGAAGGGGATTTTACACCGACA 
GATCGAGGTTTTACTTGTCCAAATTGTGGTAACAGCGACCCTAAGACAGTAGATGTTGTCAAACGTACATGTGGTTATTTAGGTAATCCACAGGCT 
CGTCCGATGGTTAATGGTCGTCATAAGGAAATCTCTGCTCGTGTAAAACATATGAACGGATCAAGTATTAAAAATCAAGGTAAT 
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SEQ ID 3378 

MMVLERERFMTESDIKVIKRDGRLVSFDKYKIYTALIiKASNK^IKMSPLVEAKLEMiaDHVIAEiyNRFKDNIKIYEIQNIVEHKLLEANEYAIAQ 
EYINYRTQRDFERSQATDINFSIGKLINKDQTWNENANKDSDVFNTQRDLTAGIVGKSIGLKMLPSHVANAHQKGDIHYHDLDYSPYTPMTNCCL 
IDFKGMLANGFKIGNAEVESPKSIQTATAQISQIIANVASSQYGGCTADRIDEFLAPYAQLNYQKHLKDAKEWVIEDKQEDYARAKTQKDIYDAMQ 
SLEYEINTLFTSNGQTPFTSLGFGLGTNWFEREIQKAILKIRIQGLGSEHRTAIFPKLIFTLKKGIiNLEEDSPNYDIKQLALECATKRMYPDVLSY 
DKIIDLTGSFKAPMGCRSFLQGWRDANGQDVTSGRMNLGWTVNLPRVAMESNGDMDKFWEIFKERMSIARDALVYRVERVKEAIPANAPILYQYG 
AFGERLGKYDNVDRLFNHRRATVSLGYIGLYEVASVFYGGDVIEDNHQAKAFTVDIVRKMKQLCADWSDEYDYHFSVYSTPSESLTDRFCRLDTEKF 
GIVTDITDKEYYTNSFHYDVRKNPTPFEKLDFEKIYPETGASGGFIHYCEYPVLQQNPKALEAVWDYAYDRVGYLGTNTPIDKCYQCQFEGDFTPT 
DRGFTCPNCGNSDPKTVDWKRTCGYLGNPQARPMVNGRHKEISARVKHMNGSSIKNQGN 

SEQ ID 3379 

ATGGTAAGTTTAGAAGAAGACAAGGTGACTGTTCAACCTGA7ATTAAAGTGATTAAACGAGATGGTCGCCTTGTTAATTTTGATAGTACAAAAATC 
TATAGTGCTTTATTAAAAGCAAGCATGAAAGTAACTCGGATGTCGCCACTTGTTGAGGCTAAATTAGAGGCTATTTCTGATCGCATTATAGCAGAA 
ATTATTGAGCGTTTTCCAACTAATATCAAAATTTATGAAATCCAAAATATTGTAGAGCATAAGCTTCTTGCAGCTAATGAATATGCTATTGCAAAA 
GAATACATTAATTATCGTACTCAGCGTGACTTTGCACGTTCACAAGCAACAGATATCAATTTTTCTATTGATAAATTAATTAATAAAGATCAAACA 
GTTGTTAATGAAAATGCTAACAAAGATAGCGATGTTTTTAATACTCAACGAGATTTAACTGCTGGAATCGTAGGGAAATCGATTGGTTTAAAAATG 
TTACCTTCGCATGTTGCTAATGCTCATCAAAAAGGAGATATCCATTACCATGATTTGGATTACAGTCCTTATACACCGATGACGAACTGCTGTTTA 
ATTGACTTTAAGGGCATGTTAGCCAATGGCTTTAAAATTGGTAATGCTGAAGTGGAAAGTCCCAAGTCTATTCAAACTGCAACAGCTCAGATCTCA 
CAGATTATTGCGAATGTAGCATCAAGTCAGTACGGCGGATGCACAGCTGATCGCATTGACGAGTTTTTAGCCCCATATGCGGAGCTTAACTTTAAA 
AAACATATGGCTGATGCTAAGAAATGGATCGTTGAGACTAAGAGAGAAAGCTATGCTTTTGAAAAGACTCAAAAAGATATTTATGATGCGATGCAG 
TCTTTGGAGTATGAAATTAATACGCTCTTTACGTCTAATGGTCAAACACCATTTACTTCTTTAGGATTTGGTTTGGGGACGTCTTGGTTTGAACGT 
GAGATTCAAAAAGCTATTTTGACCATTCGGATTAATGGTCTTGGTAGTGAACATCGCACGGCTATTTTCCCTAAATTAATTTTCACGGTTAAACGT 
GGCTTGAATTTAGAACCAGATTCACCAAACTATGATATTAAGACTTTGGCTTTAGAATGTGCGACTAAGCGGATGTACCCGGATATGTTATCTTAT 
GATAAAATTATTGATTTGACAGGATCTTTCAAATCTCCAATGGGATGCCGCTCTTTCCTTCAAGGCTGGAAAGATGAAAATGGGCAAGATGTGACC 
TCAGGCCGTATGAATCTTGGGGTTGTCACCCTCAATTTACCTCGCATTGCCATGGAATCAAATGGCGATATGGATAAGTTTTGGGAGCTGTTTAAT 
GAGAGGATGCTAATTAGTAAGGATGCTTTAATTTATCGTGTCGAACGTGTCACAGAAGCAAAACCAGCAAATGCTCCTATTCTTTATCAATATGGT 
GCTTTTGGAAAGCGTTTGGAGAAGACAGGGAATGTAAATGATCTCTTTAAGAATCGTCGTGCAACAGTCTCTCTTGGCTATATTGGTCTTTATGAA 
GTGGCGTCTGTTTTTTATGGTGGTCAATGGGAAGGTAATCCAGATGCTAAAGCTTTTACCTTGTCAATTGTCAAGGCAATGAAACAGGCCTGTGAG 
GATTGGTCAGATGAATATGGTTATCATTTCTCTGTTTATTCGACTCCATCAGAAAGTTTGACAGATCGCTTTTGTCGTTTAGATACGGAAAAATTT 
GGCATTGTGACAGATATTACGGATAAAGAATACTATACAAATTCTTTTCACTATGATGTGCGTAAGAGTCCGACACCTTTTGAAAAATTAGATTTT 
GAAAAAGATTATCCAGAAGCAGGTGCTTCAGGTGGTTTTATCCACTACTGTGAGTATCCTGTTTTGCAACAAAATCCAAAGGCCTTGGAAGCGGTT 
TGGGACTATGCTTATGATCGTGTGGGGTATTTGGGAACCAATACGCCTATTGATAAATGCTATAATTGCCAATTTGAAGGCGATTTTACCCCAACA 
GG'I rTTACTTGCCCAAACTGTGGCAATAATGACCCTAAAACAGTTGATGTGGTCAAACGTACATGTGGTTACTTGGGGAATCCTCAGGCC 
CGCCCAATGGTTAACGGTCGCCATAAGGAAATCTCTGCGCGTGTAAAACATATGAATGGTTCTACTATAAAATACCCAGGCCTG 

SEQ ID 3380 

MVSLEEDKVTVQPDIKVIKRDGRLVNFDSTKIYSALLKASMKVTRMSPLVEAKLEAISDRIIAEIIERFPTNIKIYEIQHIVEHKI,I,AANEYAIAK 
EYINYRTQRDFARSQATDINFSIDKLINKDQTWNENANKDSDVFNTQRDLTAGIVGKSIGLKMLPSHVANAHQKGDIHYHDLDYSPYTPMTNCCT, 
IDFKGMLANGFKIGNAEVESPKSIQTATAQISQIIANVASSQYGGCTADRIDEFLAPYAELNFKKHMADAKKWIVETKRESYAFEKTQrriT DAMC 
SLEYEIHTLFTSNGQTPFTSLGFGLGTSWFEREIQICAILTIRINGLGSEHRTAIFEKLIFTVKRGLNLEPDSPNYDIKTLAIiECATKRMYPDMLSY 
DKIIDLTGSFKSPMGCRSFLQGWKDENGQDVTSGRMNLGWTLKLPRIAMESNGDMDKFWELFNERMLISKDALIYRVERVTEAKPANAPILYQYG 
AFGKRLEKTGNVNDLFKNRRATVSLGYIGLYEVASVFYGGQWEGNPDAKAFTLSIVICAI4KQACEDWSDEYGYHFSVYSTPSESLTDRFCRLDTEKF 
GIVTDITDKEYYTNSFHYDVRKSPTPFEKLDFEKDYPEAGASGGFIHYCEYPVLQQNPKALEAWDYAYDRVGYLGTNTPIDKCYNCQFEGDFTPT 
ERGFTCPNCGNNDPKTVDWKRTCGYLGNPQARPMVNGRHKEISARVKHMNGSTIKYPGL 

SEQ ID 3381 

ATGGGGAAATACCAATTAGATTACAAAGGGCAAGCACAAGTACAGAAGTTCCATGAGAAGCACTCTACTGGAGAGAATGCTAATCAAAAATCACGT 
CTAAAAGATTTAAGGAAACAATTTTTGGAAAAGGCAAAGAAAAAA 

SEQ ID 3382 

MGKYQLDYKGQAQVQKFHEKHSTGENANQKSRLKDLRKQFLEKAKKK 

SEQ ID 3383 

ATGGGAAAATATCAATTAGACTATAAAGGAATGCAGCAGGTAGAACGCTTTCATGAGAAGCATTCTAAAAAAAAGACGGATAAAAAATCCCGCGTT 
CAAGAACTTAAGGCTCGGTTTTTAGAGAAGTCAAAAAAACAGGATAAC 

SEQ ID 3384 

MGKYQLDYKGMQQVERFHEKHSKKKTDKKSRVQELKARFLEKSKKQDN 

SEQ ID 3385 

ATGTTGCAACTTGGAATTGTCGGTTTAGGAGGTATTTCACAGAAAGCTTATCTACCTTATATGCGTCAAGTGACAGGTGTGCACTGGCATCTTTTT 
ACACGCCAAAAACAGATTTTAGAAGAAGTTAATATGCTTTTTGGTTCTTCTACAGCTTATGACAGTTTAGATAGTCTAGCCGAGCATCCTTTGGAT 
GGAGTCTTCATTCATGTCGCGACTAGTGCTCACTTTGATATAGCAAAGCTTTTTTTAAAAAAGGGTATTCCAGTTTTTATGGATAAGCCTTTGACA 
GAAGATTATACTTCAACTAAAGCATTGTATGATTTGGCGAAGGATCATAAAACATTTTTAATGGCAGGTTTTAATCGTCGCTTTGCACCACGTATT 
ATGGAAATGAAAAAAGTAGAAGATAAAAACCATATTCGCACCTTTAAAAATGCTGTCAATGCACCAGCGGATTTTCAATATAAGCTTTTTGATATG 
TTTATCCATCCTTTAGATACGGCGCTATTTTTGACAAATAATGTTGTTAAAAGAGGATACTTTGTGACTAAACGTGATGGGAATAAGATATTACAA 
GTATCAGTAACGCTAGAAACAGACAGTGAGATAATAGAAGCAAGCATGAACCTGCAGTCGGGGTCTCGTCGAGAAATAATTGAAATAGAGTCGCCA 
GAAGTAACCTATTCATTAGATGATTTGTCAAATCTTTCTGTTATTGATGGCTTTGACCGTCGTGCTATCGGTTTTGGTTCTTGGGCAAGCACTCTA 
GAGAAACGTGGTTTTGAACCAATGATTGATGCTTTTATTCAAGCTATCACTACAGGTGTCAATCCTATATCACCAAAGTCTAGTTTATTGAGTCAT 
TTTATTTGTGACCAGATTAATAAAGCGAATGCTCCTTTTGGAATGCTTAACTTGAAGATAATGGAA 

SEQ ID 3386 

MLQLGIVGLGGISQKAYLPYMRQVTGVHWHLFTRQKQILEE^tTi II FGSS1 E S ^DSLAEHPLDGVFIHVATSAHFDIAKLFLKKGIPVFMDKPLT 
EDYTSTKALYDLAKDHKTFLMAGFNRRFAPRIMEMKKVEDK^IHIRTFKNAWAPADFQYKLFDMFIHPLDTALFLTNNWKRGYFVTKRDGNKILQ 
VSVTLETDSEIIEASMNLQSGSRREIIEIESPEVTYSLDDLSNLSVIDGFDRRAIGFGSWASTLEKRGFEPMIDAFIQAITTGVNPISPKSSLLSH 
FI CDQINKANAPFGMLNLKIME 

SEQ ID 3387 

TTGAGTATGCTTAATATTGGGATTGTGGGACTAGGTGCTATTTCACAAAAAGCCTATTTACCATATATGAGACAGCTGAGTGACATTACTTGGCAT 
CTATCAACGCGGAATGCAGCAGTACGTCAGCAGGTCGGTCAGTTATTTGGTCACGCTATTCTTTACAGTGATGTCAAGGAGTTGTCAAAAACAAAC 
TTAGATGGGGTCTTTATTCATGCGGCCACATCGGCCCACGCAGAGTTGGCTAGTTTATTTTTAAATCAGGGGATCCCAGTCTTTATGGATAAACCT 
ATAGCTGACAATTACCTGATGACAAAGAACCTCTATGACTTAGCCAAAGAAAATCAGACTTTTCTGATGGCAGGATTTAACAGGCGTTTTACACCT 
CGTGTCAAGAAGTTGTCAAGTTTGTCAACTAAGCGTAAAGTGGCTGTTGAAAAAAATGACTTGAACCGGCCAGGAGATATGACTTTTAAGCTCTTT 
GATTTCTTTATCCATCCTTTAGATACAGCCTTATTCTTGACAGAAGGGACCTTACTAAAAGGGCATTTTCAATATCATCTGGAAGCAGGCTTACTG 
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AGTCAAGTTATGGTAACCTTGATGACCGAAAGCATGACGACTACAGCTTCTATGAATTTACAATCAGGGAGTCGCCGTGAGGTAATGGAAGTTCAA 
CGGGCTGAAGAAACTTATCATTTAGAGAACTTAGACGAGTTATCTATTTATAAAGGTACTGAAAAAAGGGTGCTTGGCTTTGCTTCTTGGGACACT 
ACCTTGCACAAAAGAGGTTTTGAAACAATGATCGATGCCTTTTTAGAAGCTATTAGCACAGGCGTCAATCCTGTCAGCCCTGAGTCTAGTCTTTTA 
AGCCACTGGATTTGTCAACAGATTGCTGACTCTCAGCTTTCTTATGGAGAGTTAACGGTAGAGTTGCCTAAGGAT 

SEQ ID 3388 

LSMLNIGIVGLGAISQKAyLPYMRQIjSDITWHLSTRNAAVRQQVGQLFGHAILYSDVKELSKTNLDGVPIHAATSAHAELASLPLNQGIPVFMDKP 
IADNYLMTKNLYDLAKBNQTFLMAGFNRRFTPRVKKLSSLSTKRKVAVEKNDIiNRPGDMTFKLFDFFIHPLDTALPLTEGTLLKGHFQYHLEAGLL 
SQVMVTLMTESMTTTASMNLQSGSRREVMEVQRAEETYHLENLDSLSIYKGTEKRVLGFASWDTTLHKRGFETMIDAFLEAISTGVNPVSPESSLL 
SHWICQQIADSQLSYGELTVELPKD 

SEQ ID 3389 

ATGAAATTACGGCGCCCAGTGTTAGAAGATAAAGAAGAAATTTTAGCCATGTATAAAGAGTTTCAAAAAGAAAGTAGTTCAGTGGACGGTGGTTTT 
TATGAACCAACTATGCATTTTGAAGACTGGCTAGATCATAACCTAAArATGGAGTrAGGGGTAGGCGTTCCTGATAATTTTGTTCCATATATTCAG 
TTTGTGTCTTTTGACAATGACAATAATGCTATAGGTTTCTTAAATTTACGTTTAAGACTAAATGATACTCTTTTAGAAAAAGGTGGACATATTGGT 
TATTCCATACGACCTCGCCAGCGTGGCAAAGGTTATGCTAAAGAACAGTTGAAGCTAGGAATTGAGCAAGCACATCTAAAAAATATTAATGAAATA 
CTTGTGACATGCCATGTAGACAATGATGCCAGCAAGTCAGTAATATTAGCTAACGGTGGTGTTTTAGAAGATTGTCTTCATCAGACAGAGCGTTAT 
TGGATAACC 

SEQ ID 3390 

MKLRRPVLEDKEEILAMYKEFQKESSSVDGGFYEPTMHFEDWLDHNLNMELGVGVPDNFVPYIQFVSFDNDNNAIGFLNLRLRLNDTLLEKGGHIG 
YSIRPRQRGKGYAKEQLKLGIEQAHLKNINEILVTCHVDNDASKSVILANGGVLEDCLHQTERYWIT 

SEQ ID 3391 

ATGGAAATAAGACGACCGACTTTAAAAGATAAAGACGCTGTATTGTCAATGATTAACGAATTTTTAGAGCAGAAAAGTGCTACAGATGGGTTATGG 
CATTTTAACGTCAATGACTTTAACTATGAAACATGGTTGGAAGATTCCTTGCGACAGGAAATGGGTTTGTCCAGTCAAGGAGTGCCTGCTATTCAA 
TACGTCGCATTTGATGAGAGAAGTCAGGCTATCGGGTTCTTAAATCTTCGTTTACGGTTAAATGAGAGATTACTTGAAAAAGGTGGGCATATTGGT 
TACTCTGTCCGTCCCAGCCAGCGTGGGAAAGGTTATGCCAAGGAGATGCTTAAACAAGCTGTCAGCTATGCGATTTCCAAGAATATCACGACAATT 
TTGGTAACTTGTGATGAGACTAATGTTGCAAGCCGAGCAGTTATTGTGGCTAACGTCGGTATCTTGGAAGATAGTCGAGGTGGAACGGAACGTTAT 
TGGATTGAAGAACAAAGAGGCGATAAG 

SEQ ID 3392 

MEIRRPTLKDKDAVLSMItJEFLEQKSATDGLWHFNVNDFMYETWLEDSLRQEMGLSSQGVPAIQYVAFDERSQAIGFLNLRLRLNERLLEKGGHIG 
YSVRPSQRGKGYAKEMLKQAVSYAISKNITTILVTCDETNVASRAVIVANVGILEDSRGGTERYWIEEQRGDK 

SEQ ID 3393 

ATGTCAGAAGAAGCAAGTTGGAATACTCCAAAGCCTGGGGAGTGGAAAAGCGAAGAATTAAGTCATGGCCATATCATTGATTATAAAGCTTTTAAT 
I'AG r l 1 --^GGTGTTAGAAACTCACTCTACGTAGCTGGATGTATGTTCCACTGTAAAGGGTGTTATAATACTGCTACATGGTCCTTTCGA 
GCCGGAATCCCTTATACAAAAGAGCTTGAAGATCAAATTATGACAGATTTAGAACAACCTTACGTCCAAGGTTTAACGTTATTAGGTGGAGAGCCG 
TTCTTAAATACAGGTATTTTGTTGCCACTTCTTCAGCGTATCCGACGTGAATTGCCAGAAAAAGATATTTGGTCATGGAnnr ' TACT - 3A 
GAAATGATGCTGGAGACTCAAGATAAATTGGAGATGTTATCTTTGATT3ATATTTTAGTGGATGGTAGGTTTGATCAAAGTAAGCGAAATTTAATG 
CTACAATTTAGAGGATCTTCAAATCAAAGAATCATTGATGTACAAAAATCTTTAAAAGAAGGTGAAGTCGTGATTTGGGAAGGATTAAA. 
GACAATAGTTATGAACAAGTCAAACGAGATGATTTACTC 

SEQ ID 3394 

MSEEASWNTPKPGEWKSEELSHGHIIDYKAFNFVDGEGVRNSLYVAGCMFHCKGCYNTATWSFRAGIPYTKELEDQIMTDLEQPYVQGLTLLGGEP 
FLNTGILLPLLQRIRRELPEKDIVJSWTGYTWEEMMLETQDKLEMLSIiIDILVDGRFDQSKRNLMLQFRGSSNQRIIDVQKSLKEGEVVIWEGIjNDG 
DNSYEQVKRDDLL 

SEQ ID 3395 

gtgatggcagaaaagtgttggaataatcctaagccaaaggaatggcaggcagaggagttaagtcaaggccggattattgactataaggcttttaac 
tttgttgatggtgaaggggttcgtaattccctttatgtgtctggttgtttattccattgcaaggggtgttataatgctgcgacttggtcttttaag 
gcgggaatgccttatacgcaagaacttgaagagcagataatgacggatttggcacagccttatgttcagggactgacacttttaggtggagaaccc 
tttttgaatacgggtatcttaattcctctgattaagcgtattcggcgtgaattgccagaaaaagatatttggtcttggacgggttatacttgggaa 

ttgcaatttagaggctcttctaaccagcgaattatcgatgttcaaaagtctttggctgctaaagaagtgattatctgggataagttaaacgatggg 
gaccaaacctttgaacaaattagtcgggaggatttgctt 
SEQ ID 3396 

VMAEKCWNNPKPKEWQAEELSQGRIIDYKAFNFVDGEGVRNSLYVSGCLFHCKGCYNAATWSFICAGMPYTQELEEQIMTDLAQPYVQGLTLLGGEP 
FLKTGIIiIPLIKRIRRELPEKDIWSWTGYTWEEMMLETPDKLEMLSLIDILVDGRFDITKKNLMLQFRGSSNQRIIDVQKSLAAKEVIIWDKLNDG 
DQTFEQISREDLL 

SEQ ID 3397 

ATGATAAAAArTTTGATCCCAACTGCAAAAGAAATGAAAGTGTGTCAAAACATTGCATGGCCTAAACTGAGTGCTCAAACGAAAATTATAATTGAT 
TATTTTTCTACTTTAACTGTTTCAGACTTAGAGGATATCTACAGAATTAATACAAGTGCAGCTCGTTGTGAGGCTCAAAGATGGCAAGATTTTAAA 
GCTAAACAACTTACTCTGAATCCTGCTATTAAGTTATTCAACGGTCTTATGTACCGCAATATCAAAAGGCACAACTTATCCACAAGTGAAGCACAA 
TTTATGGAAAATTCTGTTTTTATTACTAGTGCTCTTTATGGCATCATTCCrGCTATGACACTAATATCCCCTCATCGTTTAGATTTTAACACTAAA 
ATCAAAATCAACAATAACTCTCTTAAAGTTTTTTGGCGTGAAAATTACGATACTTTTATGCAGTCAGATGACATTATGGTTTCTTTGCTTTCTAAT 
GAATTTGAAACTGTCTTTTCTCCTAAAGAGCGTCAAAAACTAATACATCTTAACTTTATTGAAGATCGAGATGGCCAATTAAAAACCCACTCTACC 
ATATCAAAAAAAGCAAGAGGAAAGTGTTTAACTGCTATGATGGAAAATAATTGCCAAACTCTAGAACACTTAAAGCAATTACGCTTTGATGGCTTC 
TGTTATGATAATGAACTCTCAGACTCTAAGCAATTAACTTTTGTTAAAAAACAGACT 

SEQ ID 3398 

MIKILIPTAKEMKVCQNIAWPKLSAQTKIIIDYFSTLTVSDIiEDIYRINTSAARCEAQRWQDFKAKQLTLNPAIKLFllGLMYRNIKRHNLSTSEAQ 
FMENSVFITSALYGIIPAMTLISPHRLDFNTKIKINNNSLKVFWRENYDTFMQSDDIMVSLLSNEFETVFSPKERQKLIHLNFIEDRDGQLKTHST 
ISKKARGKCLTAMMENNCQTLEHLKQLRFDGFCYDNELSDSKQLTFVKKQT 

SEQ ID 3399 ' • 

ATGCTAACCrTTTTAATTCCAACCGCAAAAGAAATGACGArCCCTAAGGAATCTCACCCACACCTCCTTCCACAAGACAGCCAAGCCATTTTAAAA 
ATCATGGCAGCTATGACCACGGAGGACTTGGCCAAATCATATCGTATCAAAGAAGAGTCAGCTAAAAAAGAACAGCAACGCTGGCAAGACATGGCC 
TCTCAACAAAGCTTGGCTTACCCTGCCTACCAACTGTTCAATGGCCTTATGTACCGCCATATCAAGCGCGATAAGCTCACTACCCAAGAACAGGCT 
TACCTCACCCAGCAGGTTTACATCACCTCATCCTTTTACGGTATCATTCCCGCTAATCATCCTATCGCAGAGCACCGCCATGATTTTCACACCAGA 
ATAAAAATTGAAGGACAAAGCCTCAAGTCTTACTGGCGGCCCTGTTATAATCAGTTTGCCAAAGAGCATCCCCAAGTGATTTCCCTTTTATCCAGT 
GAATTTGACGATGTCTTTTCCAAAGACTGTAAACAATTGTGGATAAGTCCCAAGTTTATGGCAGAAAAAGAGGGCCAATTCAAAACCCATTCCACC 
ATTTCAAAAAAGGCACGAGGTGCATTTCTCACTGCCTGTATGGAAAATAATTGCCAAACTGTTGACAGCCTTAAAAGCCTTGTCTTTGCTGGTTTT 
TACTACCATCCAGACCTATCAACAGATCATGAATTTGTCTATATCAAAAAAGAGGCC 
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SEQ ID 3400 

MLTFLIPTAKEMTIPKESHPHLLPQDSQAILKIMAAMTTEDLMSYRIKEESAKKEQQRWQDMASQQSLAYPAYQLFNGLMYRHIKRDKLTTQEQA 
YLTQQVYITSSFYGIIPANHPIAEHRHDFHTRIKIEGQSLKSYWRPCYNQFAKEHPQVISLLSSEFDDVFSKDCKQLWISPKFMAEKEGQFKTHST 
ISKKARGAFLTACMENNCQTVDSLKSLVFAGFYYHPDLSTDHEFVYIKKEA 

SEQ ID 3401 

ATGAACGGTGTAATATGTTACTATATAGTAATAATAGGAGGATTAACTATGTCGTATCCATACAAAGCCAATCATTCCATTGAATCAATCACCTTA 
AAAGTAAATGACCTCGAAAACCTCGTAAACTTCTATAGCGATATCATTGGGTTAACTGTTATTGACAAATCAAGCACTAGAGCCTTACTAGGGGTA 
AATCAAAAAATCCCTCTTATTATCCTTGAAAAAACTGAACTTGAAAAGCATAGTACCTATGGCCTTTATCACACTGCTATTTTAGTACCAGATGAA 
TACCATCTCAGTCTAGCTCTAAATCATTTATTATCTCAGCATATCCCTCTAGAGGGTGGAGCTGACCATGGCTATAGCAATGCTATCTATCTAAGT 
GATCCrGAAGGTAATGGAATTGAAATrrATAATGArAAGGATATCTCTATGTGGGATArCAGAGAGAGTGGACAAATTATTGGTATTACTGAAAGA 
CTAGATATTGACAATTTACTTGACAGCCTTGTCAACGTTCCTAATAATTATAAGCTTTCTGAAAAAACTAGTATTGGTCATATTCATTTGAGTGTT 
AAAGATGCTAAGATTAGCTCAAAACTCTATCAAAATGTTTTTGGCCTTGATGAGAAATTTGCAATCCCGACAGCTAGTTGGATTGCATCCGGCAAC 
TACCATCATCATCTAGCCTTTAATAATTGGGCTGGTCCAAATCTTTCTAAAAACCAAGAAGATAGACCCGGAATTTCCTTATTGACAATTGCTTAC 
AATGATGACAACCTTTTTAGAGATAGCTTAAAAAAAGCGCAACTTTACCAACTGACTTTCCTTGAAAAACAAGATCATTATTATATTATTGAAGAT 
TTTGATGGCATCCGAATTAAAGTTGTTCTAAAACCAGAGAAT 

SEQ ID 3402 

MNGVICYYIVIIGGLTMSYPYKANHSIESITLKVNDLENLVNFYSDIIGLTVIDKSSTRALLGVNQKIPLIILEKTELEKHSTYGLYHTAILVPDE 
YHLSLALNHLLSQHIPLEGGADHGYSNAIYLSDPEGNGIEIYNDKDISMWDIRESGQIIGITERLDIDNLLDSLVNVPNNYKLSEKTSIGHIHLSV 
KDAKISSKLYQNVFGLDEKFAIPTASWIASGNYHHHLAFNKWAGPNL3KNQEDRPGISLLTIAYNDDNLFRDSLKKAQLYQLTFLEKQDHYYIIED 
FDGIRIKWLKPEN 

SEQ ID 3403 

ATGATATACCCTTACAACTCAACCATCTCTTTAGGAACGC-TTTCTCTAAATGTTACCGATCTAGCAAAGATGACAACCTTTTACACAAGTATTATC 
GGTTTACAGGTTCTCTCACAAGACACGACATCTCGTCAATTGACTACAGACGGTAAAACCGTTATCTTAGAGTTACGACAAACACCTTTACCAGGC 
GATAAAGCTTATGGTCTTTATCACACAGCCTTTTTAGTTCCTGATCGTCATAGCTTGGGACTTGTTCTCAATCATTTCTTAACCAGAAGTATCTCT 
TTAGAAGGAGCAGCTGATCACGGCCATAGCGAAGCTATCTACCTCAGCGATCCTGAGGGTAATGGGATTGAAATTTATCATGACAAAGCTGTTGAG 
CATTGGGATATCCGCGACAATGGTCAAATTATTGGTGTGACTGAGCCCACGGATACCAAAAGCATATTGGAGCAGTTGACAGATATCCCCAAGCAC 
TTTTTACTAGCTCAAGACACACGCATTCGCCATGTCCATCTGAGTGTCAAAAATGCTCTGGCTTCTTCACTTCTCTATCAAAAGGTTTTTGATTTA 
GGCGATAAAATGACCATTCCAAGTGCTAGCTGGATTGCTTCAGGGAACTACTATCATCACCTTGCATTCAATCACTGGTCAGCCCCTTACCTCAAA 
■AAACACCAAGAAGGTGCTCCAGGCTTAGCCTTCTTGACCATTCACATTGAGACGCCCCTGCTTTTTTCAGCCACTCTCAAAAAAGCAAGATTACAC 
GGCCTAGCTATTTTACAAGAAGATTCTTCTTCTTTCACGACAGAAGACGAGGAAGGTATCCGTGTGAACGTCATCCTTGGACAAGAC 

SEQ ID 3404 

MIYPYNSTISLGTVSLNVTDLAKMTTFYTSIIGLQVLSQDTTSRQLTTDGKTVILELRQTPLPGDKAYGLYHTAFLVPDRHSLGLVLNHFLTRSIS 
LEGAADHGHSEAIYLSDPEGNGIEIYHDKAVEHVJDIRDNGQIIGVTEPTDTKSILEQLTDIPKHFLLAQDTRIRHVHLSVKNABASSLLYQKVFDL 
GDKMTIPSASWIASGNYYHHLAFNIIWSAPYLKKHQEGAPGLAFLTIHIETPLLFSATLKKARLHGLAILQED3SSFTTEDEEGIRVHVILGQD 

SEQ ID 3405 

GTGTACAATTATATTTTGGAGGATAATATGGTAAGGCrAATATTTAGTGATATTGATGQTACTTTAATTAACAGTAATTTTAAAGTAACACCTAAG 
ACACGGCAGGGAATTAAACAAATAGTAGCTCAAGGGGCTACTTTCGTTCCCATATCAGCTAGGATGCCTGAGGCAATTACTCCGATTATGGAACAA 
ATTGGAATAGATTCTTATATTATTTCCTATAATGGGGCTTTAATACAAGATATGCAACAAAAAACAATTGCTTCCCACACAATGGATGGTCAAGTT 
GCCTTACAAGTTTGTTCTTATGTAAGCAAGCATTATTCGAAAATTGCATGGA^TGTCTATCGTTATCATGAATGGTATTCCTGTGATAAAGA/JiAT 
GAGTGGGTCCAAAAAGAGGAGGAGATTGTTGGTTTACAATCTAAAGAGATGAGTTTGATGGAGTTAGAGAAGCAAGATAGGATTCATAAACTTCTC 
TTGATGGGAGAACCATCTCTGATGGGAGAATTGGAGAACACTTTGAAAGCTCAATATCCACATTTATCAATCGCACAATCTGCTCCTTACTTTATT 
GAAATAATGGCTCCAGGTATTGAAAAAGGAAAATCTGCTAAAACTTTAGCAGACTATTTAGATATTTCTCTTGCAGACTCTATTGCGTTTGGTGAT 
AACTATAATGATTTAAATCTGCTTGAAATTGTGGGTAAAGGTTTTGTCATGGGGAATGCTCCTAAAGATTTACAAGAGAGAATTGGAAATGTAACT 
CAGGATAATGATAACGATGGTATTTATTATGCTTTAGTAGAGTATATGGAAAAT 

SEQ ID 3406 

MYNYILEDNMVRLIFSDIDGTLINSNFKVTPKTRQGIKQIVAQGATFVPISARMPEAITPIMEQIGIDSYIISYNGALIQDMQQKTIASHTMDGQV 
EIMAPGIEKGKSAKTLADYLDISLADSIAFGDNYNDLNLLEIVGKGFVMGNAPKDLQERIGNVTQDNDNDGIYYALVEYMEN 

SEQ ID 3407 

AAAGCCCAAGGGGTTCATGTGGTGATTGCTACTGGCAGACCTATTGCCGGAGTGATTTCATTACTCGAACAATTAGAACTCAACCACAAAGGAAAC 
CACGTTATCACTTTTAATGGTGGCTTGGTGCAAGATGCCGAGACCGGCGAAGAAATTGTTAAAGAATTGATGACTTACGACGATTATCTGGAAACG 
GAATTTTTGAGCCGAAAATTAGGAGTTCACATGCATGCCATTACCAAAGAAGGTATTTACACTGCCAATCGGAATATTGGAAAATACACAGTTCAT 
GAATCGACTTTGGTAAACATGCCTATTTTCTATCGCACTCCCGAAGAAATGACCAATAAAGAAATCATCAAAATGATGATGATTGATGAACCTGAC 
CTTTTGGACGCGGCCATCAAGCAAATTCCTCAACATTTCTTTGATAAGTACACCATCGTCAAGTCAACCCCTTTTTATTTAGAGTTCATGCCAAAA 
ACCGTCAGCAAGGGTAATGCCATCAAACACTTAGCTAAAAAAC^CGGGCTAGATATGTCACAAACCATGGCCATCGGGGATGCTGAAAATGATCGT 
GCTATGTTAGAAGTCGTrGCCAACCCTGTTGTCATGGAAAATGGGGTrCCTGAA^rGAAAAAAATAGCCAAATACArCACGAAATCCAACAATGAC 
AGTGGTGTGGCACATGCTATTCGCAAGTGGGTATTAAAC 

SEQ ID 3408 

MSIKLVAVDIDGTLLTDDRRITDDVFQAVQEAKAQGVHWIATGRPIAGVISLLEQLELNHKGNHVITFNGGLVQDAETGEEIVKELMTYDDYLET 
EFLSRKLGVHMHAITKEGIYTAMRNIGKYTVHESTLVNMPIFYRTPEEMTNKEIIKMMMIDEPDLLDAAIKQIPQHFFDKYTIVKSTPFYLEFMPK 
TVSKGNAIKHLAKKLGLDMSQTMAIGDAENDRAMLEWANPWMENGVPELKKIAKYITKSNNDSGVAHAIRKWVLN 

SEQ ID 3409 

ATGAAAAAAATAACAAAGATGGTAATTAGCAGCGTTTTAGCAACTGTTCTGATGACAGCTTGTTCACAATCTTCTCAAAATGGTCAATCTGATGTA 
AAACATATTGGTATTTTACAATATGTAGAACATCCCTCTCTAACTGCCACTAGGAAAGGATTTATAAAAGAATTAGCTAAAGAAGGCTATAAAGAT 
GGCAAAAATATCAAAATTGAGTATAAGAATGCTCAAGGGGATCAGTCAAATATCCAATCAATTTCTGAAAAACTCATTAAAGATAATAAATTAGTA 
TTGGGAATTGCGACTCCGGCGGCTCAATCGTTGACAACGGTGTCAACAGAAACACCTATTTTATTTACAGCAGTGACAGATCCGGTATCAGCCGAA 
TTAGTAAAATCAATGAAAAAACCTGAAGGTTTAGCGACTGC-TACAAGTGACATGTCTCCAATTAAAAAGCAAGTATCCCTTTTGAGAAAAGTAATG 
CCTAAGGTTAAACGTGTTGGTATTATGTATACCACTAGCGAGCGTAACTCAGAAGTTCAGGTAAAACAAGCAAAAAAAATCTTCCAAGAGGCGGGG 
ATTAAAACAAGTGTTAAAGGTATTTCTTCCACTAATGATGTACAAGATACTGCTAAGAGTTTAATGTCTAAAACAGAGGTTATTTTTGTACCAACA 
GATAATATTATAGCCAGCTCAGTAACGCTGTTAGGGAATCTATCGAAAGAATTAAAAGTGCCTGTTGTGGGAGGTTCAGCAGATATGGTACCAAGT 
GGTTTGCTCTTTTCTTATGGGGCTGATTATGAGGCTTTAGGTCGTCAAACGGCAAGACAAGCTGTTAAAATCCTCAAAGGTAAAGACGTCGCTAAA 
GTTCCTTCAGAATATCCTCAAAATCTAAAAGTAGTAGTTAATGAAGATATGGCAAAAGAGCTTGGAATTGATGTTTCAAGTATTAAAAATAATAAA 

SEQ ID 3410 
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MKKITKMVISSVLATVLMTACSQSSQNGQSDVKHIGILQYVEHPSLTATRKGPIKELAKBGYKDGKNIKIEYKWAQGDQSNIQSISEKLIKDMKLV 
LGIATPAAQSLTTVSTETPILFTAVTDPVSAELVKSMKKPEGIATGTSDMSPIKKQVSLLRKVMPKVKRVGIMYTTSERNSEVQVKQAKKIFQEAG 
IKTSVKGISSTNDVQDTAKSLMSKTEVIFVPTDNIIASSVTLLGNLSKELKVPWGGSADMVPSGLLFSYGADyEALGRQTARQAVKILKGKDVAK 
VPSEYPQNLKVWNEDMAKELGIDVSSIKNNK 

SEQ ID 3411 

ATGTTAGATATTATCTTATCCGGAATTTCGCAAGGATTACTTTGGTCAATTATGGCAATTGGCGTGTTTATCACTTTTCGTATCTTAGACATAGCC 

ATGTTAGGTGGTATGTTGGCAGGACTAGTATCGGGTTTTCTTCATACTAAAATGAAAATACCAGCCCTCCTCACAGGTATTATTACGTTGACAGGA 
CTTTACTCTATTAATTTACTTGTTTTAGGAAGATCAAACGTCTCTTTTGCTCTCAAAAATACTTTGGTTACAATGGTAACAAGATTAGGTTTAAAT 
AAACTTTCAGCAGTTTTATTAATTGGAATTGTTTGTGTAGGCTTGGTTATCTT.AATTTTGTATCTCTTTTTAAATACCCAACTAGGATTAGCTTTA 
AGAGCGACAGGTGATAATGAGGCTATGGGACAAGCCAATAGTATTAAAGTAGATCGGATGAAAATGCTAGGATATATGATTGGGAATGGCCTGATT 
GCTTTATCTGGTGCACTTTTAGCGCAAAATAATGGCTATGCAGATTTGAATATGGGAGTGGGTACAATCGTTATTGGATTAGCTTCAATTATCTTG 
GCAGAAGTAATGATAAAATACTTACCTCTTGGCAAAAGGTTATGGTCAATTGTATTAGGGTCTGTTTTATACCGTATGATTATTGTTTTCATATTA 
ACAACCGATATTGATGCACAGATGATAAAGTTGGTTTCAGCAATTTTGTTGGCTCTCATTTTGTATGTCCCAGAATTACGAGCTAAACTAGGAGTA 
AAAACCTCTAAATCACTTACAAAGGAAGGA 

SEQ ID 3412 

MLDIILSGISQGLLWSIMAIGVFITFRILDIADLSAEGAFPMGAAVCALCIVNDINPIVATIAGMLGGMLAGLVSGFLHTKMKIPALLTGIITLTG 
LYSINLLVLGRSNVSFALKNTLVTMVTRLGLNKLSAVLLIGIVCVGLVILILYLFLNTOLGLALRATGDNEAMGQANSIKVDRMKMLGYMIGNGLI 
ALSGALLAQNNGYADLNMGVGTIVIGLASIILAEVMIKYLPLGKRLWSIVLGSVLYRMIIVFILTTDIDAQMIKLVSAILLALILYVPELRAKLGV 
KTSKSLTKEG 

SEQ ID 3413 

ATGTCATTACTTGAATTAGTCAATCTGCACAAAACTTTTGAAAAAGGAACTGTCAATGAGAACCATGTTTTACGTGGTTTAGATTTAACGATTGAA 
GACGGTGATTTTATTTCAGTAATTGGAGGTAACGGTGCGGGAAAATCAACCCTCCTTAACTGTATCGCTGGTCTGATCCCTATTGATCAGGGGGCA 
ATCACArTAGACAACCAATCAATTACTAAAGACrCTGTAGAAAAACGATCTAAGGATATTAGTCGAGTCTTCCAGGATCCTAGAATGGGAACTGCA 
ACAAATTTGACGATTGAAGAAAATATGGCAATTGCACATAAAAGAGGCAATAAGCGTCACATTTTTAGACAGTCAGTGACTGACGATGACCGTCAA 
CTATTTAAAAAGTCTCTATCACAATTAGGTCTAGGCTTAGAAAATCGAATGAAGACTGATGCTGCATTTTTATCTGGCGGTCAGCGTCAAGCCCTC 
ACGTTAGCTATGGCAACTCTTGTTCGTCCCAAATTATTATTACTGGATGAACATACAGCGGCTCTAGATCCCAAAACTAGCGATATGGTTATGGAA 
■ TTAACACAGAAAGTGATAGAAGAACAACGATTGACAGCCTTAATGATTACGCACAATATGGAGCATGCCATTGCTTATGGTAATCGTCTCGTGATG 
CTCTACCACGGGAAAATTGTTGTTGATGTTAAAGGAGAAGCAAAGAGAAACTTAACAGTTGCAGAATTAATGGAACTTTTCCATAAAAACTCAGGT 
CAACAGTTGATAGATGATGCCCTTGTCTTAGGT 

SEQ ID 3414 . . 

MSLLELVNLHKTFEKGTVNENHVLRGLDLTIEDGDFISVIGGHGAGKSTLLNCIAGLIPIDQGAITLDNQSITKDSVEKRSKDISRVFQDPRMGTA 
TNLTIEENMAIAHKRGNKRHIFRQSVTDDDRQLFKKSLSQLGLGLENRKKTDAAFLSGGQRQALTLAMATLVRPKLLLLDEHTAALDPKTSDMVME 
LTQKVIEEQRLTALMITHNMEHAIAYGNRLVMLYHGKIWDVKGEAKRKLTVAELMELFKKNSGQQLIDDALVLG 

SEQ ID 3415 

ATGGGTATCGGTATTATTATTGCCAGCCATGGTAAATTTGCTGAAGGTATTCATCAATCAGGTTCAATGATCTTTGGTGAACAAGAAAAAGTTCAA 
GTTGTAACTTTCATGCCAAATGAAGGACCAGATGATTTGTATGGACACTTCAACAATGCTATCGCACAATTTGATGCTGATGATGAGGTGCTTGTG 
TTAGCTGACCTTTGGAGTGGGTCACCATTTAACCAAGCAAGCCGTGTTATGGGAGAAAATCCTGA.ACGTAAAATGGCTATCATCACTGGTCTCAAT 
TTGCCAATGCTTATCCAAGCCTATAGTGAGCGTATGATGGACGCT.AATC-CAGGTGTTGAACAAGTTGCCGCAAATATTATTAAAGAGTCTAAGGAA 
GGTATCAAAGCCCTTCCAGAAGAACTTAATCCTGTTGTAGAAGCTACTCCTGTAGCAGGTGTTCCTGCAGATGTTCCTGCGGAAGTTAAACAAAGT 
GGATCTATCCCTGAAGGAACTGTTATTGGAGATGGCAAGCTTAAAATTAATCTTGCTCGTATTGACACACGTCTTTTACATGGTCAAGTTGCAACT 
GCATGGACTCCAGCATCAAAAGCAAACCGTATTATCGTTGCTTCTGATGAAGTTTCTAAAGATGAACTTCGTAAACAATTGATTAAGCAAGCTGCT 
CCTGGAGGAGTCAAAGCAAACGTTGTCCCAATTAGTAAATTAATTGAAGTAGCTAAAGACCCACGTTTCGGAAACACACGTGCCTTGATCTTATTX 
GAAACTGTACAAGATGCACTCCGTGCAATTGAAGGTGGTGTGGAAATCCCTGAATTGAACGTTGGTTCAATGGCTCACTCAACTGGTAAAACAATG 
GTAAACAACGTTCTTTCAATGGATAAAGACGATGTTGCTGCCTTTGAAAAATTACGTGACTTAGGTGTATCATTTGATGTACGTAAAGTACCAAAT 
GACGCTAAAAAGAATTTGTTTGATTTAATCAACAAAGCAAACGTAAAA 

SEQ ID 3416 

MGIGIIIASHGKFAEGIHQSGSMIFGEQEKVQWrFMPNEGPDDIiYGHFNNAIAQFDADDEVLVLADLWSGSPFNQASRVMGENPERKMAHTGLN 
LPMLIQAYTERMMDANAGVEQVAANIIKESKEGIKALPEELNPWEATPVAGVPADVPAEVKQSGSIPEGTVIGDGKLKINLARIDTRLLHGQVAT 
AWTPASKANRIIVASDEVSKDELRKQLIKQAAPGGVKMJWPISKLIEVAKDPRFGNTRALILFETVQDALRAIEGGVEIPELNVGSMAHSTGKTM 
VNNVLSMDKDDVAAFEKLRDLGVSFDVRKVPNDAKKNLFDLIIJKANVK 

SEQ ID 3417 

ATGGGTATCGGTATTATTATTGCCAGCCATGGTAAATTTGCTGAAGGTATTCATCAATCTGGTTCTATGATTTTTGGTGAACAAGAGAAAGTTCAA 
GTTGTTACTTTCATGCCAAACGAAGGACCAGATGATTTGTATGGACACTTCAACAATGCTATCCAACAATTTGATGCTGATGATGAAATCCTTGTG 
CTAGCTGACCTTTGGAGTGGTTCTCCATTTAACCAAGCTAGTCGTGTGGCAGGTGAAAATCCTGACCGCAAAATGGCGATCATCACTGGTCTCAAC 
TTGCCTATGCTTATTCAAGCTTACACTGAACGTCTTATGGATGCTGGTGCAGGTGTTGAACAAGTTGCTGCAAACATCATTAAGGAATCTAAGGAC 
GGTATCAAAGCCCTTCCTGAAGACCTTAACCCAGTTGAAGAAACTGCTGCAACTGAAAAAGTTGTTAACGCACTTCAAGGAGCTATTCCTGCTGGA 
ACTGTCATCGGAGATGGTAAATTAAAGATCAATCTTGCTCGTGTTGACACTCGTCTTTTACACGGTCAAGTTGCAACAGCATGGACTCCAGCTTCT 
AAGGCTGACCGTATCATTGTTGCTTCTGATGAGGTTGCTCAAGATGACCTTCGCAAACAATTGATCAAACAGGCTGCACCTGGTGGTGTCAAAGCT 
AACGTTGTTCCAATTAGCAAATTGATTGAAGCTTCTAAAGATCCTCGTTTTGGTAACACACACGCACTTATTCTTTTCCAAACCCCTCAAGATGCC 
CTTCGAGCGGTTGAAGGTGGTGTTGAAATCAACGAATTGAACGTTGGTTCAATGGCTCACTCAACTGGTAAAACAATGGTTAACAACGTTTTATCA 
ATGGACAAAGAAGACGTTGCTACTTTTGAAAAATTACGCGACCTAGGTGTTACArTCGACGTCCGTAAAGTTCCTAACGATTCTAAGAAAAACTTA 
TTTGAGCTTATCCAAAAAACTAACATTAAA 

SEQ ID 3418 

MGIGIIIASHGKFAEGIHQSGSMIFGEQEKVQWTFMPNEGEDDLYGHFNNAIQQFDADDEILVLADLWSGSPFNQASRVAGENPDRKMAIITGLN 
LPMLIQAYTERLMDAGAGVEQVAANIIKESKDGIKALPEDLNPVEETAATEK^UALQGAIPAGTVIGDGKLKINLARVDTRLLHGQVATAMTPAS 
KADRIIVASDEVAQDDLRKQLIKQAAPGGVKANWPISKLIEASKDPRFGNTHALILFQTPQDALRAVEGGVEINELNVGSMAHSTGKTMVNNVLS 
MDKEDVATFEKLRDLGVTFDVRKVPNDSKKNLFELIQKTNIK 

SEQ ID 3419 

ATGACAAAGAAAATTATCGCCGTAGATTTAGACGGTACTCTATTACATAATAATAACACrATTTCTGACTACACCGCTGATACACrrCGAAAAGTT 
CAAGCTCAAGGACACAAAGTAATTATTACAACCGGACGCCCATACCGTATGGCACTCGCTCATTATTTACGCCTAGATTTAAAAACACCAATGATA 
AATTTTAATGGTGCTTTAACTCATATCCCCGAAAAAAAGTGGGCGTTTGAGCGTAGTGCAACGATTGATAAAAAATTACTCCTTGAAACCTTAAAT 
TTATCAGATGCTATCCAAGCCGATTTTATTGCTAGCGAATACCGTAAAAATTTTTACATTACTATGGATAATCGTGATAAAATTAACCCACAATTA 
TTCGGTGTCAATGAAATTACTGATAAAATGGCATTAGATGTTACTAAAATCACACGCAATCCAAATGCTCTATTGATGCAAACACGTCATAAAGAT 
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AAAGGTGTTAACAAAGCTTATGCTCTCAAACATTTATTAAAATCACTCAATCTTTCACAAGAAAATTTGATTGCCTTTGGAGATGAACACAATGAC 
ACCGAGATGCTGGCCTTTGCACATACAGGATATGCTATC3AAAAATGCTAATCCAACTCTACTTCCATATGCCGACCAACAAATCCAATGGACAAAC 
GAAGAAGATGGTGTTGCTAAAACTCTAGAAAAATTATTATTG 

SEQ ID 3420 

MTKKIIAVDLDGTLLHNNNTISDYTADTIjRKVQAQGHKVIITTGRPYRMALAHYLRLDLKTPMIWFNGALTHIPEKKWAFERSATIDKKLLLETLN 
LSDAIQADFIASEYRKNFYITMDNRDKINPQLFGVNEITDKMALDVTKITRNPNALLMQTRHKDKYELAKELRQHFNHELEVDSWGGPLNILEPSP 
KGWKAYALKHLLKSLNLSQENLIAFGDEHNDTEMLAFAHTGYAMKNANPTLLPYADQQIQWTNEEDGVAKTLEKLLL 

SEQ ID 3421 

ATGACTAAAAAATTGATTGCCATTGATTTGGATGGAACCTTATTACATCATGACAACACCATCTCTACCTATACTCAAAAAACCATCAAAGCTGTC 
CAAGACAAGGGCCACCACGTCATTATTTCAACAGGCCGTCCTTACCGCATGGCACTGGGCTACTATCTGCAGCTCAATTTAAAGACCCCAATCATC 
ACTTTTAATGGGGCCTTGACCCACATGCCTGAACAAAAATGGGCCTATGAACATAATGTCACTTTGGACAAAGGCTACCTACTAAGGTTACTAAAA 
TATCAGGATGATTTCCAGATGGATTTTATTGCCAGTGAGTATCGAAAAAATGTCTACATCACCATGACCAATCCAGAAAGTATCGACCCGCAACTC 
TTTGGTGTTGATGAAATTACTCAGGACATGGCATTAGAGATTACCAAAATCACTCGAAATCCAAACGCCTTATTGATGCAAACGCATCACGAAGAC 

AAGAATGTCAATAAAGCTTACGCTCTGAACTATCTCCTTC-GAATTTACAATATGGATAAAAAGGATTTAATCGCCTTTGGTGATGAACACAATGAC 
ACTGAGATGCTAGCTTTTGCTGGAACTGGTTATGCTATGAAAAATGCTAGCCCTGTGCTACTGCCTTATGCTGATCAGCAGCTTAATTTTTCCAAC 
GAAGAAGACGGTGTTGCCAAAAAATTGGAAGAACTTTTCTTG 

SEQ ID 3422 

MTKKLIAIDLDGTLLHHDNTISTYTQKTIKAVQDKGHHVIISTGRPYRMALGYYLQLNLKTPIITFNGALTHMPEQKWAYEHNVTLDKGYLLRLLK 
YQDDFQMDFIASEYRKNVYITMTNPESIDPQLFGVDEITQDMALEITKITRNPNALLMQTHHEDKYALAKNMRACFKDEIEIDSWGGPLNILEISS 
KNVNKAYALNYLLGIYNMDKKDLIAFGDEHNDTEMLAFAGTGYAMKNASPVLLPYADQQLNFSNEEDGVAKKLEELFL 

SEQ ID 3423 

ATGAAAAAGTTAATTTGGAGTCATCTTTTTGCCATAGTCAGTATTTTAGGGATATGGTATTATCATGTAAAAATTGATCATTTGATGGTAATTCTA 
TTGGCATCAGTCTTGTCGTTAGAGATGGGATTCATTGCTTATTATAGTCGTAATATTTTTATTCGTCTTTTAGCAAGTTTAGGTCTTTTATTTTTT 
TACCCACAGAGTTTAGGGATTTTTCTTAGTTTGGTGAGCTTAGAGTGGTCAACAAAAGACATTTGGCAGTCTAATCACTTTATGCAATATATGGCA 
TACCTTCTTGCAATTCTTTTTATTATCTCTTCAGCTTTACTAAGCTTGAAGCTATTGGTAAATGCATATGATATTAGTAAAAGGTATCAATTAGCA 
ACTGTTATACCTGTAATGCTTTTTAGTAGTTTTGCCTTTTGCTTAGAAAAATCAGGATCATTAGGTTTAGAAGGAATCATTTTAAATCCGTCAGCA 
TTTTTTAATGGAATACAGACTAATATGGCTAACCTTGATTTTAAAGCCTTGTCTTGCCTTTTTTTAGTACAATTATTACTTTGGGGAATATTAATG 
. GAAGAC 

SEQ ID 3424 

MKKLIWSHLFAIVSILGIWYYHVKIDHLMVILLASVLSLEMGFIAYYSRNIFIRLLASLGLLFFYPQSLGIFLSLVSLEWSTKDIWQSNHFMQYMA 
YLLAILFIISSALLSLKLLVNAYDISKRYQLATVIPVMLFSSFAFCLEKSGSLGLEGIILNPSAFFNGIQTNMANT.DFKAI.SCLFLVQLLLWGILM 
ED 

SEQ ID 3425 

ATGGGGAATTATTGGAATTGTATCATTAGTTTCAAGTTTTGC-TATTCATATTGGTCGTTATGCCCGTCTAAATTCATGGGATATCTTAACGAAGCC: 
ACAAGTGGTAAT 

SEQ ID 3426 

MGNYWNCIISFKFWYSYWSLCPSKFMGYLNEATSGN 

SEQ ID 3427 

TTGGAGGTTAGAATGAAAGTAAAACTATTTGCGATACATCTATTTTTTATTGTTATTTCTTTTGGGATTAAATATTATCATTTGCAGGGACCAAAT 
TTGATTTGGAATATGACTCTAGCCCTAATAGCGTTAGATTTTGCATACCTTACTAGTTTATTTAAGAAAAAAATTCTTATCGGTCTTTTTGCACTT 
GCTTGGTTTTTTTTCTATCCTAATACCTTTTATATGTTGACGGATATCATTCATATGCATTTTGTCGGAGACGTTCTTTATAATAAGACAAATTTA 
ATACTTTATATCTTGTATGTATCTAGTATCTTGTTTGGTTTTTTATCAGGTATCGAAAGTTTTTCTGTGATTATGCGTAAATTTAGAATTAGCAAT 
ATATTTTTAAGATGGGGAATTATTGGAATTGTATCATTAGTTTCAAGTTTTGGTATTCATATTGGTCGTTATGCCCGTCTAAATTCATGGGATATC 
TTAACGAAGCCACAAGTGGTAATTAACGAACTTTTAGCGGTTCCGAGTAGGGATTCATTCCACTTTATTTTAGGATTTACATTTTTACAGGTATTG 
TGTCTTATTTTTATGGATTATTCTGCAGGGAAAAAGCTTGAAAAG 

SEQ ID 3428 

MEVRMKVKLFAIHLFFIVISFGIKYYHLQGENLIWNMTLALIALDFAYLTSLFKKKILIGLFAtAWFFFYPNTFYMLTDIIHMHFVGDVLYNKTNL 
ILYILYVSSILFGFLSGIESFSVIMRKFRISNIFLRWGIIGIVSLVSSFGIHIGRYARLNSWDILTKPQWINELLAVPSRDSFHFILGFTFLQVL 
CLIFMDYSAGKKLEK 

SEQ ID 3429 

ATGAGCGTTCCAATGGTATCAAAAATATCAGTCAGTGAAAAAGCAAGAATGGCCATTAATACACTTGGTAGACGTGAAGGATTAGAAAATAAAGAA 
ATTAATCCTTTCTCTCCTAATGCAACTCCAAATACTTGCTTCAAATCTCTAAAAGAGGCCGAGAGGTTAGTTGCTTCCCAATTAATAGCATCTAAC 
TTAACCACTCCCATTAAAATACCTAAGAGGGTCGTTGTTAATATCGATAGAATAATCCCTCCACGGATACCCTTTACAATAAAGAAGATGGTAATG 
CTTAAACCAATCAAAGATAATAAAATGGCTGGATTATCAAACGACACTAGCCCTGGCGTTGCTGAAGAATTTGCTGTAATAGTAGCCAATCCTTTC 
GCAGCACCCTTTCCAACAACATCATACGTCCCAGGATCAATTGAAAATTTCAAAAAACCAGCATTTTTAATCCCAACGTATGCTAAAAAAGTTCCG 
ATTCCTGCTGTAATGGCTGATTTTAAAGTTGTTGGGATAGACTCAATAATCATCTTTCTAACTTTCGTTAAAGTAATAATCAGAGAAATCAAACCA 
CAAATAAATACCATAGCTAAGGCTTCTTGCCATGTATATCCCAATGCAAAGACAACTGTATATGTAAAGAAAGCATTTAATCCCATCCCAGGAGCT 
TGTGCA 

SEQ ID 3430 

MSVPMVSKISVSEKARMAINTLGRREGLENKEIMPFSPNATPNTCFKSLKEAERLVASQLIASNLTTPIKIPKRVWNIDRIIPPRIPFTIKKMVM 
LKPIKDNKMAGLSNDTSPGVAEEFAVIVANPFAAPFPTTSYVPGSIENFKKPAFLIPTYAKKVPIPAVMADFKWGIDSIIIFLTFVKVIIREIKP 
QINT I AKAS CHVYPNAKTT VYVKKAFNP I PGACA 

SEQ ID 3431 

atggaaaagttttttaagctaaaggaacacgggacgacaattcggactgaaatcactgctggtctaacgactttctttgcaatgtcgtacattttg 
tttgtaaatccagctattttatctcagactgggatgccagcacaaggagttttcttagcgacgattattggtgccgttgtagctacatctgttatg 
gctttctatgctaaccttccctatgcacaagctcctgggatc-ggattaaatgctttctttacatatacagttgtctttgcattgggatatacatgg 
caagaagccttagctatggtatttatttgtggtttgatttctctgattattactttaacgaaagttagaaagatgattattgagtctatcccaaca 
actttaaaatcagccattacagcaggaatcggaacttttttagcatacgttgggattaaaaatgctggttttttgaaattttcaattgatcctggg 
acgtatgatgttgttggaaagggtgctgcgaaaggattggctactattacagcaaattcttcagcaacgccagggctagtgtcgtttgataatcca 
gccattttattatctttgattggtttaagcattaccatcttctttattgta&agggtatccgtggagggattattctatcgatattaacaacgacc 
ctcttaggtattttaatgggagtggttaagttagatgctattaattgggaagcaactaacctctcggcctcttttagagatttgaagcaagtattt 
ggagttgcattaggagagaaaggattaatttctttattttotaatccttcacgtctaccaagtgtattaatggccattcttgctttttcactgact 
gatatttttgataccattggaacgctcattggtaccggagaaaaagttggtatcttagcaacgactggtgataatcatgaatctaagagtttagac 
aaagcactctattcagacttaattgggacaacttttggtgctatttgtggaacatctaacgttacaacctatgttgagtcagcagcaggaatcgga 
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GCTGGTGGTCGTACAGGATTGACAGCCTTAGTAGTTGCTGGTTTGTTTGCTATATCTA(3TTTTTTTAGTCCACTAGTATCTATCGTTCCGAGTCAA 
GCTACTGCACCAATATTGGTTATTGTTGGTATTATGATGCTTTCAAATTTAAAAGATATCAAATGGGATGATATGTCAGAAGCTATCCCAGCTTTC 
TTTACTTCTCTTTTTATGGGGTTTACTTATAGCATTACTTATGGTATTGCAGCTGGTTTCTTGACCTATACACTAGCTAAAGTCATCAAAGGACAA 
GCAAAAGATATTCATGTGGTACTGTGGATTTTAGATATATTATTTATTCTAAACTTTATCAGCTTGGCTATTTTG 

SEQ ID 3432 

MEKFFKLKEHGTTIRTEITAGLTTFFAMSYILFVNPAILSQTGMPAQGVFLATIIGAWATSVMAFYANLPYAQAPGMGLNAFFTYTWPALGYTW 
QEALAMVFICGLISLIITLTKVRKMIIESIPTTLKSAITAGIGTFLAYVGIKNAGFLKFSIDPGTYDWGKGAAKGLATITANSSATPGLVSFDNP 
AIIiLSLIGLSITIFFIVKGIRGGIILSILTTTLLGILMGWKLDAINWEATNLSASFRDLKQVFGVALGEKGLISLFSNPSRLPSVLMAILAFSLT 
DIFDTIGTLIGTGEKVGIDATTGDNHESKSLDKALYSDLIGTTFGAICGTSNVTTYVESAAGIGAGGRTGLTALWAGLFAISSFFSPLVSIVPSQ 
ATAPILVIVGIMMLSNLKDIKWDDMSEAIPAFFTSLFMGFTYSITYGI.A.AGFI.TYTLAKVIKGQAKDIHWLWILDILFIIjNFISLAIL 

SEQ ID 3433 

ATGGAAAAGTTTTTTAAGTTAAGCGAAAATGGGACAACTGTCTCAACTGAGATTATGGCTGGTTTAACGACCTTTTTTGCCATGTCCTATATTTTG 
TTTGTTAACCCAAGTATTTTAGGTGCAGCGGGGATGCCCTCTAATGCTGTCTTTTTGGCTACGATTATCGCAGCAGCCATATCAACCTTAATTATG 
GGACTATTTGCCAATGTGCCTTATGCGTTGGCACCAGGAATGGGACTTAACGCTTTTTTCACTTATACAGTTGTTTTTGCTTTAAGGTTTTCATGG 
CAAGAAGCCTTGGCAATGGTTTTCATTTGTGGATTATTCAATATTTTTATTACCGTAACCAAGTTTCGTAAAAGTATCATCAAGGCGATTCCAGTT 
AGTTTACAGCATGCTATTGGTGGGGGAATTGGTGTCTTTGTAGCTrATTTAGGATTTAAAAACGCAAATATCATTACTTTTTCTATCTCTGCTGAA 
AATATAGTAATGGTAAATGGTGTTGAACCGGCTAAAGCATCGGCTAAAACATTTGCAGATGGTCTATTATTTGTAGACGCCAATGGTGGAGTTGTA 
CCTACGATTTCTAGTTTTACGGATTCCGGTGTATTACTTGCTATTTTTGGTTTACTTTTGACGACAGCTCTTGTGATTCGAAATTTTAGAGGTGCT 
ATTTTAATTGGTATTGTCGCAACAACTCTTGTAGGTATTCCTTTAGGAATAGTGGATGTGTCCAACCTCAATTTTGGGATCAGCCATATTGGTGAA 
GCTTGGACTGAATTAGGTACAACTTTCCTTGCAGCTTTCGATGGTTTGAGTTCTCTTTrTAGCGATTCAAGTCGTTTACCGCTAGTTTTCATGACT 
ATTTTTGCTTTTAGTCTATCAGATACTTTTGACACAATTGGTACCTTTATCGGAACTGGTCGTCGAACAGGTATTTTCTCTCAAGACGATGAGAAT 
GCTTTGGAAAATAGTATAGGCTTTAGTTCAAAAATGGACCGTGCGCTTTTTGCAGATGCTATCGGTACTTCTATTGGGGCTTTGGTTGGAACTTCA 
AATACGACTACCTATGTTGAATCAGCAGCAGGAATTGCTGAAGGTGGACGTACTGGACTAACAGCAGTCTCCACCGCAGTATGCTTCTTATTATCA 

GTTAATTGGAGTAAATTTGCAGATGCTCTTCCAGCTTTTTTTGCAGCTTTCTTTATGGCGCTGTGTTACTCTATTTCCTATGGTATTGCCGCTGCC 
TTTATTTTCTATTGTCTAaTAAAAGTTGTTGAGGGAAAAACAAAAGATATTCACCCTATTATTTGGGGAGCAACCTTCTTGTTCATTGTAAATTTC 
ATCATATTAACTATCTTA 

SEQ ID 3434 

MEKFFKLSENGTTVSTEIMAGLTTFFAMSYILFVWPSILGAAGMPSNAVFLATIIAAAISTLIMGLFANVPYALAPGMGLNAFFTYTWFALRFSW 
QEALAMVFICGLFNIFITVTKFRKSIIICAIPVSLQHAIGGGIGVFVAYLGFKNANIITFSISAENIVMVNGVEPAKASAKTFADGLLFVDANGGW 
PTISSFTDSGVLLAIFGLLLTTALVIRNFRGAILIGIVATTLVGIPLGIVDVSNLNFGISHIGEAVITELGTTFLAAFDGLSSLFSDSSRLPLVFMT 
IFAFSLSDTFDTIGTFIGTGRRTGIFSQDDENALENSIGFSSKMDRALFADAIGTSIGALVGTSNTTTYVESAAGIAEGGRTGLTAVSTAVCFLLS 
ILLLPLVGIVPAAATAPALIIVGVMMVSSFLDVNraSKFADALPAFFAAFFMALCYSISYGIAAAFIPYCLVKWEGKTKDIHPIIWGATFLFIVWF 
IILTIL 

SEQ ID 3435 

GTGAAGAAATATATGCTATGGGGCTGTCAGAATCAGCAAACTGTTGGAAGACAGAGATATTTCTGGTATAATATCTCTATGTTTTATACTCAAAAT 
GAAGAAGAGGTTATTGCCCTAGGGCAAAAACTGGGTACTGTTTTAAAGTCAGGAGATATCGTATTATTGACTGGTAATTTAGGTGCAGGCAAAACA 
ACTCTTACAAAAGGTArrGCAAAGGGATrAGACATAAAACAAATGATTAAGAGCCCAACTTACACTATrGTTAGAGAATATGAAGGGCGTGTACCA 
CTTTACCATTTGGATGTTTATCGTATTGGAGATGATCCTGATTCTATTGACTTAGATGACTTCTTr n n ^TAACACTTATTGAATGG 
GGAGAGTTGCTTAGTGATAACCTTATCAATAACTACTTAGAAATTGTTATTACGAGGAGCAATCAAGGACGTCAGGTTCAGTTAGAAGrT i T 3 
CATCGCGCAAGAGAAATTATTGAGGCGATTCAAGATGTC ' ' 

SEQ ID 3436 

MKKYMLWGCQNQQTVGRQRYFWYNISMFYTQNEEELIALGQKLGTVLKSGDIVLLTGNLGAGKTTLTKGIAKGLDIKQMIKSPTYTIVREYEGRVP 
LYHLDVYRIGDDPDSIDLDDFLFGQGVTVIEWGELLSDNLINNYLEIVITRSNQGRQVQLEAYGHRAREIIEAIQDV 

SEQ ID 3437 

ATGTTTTATAGTGAAAATGAATATACTCTTAAAGCTTACGGAGAAACCCTAGGTACTTATTTGTCTATTGGAGATGTGATTGTATTGTCTGGCGAC 
TTAGGTGCCGGTAAAACAACATTGGCAAAAGGTATTGCTAAAGGGATGGGGATTAGTCAAATGATCAAAAGCCCAACTTATACTATTGTTAGAGAA 

GTTACCGTTATTGAGTGGGGAGAATTATTAGGAGAGGGATTATTACAAGACTATTTGCAAATTACCATTACTAAACGAGACAAAGGTCGTCAACTA 
GACTTGTTAGCGCATGGTGAGCGCTCTCGTCAGCTTCTGGAGATAATGTCACATGGTTCAGCAAAGTCTCGTTAT 

SEQ ID 3438 

MFYSENEYTLKAYGETLGTYLSIGDVIVLSGDLGAGKTTLAKGIAKGMGISQMIKSPTYTIVREYEGRLPLYHLDIYRVGDDPDSIDLDDFLFGNG 
VTVIEWGELLGEGLLQDYLQITITKRDKGRQLDLLAHGERSRQLLEIMSHGSAKSRY 

SEQ ID 3439 

ATGGGCATCGCGCAAGAGAAATTATTGAGGCGATTCAAGATGTCTAAACAATTTGCTGTTGATTTTATAGAAGCTTCGAGAGAGGAAGCATCTGCG 
ATCCTTGAATTTTTAAATACTGTTACTGAGGAAACAGATTTTATTTTGCATACC-GTGAGCAATCAACTATCTTTGTCAGAAATGGAAACGTTTATT 
GAAAATACCTTAATGACGAAAAATTGCATTTGTTTGATTGCTAAATTAAAAAATAAAGTGATCGGCTTGATAACAATCATTAGTCAGTCTGATATT 
GAAATTGAACACGTTGGGGATCTTTTTATTGCCGTTCAC RAGC I TTGGGG2 TATGGTATTGGTCATATTCTCATGGAAGAAGCAATAGAATGG 
GCGTCAGATAACGATATTACAGGCCGCTTAGAACTATCAGTCCAAGGACGTAATGAACGTGCTATTCACCTCTACCAAAAATTCGGTTTTGAAATA 
GATGGGCTTCAAACAAGAGGTATTAAAAGAGAAAATGGAGAATTTCTAGACATTTACAGAATGAGTAAGTTGATAGAT 

SEQ ID 3440 

MGIAQEKLLRRFKMSKQFAVDFIEASREEASAILEFLNTVTEETDFILHTVSNQLSLSEMETFIENTLMTKNCICLIAKLKNKVIGLITIISQSDI 
EIEHVGDLFIAVQKDYWGYGIGHILMEEAIEWASDNDITRRLELSVQGRNERAIHLYQKFGFEIDGLQTRGIKRENGEFLDIYRMSKLID 

SEQ ID 3441 

ATGAAAATTTGGAAAAAAATAACCTTAATGTTTTCTGCAATTATTTTAACAACAGTAATTGCATTGGGAGTCTATGTTGCCTCAGCTTATAATTTT 
TCGACTAATGAATTGTCTAAGACTTTTAAAGATTTTAAGCTAGCTAAATCAAAAAGTCATGCTATTGAAGAAACAAAGCCGTTTTCAATACTATTA 
ATGGGGGTGGACACAGGTTCAGAGCATCGAAAATCTAAGT^T GGAAAT Ct TCTATGATCTTAGTCACTATAAATCCTAAAACTAATAAA 
ACAACGATGACAAGCTTAGAACGTGACGTATTGATTAAATTGAGTGGTCCCAAAAATAATGGACAGACTGGAGTAGAAGCAAAGCTAAATGCAGCC 
TATGCTTCTGGTGGTGCGGAAATGGCATTGATGACTGTTCAAGACTTATTAGATATTAATGTTGATTACTTTATGCAAATTAATATGCAAGGATTA 
GTTGATTTAGTCAATGCTGTTGGTGGTATAACAGTAACTAATAAATTTGACTTTCCAATATCAATTGCTGCCAATGAACCAGAGTACAAGGCTGTT 
GTTGAACCAGGGACACATAAAATAAATGGAGAACAAGCACTTGTTTATTCTCGTATGCGCTATGATGATCCAGAGGGAGATTATGGGCGTCAAAAA 
AGACAACGTGAAGTAATTCAAAAAGTCCTTAAAAAAATATTGGCGTTAAATAGTATTAGTTCATACAAAAAAATTCTTTCCGCAGTAAGTAATAAC 
ATGCAAACTAATATTGAGATATCATCAAAAACGATTCCTAATTTGTTAGCTTATAAAGATTCATTGGAACATATTAAATCTTATCAGTTGAAGGGT 
GAAGACGCTACTTTATCAGATGGTGGCTCTTATCAAATTTTAACTAAQAAACATCTACTTGCAGTTCAAAATAGAATTAAGAAAGAACTGGATAAA 
AAGCGTAGTAAAACTCTGAAGACAAGCGCGATTCTATATGAAGATTACTATGGTACTACTGCTAGTAATGATTCTTCTACTTATTCATCAACACAA 
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GAGAATAATTATAATACAACACCTTATTCAGAAGCACCACCAAGTTACAGTGGTAATACTACTTATAGTTCTGAGACTAATCAAACAACTCATCAA 
AATTACTATAATAGTAGCACTCCTGCTAGTAACTATAGCAGTAACACTAACACAGGTCAGGCTGATTCAAGTGGAAGTGTCAATAATCATAACGGG 
GCTGCAACGCCTAATCCAAACACAGGAACGCAACCAGTACCAGGTCAAACTAATCCA 

SEQ ID 3442 

MKIWKKITLMFSAIILTTVIALGVYVASAYNFSTNELSKTFKDFKLAKSKSHAIEETKPFSILLMGVDTGSEHRKSKWSG1MSDSMILVTINEKTNK 
TTMTSLERDVLIKLSGPKNNGQTGVEAKLNAAYASGGAEMALMTVQDLliDINVDYFMQINMQGLVDLVNAVGGITVTNKFDFPISIAANEPEYKAV 
VEPGTHKINGEQALVYSRMRYDDPEGDYGRQKRQREVIQKVLKKILALNSISSYKKILSAVSNNMQTNIEISSKTIPNLBAYKDSLEHIKSYQLKG 
EDATLSDGGSYQILTKKHLLAVQNRIKKEIjDKKRSKTLKTSAILYEDYYGTTASNDSSTYSSTQEHNYNTTPYSEAPPSYSGKTTYSSETNQTTHQ 
NYYNSSTPASNYSSNTNTGQADSSGSWNHNGAATPNPNTGTQPVPGQTNP 

SEQ ID 3443 

ATGAAAATAGGTCGTTTAATTGCACTAGGTTTAGTTAGTTTAC-GAGCGCTTGAACTTTACAAAAATAGAAAAACTATCAAGGATTCCTATCAAAAT 
ACAAAAAATGAGACAGATTCAGCTAAATTAAAATTAGAACGTATCAAAAATGATCTTGCTATTATTAGTCAGGAAAAAGAAAAAATCAGATTAATT 
TCTCAAGAACTCAATCATAAATTCCAAGTGTTTAATAAAGATATTCAACCTCGTTTAGAAGAAATTAATCAACGCATGGCTAAATATCAAGAGAAA 
GACGAA 

SEQ ID 3444 

MKIGRLIALGLVSLGALELYKNRKTIKDSYQNTKNETDSAKLKLERIKNDLAIISQEKEKIRLISQELNHKFQVFNKDIQPRLEEINQRMAKYQEK 
DE 

SEQ ID 3445 

atgaaagttaaaaccgtgatagccgtcggattattatcttttaccgcttacaaagcatatcaaaaacgttgtaccataaaagagctgttatccatc 
agtagacaagcaaaagatgctgcccaacttgatttagataacattaaagcaaaccttgacctcattcacagtcaaggaaaagtaattcaaaatatt 
agtcaggacttggcccataaatggcgctactttaaccaagagacacaagcacacctcactgaaatccaaaatcgtatggccaaatatcaagaagat 
agtgagctaatttctagtgaatcacctacttgccaaaccgtcattttaactaacaaccattccaga 
SEQ ID 3446 

MKVKTVIAVGLLSFTAYKAYQKRCTIKELLSISRQAKDAAQLELDNIKANLDLIHSQGKVIQNISQDLAHKWRYFNQETQAHLTEIQNRMAKYQED 
SELISSESPTCQTVILTNNHSR 

SEQ ID 3447 

ATGGATAATTGTATTTTTTGTAAAATCATCAGTGGAGAAATCCCTTCATCAAAAGTTTATGAAGATGATGAAGTATTAGCTTTTCTCGACATTACA 
CAAACTACGACCGGGCACACCCTTCTTATTCCTAAAAAACATGTTCGAAATGTGTTAGAGATGGATGAAAAAACTGCACAGATAACCTTTGAACGC 
TTGCCTAAAGTGGCGCGTGCTGTCCAAGCTGCTACAAAAGCCAAAGGAATGAATATTATTAACAACAATGAGGAAATTGCTGGACAAACTGTTTTT 
CATGCACACGTCCACCTTGTTCCCCGCTTTGATGAATCAGACGGTATCAAAATTCACTACACTACTCATGAACCCGACTTTGAGGCACTTGCAAAA 
TTAGCCAAAGAAATTAGAAAAGAGATTCAATTA 

SEQ ID 3448 

MDNCI FCKIISGEIPSSKVYEDDEVLAFLDITQTTTGHTLLIPKKHVRNVLEMDEKTAQITFERLPKVARAVQAATKAKGMNIINNNEEIAGQTVF 
HAHVHLVPRFDESDGIKIHYTTHEPDFEALAKLAKEIRKEIQL 

SEQ ID 3449 

ATGGAAAATTGTATTTTTTGCAGCATCATTCAAGGGGATATCCCCTCTTCGAAAGTCTACGAAGATGAGCAGGTCCTCGCCTTTTTAGATATCTCA 

ATTCCTAAAATTGCTCGTGCTATCCAGTCAGCTACTGGCGCTACTGCCATGAATATCATTAACAATAACGAAGCCTTAGCGGGACAAACTGTTTTC 
CATGCTCATGTTCATCTCGTTCCTCGTTATAATGAAGAAGACGGTATCTCAATTCAATACACCACTCATGAGCCTGACTTTCCTGTCTTGGAAAAG 
CTCGCCCGACAAATCAATCAGGAGGTTAGTTCA 

SEQ ID 3450 

MENCIFCSIIQGDIPSSKVYEDEQVLAFLDISQTTKGHTLVIPKQHVRNLLEMTAETASHLFARIPKIARAIQSATGATAMNIIWNNEAIjAGQTYF 
HAHVHLVPRYNEEDGISIQYTTHEPDFPVLEKLARQIWQEVSS 

SEQ ID 3451 

ATGATAATTGAGATTTATCATAGAAGGAAAACTATTTTGAAATTAAATAAAATAATATTATCTACTGCAGCTCTTACTGCTCTCTTTTTAGGATAT 
AATAGCGTTACTGCGGATACATATAATAACTATCAGCCACATAGATCAAATAATATGGATTTAACTGAGGAATATAACTATAATAACCAGATAGAA 
CTTCAGGAGCGTATAAAAAAACTAAATATACCTTTTAAAGAAAAACTTGCCTTACTTAGAAAGGTTAAATCAAGACAAGATTCTTATGTATTAGAC 
ACATTAAGAAAAGAAGTTGAAAATAAAAACAGTGAGTATTCAGAACTAGAGCAAGAATATCAAAGAATTTCAGCTCTTATTGATGCTAAGTTTCCG 
CAAGGGAAATCTAGTTTAGCAGAAAAATTACATAAAGAACTAATTTGGGACTTGGATGGTGTTAAATATGATGAGGGTATTTCTAAGAGAACTGCT 
CTAAAAAAATTAGAAGGTAAAATCAACGAATATACTAAAAAATACAGTTATTTATTC 

SEQ ID 3452 

MIIEIYHRRKTILKLNKIILSTAALTALFLGYNSVTADTYNNYQPHRSNNMDLTEEYNYNNQIELQERIKKLNIPFKEKLALLRKVKSRQDSYVLD 
TLRKEVENKNSEYSELEQEYQRISALIDAKFPQGKSSLAEKLKKELIWDLDGVKYDEGISKRTALKKLEGKINEYTKKYSYLF 

SEQ ID 3453 

ATGACAATGTTAAAAATTGAAAATGTTACAGGGGGGTATGTTAATATCCCAGTTTTAAAAAATATTTCTTTTGAAGTAAATGATGGAGAGTTAGTT 
GGATTAATTGGGCTTAATGGTGCAGGAAAATCAACCACTATTAACGAGATTATTGGTATTTTGAGACCCTATCAAGGAGATATTACAATTGATGGT 
ATTAGTCTTGAAGCCGACCAAGAACTTTATAGAAAGAAAATAGGCTTTATTCCTGAGACACCAAGTCTCTATGAGGAGCTAACTCTCAGGGAACAT 

GACTGGTTTCCAATGCATTTTTCAAAGGGAATGAAACAAAAGGTTATGATTATTTGTGCTTTTGTTGTATCTCCAAGTTTATTTATTGTTGATGAA 
CCATTTTTAGGTTTGGATCCACTAGCTATTTCAGATTTGATTAATCTTCTAGCAGAAGAAAAAGCTAAAGGGAAATCTATTTTGATGTCAACACAC 
GTATTAGATTCTGCCGAAAAAATGTGTGATCGTTTTGTTATTTTACATAAAGGAGAAATACGGGCAGTTGGAACCCTAGAGGAATTACGGGCTATT 
TTTGGAGACAGTAATGCTAATTTAAATGACATCTACATAGCTCTGACAAAAGAGGTG 

SEQ ID 3454 

MTMI.KIEWVTGGYV1JIPVLKNISFEV1IDGELVGLIGLNGAGKSTTINEIIGILRPYQGDITIDGISLEADQELYRKKIGFIPETPSLYEELTLREH 
LETVAMAYDIATDEVMARAQKLLEMFRLTDKLDWFPMHFSKC-MKQKVMIICAFWSPSLFIVDEPFLGLDPLAISDLINLLAEEKAKGKSILMSTH 
VLDSAEKMCDRFVILHKGEIRAVGTIjEELRAIFGDSNANLNDIYIALTKEV 

SEQ ID 3455 

ATGTTAAACATTAAAAATCTAACAGGAGGATATCACAATATCCCTGTTTTAAACGATGTCTCATTTTCTGTAGACAATGGAGAGTTAGTCGGTTTG 

atcgggctaaatggtgctggaaagtcaacaactatcaacgaaattattggctttttgaagccttatcaaggaagtatttctattgatggtttaact 
ctagcagaaaatgcagttgcctaccgtcaaaaaataggttttatcccagaaactcctagtctctatgaagaattgaccttatcagagcatatcaac 
accgtagctatggcttatgatatcgacttagaagtggcacaaaaacgagcacaacctttcttggaaatgtttcgtttaactgacaaacttgaatgg 
tttcctgtcaatttttctaaagggatgaaacaaaaagtcatgattatttgtgcctttgtcattgatccaagtctatttattcttgatgaaccattc 
ttagggttagaccctttagctatttcagacttaatccaaacgctagaagtcgaaaaagcaaaaggaaaatctattttgatgagtacacatgttttg 
gactctgctgaaagaatgtgtgatcgttttgtgattttgcatcatggacaagttcgtgcccaaggaactcttgctgacttgcaagaagcttttggt 
gaccgttcagcgagcttaaatgatatctatcttgcattaacaaaagaggat 
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SEQ ID 3456 

MLNIKNLTGGYHNIPVLNDVSPSVDNGELVGLIGLNGAGKSTTINEIIGFLKPYQGSISIDGLTLAENAVAYRQK1GFIPETPSLYEELTLSEHIN 
TVAMAYDIDLEVAQKRAQPFLEMFRLTDKLEWFPVNFSKGMKQKVMIICAFVIDPSLFILDEPFLGLDPLAISDLIQTLEVEKAKGKSILMSTHVL 
DSAERMCDRFVILHHGQVRAQGTLADLQEAFGDRSASLNDIYLALTKED 

SEQ ID 3457 

TTGGTTGGTTATTCAAACCTTATTTTTAGTATTAATATCACCAATTTTGATAAAGTTAGGCTTGTCAGTTTTTATGATTACATTGTTAATTTTTGG 
TCTAGGAATAATCAAATGGTTGGTAATAACTTACAAGGTAAAGGTCTTTTA 

SEQ ID 3458 

MVGYSNLIFSINITNFDKVRLVSFYDYIVNFWSRNNQMVGIJNLQGKC-LL 

SEQ ID 3459 

ATGAAAAAGTTATTTAATAAACGTCGAAGTCTCTTTTTAACTCAAAATAGTAAATATTTGAGATACGTCTTTAACGATCATTTTGTATTAGTATTA 
ATGTTTTTGTCAGGTTTTTTGTTATATCAGTATAGCCAGTTACTAAAAGACTTTCCAAAAACACATTGGCCAATTATCGTGATTGTGTCAATCATT 
ATCTTAATGTTACTAGCGATGGGGGGAATAGCCAGCTATTTAGAACCGGCTGATAAACAATTTTTACTTATAAAAGAAGAAGCAATAAAGGAAATT 
ATAAATTCTGCTAAAAAACGGACTTATATCTTTTGGTTGGTTATTCAAACCTTATTTTTAGTATTAATATCACCAATTTTGATAAAGTTAGGCTTG 
TCAGTTTTTATGATTACATTGTTAATTTTTGGTCTAGGAATAATCAAATGGTTGGTAATAACTTACAAGGTAAAGGTCTTTTATAACAATCAAAAT 
TTGAACTGGGATGCAGCTATAAATCATGAGCAGGAAAGAAAACAGAGTATATTAAAATTTTTCTCTTTGTTTACAAATGTTAAAGGAATTTCGACA 
AGTGTAAAACGTCGTTCATTTTTAGATGGTATTTTAAAACTTATTTCTAAAACGCCATCGCGTTTATGGACTAACrTATTTGTGAGGGCATTTCTA 
AGAAGCTCAGATTATCTTGGTTTAACAATAAGGTTGGTAACTTTAAATATCTTATCAGTCATCTTTGTTAACGAAACCTACCTCGCCCTTGCTCTG 
GCATTTGTATTTAACTACTTATTATTGTTCCAACTATTAGCTTTAC-GTCACCATTTTGATTATCAATACATGAATCAGCTCTATCCAGTTAGATTA 
AATGCTAAAGCAAGTCAGCTAAAAGGTTTTCTCAGAGTATTATCATATGCTGTGACAGTAATTGATAGCATACTTATAAGAGAATTGAAACCTGTT 
ATATTATTGATAGTTTTGATGTTAATTGTGACGGAATATTACATCCCTTACAAAATAAAGAAGATGATTGAC 

SEQ ID 3460 

MKKLFNKRRSLFLTQNSKYLRYVFNDHFVLVLMFLSGFLLYQYSQLLKDFPKTHWPIIVIVSIIILMLLAMGGIASYLEPADKQFLLIKEEAIKEI 
INSAKKRTYIFWLVIQTLFLVLISPILIKLGLSVFMITLLIFGLGIIKWLVITYKVKVFYNNQNLNWDAAIKHEQERKQSILKFFSLFTNVKGIST 
SVKRRSFLDGILKLiaKTPSRLWTNLFVRAFLRSSDYLGLTIRLVTLNILSVIFVNETYLALALAFVFNYLLLFQLLALGHHFDYQYMNQLYPVRL 
NAKASQLKGFLRVLSYAVTVIDSILIRELKPVILLIVLMLIVTEYY1PYKIKKMID 

SEQ ID 3461 

ATGAAAGCATTATTTCTGAAACGCCGTCAAGACTTTCAAAAACAACAAAACAAATACCTTCGTTACGTCTTAAATGATCACTTTGTTTTGGTGTTG 
ATGTTTTTATTAGGCTTTGCTATGGTGCAGTATGGTCAGCTACTAAACCATTTTCCAACGAATCATCTACCTATTCAGGTTTGCCTTGGGATATTG 
ATCCCATTATTGCTCAGTATGGGATCTATAGCAACGTATCTAGAAGAGGCAGATCAGCATTTCTTACTTCCAAAAGAAGAAGAAGTGATTTCTTAT 
ATCAAACAAGCTGAGCGACTCTCTTTTTTGCTTTGGGGAACTTTGCAGACTGCTGTATTGCTCTTTTTATATCCTATTTTTAGACGTTTAGGTCTG 
TCTTTATTTATTTTTATTATCTTAGTTTTGATATTATTGGCACTAAAAAGAGTAGTGCTTAGTCGAAAGACAAGATATTTTTTGAGAGGAAATCGT 
TTAGATTGGGCAAAAGCTGTCGCATTTGAAAGCAATCGCAAGCAAAGTATTTTAAAGTTTTATTCTCTTTTTACAACAGTCAAAGGAATTTCTACA 
AAAGTGAAAGAAAGAACTTATCTAAATCCTCTTTTAAAATTAGTTAAGCAAACTCCTTCAAACCTTTGGCTGTCCCTTTATGCTAGAGCCTTTTTA 
CGTAGTTCAGATTATTTGGGCTTATTTTTACGACTAATGCTATTAAGCTCATTATCTGTATTTTTTATCCATAATCTTTATTTGTCAGTAAGTTTA 
GCACTCATTTTTAACTATTTAGTTGTATTCCAATTACTTTCCCTTTATTATGACTACGATTACCATT/LTATGACTAGTCTTTATCCTGAAAATAGT 
CGGAGCAAGAAGAAAAATATGTTAAGTTTTTTACGAGGTTTAAGCTTTTTAATGTTAATCGTCAATATGCTGTGTTGCTCATCAGCGCCAAAAGCA 
CTCATTTTGATTGTAGGTATGGTTTTCATAGCTTGTATATATCTACCTTATAAGTTAAAGAAGATCATTGAC 

SEQ ID 3462 

MKALFLKRRQDFQKQQNKYLRYVLNDHFVDVLMFLLGFAMVQYGQLLNHFPTNHLPIQVCLGILIPLLLSMGSIATYLEEADQHFLLPKEEliVISY 
IKQAERLSFLLWGTLQTAVLLFLYPIFRRLGLSLFIFIILVLILLALKRWLSRKTRYFLRGNRLDWAKAVAFESNRKQSILKFYSLFTTVKGIST 
KVKERTYLNPLLKLVKQTPSNLWLSLYARAFLRSSDYLGLFLRLMLLSSLSVFFIHNLYLSVSLALIFNYLWFQLLSLYYHYDYHYMTSLYPENS 
RSKKKNMLSFLRGLSFLMLIVNMLCCSSAPKALILIVGMVFIACIYLPYKLKKIID 

SEQ ID 3463 

GTGACAATATCAAATCAAGAATTGACGCTTACTCCCTTAAGAGGAAAAAGTGGCAAAGCCTATATTGGTACTTATCCAAATGGTGAACGTGTC1TT 
GTCAAATATAATACGACACCTATTTTGCCAGCCTTAGCTAAGGAACAGATTGCGCCACAACTACTGTGGGCACGCCGTACAAGTAATGGCGATATG 
ATGAGTGCTCAAGAATGGTTAGATGGTCGAACATTGACTAAAGAAGATATGGGTAGTAAACAGATTATTCATATTTTATTGCGCCTGCACAAGTCT 
CGTCCCTTAGTAAATCAGCTGTTACAATTAGGGTATAAAATTGAAAACCCTTATGATTTGTTGATGGATTGGGAAAAACAAACTCCTATTCAAATC 
CGGGAAAACACTTATTTGCAATCTATTGTGACTGAGTTAAAGCGTAGTTTACCTGAGTTTCGAACAGAGGTTGCAACAATCGTTCACGGAGATATC 
AAACATAGCAACTGGGTTATTACAJlCAAGTGGTTTAATTTATTTGGTTGATTGGGATTCTGTTCGTTTAACAGATCGCATGTATGACGTTGCATAT 
ATTTTAAGTCATTATATTCCACAAAAACACTGGAAAGATTGGCTGTCTrACTACGGTTATAAAGATAATGAGAAAGTCTGGAGCAAAATTATCTGG 
TATGGGCAATTTTCATATTTATCACAGATAATCAAATGTTTTGATAAACGAGATATGGAGCATGTCAATCAAGAAATTTATGAATTACGAAAGTTT 
AGAGAGTTAATTAAAAAGCATAATGCGAGT 

SEQ ID 3464 

MTISNQELTLTPLRGKSGKAYIGTYPNGERVFVKYNTTPILPALAKEQIAPQLLWARRTSNGDMMSAQEWLDGRTLTKEDMGSKQIIHILLRLHKS 
RPLVNQLLQLGYKIENPYDLLMDWEKQTPIQIRENTYIjQSIVTELKRSLPEFRTEVATIVHGDIKHSNWVITTSGLIYLVDWDSVRLTDRMYDVAY 
ILSHYIPQKHWKDWLSYYGYKDNEKWSKIIWYGQFSYLSQIIKCFDKRDMEHWQEIYELRKFRELIKKHKAS 

SEQ ID 3465 

GTGACAACGACGGAACAAGAACTTACCTTGACTCCCTTACGTGGGAAAAGTGGCAAAGCTTATAAAGGCACTTATCCAAATGGGGAATGTGTCTTT 
ATAAAATTAAATACGACCCCTATTCTACCTGCCTTAGCAAAAGAACAGATTGCGCCACAGTTACTTTGGGCCAAACGCATGGGCAATGGTGATATG 
ATGAGTGCCCAAGAATGGCTTAACGGCCGTACATTGACCAAAGAAGATATGAACAGTAAGCAAATCATTCATATTCTATTGCGCCTTCACAAATCT 
AAAAAATTAGTCAATCAACTGCTTCAGCTCAATTATAAGATTGAAAACCCATACGATTTATTGGTTGATTTTGAGCAAAATGCACCCTTGCAAATT 
CAGCAAAATTCATACTTACAAGCTATCGTTAAAGAATTAAAACGGAGCTTACCAGAGTTCAAATCAGAAGTAGCAACGATTGTGCATGGAGATATT 
AAACATAGCAATTGGGTGATTACTACTAGTGGTATGATTTTTTTAGTAGATTGGGATTCTGTTCGTCTAACTGATCGGATGTATGATGTTGCTTAC 
CTGTTGAGCCACTATATTCCACGGTCTCGTTGGTCAGAATGGCTGTCTTATTATGGCTATAAAAATAATGACAAGGTTATGCAAAAAATTATTTGG 
TATGGTCAATTTTCTCACCTGACACAAATTCTCAAGTGTTTTGACAAGCGTGACATGGAGCATGTGAATCAGGAGATTTATGCCCTCAGAAAATTT 
AGAGAAATATTTAGAAAGAAA 

SEQ ID 3466 

VTTTEQELTLTPLRGKSGKAYKGTYPNGECVFIKLNTTPILPALAKEQIAPQLLWAKRMGNGDMMSAQEWLNGRTLTKEDMNSKQIIHILLRLHKS 
KKIiVNQLLQLNYKIENPYDLLVDFEQNAPLQIQQNSYLQAIVKEIiKRSLPEFKSEVATIVHGDIKHSNWVITTSGMIFLVDWDSVRLTDRMYDVAY 
LLSHYIPRSRWSEWLSYYGYKNNDKVMQKIIWYGQFSHLTQILKCFDKRDMEHVNQEIYALRKFREIFRKK 

SEQ ID 3467 

ATGCGAGTTAGAAAACGTAAGGGTGCAGAGGAACACTTAGAAAATAATCCTCACTATGTTATTTCAAATCCAGAAGAAGCCAAAGGGCGTTGGCAT 

gagatttttggaaataataaccccattcacatagaagttggttccggaaaaggggcttttatcactggtatggcagagcaaaatccagatatcaat 
tatattggaattgaTATTcaattgtcagtgctttcctatgctttggataaagttctagatagcggtgctaagaatatcaaattactattagttgat 



